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Sprawozdanie merytoryczne

z dziatalnosci statutowe;
za 2014 rok






Temat nr 5: Regulacja ekspresji genowej, synteza i struktura bialek
Temat nr 5.1: Regulacja ekspresji genowej, synteza i struktura bialek. Terminalne biatko wirusa
ziemniaka Y

Zespol: dr hab. Ewa Szofajska, dr hab. Jadwiga Chroboczek, dr Izabela Wojtal, mgr Matgorzata
Podsiadta-Biatoskorska

Cel badania
Celem badan jest identyfikacja peptydow pochodzacych z wirusowego biatka VPg jako antagonistow
onkogenu, czynnika inicjacji translacji elF4AE i ocena ich efektu cytotoksycznego

w komorkach linii nowotworowych oraz w zwierzgcych modelach nowotwordow.

Opis realizowanych prac

Nasze wczesniejsze badania wykazaty, ze biatko terminalne VPg wirusa roslinnego, ktérego
partnerem komorkowym jest czynnik translacyjny (i onkogen) eIF4E, unieruchamia ten czynnik
w cytoplazmie, w wyniku czego zostaje zakldcona rola proonkogenna eIF4E, co owocuje
zatrzymaniem wzrostu oraz $miercia komorek rakowych. Niedawno zidentyfikowaliSmy peptydy
pochodzace z biatka VPg oddziatywujace silniej z eIF4E niz catkowite biatko VPg.

W  okresie sprawozdawczym prowadziliSmy prace zmierzajace do przygotowania modelu
in vivo do oceny efektu terapeutycznego peptydéw VPg. WybraliSmy zwierzgcy model raka mozgu —
glejaka, ktory wykorzystywalismy juz podczas wczesniejszych badan aktywnosci catkowitego biatka
VPg. Na podstawie analizy catkowitego poziomu czynnika eIF4E oraz jego dystrybucji miedzy
frakcja cytoplazmatyczng i jadrowa zgodnie z zatozeniem, ze to jadrowa frakcja czynnika peni role
proonkogenna, do dalszych badan wytypowaliSmy komorki ludzkie U251 oraz szczurze F98
0 podwyzszonym poziomie eIF4E w jadrze. Peptydy VPg, ktére samodzielnie nie wnikajg do komorek
beda dostarczane do guzow glejaka poprzez elektroporacje. Rownolegle uzyskaliSmy w systemie
bakteryjnym rekombinowane peptydy VPg, ktore sg niezdolne do oddzialywania z eIF4E i beda
wykorzystywane jako kontrola negatywna zarowno podczas doswiadczen in vivo jak i in vitro.

W 2014 roku, podjeliémy rowniez probe opracowania alternatywnej metody wydajnego dostarczenia
peptydow VPg do tkanek nowotworowych przy uzyciu nowego, oryginalnego wektora peptydowego.
Wykazalismy zdolno$ci penetracyjne znakowanego fluorescencyjnie, skonstruowanego przez nas
syntetycznego peptydu przy zastosowaniu metod spektrofluorometrycznych i mikroskopii
konfokalnej.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

1. Zostaly wytypowane komorki nowotworowe do skonstruowania modelu zwierzecego raka mozgu,
glejaka.

2. ZaprojektowaliSmy syntetyczny peptyd wykazujacy zdolno$ci penetracyjne, ktory zostanie
przebadany w celu wykorzystania jako wektor dla dostarczenia peptydow VPg do komorek
w hodowli in vitro oraz do tkanek nowotworowych in vivo.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Prace te pozwolg na skonstruowanie modelu zwierzecego raka mozgu, glejaka, niezbgdnego do
przeprowadzenia do§wiadczen in vivo, majacych na celu oceng efektu terapeutycznego peptydow VPg.



Temat nr 5: Regulacja ekspresji genowej, synteza i struktura bialek
Temat nr 5.3: Regulacja ekspresji genowej, synteza i struktura biatek. Dodekahedron
adenowirusowy — wektor transferu wewnatrzkomorkowego

Zespol: dr hab. Ewa Szotajska, dr hab. Jadwiga Chroboczek (konsultant), mgr Marta Jedynak
(doktorantka), mgr Matgorzata Podsiadta-Biatoskorska (technik)

Cel badania
Celem naszych badan jest opracowanie metody wykorzystania rekombinowanej czastki
wirusopodobnej (VLP) - dodekahedronu adenowirusowego jako wektora dostarczenia

wewnatrzkomorkowego  niskoczasteczkowych ~ czynnikow  terapeutycznych  do  tkanek
nowotworowych.

Opis realizowanych prac

Planowane badania potencjatu dodekahedronu (Dd) w zwierzecych modelach nowotworéw wymagaja
przygotowania znacznych ilo$ci homogennych preparatow. W zwigzku z tym w ciggu roku
sprawozdawczego zbadalismy mozliwo$¢ optymalizacji produkcji oraz oczyszczania Dd. W tym celu
do nadprodukcji VLP w komorkach owadzich wykorzystaliSmy dotychczas nie stosowany w naszym
laboratorium komercyjny system ekspresyjny FlashBAC™ (Oxford Expression Technologies),
w ktorym z wektora bakulowirusowego usuniety zostal gen kodujacy proteaze cysteinowa.
Rownolegle podjeliSmy probe uproszczenia i skrocenia stosowanej dotychczas dwuetapowej
procedury oczyszczania z zastosowaniem ultrawirowania w gradiencie sacharozy oraz chromatografii
jonowymiennej. Czasochtonny etap gradientu sacharozowego, zostal zastapiony przez filtracje zelowa
(ang. Size Exclusion Chromatography, SEC), co umozliwito zredukowanie czasu oczyszczania z 3 dni
do ok. 5 godzin oraz zwigkszenie skali procesu. Opracowali§my réwniez procedure zageszczania
preparatow Dd przy uzyciu glikolu polietylenowego.

Opis najwazniejszych osiagnieé

1. Stwierdziliémy, ze wykorzystanie Systemu ekspresyjnego FlashBAC™ umozliwia uzyskanie
wysokiego poziom produkcji czastek dodekahedrycznych o zwigkszonej trwatosci.

2. Opracowanie nowej dwuetapowej metody wykorzystujacej filtracje zelowa (SEC) oraz
niskoci$nieniowg chromatografi¢ jonowymienng umozliwito zwickszenie wydajnosci oraz
znaczace skrocenie czasu otrzymywania wysokiej jakosci homogennych preparatow Dd.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Wyniki tych badan sg przedmiotem pracy ,,VLP can be purified without sucrose density gradient
centrifugation” wystanej do czasopisma Molecular Biotechnology. Amerykanski Urzad Patentowy

przyznat patent ,,Adenovirus dodecahedron particles for delivery of pharmaceutical agents”
(US8765666 B2/01. 07. 2014)

Patent
United States Patent: US8765666 B2“Adenovirus dodecahedron particles for delivery of
pharmaceutical agents”

Publikacje
5007, 748/N



Temat nr 6: Sekwencjonowanie genomow wybranych szczepow wiroidow i wirusow roslinnych
oraz ich detekcja

Temat nr 6.1: Sekwencjonowanie genomow wybranych szczepow wiroidéw i wiruséw roslinnych
oraz ich detekcja. Molekularne podstawy infekcji wiroidowej

Zespot: prof. dr hab. Wiodzimierz Zagoérski, dr Anna Gora-Sochacka, mgr Aneta Wiesyk

Cel badania

Wiroidy to najmniejsze dotychczas poznane czynniki chorobotworcze. Wywotujg wiele waznych pod
wzgledem ekonomicznym chordb réznych gatunkow roslin. Przyjmuje si¢, ze patogenny wplyw
wiroidowego RNA na ro$ling wynika z bezposredniego oddziatywania sekwencji wiroida
lub/i jego struktury drugorzedowej lub/i struktury trzeciorzgdowej tego RNA na jakie§ sktadniki
komorki gospodarza jak biatka, kwasy nukleinowe czy inne czasteczki. Celem naszych badan jest
poznanie interakcji wiroid — roslina, ktérych to mechanizm jest nadal zagadka.

Opis realizowanych prac

Kontynuowano analize wybranych mutantow wiroida wrzecionowatosci bulw ziemniaka (PSTVd),
ktore charakteryzowaty si¢ insercja lub delecjg 3 nukleotydow (221-223 nt) w domenie zmiennosci
(V) i jedno-nukleotydowymi zmianami w obr¢bie domeny V lub w innych domenach wiroida.
Badania dotyczyly porownania stabilnosci genetycznej mutantdow wystepujacych w cze$ci nadziemnej
— lidcie 1 czgSci podziemnej rosliny — korzenie. Do tej pory wigkszo$¢ naszych badan dotyczyta tylko
nadziemnych czgsci roslin zwlaszcza czgsci wierzchotkowych, gdzie poziom wiroida jest najwigkszy.
Mutanty, ktore charakteryzowaly sig¢ stabilno$cig genetyczng w czgsci nadziemnej, byly réwniez
stabilne w czeSci podziemnej pomidora. Natomiast te, ktore charakteryzowaly si¢ zmiennoscig
genetyczng w tkance lisciowej rowniez byly niestabilne w tkance korzenia. Jednak, poréwnania
stabilno$ci genetycznej genomu wiroida wskazaly na wigkszg zmienno$¢ genomu PSTVd
wystepujacego w tkankach liscia cze$ci wierzchotkowej niz w czesci podziemne;.

Opis najwazniejszych osiagnieé

Analiza stabilno$ci genomu PSTVd w zainfekowanych pomidorach odmiany "Rutgers" wskazuje na
wigksza zmienno$¢ genetyczng wiroida w tkankach czesci nadziemnej ro$lin niz w czeséci podziemne;j
czyli korzeniach.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow

Otrzymane wyniki zostang zamieszczone w przygotowywanej publikacji. Ponadto, uzyskana wiedza
pozwoli nam na lepsze poznanie mechanizmoéw patogennosci wiroida i1 pozwoli spojrzec
na badany problem w szerszym aspekcie.



Temat nr 12: Wystepowanie i rola lipidow prenylowych i prenylowanych bialek w tkankach
roslinnych. Badanie struktury i biosyntezy

Zespot: prof. dr hab. Ewa Kula-Swiezewska, dr Anna Buczkowska, dr Daniel Buszewicz,
prof. dr hab. Tadeusz Chojnacki, dr Matgorzata Gutkowska-Stronkowska, mgr Katarzyna Gawarecka,
dr Wiestaw Jankowski, dr Adam Jézwiak, mgr Joanna Komaszyto, mgr Agata Lipko, dr Adriana
Mika, dr Karolina Skorupinska-Tudek, dr Ewa Sosinska, dr Liliana Surmacz, mgr Przemystaw
Surowiecki, Katarzyna Madej (magistrantka, PW), Pawel Kubski (inzynierant, PW)

Cel badania

Kontynuowano badania nad biologiczng rolg poliizoprenoidow:

1. Badania koncowego etapu biosyntezy dolicholi — konwersje poliprenoli do dolicholi poprzez
redukcj¢ podwodjnego wigzania. Badania beda prowadzone w modelu roslinnym (Arabidopsis
thaliana) i zwierzecym — uzyskane zostang komorki HEK z warunkowym wyciszeniem genu
reduktazy poliprenolu SRD5A3.

2. Analizy sktadu lipidowego populacji mapujacej ekotypéw A. thaliana wybranej do analizy
zaleznos$ci biochemiczno-genetycznych (wspoéltpraca dr A. Thnatowicz, UG).

3. Zakonczono analizy strukturalne utlenionych pochodnych prenolu-10 uzyskanych w reakcji

z tlenem singletowym w warunkach ,,jasnych” i ,,ciemnych”.

Badania nad cis-prenylotransferazami i RabGGTazg rzodkiewnika.

5. Badania nad zastosowaniem kationowych pochodnych poliizoprenoidéw jako nosnikéw lekow
1 materiatu genetycznego.

E

Opis realizowanych prac

Uzyskano linie komoérkowe HEK i HelLa z nadekspresja zmutowanych form reduktazy hSDRS5SA3,
przeprowadzono badania ekspresji promotordw ro§linnych homologéw reduktazy, scharakteryzowano
biochemicznie reduktazy rzodkiewnika. Scharakteryzowano cis-prenylotransferaze AtCPT6 in planta,
badano takze wplyw stresu cieplnego na ekspresje AtCPT, charakteryzowano inne AtCPTzy.
Opracowano metodyke oznaczania poliizoprenoidow w siewkach rzodkiewnika, przeprowadzono
oznaczenia sktadu lipidowego ok. 150 linii populacji mapujgcej EstlxCol0. Wykazano,
ze podjednostka beta AtRabGGTazy jest istotna dla ptodno$ci meskiej 1 wzrostu wierzchotkowego
korzenia. Opracowano nowa metode analizy strukturalnej utlenionych pochodnych poliizoprenoidow,
przeprowadzono analizy sktadu lipidowego produktow krylo-pochodnych. Przeprowadzono seri¢
badan nad efektem spironolaktonu podawanego w liposomach zawierajacych kationowe pochodne
poliizoprenoidow. Ztozono dwa zgloszenia patentowe w UP PR. Kontynuowano dziatalno$¢ Kolekcji
Poliprenoli — udostgpniono preparaty poliizoprenoidowe kilkunastu grupom badawczym.

Opis najwazniejszych osiagniec
Wykazanie, ze sole prenylo-trimetyloamoniowe sa efektywnymi sktadnikami systemow
do przenoszenia lekow i materialu genetycznego do komorek ssaczych (dwa zgloszenie patentowe).

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Opracowano dwa zgloszenia patentowe dotyczace zastosowania soli prenylo-trimetyloamoniowych
jako sktadnikow lipoplekséw uzytecznych do przenoszenia materialu genetycznego do komorek.

Publikacje
4867, 4871, 4927, 4929, 4930, 4931, 4932, 4965, 3582/A, 3603/A, 3604/A, 3605/A, 3606/A, 3607/A,
3608/A, 3611/A, 3641/A, 3642/A, 3668/A, 239/M, 778/N



Temar nr 18: Molekularne regulacje syntezy glikokoniugatow w drozdzach

Zespot: prof. dr hab. Grazyna Palamarczyk

Cel badania

Kontynuacja badan nad poznaniem zaleznosci funkcjonalnych pomiedzy przebiegiem poszczegdlnych
etapow glikozylacji bialek Candida albicans a integralno$cig $ciany komoérkowej, zdolnoscig do
tworzenia struktur opornych na leki (biofilny) a takze morfogeneza prowadzaca do powstawania
strzgpek, zdolnych do kolonizacji nowych powierzchni.

Opis realizowanych prac

Zbadanie zalezno$ci pomiedzy poziomem syntezy dolicholu (Dol) i jego fosforanu (DolP)
a wlasciwosciami powierzchni komoérek wyrazonymi wrazliwo$cia na czynniki zewnetrzne i
zdolno$cig tworzenia biofilmoéw a takze powstawaniem form strz¢pkowych.

Wykorzystanie szczepu o obnizonym poziomie N-glikozylacji (ograniczony poziom syntezy
DolPPGIcNAC, na skutek ograniczenia ekspresji genu algl4) oraz O-mannozylacji (ograniczona
ekspresja genow dpm1-3) do wyjasnienia zmian powierzchniowych komorek C. albicans (porownaj
punkt wyzej).

Opis najwazniejszych osiggniec¢

Stwierdzenie, ze kazda zmiana przebiegu syntezy Dol lub N- czy O-glikozylacji skutkuje zwigkszong
wrazliwo$cig na leki, ograniczeniem przyczepnosci komorek do podloza i tworzenia biofilmow a
takze utratg zdolnosci do normalnej morfogenezy.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw

Uwazamy, ze realizacja tego tematu wzbogaci nie tylko wiedze¢ podstawa o poznanie mechanizmoéw
jednej z najbardziej skomplikowanych post-translacyjnych modyfikacji biatek jaka jest glikozylacja,
lecz rowniez zblizy nas do znalezienia procesow  komodrkowych  decydujacych
o patogennosci C.albicans.

Publikacje
4916



Temat nr 18.1: Genetyczna modyfikacja grzybow i ich znaczenie w procesach biotechnologii i
biokontroli

Zespol: prof. dr hab. Joanna S. Kruszewska, dr Urszula Perlinska-Lenart, dr Sebastian Pilsyk,
mgr Sebastian Graczyk

Cel badania

1. Charakterystyka szczepow T. atroviride o zwigkszonej aktywnosci przeciwgrzybowej
i biokontrolnej uzyskanych poprzez zmiany aktywnosci szlaku mewalonowego.

2. Identyfikacja struktury dolicholi z Trichoderma i badanie przyczyn réznic strukturalnych dolicholi
drozdzowych i pochodzacych z grzybow strzepkowych.

3. Klonowanie i analiza funkcjonalna genu erg20Tr z Trichoderma - prace zakonczone.

4. Okreslenie udzialu genu AstA i jego produktu w patogenezie Fusarium wzglgdem roslin
uprawnych.

5. Badania poziomu polioli w odpowiedzi na stres u Aspergillus nidulans spowodowany mutacjami w
szlaku metabolizmu siarkowego — wspolpraca z grupg prof. Paszewskiego.

Opis realizowanych prac

Ad 1) Podjeto proby oznaczenia ekspresji genow szlaku mewalonowego w szczepach T. atroviride
metodg RT PCR. Trwaja proby standaryzacji primerow.

Ad 2) Dokonano masywnej hodowli Aspergillus nidulans i izolacji frakcji dolicholowej, ktora postuzy
jako standard w oznaczeniach struktury dolicholi Trichoderma.

Ad 4) Zbadano ekspresje AstA w Fusarium podczas infekcji ziemniaka.

Opis najwazniejszych osiggnieé

Klonowanie i charakterystyke funkcji genu erg20 z Trichoderma zakonczono publikacja.

Stwierdzono uaktywnienie ekspresji AstA w Fusarium podczas infekcji ziemniaka.

Stwierdzono, ze AstA z Fusarium jest funkcjonalnym ortologiem AstA A. nidulans.

Stwierdzono podwyzszanie poziomu polioli (mannitol, erytrytol, arabitol) w A. nidulans niosacych
mutacje w szlaku metabolizmu siarkowego.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow

Wyniki  zaprezentowano na Kongresie Bl02014, Warsztatach Polskiego Towarzystwa
Mykologicznego i Ogolnopolskiej Konferencji Naukowej — Mikroorganizmy w ochronie ro$lin
1 zagospodarowaniu odpadoéw organicznych.

Publikacje
4885, 4898, 3666/A, 3667/A, 3704/A, 3705/A, 3706/A, 3707/A, 3708/A, 3730/A, 3731/A, 3732/A,
792/N, 793/N



Temat nr 20: Genetyka i biologia molekularna grzybéw
Temat 20.1: Genetyka i biologia molekularna grzybow. Regulacja transkrypcji tRNA u drozdzy
S. cerevisiae

Zespol: prof. dr hab. Magdalena Boguta, dr Matgorzata Ciesla, dr Monika Hejnowicz, dr Michat
Kepka, dr Ewa Skowronek, mgr Ewa Morawiec, mgr Dominika Foretek, mgr Ewa Makata, mgr Marta
Zuranska

Cel badania
Wykazanie roli biatka Rbs1 w regulacji transkrypcji tRNA u drozdzy.

Opis realizowanych prac

Polimerazy RNA sa wieloskladnikowymi kompleksami biatkowymi. Podczas gdy struktura
i mechanizm funkcjonowania polimeraz RNA byly i sg nadal przedmiotem intensywnych badan
w czotowych laboratoriach biologii molekularnej, niewiele wiadomo o biogenezie tych kompleksow.
Wykazano, ze w komoérce drozdzy polimeraza II RNA jest przynajmniej czgSciowo skladana
w cytoplazmie i transportowana do jadra jako kompleks. W naszym laboratorium po raz pierwszy
podjeto badania nad biogeneza polimerazy III RNA (Pol III). Scharakteryzowano mutanta missense
rpc128-1007 o obnizonym poziomie transkrypcji tRNA i fenotypie wrazliwosci na niskie temperatury
(cs). Mutacje¢ zlokalizowano w czeSci C-terminal drugiej co do wielkosci podjednostki Pol Il
dla C128, w rejonie oddziatywania C128 z podjednostkami AC40 i AC19. W mutancie stwierdzono
obnizony poziom oddziatywania migdzy podjednostkami, ich zmniejszong stabilno$¢ oraz ostabienie
intensywnosci sygnatu §wiadczacego o lokalizacji w jadrze. Wykazano w ten sposob, ktory defekt
sktadania kompleksu Pol III w zmutowanych komoérkach. W celu znalezienia biatek uczestniczacych
w sktadanie Pol III przeprowadzono klonowanie supresorow fenotypu c€s mutanta rpcl128-1007.
Wyselekcjonowano geny kodujace ABC10p, podjednostke wspolng dla wszystkich trzech polimeraz
RNA oraz biatko Rbsl. Opublikowane wcze$niej wyniki wskazywaty na role ABC10B w sktadaniu
polimeraz (co potwierdza wiarygodno$¢ selekcji supresoréw), za$ funkcja Rbsl nie byla znana.
Genetycznej supresji przez Rbsl, towarzyszyto zwigkszenie de novo transkrypcji tRNA w mutancie
rpcl28-1007, ktére byto skorelowane ze zwigkszona stabilno$cig podjednostek Pol III i ich jadrowa
lokalizacja. Nadprodukcja Rbs1 w komorce rpc128-1007 spowodowata rowniez zwigkszenie asocjacji
pomiedzy elementami kompleksu Pol III. PokazaliSmy, ze biatko Rbsl fizycznie oddzialuje
z podjednostkami Pol III, AC19, AC40 i ABC27/Rpb5. Wykazalismy rowniez, ze Rbs] jest zdolne
do zmiany lokalizacji z cytoplazmatycznej na jadrowa i zmiana ta zalezy od aktywnosci eksportyny
Crml. Wedlug zaproponowanego modelu, biatko Rbs1 jest czynnikiem wspomagajacym sktadanie Pol
I w cytoplazmie, wiagze si¢ z kompleksem lub sub-kompleksem Pol 111 i jest wraz z nim importowane
do jadra. W jadrze biatko Rbsl dysocjuje od Pol III, po czym jest transportowane do cytoplazmy
z udziatem eksportyny Crm1.

Opis najwazniejszych osiagnieé
Zidentyfikowanie funkcji biatka Rbs1 u drozdzy jako czynnika stymulujacego sktadanie kompleksu
polimerazy Il RNA i jego import do jadra.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki pozwalajg na stworzenie modelu sktadania kompleksu polimerazy 11 RNA z udziatem biatka Rbs1.

Publikacje
4908, 3691/A, 3767/A, 37T4/A, 3775/A, 3776/A, 37TT7IA, 3778/A, 3779/A, 801/N, 802/N



Temat nr 20: Genetyka i biologia molekularna grzybéw
Temat nr 20.2: Genetyka i biologia molekularna grzybow. Genetyczna regulacja metabolizmu w
drozdzach Saccharomyces cerevisiae

Zespol: prof. dr hab. Joanna Rytka, dr hab. R6za Kucharczyk, mgr Krystyna Binko (doktorantka),
mgr inz. Anna Kabala (doktorantka), mgr Katarzyna Niedzwiecka (doktorantka), mgr Natalia Skoczen
(doktorantka)

Cel badania

1. Zbadanie mechanizméw kontroli ekspresji mitochondrialnego genu ATP9, kodujacego dziewiata
podjednostke mitochondrialnej syntazy ATP.

2. Zbadanie efektoéw mutacji w drozdzowym genie ATP6, odpowiadajacych mutacjom 8932C>T
i 8716A>G opisanym w mtDNA komorek nowotworowych. Poszukiwanie funkcji motywu
prolinowego w zmutowanym biatku Atp6.

Opis realizowanych prac

Ad 1) Sprawdzono role biatek Aepl, Aep2 i Atp25 w procesie syntezy biatka Atp9. Skonstruowano
stabilne genetycznie szczepy =z delecjami genow kodujacych te biatka w tle genomu
mitochondrialnego typu dzikiego i z delecja genu ATP9 (atp9::ARGS8). Zbadano poziom syntezy
biatka Atp9 w szczepach z delecjami genow AEP1,AEP2 i ATP25 oraz przy ich nadekspres;ji.
Udowodniono, ze biatka Aepl, Aep2 and Atp25 sa niezb¢dne do ekspresji genu ATP9. Ponadto
wykazano, ze synteza podjednostki Atp9 podlega autoregulacji w celu dostosowania produkcji biatka
Atp9 do poziomu podjednostek Atp6, Atpl, Atp2 i domeny F1.

Ad 2) Skonstruowano szczepy drozdzy niosace mutacje w genie ATP6, odpowiadajace mutacjom
zidentyfikowanym w mtDNA komoérek nowotworowych. Sposrdd pigciu mutacji dwie odpowiadajace
mutacjom 8932C>T i 8716A>G, ktére w biatku drozdzy prowadzg do zmiany Atp6-P163S i Atp6-
K90E, powoduja podwyzszona wrazliwos¢ komorek drozdzy na nadtlenek wodoru, rapamycyng
i nystatyng W komorkach szczepoéw niosacych te mutacje stwierdziliSmy podwyzszony poziom
wolnych rodnikéw (ROS). ZanalizowaliSmy polozenie zmutowanych aminokwasoéw biatka Atp6.
Aminokwasy te sa zlokalizowane w wysoce konserwowanym motywie bogatym w proliny
w wystajacej do macierzy mitochondrialnej petli pomiedzy helisami III i IV lub w poblizu tego
motywu. Dotychczasowe badania zmierzajace do poznania znaczenia prolinowego motywu dla
funkcjonowania syntazy ATP wskazuja, ze mutacje te nie zaburzaja znaczaco funkcji syntazy ATP
1 OXPHOS natomiast maja znaczacy wptyw na reakcje¢ komorki na stresy.

Rozpoczeto poszukiwano biatek oddziatujgcych z fragmentem biatka Atp6 zawierajagcego motyw
prolinowy typu dzikiego oraz z mutacja P163S w systemie dwu-hybrydowym i metoda
co-immunoprecypitacji.

Opis najwazniejszych osiagnieé

Zaproponowano mechanizm regulacji ekspresji genéw mitochondrialnych ATP6 i ATP9 kodujacych
podjednostki syntazy ATP przez niekompletny sub-kompleks syntazy dostosowujac poziom ich
syntezy do obecnosci innych sktadnikéw kompleksu syntazy ATP.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych i wejdg w sklad dwodch prac
doktorskich.

Publikacje
4897, 3734/A



Temat nr 20: Genetyka i biologia molekularna grzybéw
Temat nr 20.3: Genetyka i biologia molekularna grzybow. Genetyczna kontrola szlakow
metabolizmu siarkowego u grzybow

Zespol: prof. dr hab. Andrzej Paszewski, dr hab. Marcin Grynberg, dr Jerzy Brzywczy, dr Marzena
Sienko

Cel badania

Poznanie wptywu deregulacji metabolizmu siarkowego na zmiany transkryptomu i proteomu
szczepow Aspergillus nidulans.

Bioinformatyka: Analiza $§wiata peptydow.

Opis realizowanych prac

Poréwnywano transkryptomy trzech mutantéw majacych zdereprymowany metabolizm siarkowy,
zwlaszcza droge asymilacji siarczanu z transkryptomem szczepu dzikiego. Stwierdzono
w mutantach podwyzszenie poziomu kilkuset transkryptow, gltéwnie dla gendéw kodujacych biatka
odpowiedzi na rozne stresy.

Podobnie poréwnywano proteomy tych samych szczepoéw. Stwierdzono podwyzszony poziom
kilkudziesieciu biatek, ws$rdod nich duza grupe stanowily rézne oksydoreduktazy, co wigze si¢
z zaktoceniem potencjatu oksydoredukcyjnego komoérki na skutek duzej syntezy siarczku i zmianach
w ilosci glutationu i cysteiny w szczepach mutantow.

Scharakteryzowano nowy czynnik transkrypcyjny aktywujacy niektdre geny metabolizmu siarkowego.
Ekspresja tego genu zalezy od gléwnego czynnika transkrypcyjnego dla genéw siarkowych — METR.
Poddano analizie informatycznej dwa podzbiory peptyddéw, tych z sekwencji domen biatkowych i tych
spoza domen. Zaobserwowano znaczace roznice miedzy tymi zbiorami. Publikacja na ten temat jest w
przygotowaniu.

Wykazano obecno$¢ sekwencji prawdopodobnej bakteriocyny na plazmidzie pXO1 Bacillus anthracis
wraz z genami kodujacymi dwa inne biatka zwigzane z obrong komorki przed innymi bakteriami oraz
z wigzaniem do przestrzeni miedzykomorkowej gospodarza.

Opis najwazniejszych osiagnieé

Wykazanie, ze zaburzenie metabolizmu siarkowego moze prowadzi¢ do indukcji odpowiedzi
stresowych identycznych do tych powodowanych czynnikami zewnetrznymi.

Wykazanie, ze niemal wszystkie peptydy w Naturze sa poddane presji selekcyjnej.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostana wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4885, 4989



Temat nr 20: Genetyka i biologia molekularna grzybéw
Temat nr 20.5: Genetyka i biologia molekularna grzybow. Mechanizmy transportu biatek u
drozdzy Saccharomyces cerevisiae

Zespol: prof. dr hab. Teresa Zotadek, dr Joanna Kamifiska, dr Krzysztof Flis, mgr Anna Domanska,
mgr Weronika Rzepnikowska, mgr Katarzyna Bata

Cel badania
Zbadanie udzialu ligazy ubikwitynowej Rsp5 z rodziny Nedd4 w funkcjonowaniu cytoszkieletu
aktynowego i autofagii oraz badanie regulacji ligazy Rsp5 przez fosforylacje.

Opis realizowanych prac

Woeczesniejsze badania wykazaly, ze w mutantach temperaturowrazliwych rsp5 jest spowolniona
selektywna autofagia. Metoda mikroskopii konfokalnej pokazano kolokalizacje GFP-Rsp5 w
strukturze preautofagosomalnej (PAS) z biatkiem niezbednym do autofagii mCherry-Atg8.
W w domenie HECT ligazy Rsp5 znaleziono jeden motyw 641-KEYVEL-646 o sekwencji zgodnosci
do motywow LIR (W/Y/FXXL/1/V) wiazacych Atg8. W ludzkiej ligazie Nedd4 znaleziono trzy takie
motywy, w tym 589-PGWVVL-594 przy domenic WW 1. Metoda dwuhybrydowa pokazano interakcje
fragmentu Nedd4 niosagcego domeny WW1-WW4 oraz motyw LIR z drozdzowym Atg8. Natomiast
cate Rsp5, ani fragment niosacy domeny WWI1-WW3, ani fragment domeny HECT niosacy LIR,
nie wykazywaly interakcji w tym systemie. Nie jest wiec jasne czy Rsp5 wiaze Atg8. Dotychczas nie
udalo si¢ nam wykaza¢ ubikwitynacji zaleznej od Rsp5 Zzadnego z biatek Atg ze struktury PAS.
Stwierdzono natomiast, ze w mutancie slal4 pozbawionym biatka cytoszkieletu Slal, ktore jest
ubikwitynowane przez Rsp5, selektywna autofagia jest spowolniona i obserwujemy defekt
dojrzewania preApel. Zbadano komplementacje¢ tego defektu przez plazmidy niosace rézne fragmenty
genu SLA1L. Stwierdzono, ze do wydajnego transportu i dojrzewania preApel potrzebny jest fragment
SLAL kodujacy aa 420-627 z domeng SHD1. Z literatury wiadomo, ze fragment Slal, aa 420-720,
wiaze si¢ z Rsp5. Badano tez udzial Rsp5 w autofagii nieselektywnej. Mierzono aktywno$¢ markera,
wakuolarnej fosfatazy Pho8, ktorej ekspresja z genomu zachodzita spod konstytutywnego promotora
TDH3. Do analizy skonstruowano szczepy rsp5-1 (mutacja w domenie HECT), rsp5-19 (mutacja w
WW3) i szczep kontrolny, kazdy z delecjami: pho8460 i phol34. W szczepie rsp5-1 autofagia
nieselektywna w warunkach gtodzenia azotowego w temperaturze 28°C oraz po przeniesieniu do 37°C
nie réznita si¢ znaczaco od kontroli. Natomiast w szczepie rsp5-19 w tych warunkach obserwowano
zaburzenie autofagii nieselektywnej. W mutancie rsp54 obserwowano podwyzszony poziom biatka
GFP-Atg8 i spowolniong jego degradacj¢ w wakuoli do GFP w warunkach glodzenia azotowego.
Wskazuje to na zaburzenie transportu droga nieselektywnej autofagii. Nie obserwowano zmian
w transporcie GFP-Atg8 w mutantach rsp5-1, rsp5-T761A i rsp5-T761D w poréwnaniu do szczepu
typu dzikiego.

W Rsp5 jest pig¢ miejsc potencjalnie fosforylowanych przez kinaze biatkowa A (PKA). Badano
fosforylacje Rsp5 metoda immunoprecypitacji RspS przy uzyciu przeciwciala anty-Nedd4
rozpoznajagcego Rsp5 i analizy Western blot przy uzyciu przeciwciala rozpoznajacego miejsca
fosforylowane przez PKA (RRxS*/T*) w szczepie typu dzikiego. Obserwowano fosforylacje Rsp5
przez PKA w szczepie typu dzikiego w warunkach wzrostowych.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

Funkcjonalne biatko Slal (w tym domena SHD1) jest niezbedne do poprawnego transportu preApel
do wakuoli podczas autofagii selektywnej. Ligaza ubikwitynowa Rsp5 moze wplywaé na selektywna
autofagie przez oddziatywanie z biatkiem Slal.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Obroniona praca doktorska Z. Jastrzebskiej (07.2014) i magisterska A. Jeznach (12.2014).

Publikacje
4888, 3722/A, 3727/A, 3737/A, 3745/A, 3742/A, 758/N, 800/N
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Temat nr 25: Odpowiedzi komodrek bakteryjnych i komérek drozdzy na uszkodzenia DNA
Temat nr 25.1: Regulacja wiernosci replikacji DNA w komdrkach bakteryjnych i drozdzowych

Zespol: prof. dr hab. Iwona Fijatkowska, prof. dr hab. Piotr Jonczyk, dr Karolina Makieta-Dzbenska,
dr Katarzyna Grabowski, dr Michat Dmowski, dr Matgorzata Alabrudzinska, dr Bartosz Wawrzynow,
mgr Anna Zawada (doktorantka), mgr Katarzyna Mastowska (doktorantka), mgr Milena Denkiewicz
(doktorantka), mgr Ewa Szwajczak (doktorantka)

Cel badania
Poznanie zrddet i mechanizmoéw powstawania mutacji spontanicznych. Rola niekatalitycznych biatek
wchodzacych w sklad replisomu w kontroli wiernosci replikacji DNA w komoérkach drozdzy.

Opis realizowanych prac

Kontynuowano badania system SOS w komoérka E.coli. System ten jest doskonatym modelem do
badania udziatu nisko-wiernych polimeraz DNA w replikacji DNA i efektu mutatorowego
obserwowanego w trakcie indukcji tego systemu. W ostatnim okresie badalismy rol¢ puli dNTP
w indukcji systemu SOS. WykazaliSmy, ze w szczepach niosgcych mutacje w genach ndk (kinaza
difosfonukleozydow) lub dcd (deaminaza dCTP), kodujacych dwa kluczowe enzymy uczestniczace
w syntezie dezoksyrybonukleotydow, indukcja systemu SOS jest suprymowana. Otrzymane wyniki
wykazuja, ze zaburzenia w puli ANTP maja wptyw na indukcje¢ regulonu SOS i efekt mutatorowy
zwiazany z indukcja gendéw kodujacych 3 polimerazy: Pol II, Pol IV i Pol V.

Kontynuowano prace w celu okreslenie roli kompleksu GINS w ksztatltowaniu wiernosci replikacji
chromosomalnego DNA. Badania prowadzono wykorzystujagc dwa mutanty, psfl-1 i psf1-100 w genie
kodujacym podjednostke Psfl kompleksu GINS. Przyjmujac, ze kompleks GINS pelni funkcje
platformy stabilizujacej prace Pol ¢ w widetkach replikacyjnych otrzymane poprzednio wyniki
sugerowaly, ze za obserwowany fenotyp mutatorowy moze by¢ odpowiedzialna zmieniona stabilno$¢
Pol € na DNA. W celu potwierdzenia tej hipotezy zostalo wykonane spektrum mutagenezy dla 800
niezaleznych mutantéw w genie reporterowym CAN1 w 10 roznych szczepach niosacych rozne allele
PSF1 oraz mutacje prowadzace do inaktywacji Pol { lub 3°-5° egzonukleazy edytorskiej Pol ¢ .
Otrzymane wyniki wykazatly, ze efekt mutatorowy obserwowany w szczepach niosacych allel psfl-
100 jest prawie catkowicie zalezny od aktywno$ci nisko-wiernej Pol (. Natomiast w przypadku
szczepow niosgcych allel psfl-1 podwyzszenie czestoSci powstawania mutacji spontanicznej jest
w 60% zalezne od Pol (. Jednocze$nie otrzymane wyniki z mutantami nie posiadajacymi
funkcjonalnej glikozylazy Ogglp wykluczyly przypuszczenie, ze psfl-zalezny efekt mutatorowy jest
zwigzany ze zmienionym udziatem kompleksu GINS w naprawie uszkodzen oksydacyjnych (4894).

Opis najwazniejszych osiagnieé
Wykazano, ze pula dANTP obecna w komodrce ma kluczowe znaczenie w odpowiedzi komorek
bakteryjnych na stres genotoksyczny.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Otrzymane wynik beda podstawa dwoch przygotowywanych prac doktorskich oraz publikacji w
renomowanych czasopismach naukowych.

Publikacje
4870, 4894, 3737/A, 3751/A, 752/N, 755/N, 781/N, 782/N
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Temat nr 25: Odpowiedzi komodrek bakteryjnych i komérek drozdzy na uszkodzenia DNA
Temat nr 25.2: Mechanizmy odpowiedzi komorek Saccharomyces cerevisiae na uszkodzenia DNA

Zespol: prof. dr hab. Zygmunt Ciesla, dr Aneta Kaniak-Golik, mgr Renata Franczak

Cel badania
Poznanie mechanizméw odpowiedzialnych za naprawe uszkodzen genomu mitochondrialnego
drozdzy Saccharomyces cerevisiae, jako organizmu modelowego.

Opis realizowanych prac

Kontynuowano badania mechanizméw odpowiedzialnych za naprawe uszkodzeh genomu
mitochondrialnego drozdzy S. cerevisiae, jako organizmu modelowego. Uszkodzenia mtDNA
i dysfunkcja mitochondriéw leza u podtoza szeregu choréb neurodegeneracyjnych. W poprzednich
naszych badaniach wykazano, ze jednoczesna inaktywacja endo/egzonukleazy Nucl (ortologa
ssaczych nukleaz EXOG i ENDOG) i nukleazy Rad27 (ortologa ssaczej nukleazy FEN1) prowadzi
do synergistycznego podwyzszenia mutagenezy mitochondrialnej. Tak wigc, obie te nukleazy
wspotzawodnicza o podobny substrat podczas naprawy mtDNA. W celu doktadniejszego
scharakteryzowania mitochondrialnej funkcji nukleazy Rad27, ktéra wykazuje trzy aktywnoS$ci
nukleazowe: 5’-flap endonukleazy, 5° — 3’ egzonukleazy oraz gap endonukleazy, wprowadzono
osobno do genu kodujacego te nukleaze dwie mutacje: jedng (G67S) w N-terminalnej domenie
nukleazowej i druga, w $rodkowej domenie nukleazowej (G240D). Dotychczasowe doniesienia
wskazywaly, ze mutacje te w odmienny sposob zmieniaty rézne aktywnosci Rad27. Okazato si¢
jednak, ze obecne na plazmidach allele z tymi mutacjami komplementowaty bardzo podobnie, w
okoto 80%, defekt mitochondrialny mutanta rad274. Co ciekawe, inny allel rad27, z niezmienionymi
domenami nukleazowymi, ale bez czeSci C-terminalnej niosgcej domeng wigzaca Pol30 (PCNA)
i sekwencje sygnatowg importu do jadra, jak oczekiwano, nie komplementowatl mutagenezy jadrowe;j
Can" mutanta rad274, natomiast komplementowat tylko w 50% mutageneze mitochondrialng. Wynik
ten moze wskazywaC na jeszcze nieznang role mitochondrialng Pol30 w komérkach drozdzy.
Mitochondrialng  funkcje Pol30 sugerowal takze nasz wczesniejszy wynik wskazujacy
na mitochondrialng lokalizacje tego biatka. Prowadzono rowniez prace nad modyfikacja testu
mitochondrialnej rekombinacji allelicznej w genie arg8™, ktérego wyniki wskazywaty na udziat obu
nukleaz Rad27 i Nucl w rekombinacji homologicznej mtDNA. Kontynuowano takze badania nad
funkcja ludzkich odpowiednikéw nukleazy Nucl, EXOG i ENDOG. Stwierdzono, ze nukleaza EXOG
wyrazana w komorkach drozdzowych jest preferencyjnie zlokalizowana we frakcji mitochondrialnej
tych komorek, a jej ekspresja przeciwdziala mitochondrialnemu fenotypowi mutatorowemu
obserwowanemu w podwojnym mutancie nuciA rad274. Tak wigc ludzki ortolog Nucl, EXOG moze
zastepowac funkcje Nucl w utrzymaniu stabilno$ci mtDNA.

Podczas badan nad udzialem nukleazy Nucl w utrzymanie stabilnosci mtDNA okazato sig,
ze mutant nucl, pozbawiony aktywnosci tej nukleazy, wykazuje w warunkach stresu oksydacyjnego
wywotanego dziataniem H,0,, nie tylko podwyzszong czesto§¢ mutacji mitochondrialnych tzw.
mutacji petite, ktore charakteryzuja sie¢ duzymi rearanzacjami genomu mitochondrialnego, ale rowniez
zwickszong w stosunku do szczepu typu dzikiego czesto$¢ mutacji jadrowych Can'. Obserwacja
ta wykazuje, ze nukleaza Nucl jest bezposrednio lub posrednio zaangazowana rowniez w utrzymanie
stabilnosci jadrowego DNA. Obserwacja ta wydaje si¢ ciekawa w S$wietle uprzednich doniesien
wykazujacych, ze podczas stresu prowadzacego do apoptozy, nukleaza Nucl ulega relokalizacji
z mitochondriéw do jadra.

Opis najwazniejszych osiagnieé
Ustalenie, ze ludzki ortolog nukleazy Nucl, EXOG funkcjonuje w utrzymaniu stabilnosci mtDNA
komorek S. cerevisiae.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
3624/A
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Temat nr 25: Odpowiedzi komodrek bakteryjnych i komérek drozdzy na uszkodzenia DNA
Temat nr 25.3: Koordynacja proceséw naprawy DNA w komorkach eukariotycznych

Zespol: prof. dr hab. Ewa Sledziewska-Gojska, dr Agnieszka Hatas, dr Justyna McIntyre, mgr Michat
Plachta, mgr Michat Krawczyk, mgr Aleksandra Sobolewska

Cel badania

Celem naszych badan jest identyfikacja proceséw komorkowych zaangazowanych w kontrole
stabilnosci genetycznej. W szczego6lnosci chcemy pozna¢ mechanizmy zaangazowane w procesy
tolerancji uszkodzen DNA.

Opis realizowanych prac

System tolerancji uszkodzen DNA petni zasadnicza role w kontroli stabilnosci genetycznej. Gléwny
mechanizm tego systemu, synteza poprzez uszkodzenia matrycy (TLS) angazuje wyspecjalizowane
polimerazy DNA okre$lane jako polimerazy TLS, w wiekszo$ci nalezace do rodziny Y. W naszym
laboratorium zajmujemy si¢ dwoma przedstawicielami tej rodziny; polimeraza eta (Pol eta), ktorej
brak odpowiada za predyspozycje rakowa XP-V, oraz polimeraza iota (Pol iota), ktorej defekt wigzany
jest ze zwigkszeniem czestosci nowotworéw mezynchematycznych.

Kontynuowalismy prace nad rolg cyklu komoérkowego w regulacji poziomu Pol eta w modelowych
komorkach drozdzy. Wykorzystujac opracowang w naszym laboratorium metode detekcji natywnej
Pol eta ustalili§my, ze poziom tej polimerazy TLS w cyklu komorkowym jest regulowany zasadniczo
roznie w stosunku do polimeraz replikacyjnych. Pol eta wystepuje na niskim poziomie w fazach G1
1 wczesnej S, po czym jej poziom wzrasta w poznej fazie S i G2, co sugeruje zwigkszony potencjat
komoérki do TLS w tej fazie. UstaliliSmy tez, ze regulacja poziomu Pol eta przebiega na poziomie
stabilnosci biatka, a nie transkrypcji.

Rozpoczelismy analiz¢ postreplikacyjnej regulacji Pol iota w ludzkich liniach komorkowych
HEK293T. W dotychczasowych badaniach udato nam si¢ stwierdzi¢, ze badana polimeraza ulega
poliubikwitynacji w odpowiedzi na dzialanie naftochinondéw, zwiazkow o szerokim spektrum
dziatania przeciwrakowego, przeciwzapalnego, przeciwgrzybicznego itd. Do tej grupy zwigzkow
nalezy czynnik oksydacyjny menadion, ale nasze badania wykazaty, ze aktywno$¢ oksydacyjna tego
zwiazku nie jest odpowiedzialna za poliubikwitynacje Pol eta.

Kontynuujemy badania niekanonicznej roli biatka MMS2 w TLS, w komorkach drozdzy.
StwierdziliSmy, ze nadprodukcja tego biatka jest Zrodtem mutagenezy zaleznej od polimerazy zeta.
Udato nam si¢ takze ustali¢, ze obserwowany efekt mutatorowy angazuje nieznany dotagd mechanizm
zwigzany z aktywnos$cig enzymu koniugujacego ubikwityne Ubc4 i ligazg ubikwitynowa Rads.

Opis najwazniejszych osiagnieé

Poziom wyspecjalizowanej polimerazy eta wzrasta po zakonczeniu replikacji DNA w komorkach
drozdzy.

Polimeraza iota ulega poliubikwitynacji po dziataniu naftochinonow w komoérkach ludzkich.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Uzyskane wyniki stanowig kolejny krok w rozumieniu mechanizméw tolerancji uszkodzen DNA.

Publikacje
3590/A, 3591/A, 3735/A, 3736/A
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Temat nr 27: Analiza funkcjonalna genéw wybranych plazmidéw pochodzacych z bakterii
0 znaczeniu klinicznym

Zespol: dr Izabela Kern-Zdanowicz, mgr Katarzyna Obszanska

Cel badania

Analiza poziomu transkrypcji genow nikA i nikB w plazmidzie pCTX-M3orf35::cat. Plazmid pCTX-
M3, jak rowniez pochodne tego plazmidu pozbawione genu orf35 lub orf46 ulegaja transferowi
koniugacyjnemu z komoérek dawcy do biorcy z ta sama czestosScig. Plazmidy te sa zdolne
do mobilizowania innych plazmidow niosacych OriT,ctx-m3, z tym, ze mobilizacja w obecnosci
plazmidu pozbawionego orf35 (pCTX-M3orf35::cat) jest 1000 razy bardziej wydajna, niz w obecnosci
pCTX-M3 dzikiego typu. W celu wyjasnienia tego zjawiska zostata przeprowadzona analiza poziomu
transkrypcji genow nikA i nikB w plazmidach pCTX-M3 i pCTX-M3orf35::cat oraz zbadane zostaty
oddzialywanie pomiedzy biatkami potencjalnie tworzacymi kompleks relaksosomu.

Opis realizowanych prac

Przeprowadzono analiz¢ poziomu transkrypcji genéow gendéw nikA i nikB w plazmidach pCTX-M3 i
pCTX-M3orf35::cat. Ponadto przy uzyciu bakteryjnego systemu dwuhybrydowym wykazano
dimeryzacj¢ biatek NikA i Orf35, silne oddziatywanie biatek NikA i NikB, NikA i Orf35, oraz nieco
stabsze oddzialywanie NikB z Orf35.

Opis najwazniejszych osiggnieé

Wykazali$my, ze biatko, b¢dace produktem genu orf35 jest represorem transkrypcji gendw nikA i
nikB. Ponadto ulega ono dimeryzacji oraz oddzialuje z biatkami kompleksu nikazy, NikA
i NikB. Biatko to nazwalismy MobR.

Publikacje
4963, 3741/A, 3743/A
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Temat nr 28: Chemiczne podstawy mutagenezy i reperacja adduktow cyklicznych

Zespol: prof. dr hab. Jarostaw Kusmierek, dr Agnieszka Maciejewska, mgr Matgorzata Dylewska
(doktorantka)

Zespdt zajmuje sie wlasciwoSciami mutagennymi 1 naprawag adduktéw egzocyklicznych
do zasad DNA. Glownymi obicktami badan sa ostatnio: 1,N°-a-hydroksypropano-adenina (HPA)
i 3,N*-a-hydroksypropano-cytozyna (HPC) — addukty akroleiny. HPA i HPC zawierajg chiralny atom
wegla w pier§cieniu egzocyklicznym i poszczeg6lne enancjomery oddziatujg w zréznicowany sposob
Z enzymami naprawczymi.

Cel badania

1. Ustalenie specyficznos$ci substratowej glikozylazy AlkA wobec HPA i HPC in vivo.

2. Zbadanie mechanizmu oddzialywania biatek typu AlkB z enancjomerycznymi substratami,
nastepnie wyznaczenie struktur 3D biatek z rodziny AlkB (ludzkich homologoéw ABH1, ABH2,
ABH3) z enancjomerami adduktéw zwiazanymi w centrum aktywnym.

Opis realizowanych prac

1. Ustalenie specyficznos$ci substratowej glikozylazy AlkA wobec HPC i HPA w DNA in vivo.

W szczepach AIkB™ E.coli po indukcji odpowiedzi adaptacyjnej nastepuje obnizenie poziomu
mutagenezy indukowanej obecnosciag HPA i HPC w DNA, co wskazuje na zaangazowanie
kolejnego enzymu naprawczego. Przy uzyciu modyfikowanych akroleing plazmidéw pIF101- 106,
wykazano, ze HPA i HPC sg naprawiane przez glikozylaze AlkA in vivo.

2. Modelowanie struktury glikozylazy AIkA i weryfikacja potencjalnej aktywnosci naprawczej AlkA
wobec HPA i HPC in silico.

Wykazano, ze HPA i HPC moga by¢ wigzane w centrum aktywnym AlkA. Obecno$¢ reszt argininy
w otoczeniu zwigzanych substratow wskazuje, ze AlkA bedzie wydajniej naprawia¢ HPA i HPC w
formie neutralnej (wspotpraca: prof. J. Poznanski -Zaktad Biofizyki, IBB).

3. Badanie aktywno$ci naprawczej ABH3 wobec HPA 1 HPC.

Przygotowano pentamerowe substraty zawierajagce HPA lub HPC i ustalono optymalne warunki
naprawy. ABH3 naprawia HPA i HPC, jednak ze znacznie nizszg wydajnoscia, niz AlkB.

4. Kokrystalizacja ludzkich dioksygenaz ABH1, ABH2, ABH3 z trimerami DNA zawierajacymi
HPA, HPC, ¢4, ¢C i 3meC oraz analogicznymi nukleozydami. Sklonowano geny badanych
dioksygenaz w formie wymaganej do podjecia krystalizacji. W Institute of Research
in Biomedicine (Barcelona) oczyszczono badane biatka na duza skale oraz podjeto probe ich
kokrystalizacji z nukleozydami i trimerami T(X)T, gdzie X oznacza modyfikowang zasade.
Otrzymano ko-krysztaty z ABH2 i ABH3, ktore, niestety, nie daly oczekiwanej dyfrakcji
(wspotpraca Prof. M. Coll, IRB).

5. Modelowanie struktury ludzkiej dioksygenazy hABH3 i weryfikacja potencjalnej aktywnosci

naprawczej ABH3 wobec HPA i HPC in silico.
Analiza dostepnej, zamknigtej struktury krystalograficznej ABH3 wskazuje, Zze obecno$¢ utlenionej
formy Leul77 powoduje zmiany strukturalne dezaktywujace enzym. Na podstawie znanych
struktur biatek homologicznych stworzono model strukturalny aktywnej dioksygenazy ABHS3,
potwierdzajacy mozliwos¢ wiazania HPA i HPC przez ABH3 (wspotpraca: prof. J. Poznanski -
Zaktad Biofizyki IBB).

Opis najwazniejszych osiagnie¢
1. HPA i HPC sa naprawiane przez glikozylazg AlkA E. coli in vivo.
2. HPA i HPC sg naprawiane przez ludzka dioxygenaze ABH3.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Projekt dotyczy badan podstawowych, cho¢ jego wyniki moga mie¢ znaczenie dla rozwoju metod

diagnostycznych i terapii nowotworow.

Publikacje
4926, 3592/A, 3594/A, 3595/A, 777/N
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Temat nr 29: Analiza molekularna genéw kodujacych enzymy katabolizmu argininy
u Aspergillus

Zespol: prof. dr hab. Piotr Weglenski, dr Agnieszka Dzikowska, dr Ana Stankovic

Cel badania

Poznanie mechanizmu regulacji ekspresji genow. Wykonanie analizy tanskryptoméw szczepu suDpro
(kodujacego sktadnik kompleksu KEOPS) i1 szczepu dzikiego w celu ustalenia funkcji tego
kompleksu.

Opis realizowanych prac

Przy pomocy chromatografii powinowactwa 1 analizy proteomicznej poszukiwano biatek
oddziatujacych z RrmA (regulator stabilnosci transkryptow) oraz z AreB (ogodlny regulator
transkrypcji).

Wykonano doswiadczenia w celu optymalizacji wynikéw analizy transkryptomicznej (wybor
i optymalizacja metody izolacji RNA, ocena jakosci RNA przy pomocy metody RT-qPCR dla genow
katabolizmu argininy, wybor metody usuwania TRNA i DNA z preparartow catkowitego RNA).
Wykonano wstepna analize transkryptomiczng dla mutanta kaeA (suDpro).

Opis najwazniejszych osiagnie¢

Analiza w warunkach represji azotowej wskazuje, ze RrmA oddziatuje z biatkiem Lsm7, biorgcym
udziatl w degradacji mRNA.

Analiza proteomiczna dla szczepu AreB::T-Sapphire, wskazuje, ze AreB oddziatuje z ogdlnym
regulatorem transkrypcji (kompleksem CAAT) oraz kilkoma kinazami i fosfataza, co sugeruje
fosforylacje AreB.

Wykazano, ze mutacja w genie kaeA(suDpro) prowadzi do zmian w poziomie ekspresji wielu genow
zwigzanych z metabolizmem aminokwasdéw, metabolizmem energetycznym, translacjg i regulacja
transkrypcji.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4864
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Temat nr 30: Analiza mutantéw typu SUV3 u Saccharomyces cerevisiae

Zespol: prof. dr hab. Piotr P. Stepien, prof. dr hab. Ewa Bartnik, mgr Maciej Szewczyk

Cel badania

Badania koncentrowaly si¢ na analizie funkcji ludzkiej helikazy hSUV3p kodowanej przez jadrowy
gen SUPV3L1 (SUV3), ktory jest ortologiem helikazy SUV3 z Saccharomyces cerevisiae oraz na
badaniach nanoczastek wnikajacych do ludzkich komoérek in vitro.

Opis realizowanych prac

Ustalono warunki, w jakich helikaza SUV3 lokalizuje si¢ preferencyjnie w jadrze komorkowym,
zamiast w mitochondriach. Ustalono warunki syntezy spineli - nanoczastek opartych na tlenkach
cynku i glinu z domieszkami Er i Yb. Spinele pokryte PVP byty zdolne do wnikania do komorek
Hela.

Opis najwazniejszych osiggnieé
Uzyskane wyniki byly opublikowane w czterech pracach eksperymentalnych.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
3690, 4790, 4791, 4992
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Temat nr 31: Szkola Biologii Molekularnej, Studium Doktoranckie przy IBB PAN

Kierownictwo Studium: prof. dr hab. Grazyna Palamarczyk (Kierownik Studium),
prof. dr hab. Piotr Jonczyk, prof. dr hab. Monika Hryniewicz

Na studiach doktoranckich (SD) w IBB PAN zarejestrowano 147 osob, w tym 109 w IBB PAN, 32 w
Migdzynarodowym Instytucie Biologii Molekularnej 1 Komoérkowej (MIBMiK) oraz
6 w ,Centrum Nowych Technologii Ochota Uniwersytetu Warszawskiego". Pierwszoroczni
uczestnicy SD (20 osob) zostali przyjeci w wyniku trojstopniowego egzaminu wstepnego, do ktorego
przystapito 58 oséb. Egzamin obejmowat znajomos¢ jezyka angielskiego, pisemny test oraz ustng
prezentacje wynikow prac magisterskich, potaczona z rozmowa z kandydatami. Egzamin ustny
przeprowadzita 13-to osobowa komisja sktadajaca si¢ z samodzielnych pracownikéw naukowych,
reprezentujacych poszczegdlne kierunki badawcze Instytutu. W studiach doktoranckich w IBB PAN
uczestniczy 16 0s6b w ramach programu Fundacji na rzecz Nauki Polskiej — Migdzynarodowe
Projekty Doktoranckie (MPD) wspotfinansowanego ze $rodkéw Europejskiego Funduszu Rozwoju
Regionalnego w ramach Programu Operacyjnego Innowacyjna Gospodarka. Kierownikiem programu
MPD jest prof. dr hab. Magdalena Rakowska-Boguta. Ponadto 3 osoby uczestnicza w studiach
doktoranckich w ramach projektu ,Nowoczesne metody, leki i terapie w ochronie zdrowia
i gospodarce Europy XXI wieku — interdyscyplinarne ksztalcenie w obszarze nauk biomedycznych
na studiach II i III stopnia” w ramach Programu Operacyjnego Kapitat Ludzki.

W 2014 roku 28-u doktorantéw obronito prace doktorskie i zostat im nadany tytut doktora.

Dzialalnos¢ dydaktyczna:

W roku sprawozdawczym IBB PAN zorganizowat nastepujace cykle wyktadow i kurséw:

— "Metody wielkoskalowe (genomiczne, transkryptomiczne i proteomiczne) w badaniach
podstawowych i aplikacyjnych" prowadzacy: dr hab. Marta Koblowska, dr Roksana Iwanicka-
Nowicka, dr Maciej Kotlinski

— "Podstawowa analiza danych" - dr Leszek Sieczko
— Szkolenie MS Excel Analiza Danych - Marcin Grzeszczak
Doktoranci mieli rowniez mozliwos¢ uczestniczenia w cyklach wyktadow organizowanych
w innych instytutach Biocentrum Ochota. Kazdy doktorant, w porozumieniu z promotorem, mial
mozliwo$¢ wybrania zaje¢, ktore dotyczyly realizowanych przez niego prac lub ktore w sposob
szczegdlny go zainteresowaty. W roku sprawozdawczym, podobnie jak w latach poprzednich, istnial
obowigzek rocznego pisemnego sprawozdawania si¢ doktorantow z przebiegu ich pracy badawcze;j.
Sprawozdania poza promotorem ocenia dwoch samodzielnych pracownikow naukowych IBB PAN.
Doktoranci sg wspotautorami ok. 30. pelnych prac naukowych oraz 98. komunikatow lub plakatow
przedstawionych na zjazdach krajowych i zagranicznych. Siedmiu doktorantow otrzymato dodatkowe
finansowanie z funduszy SD (6-9 tys. zf) w ramach konkursu na projekty badawcze (mini granty)
pisane wg wzorow projektow finansowanych przez Narodowe Centrum Nauki. Fundusze te moga by¢
przeznaczone na zakup odczynnikéw i drobnego sprzetu, a przede wszystkim na sfinansowanie
uczestnictwa w dowolnie wybranych konferencjach naukowych i szkotach letnich. Odbiorcow
grantow obowigzuje przedstawienie sprawozdania merytorycznego i finansowego.

Finanse:

W roku sprawozdawczym Studium Doktoranckie otrzymato, w ramach finansowania dziatalnosci
budzetowej IBB PAN przez Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa Wyzszego, 150 000 zi
Z tych funduszy sfinansowano mini granty oraz pokrywano cze¢sciowo udzial doktorantow
w konferencjach naukowych. 61 doktorantow IBB PAN otrzymuje finansowanie z projektow
badawczych, m.in. z programow wspotfinansowanych przez Uni¢ Europejska w ramach
Europejskiego Funduszu Spotecznego i Europejskiego Funduszu Rozwoju Regionalnego, takich jak:
Bio&Technology Innovations Platform, TEAM. Dwdjka z naszych doktorantow jest laureatami
konkursu ,,Diamentowy Grant”.
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Temat nr 32.1: Dzialalno$¢ Pracowni Biologii Molekularnej (afiliowanej przy UG). Regulacja
ekspresji genéw i innych procesow zwigzanych z funkcjami DNA w komoérkach
bakteryjnych.

Zespol: prof. dr hab. Magdalena Gabig-Ciminska, prof. dr hab. Alicja Weggrzyn, dr Anna
Szambowska, dr Piotr Golec, mgr Marta Moskot

Cel badania

1. Poznanie molekularnego mechanizmu dziatania substancji modulujacych poziom zwigzkow
organicznych spichrzanych w komorkach pacjentow z LChS w aspekcie potencjalnego
zastosowania w leczeniu genetycznie uwarunkowanych lizosomalnych chordb spichrzeniowych.

2. Poznanie profilu ekspresji genow zwiazanych z patogeneza tuszczycy ludzkich keratynocytow

oraz monocytow, pod wptywem dziatania genisteiny.

Poznanie regulacji eukariotycznej inicjacji replikacji DNA.

Poznanie molekularnych mechanizméw regulacji ekspresji gendéw i replikacji DNA w komorkach

prokariotycznych.

~w

Opis realizowanych prac

Ad. 1. (A) Badano wptyw flawonoidéw na aktywno$¢ (i) genow zaangazowanych w regulacje cyklu
komoérkowego oraz replikacje DNA, a takze (ii) genéw kontrolujacych metabolizm sfingolipidow
fibroblastow ludzkich dzikiego typu HDFa.

(B) Prowadzono dalsze prace dotyczace efektow dziatania niesteroidowych lekéw przeciwzapalnych,
NLPZ (tj. acetaminofenu, indometacyny i nimesulidu) na metabolizm ztogow komorkowych
(tj. glikozoaminoglikanow, GAG) wystepujacych u chorych z neurologicznymi formami
mukopolisacharydoz (MPS), zaliczanych do lizosomalnych chorob spichrzeniowych (LChS).

Ad. 2. Kontynuowano badania nad wptywem genisteiny na aktywnos$¢ genéw waznych z punktu
widzenia rozwoju tuszczycy celem znalezienia nowych, badZ uzupehienia listy istniejacych markerow
genetycznych dla tej choroby. Prowadzono prace na opracowaniem protokotow dla stworzenia 2
typow tuszczycowych modeli komoérkowych.

Ad. 3. Badano mechanizm regulacji eukariotycznej helikazy DNA (the CMG complex).

Ad. 4. Realizowano prace obejmujgce badania: i) konstrukcjg i izolacjag fagow eksponujacych peptydy
wiazace nanoczastki ztota, srebra, terbu, ceru i europu; ii) izolacjg bakterii chorobotworczych od
zwierzat i ich identyfikacja oraz charakterystyka; iii) izolacja i charakterystyka bakteriofagow
wykazujacych potencjat do zwalczania wyizolowanych bakterii chorobotworczych; iv) analizg
proteomiczng i transkryptomicznag odpowiedzi na stres oksydacyjny bakterii morskich. Modelami
badawczymi bedg wybrane plazmidy i bakteriofagi oraz bakterie modelowe takie jak E. coli, bakterie
chorobotworcze wyizolowane od zwierzat, a takze bakterie morskie.

Opis najwazniejszych osiagnieé

Ad. 1. (A) Stwierdzono, ze sposrod wszystkich testowanych flawonoidow, genisteina, kemferol oraz
ich mieszanina modulujg aktywno$¢ zar6wno gendow uczestniczacych w regulacji cyklu komorkowego
i replikacje DNA, jak rowniez gendéw kontrolujagcych metabolizm sfingolipidow fibroblastow HDFa.
(B) Stwierdzono, ze wykorzystywane w badaniach NLPZ nie wykazuja wobec fibroblastow HDFa
1 MPS istotnych wlasciwosci cytotoksycznych w zakresie analizowanych stezen; ustalono, iz kinetyka
syntezy GAG jest procesem uzaleznionym od typu stosowane;j linii komorkowej; wybrano do dalszych
badan 2 zwigzki sposrod testowanych NLPZ: indometacyne oraz nimesulid.

Ad. 2. Stwierdzono, Ze genisteina istotnie moduluje poziom ekspresji genow AURKA, AURKB, EZH?2
i FOXO1l begdacych wskaznikami wysiewow tuszczycowych, a takze innych gendéw szlakow
zaangazowanych w patomechanizm tuszczycy, co w efekcie umozliwito wyselekcjonowanie
30 markeréw keratynocytarnych 1 postuzyto do opracowania tuszczycowego panelu screeningowego
real-time gRT-PCR (ang. psoriasis screening real-time gRT-PCR array); opracowano 2 rdzne
procedury stworzenia ‘tuszczycowych modeli komorkowych z wykorzystaniem zaréwno
keratynocytow HaCaT, jak i materialu ze zdrowej skory ludzi chorych na tuszczyce.

Ad. 3. Poznano funkcje biochemiczne eukariotycznego biatka Cdc45 in vitro; uzyskano model
strukturalnego biatka Cdc45; poznano mechanizm regulacji promotora p, bakteriofaga lambda i jego
wptyw na replikacje DNA faga; uzyskano strukture C-terminalnej domeny, ang. Winged helix domain
kompleksu MCM z Archaea.
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Ad. 4. Skonstruowano, wyizolowano oraz scharakteryzowano bakteriofagi M13 eksponujace peptydy
wigzace nanoczastki ZnO, Au, EuO,, ThO,; wyizolowano i scharakteryzowano 116 chorobotworczych
odzwierzgcych szczepow bakteryjnych nalezacych do rodzajow: Escherichia, Staphylococcus,
Pseudomonas, Streptococcus, Klebsiella i inne; wyizolowano i scharakteryzowano na poziomie
morfologii oraz podstawowych parametrow rozwoju ponad 40 bakteriofagow rozwijajacych sie
na wyizolowanych bakteriach chorobotwdrczych.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow:
Wyniki badan zostana wykorzystane w publikacjach naukowych.

Zgloszenia patentowe:

1. Wegrzyn, G., Gabig-Ciminska, M., Jakobkiewicz-Banecka, J., Moskot, M., Smolinska, E. (2014)
Sposob identyfikowania odpowiedzi chorego na tuszczyce na leczenie genisteing, molekularny test
oraz zastosowanie ekspresji genéw do wykrywania in vitro tuszczycy; registr. no.: PL 410 454.

2. Szot, K., Golec, P., Lesniewski, A., Wegrzyn, G., Los, M. (2014) Biatko plll z mutacjg delecyjna
bakteriofaga filamentowego M13; registr. no.: PL 408 805.

Publikacje
4879, 4880, 4940, 4850, 4954
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Temat nr 32.2: Dzialalno$¢ Zespolu Biomedycyny Molekularnej (IBB PAN, IBD PAN oraz

MIBMiK). Bialka opiekuncze w transformacji nowotworowej

Zespél: prof. dr hab. Maciej Zylicz

Cel badania
Celem prowadzonych badan jest poznanie roli biatek opiekunczych w nabywaniu whasnosci onkogennych
przez mutacje typu zmiany sensu w genie TP53 w niedrobnokomorkowym raku ptuca (NSCLC).

Opis realizowanych prac

1.

Tworzenie w jadrze komodrkowym linii H1299 (NSCLC) tréjsktadnikowych kompleksow
zawierajacych TAp73-p53-R175H-MDM?2, ktéore w obecnosci inhibitora proteasomu tworza
amyloidalne agregaty bialkowe. Zbadano udziat bialek opiekunczych w tworzeniu takiego
kompleksu oraz wpltyw tworzenia tego kompleksu na apoptoze komorek indukowang przez
cisplatyng i etopozyd oraz nabywanie chemiooporno$ci komorek linii H1299. Rozpoczeto takze
proby prowadzace do uwolnienia z kompleksu mutp53-TAp73-MDM2 aktywnego TAp73 i
zaindukowania w ten sposob apoptozy komorek nowotworowych.

Nabywanie chemioopornosci komdrek H1299 dzigki stymulacji naprawy dwuniciowych peknigé
DNA wywotanych przez cytostatykl Zbadano indukcje¢ naprawy dwuniciowych peknie¢ DNA w
komoérkach H1299 (TP537) nadprodukujacych MDM2. Indukcj¢ naprawy peknieé DNA
monitorowano okreslajac poziom fosforylacji kinazy biatkowej ATM oraz fosforylacji histonu
H2AX, a takze NBS1, BRCAL, biatek uczestniczacych w naprawie pgknig¢ zachodzacej na drodze
homologicznej rekombinaciji.

Nabywanie przez mutacje genu TP53 aktywnosci onkogennych poprzez stymulowanie
angiogenezy. Badanie mechanizmu alternatywnego sktadania mRNA kodujacego VEGF (Vascular
Endothelial Growth Factor) w obecno$ci mutacji zmieniajgcej sens odczytu genu TP53.

Opis najwazniejszych osiagnieé

1.

Nadprodukcja biatka MDM2 lub zmienionego wariantu p53 R175H w komorkach H1299 (TP53™)
hamuje apoptoze oraz indukuje chemiooporno$¢ na cisplatyne i etopozyd. Zastosowanie peptydu
SIMP6 o specyficznej sekwencji pochodzacej z TAp73a powoduje uwolnienie TAp73a z
kompleksu p53 R175H-TAp73a, indukcje apoptozy zaleznej od TAp73a i czgsciowe zahamowanie
procesu nabywania chemloopornosm przez komorki H1299. Gdy obydwa geny, MDM2 i TP53
R175H ulegaja ekspresji w tej samej komorce, efekty na apoptoze i nabywanle chemioopornosci
komorek nowotworowych sa spotggowane. W tych warunkach tworzy si¢ w jadrze komérkowym
trojsktadnikowy kompleks TAp73-p53-R175H-MDM2. Peptyd SIMP6 w tym przypadku nie
uwalnia TAp73a z trojskladnikowego kompleksu i nie ma wplywu na poziom zahamowania
apoptozy. Biatka opiekuﬁcze Hsp70 i Hsp40 sa niezbedne do tworzenia trojsktadnikowego
kompleksu, jednakze nie wchodzg w sktad finalnego produktu tej reakcji.

W nieobecnoéci p53 (linia nowotworowa H1299, TP53™), nadprodukcja MDM2 stymuluje naprawe
uszkodzen DNA spowodowanych chemioterapig. W tym przypadku naprawa DNA zachodzi dzigki
stymulowanej przez MDM2 aktywacji kinazy biatkowej ATM, ktora nastepnie jest zaangazowana w
fosforylacje histonu H2AX oraz bialek NBS1 i BRCA1. Reakcja ta powoduje czesciowe zahamowanie
apoptozy i zwigksza chemioopornos¢ komorek H1299. Mutacja w genie MDM2 K454A, znoszaca
aktywnos$¢ opiekunczg biatka, hamuje aktywacj¢ naprawy zachodzacej droga homologicznej rekombinacji
poprzez hamowanie fosforylacji ATM, H2AX, NBS1 i BRCAL.

Opisano nowy mechanizm nabywania wlasciwosci onkogennych (GOF) przez zmienione formy
biatka p53. Zaobserwowano, ze produkty biatkowe zmutowanego genu TP53 R175H i TP53
R273H, poprzez oddzialywanie z biatkami ID4 i ASF/SF2 oraz dlugim niekodujacym RNA
MALATI, powoduja nadekspresj¢ pro-angiogennej izoformy VEGFigs obnizajac jednoczesnie
ekspresje izoformy anty-angiogennej VEGFes,. Zjawisko to ma kluczowe znaczenie w procesie
nowotworzenia, poniewaz pobudza tworzenie nowych naczyn krwionosnych w obrebie guza
nowotworowego. Zmienione biatko p53, razem z D4, stabilizuja oddziatywanie ASF/SF2 z
MALATI, przez co wplywaja na jego aktywno$¢ w procesie alternatywnego skladania mMRNA
VEGF.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw

Uzyskane wyniki mogg w przysztosci wyjasni¢ molekularny mechanizm nabywania przez komoérki
nowotworowe chemioopornosci i indukcji angiogenezy. W 2015 r. stanowi¢ beda podstawe dysertacji
doktorskich przygotowywanych przez Zuzann¢ Tracz-Gaszewska, Magdalen¢ Pruszko oraz Martg
Matuszek.
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Temat nr 33: Mechanizmy aktywnej segregacji niskopiowego plazmidu P1 do komorek
potomnych w czasie podzialu komo6rkowego

Zespol: dr hab. Matgorzata f.obocka, mgr Aleksandra Gtowacka, mgr Dariusz Izak, mgr Agnieszka
Zalewska, mgr Wioletta Woznica

Cel badania

Poznanie molekularnych mechanizméw dziatania systemu aktywnej segregacji (partycji) plazmidu-
profaga P1 — modelowego przedstawiciela plazmidowych systeméw tego typu, dla stworzenia
efektywnie dzialajacych kaset stabilizujacych wektory plazmidowe wykorzystywane w badaniach
bakterii Gram-ujemnych i w przemysle.

Opis realizowanych prac

W ramach prac prowadzonych we wspotpracy z Samodzielnym Zaktadem Biologii Mikroorganizmow
WRiB SGGW oraz z Pracownia Sekwencjonowania DNA i Syntezy Oligonukleotydéw IBB
kontynuowano badania nad przetestowano zdolnos¢ Pl do infekcji i lizogenizacji bakterii
srodowiskowych rodzaju Agrobacterium, Pantoea i Pseudomonas. Wykazano utrzymywanie si¢ P1
w komorkach Agrobacterium tumefaciens jako plazmidu. Na bazie niskokopiowego wektora o
replikonie RK2 pozbawionego wlasnego systemu partycyjnego i zawierajacego polilinker otoczony
miejscami wigzania operatora operonu laktozowego, skonstruowano plazmidy zawierajace kasetg
partycyjna plazmidu P1 otoczong fragmentami DNA o r6znej dtugo$ci. Fragment zawierajacy kasete
partycyjna z krotkim dodatkowym fragmentem DNA tylko nieznacznie przeciwdziatal utracie
z komodrek macierzystego plazmidu, natomiast dziatanie stabilizujace fragmentu zawierajacego
dtuzszy fragment dodatkowego DNA bylo znaczace. Wigksze dzialanie stabilizujace obu fragmentoéw
zaobserwowano w warunkach wigzania represora laktozowego do rejondw operatorowych
okalajacych fragment z kaseta partycyjng. Badania nad optymalizacja dtugosci dodatkowego
fragmentu DNA w celu dalszego zwigkszenia stabilnosci badanych plazmidow sa w toku.

Opis najwazniejszych osiagnieé

Wykazanie zalezno$ci pomiedzy dlugoscig fragmentu DNA w rejonie kasety partycyjnej Pl
dostepnego dla wigzania ParB, a aktywnoscia kasety partycyjnej w stabilizacji heterologicznych
plazmidow.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Zgloszenie patentowego do Europejskiego Urzedu Patentowego (PCT/PL2014/000134) pt.: ,,Use of
highly specific-endopeptidases”.

Publikacje

4933, 3614/A, 3615/A, 3616/A, 3617/A, 3618/A, 3761/A, 3762/A, 3763/A, 3764/A, 3765/A, 3766/A,
3773/A, 785/N, 798/N
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Temat nr 34: Udzial struktur chromatynowych w regulacji transkrypcji genow

Zespol: prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski, dr hab. Marta qulowska, dr hab. Tomasz Sarnowski,
dr Roksana Iwanicka-Nowicka, dr Kinga Rutowicz, dr Szymon Swiezewski

Cel badania
Ustalenie molekularnych mechanizméw dziatajacych na poziomie chromatyny, odpowiedzialnych za
koordynacjg¢ wzrostu, rozwoju i procesoOw adaptacji roslin do srodowiska.

Opis realizowanych prac

Badano udziat kompleksow remodelujacych chromatyne w regulacji genow odpowiedzialnych za
morfogeneze organdw w trakcie rozwoju i w integracji S$ciezek hormonalnych na poziomie
chromatyny oraz udziat streso-indukowalnego histonu H1 w odpowiedzi adaptacyjnej rosliny
modelowej Arabidopsis thaliana na stresy abiotyczne.

Opis najwazniejszych osiggnieé

1. Ustalono, ze kompleks SWI/SNF zawierajgcy ATPazg¢ BRAHMA  wspotuczestniczy
w regulacji rozwoju li§cia poprzez oddziatywanie z czynnikiem transkrypcyjnym Augustifolia.

2. Ustalono, ze podjednostka rdzeniowa kompleksu SWI/SNF, SWP73B, warunkuje pozycjonowanie
nukleosoméw na promotorach kluczowych gendéw kontrolujacych rozwdj kwiatow.

3. Wyznaczono role¢ histonéw typu H1 w globalnej dystrybucji metylacji DNA i lokalizacji
nukleosoméw w genomie Arabidopsis.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostana wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje:

4874, 3584/A, 3585/A, 3639/A, 3641/A, 3643/A, 3655/A, 3657/A, 3658/A, 3659/A, 3682/A, 3746/A,
3747/A, 3748/A
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Temat nr 35: Ekspresja genéw kodujacych bialka o znaczeniu terapeutycznym w roslinach

Zespol: prof. dr hab. Agnieszka Sirko, dr Anna Goéra-Sochacka, dr Patrycja Redkiewicz, mgr Anna
Stachyra, mgr Anna Protasiuk, mgr Roza Sawicka (doktorantka), mgr Barbara Kalenik (doktorantka)

Cel badania

Celem przeprowadzonych badan byta produkcja aktywnych biologicznie rekombinowanych biatek o
znaczeniu terapeutycznym w ro$linnych systemach ekspresyjnych. Docelowymi biatkami byly
cytokiny, ludzka interleukina 2 (IL-2) oraz mysi czynnik stymulujacy tworzenie kolonii granulocytow
1 makrofagow (GM-CSF). W celu uzyskania rekombinowanych cytokin o podwyzszonej stabilno$ci
wytworzono biatka chimeryczne bedace fuzja cytokiny z inhibitorami proteaz.

Opis realizowanych prac

Kontynuowane byly prace zwigzane z wykorzystaniem ro$lin do wytwarzania fuzji cytokin hIL-2 i
MGM-CSF z inhibitorami proteaz. Jak wykazano juz wczes$niej uzycie inhibitorow proteaz jako
partnerow fuzyjnych nie wptywa w istotny sposéb na wydajnos¢ produkeji cytokin w roslinach. Co
wigce] przeprowadzone testy wykazaly opornosci rekombinowanych bialek fuzyjnych na trawienie
trypsyna lub proteinaza K. Ostatnio przeprowadzono badania stabilnosci rekombinowanych bialek
chimerycznych w surowicy krwi lub w obecnos$ci oczyszczonej plazminy. Analiza wynikoéw metoda
Western blot i ELISA nie data jednoznacznej odpowiedzi czy bialka sg odporne na degradacje
w surowicy krwi. Doswiadczenia wymagaja powtorzenia w zmienionych warunkach reakeji trawienia.
Ponadto, oczyszczono biatko fuzyjne CMTL:mGMCSF posiadajace etykiete 6x His w celu
sprawdzenia jego aktywnosci in vivo jako adiuwanta szczepionkowego. Przygotowano preparaty
do szczepien i ustalono schemat immunizacji myszy. Oczyszczono rowniez uzyskane w roslinnym
systemie ekspresji przejsciowej rekombinowane biatko hemaglutyniny (podjednostka pierwsza HA1)
z wirusa grypy H5N1.

Opis najwazniejszych osiagnie¢
Uzyskano oczyszczone biatko chimeryczne CMTIL::mGMCSEF, ktore bedzie uzyte do immunizacji
myszy.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Na podstawie uzyskanych wynikoéw napisano publikacje¢ i przygotowano preparat do szczepien myszy.

Publikacje
4970
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Temat nr 36: Metody informatyczne w biologii molekularnej

Zespol: prof. dr hab. Piotr Zielenkiewicz, dr hab. Piotr Pawlowski, dr hab. Szymon Kaczanowski,
dr Marlena Siwiak, dr Pawet Szczgsny, mgr Anna Lukasik, mgr Arkadiusz Gtadki

Cel badania
Zastosowanie metod bioinformatycznych do rozwigzywania problemoéw biologii molekularne;j.

Opis realizowanych prac

Na podstawie analizy sekwencji biatek wnioskowano o przebiegu procesu ewolucji programowanej
$mierci komorki. W wyniku tych badan zrekonstruowano stan pierwotny apoptozy. Przeprowadzona
analiza wskazuje na prawdziwo$¢ endosymbiotycznej teorii pochodzenia apoptozy. Kontynuowano
projekt,w ktorym analizowane jest zjawisko dominacji genetycznej w kontek$cie interakcji
genetycznych.

Sprawdzano, przy pomocy ,,wachlarza” narzedzi bioinformtycznych czy ro§linne miRNA, zwlaszcza
te zidentyfikowane we krwi ludzkiej, moga zosta¢ upakowane do egzosoméw w mleku ssakow.
W pierwszym etapie realizacji tego projektu przeszukano publicznie dostgpne bazy danych
i zgromadzono 12 zestawoéw surowych danych otrzymanych poprzez glebokie sekwencjonowanie
SRNA wyizolowanych z egzosoméw mleka $wini i ludzkiego. Naste¢pnie, przeprowadzono bardzo
rygorystyczng analize bioinformatyczng sktadajaca si¢ z szeregu etapéw procesowania i filtracji
sekwencji, ktore zwigkszyly doktadnos¢ wynikéw i pozwolilty unikna¢ tzw. fatszywych pozytywow.
W wyniku tej analizy, w sze$ciu z o$miu zestawow sSRNA wyizolowanych z mleka $wini
zidentyfikowano 17 roslinnych miRNA nalezacych do 11 rodzin. W przypadku wynikow
sekwencjonowania sRNA z egzosomow z mleka ludzkiego, w dwoch z czterech probek
zidentyfikowano 35 roslinnych miRNA (w tym jeden miRNA*) pochodzacych z 25 rodzin.

Opis najwazniejszych osiagnie¢
Pokazano, ze roslinne miRNA mogg przenika¢ do egzosomow w mleku ssakoéw (a wigc musza

przenika¢ do krwioobiegu z pozywienia).

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4872, 4935, 5002, 3771/A, 3772/A, 751/N
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Temat nr 37: Mechanizmy kontrolujace proces patogenezy komoérek roslinnych

Zespol. prof. dr hab. Jacek Hennig, dr Dorota Konopka-Postupolska, dr Matgorzata Lichocka,
mgr Barbara Sierpien, mgr inz. Karolina Morgiewicz (doktorantka), mgr inz. Wojciech Rymaszewski
(doktorant), mgr inz. Michatl Szalonek (doktorant)

Cel badania
Analiza mechanizméw obronnych wilaczanych podczas odpowiedzi ros$lin na infekcje
mikroorganizméw lub inne niekorzystne czynniki srodowiskowe.

Opis realizowanych prac

Kontynuowali§my badania zmierzajace do poznania mechanizmow regulujacych odpowiedzi ro$lin
Ziemniaka jadalnego (Solanum tuberosum L.) na infekcje wirusem Y ziemniaka (Potato Virus Y,
PVY). ZgromadziliSmy kilkanascie odmian, wybranego dziko rosnacego gatunku, z rodziny
Psiankowatych (Solanaceae Juss.). Przeprowadzili$my ich wstepng charakterystyke pod wzgledem
typu odpowiedzi na infekcje PVY.

Ponadto, zidentyfikowalismy wszystkie geny kodujace aneksyny w genomie ziemniaka odmiany
Sante. Zbadana zostala wewnatrzkomdrkowa lokalizacja kodowanych przez nie bialek i ich ew.
translokacja pod wpltywem bodzcow stresogennych i wigzania wapnia.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

Wykazali$my, ze tolerancja na susz¢ ro$lin ziemniaka z podwyzszonym poziomem aneksyny 1 jest
zwigzana ze zwigkszong tolerancjg tych roslin na stres Swietlny, ktory towarzyszy deficytowi wody w
podtozu.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4873, 4899, 3625/A, 3626/A, 3627/A, 3628/A, 3630/A
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Temat nr 38: Funkcjonalna analiza otwartych ramek odczytu z Saccharomyces cerevisiae

Zespol: dr Bozenna Rempota

Cel badania

Badania dotycza funkcji drozdzowego biatka Nusl, wykazujacego znaczaca homologie
do drozdzowych cis-prenyl transferaz kodowanych przez geny RER2 i SRT1, istotnych w procesie
biosyntezy dolicholi. Letalny efekt delecji genu NUS1 moze sugerowal istotng rolg biatka Nusl
w biosyntezie dolicholi. Celem planowanych badan jest identyfikacja bialek oddzialujacych
genetycznie z Nuslp poprzez izolacje supresorow wielokopijnych w szczepie Anusl[pURA3-NUS1]
jak réwniez biatek, ktore oddziatuja z Nuslp fizycznie.

Opis realizowanych prac

W celu identyfikacji bialek oddzialujacych genetycznie z biatkiem Nusl podjeto probe izolacji
funkcjonalnych supresoréw delecji genu NUS1 metoda zastagpienia uracylowego plazmidu niosacego
gen NUS1 w szczepie Anusl[pURA3-NUS1] przez wielokopijny leucynowy plazmid z biblioteki
gendw S. cerevisiae, przywracajacy zywotno$¢ mutanta. Wyizolowano okoto 60 zywotnych klonow
pozbawionych plazmidu pURA3-NUSL. Obecnie prowadzona jest analiza uzyskanych klonow.
Skonstruowano plazmid stuzagcy do indukowanej ekspresji genu NUS1 (pET28-NUS1)
w bakteriach E.coli. Zoptymalizowano warunki ekspresji i oczyszczania biatka uzyskujac wydajnosé
18,8 mg biatka Nus1 z 11 hodowli. Plazmid pET28-NUS1 wykorzystany bedzie do eksperymentu typu
pull-down, ktérego celem jest identyfikacja drozdzowych biatek wchodzacych w interakcje z Nusl1p.

Opis najwazniejszych osiagnie¢
Wyizolowano plazmidy niosace geny odwracajace letalny efekt delecji genu NUS1.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4987
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Tytul tematu 39: Badanie polimorfizmu mitochondrialnego DNA w populacji polskiej

Zespotl: prof. dr hab. Ewa Bartnik

Cel badania
Poszukwanie asocjacji haplogrup mitochondrialnych z cukrzyca typu II.

Opis realizowanych prac

Celem prac bylo ustalenie metody sekwencjonowania genomowego technikami sekwencjonowania
nowej generacji dla catych genoméw mitochondrialnych. Dotychczas wigkszo$¢ naszych badan
obejmowata tylko analiz¢ RFLP mitochondrialnych i ewentualnie sekwencjonowanie odcinka, ktory
jest najbardziej zmienny w mitochondrialnym DNA.

Opis najwazniejszych osiagnie¢
Ustawienie sekwencjonowanie catego genomu mitochondrialnego tak, zeby koszty nie przekraczaty
500 PLN.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostana wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4853, 4856, 4876, 4883, 4941, 3645/A, 3663/A
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Temat nr 41: Oksydacyjne uszkodzenia DNA

Zespol: prof. dr hab. Barbara Tudek, dr hab. Elzbieta Speina, mgr Jolanta Czerwinska, mgr Dorota
Dziuban, mgr Hubert Ludwiczak, mgr Ewelina Szmajda

Cel badania

Wplyw metabolizmu komorkowego na przebieg chordb zwigzanych z dysfunkcja naprawy DNA jest
zagadnieniem stosunkowo stabo zbadanym. Dlatego celem badan bylo wyjasnienie znaczenia peroksydacji
lipidow w kilku zespotach zwigzanych z brakiem naprawy. Drugim celem bylo okreslenie wplywu
naprawy roznych uszkodzen DNA na rezultat terapii przeciwnowotworowych, a takze poszukiwanie
zwiazkow o potencjalnych wiasciwosciach terapeutycznych i wyjasnienie mechanizmu ich dziatania.

Opis realizowanych prac

Badano wptyw jednego z gtdéwnych produktow peroksydacji lipidow, 4-hydroksynonenalu (HNE) na
przebieg zespotu Wernera z uposledzong helikaza WRN oraz zespotu przedwczesnego starzenia z
uposledzong endonukleazg ERCC1/XPF.

Prowadzono takze badania mechanizmu hamowania glikozylaz DNA z rodziny Fpg/Nei przez
tiopochodne analogi zasad DNA i okres$lono strukturalne podstawy hamowania.

Okreslono réwniez role polimerazy poli(ADP-rybozy)l (PARP1) i glikozylazy 8-oksyguaniny
(OGG1) w przebiegu i rokowaniach raka jelita grubego u ludzi.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

Wykazano, ze HNE hamowat helikazowa/ATPazows, a takze egzonukleazowa aktywnos¢ helikazy
WRN zar6owno in vitro, jak i w immunokompleksach oczyszczonych z ekstraktéw komoérkowych.
Przy uzyciu spektrometrii mas zmapowano miejsca addycji HNE do nastepujacych aminokwasow:
Lys577, Cys727, His1290, Cys1367, Lys1371 i Lys1389. Modelowanie in silico zasugerowato, ze
addukty Lys577 i Cys727 zaburzajg strukture bialka, co moze by¢ potencjalnym mechanizmem
hamowania aktywnos$ci przez HNE. Tak wigc, stres oksydacyjny i addycja HNE do WRN moze
przyczynia¢ si¢ do przedwczesnego starzenia.

Badano takze inny zespo6t przedwczesnego starzenia, w ktdrym brak jednego z enzyméw systemu
NER, endonukleazy ERCCI1/XPF. Unie$miertelnione embrionalne fibroblasty myszy Erccl”
wykazywaly wyzsza wrazliwos¢ na HNE, aldehyd krotonowy i dialdehyd malonowy w stosunku
do komorek typu dzikiego. Wiazalo sie to z silnym hamowaniem proliferacji. W komérkach Erccl™
w odpowiedzi na HNE obserwowano zwigkszona produkcje reaktywnych form tlenu, intensywng
poli(ADP-rybozylacj¢) biatek (marker jednoniciowych przerw DNA, SSB), a takze niewielki
w stosunku do typu dzikiego spadek NADH. Wykazano takze, ze w odpowiedzi na HNE MEFs Erccl”
podlegaja senescencji lub umierajg na drodze nekrozy, zas komorki typu dzikiego na drodze apoptozy.
Tak wigc, w komorkach Erccl” naprawa adduktéow HNE-DNA jest realizowana, ale tylko przez druga
endonukleaze systemu NER, XPG, powstaja SSB, nastgpuje aktywacja PARP1, obnizenie poziomu
NADH i niedobory energetyczne. W konsekwencji komérki podlegaja senescencji lub nekrozie, co
moze czesciowo thumaczy¢ fenotyp myszy Erccl”,

Badajac wplyw tioksantyny (TX) na aktywnos$¢ glikozylaz z rodziny Fpg/Nei zaobserwowano,
ze zarowno enzymy bakteryjne jak i ludzkie, majace w strukturze palec cynkowy sa hamowane przez
ten zwigzek. Badania krystalograficzne pokazaly, ze TX taczy si¢ grupa tionowa z jedng grupa SH
palca cynkowego 1 niszczy struktur¢ uniemozliwiajac wigzanie enzymu do DNA. Tioksantyna i jej
analogi majg wiec potencjalne dziatanie terapeutyczne.

Badano tez potencjat antyoksydacyjny i naprawg DNA u pacjentéw z rakiem jelita grubego (CRC).
Zaobserwowano, ze ekspresja PARP1 jest silnie podniesiona w guzach CRC oraz polipach jelita (AD),
a jej poziom koreluje z polimorfizmem OGG1, Cys326Cys. Poziom mRNA OGG1l
i PARP1 byly silnie skorelowane, co sugeruje wspolng kontrole transkrypcji. Wykazano tez,
ze wysoki poziom kwasu moczowego (naturalny antyoksydant) i niski 8-oksyguaniny w leukocytach
chorych CRC sg skorelowane z dtuzszym przezyciem pacjentdw. Moze to by¢ marker rokowania w tej
chorobie.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Uzyskane wyniki wykorzystano w publikacjach naukowych oraz w rozprawie doktorskiej dr Artura Biela.

Publikacje

4854, 4887, 4901, 4926, 4937, 4942, 4946, 5014, 3638/A, 3650/A, 3651/A, 3660/A, 3661/A, 3756/A,
3759/A, 227/M

1.29



Temat nr 42: Mutacje indukowane i adaptacyjne

Zespol: prof. dr hab. Elzbieta Grzesiuk, dr hab. Anna Sikora, dr Jadwiga Nieminuszczy, dr Michat
Wrzesinski, dr Damian Mielecki, mgr Jan Piwowarski, mgr Aleksandra Chojnacka, mgr Tomasz Pilzys,
mgr Michatl Marcinkowski, mgr Anna Detman

Cel badania

1. Okreslenie udziatu jonéw Zelaza w naprawie uszkodzen alkilacyjnych w DNA.

2. Okreslenie stopnia wrazliwosci bakterii Schewanella oneidensis MR1 na czynniki alkilujace MMS i
MNNG w warunkach beztlenowych; charakterystyka mutantéw insercyjnych Pseudomonas putida
KT2440 na czynniki alkilujace MMS i MNNG; ustalenie pozycji biatka PpAlkA1 w rodzinie glikozylaz
HhH oraz jego specyficzno$ci substratowej na podstawie modelu struktury.

3. Oczyszczenie biatek FTO i ALKBH7 przy zastosowaniu roznych metod i zrodet w celu wykonania
analiz proteomicznych i poszukiwania nowych substratow.

4. Ocena przydatnosci badania poziomu przeciwciat IgG w moczu jako markera odrzutu przeszczepu
nerki/watroby.

5. Charakterystyka konsorcjow metanogennych w hodowlach ciggtych.

Opis realizowanych prac

Ad 1) W badaniach wykorzystano mutant E.coli hemH, w ktorym szlak syntezy hemoglobiny zatrzymuje
si¢ na protoporfirynie, co prowadzi do podwyzszenia poziomu jondéw zelaza w komorce. Stosujac analize
SEC-ICP-MS wykazalismy, Ze poziom Fe** w mutancie hemH jest 2-krotnie wyzszy w poréwnaniu do
szczepu dzikiego. Wykazalismy, ze w tych warunkach podwyzZszona jest wydajnos¢ naprawy uszkodzen
alkilacyjnych przez dioksygenaze AlkB. Co wigcej, w doswiadczeniach in vitro pokazalismy, Zze naprawa
alkilowanych nukleotydéw w puli nukleotydowej przebiega w obecnosci Fe?* bez udziatu biatka AIKB.

Ad 2) Zakonczylismy cykl do$wiadczen nad ustaleniem stopnia wrazliwosci 1 poziomu mutagenezy
bakterii S. oneidensis MR1 w obecnosci czynnikéw alkilujagcych w warunkach tlenowych. Zostata
przygotowana biblioteka mutantéw insercyjnych P. putida KT2440. Biblioteke ta poddano badaniu
przesiewowemu na wrazliwo$¢ na MMS i MNNG. W przypadku kilku z nich zidentyfikowano miejsce
insercji transpozonu — zinaktywowany gen. Przeprowadzono grupowanie biatek nalezacych do (nad)rodzin
biatek posiadajacych domen¢ HhH oraz do glikozylaz AlkA, w tym PpAlkA1l oraz modelowanie struktury
biatka PpAlkA1 i dokowanie w jego potencjalnym centrum aktywnym metylowanych zasad DNA.

Ad 3) FTO oczyszczone w systemie eukariotycznym bakulowirusa posiada znang aktywno$¢ demetylacji
RNA. Przy uzyciu analiz proteomicznych wykryliSmy dwa nieopisane miejsca fosforylacji niedaleko
centrum aktywnego enzymu. Rowniez oczyscilismy znaczne ilosci biatka FTO z nerek $winskich.

Ad 4) Opracowano bezinwazyjng metodg diagnostyki poziomu IgG u pocjentdow po przeszczepie
nerki/watroby. Wykazano, ze poziom IgG drastycznie spada u pacjentéw po udanej transplantacji.

Ad 5) Dokonano charakterystyki molekularnej i fizyko-chemicznej konsorcjéw metanogennych w hodowli
ciaglej, dla ktorej substratem jest kwasny odciek po fermentacji melasy. Rozpoczgto prace, ktorych celem
jest poznanie szlakow przemian octanu, mleczanu, maslanu i propionianu w hodowlach konsorcjow
metanogennych, kluczowych procesowdla beztlenowego rozktadu materii organicznej.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

1. Wykazanie istnienia szlaku naprawy alkilowanego DNA zaleznego od zwigkszonej puli wolnego zelaza
1 niezaleznego od AlkB.

2. Centrum aktywne glikozylazy PpAlkAl tworzy zawade steryczng z grupg metylowa lmeA
zudzialem reszty argininy 61 co moze wskazywac na brak aktywnosci PpAlkA1 wzgledem ImeA.

3. Otrzymanie duzych ilosci oczyszczonego, aktywnego biatka FTO.

4. Odkrycie metody okreslania stanu przeszczepionego organu, ktdrej podstawa jest poziom przeciwciat
19G.

5. Substrat poddawany metagenizacji warunkuje sktad konsorcjow metanogennych i dominujacy szlak
metanogenezy w bioreaktorach fermentacji metanowej, nastgpuje swoista ,,specjalizacja” konsorcjum
metanogennego.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych, prac magisterskich, doktorskich i
habilitacji. Wyniki uzyskane w punkcie 5 mogg znalez¢ zastosowanie przy produkcji biogazu.

Publikacje
4889, 4903, 4994, 3592/A, 779/N, 780/N, 791/N
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Temat nr 43: Biologia plazmidu RK2 z grupy IncP Escherichia coli

Zespot: prof. dr hab. Grazyna Jagura-Burdzy, dr Aneta Bartosik, dr Krzysztof Gtabski, mgr Paulina
Jecz, mgr Marta Ludwiczak, mgr Ewa Stoniewska

Cel badania

Celem badan nad plazmidami koniugacyjnymi o szerokim spektrum gospodarzy BHR (IncP-1, IncU)
jest zdefiniowanie mechanizméw (w zakresie replikacji, stabilno$ci i transferu koniugacyjnego)
odpowiedzialnych za adaptacje tych plazmidow do odlegtych filogenetycznie gospodarzy. Celem
drugiego kierunku naszych badan jest wyjasnienie plejotropowego dziatania chromosomalnie
kodowanych biatek Par (homologi plazmidowych biatek partycyjnych) w Pseudomonas aeruginosa.

Opis realizowanych prac

W zakresie procesu transferu koniugacyjnego kontynuowano badania nad relaksazg Nic
z plazmidu RA3 i jej oddziatywaniami z biatkiem pomocniczym MobC. Badania nad mechanizmami
stabilizacyjnymi plazmidow BHR ukierunkowano na konstrukcje licznych wariantéw delecyjnych
modutu stabilizacyjnego RA3 w celu sprawdzenia funkcji poszczegdlnych elementéw w stabilizacji
plazmidéw w réznych gospodarzach.

Segregacja chromosoméw P. aeruginosa zalezy migdzy innymi od prawidtowego funkcjonowania
kompleksow ParA-ParB i wigzania si¢ ParB do tzw miejsc centromerowych parS (10 sekwencji
rozproszonych w chromosomie P. aeruginosa). Badano domen¢ ParA uczestniczaca w dimeryzacji
i interakcjach z partnerem ParB. Poprzednio skonstruowano bibliotek¢ 31 mutantéw P. aeruginosa
pozbawionych pojedynczych miejsc parS lub ich kombinacji. Przeprowadzono analiz¢ fenotypowa
tych mutantow. Analiza transkryptomiczna mutantow par P. aeruginosa i mutanta parSnull
(z uszkodzonymi 10 miejscami wigzania ParB w chromosomie) doprowadzito do identyfikacji puli
genow (ponad 50 operonow) odwrotnie regulowanych w mutantach parBnull i parSnull (,,regulon
ParB”).

Kontynuowano analize transkryptomow kolejnych mutantéw parS i analize ,regulonu ParB”.
Zweryfikowano uzyskane dane transkryptomiczne stosujagc PCR w czasie rzeczywistym (RealTime
PCR). Skonstruowano fuzje transkrypcyjne miedzy wybranymi regionami promotorowymi a lacZ i
badano zalezno$¢ ekspresji genéw od obecnosci biatek Par. Metodami EMSA analizowano wigzanie
oczyszczonego biatka ParB do regionéw promotorowych regulowanych genow.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

1. Biatko pomocnicze MobC stymuluje aktywnos$¢ relaksazy Nic z RA3 in vitro w stosunku
do superzwinigtego DNA plazmidowego zawierajacego sekwencje oriT.

2. Analiza in vitro promotoréw ,regulonu ParB” z P. aeruginosa wykazata, ze ParB wigze
si¢ bezposrednio do niektorych z tych promotoréw potwierdzajac jego funkcje, jako globalnego
regulatora transkrypcji.

3. Miejsca parS w genomie P. aeruginosa sg nierowno cenne, tylko 4 sekwencje parS sposrod 10 sa
zaangazowane Ww segregacje chromosoméw, jedno sposrod tych 4 miejsc jest niezbedne
ale i wystarczajace do prawidlowego przebiegu tego procesu.

4. Analiza transkryptomiczna kolejnych mutantéw P. aeruginosa parS potwierdzita specyficzne
zmiany ekspresji genéw zwigzane prawdopodobnie ze zmiang topologii domen w genomach tych
Mmutantow.

5. Uszkodzenie oddziatywan mi¢dzy biatkami ParA i ParB prowadzi do braku separacji domen ori w
czasie replikacji chromosomu i zaburzen w segregacji chromosomow.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Uzyskane wyniki badan sg podstawa publikacji naukowych, dwoch prac doktorskich i jednej
magisterskiej.

Publikacje
4862, 4938, 4943, 4990, 3744/A, 753/N, 754/N, 788/N
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Temat nr 44: Srodowiskowe Laboratorium Magnetycznego Rezonansu Jadrowego

Zespotl: prof. dr hab. Andrzej Ejchart, dr hab. Jacek Wojcik, dr Beata Toczylowska

1. Zastosowanie NMR do wyznaczania struktury i dynamiki biatek.
2. Wykorzystanie NMR w badaniach uktadéw biologicznych.
3. Zastosowania medyczne badan NMR sktadu plynow ustrojowych i ekstraktow tkankowych.

Cel badania

Ad 1) Wyjasnienie zmiany powinowactwa biatka S100A1 na skutek tionylacji cysteiny C8S.
Wyznaczenie struktury i dynamiki dla pierwszej domeny katalitycznej mysiego enzymu E1.

Ad 2) Wyznaczanie struktury peptydow wiazacych Ni**. Sekwencja podstawowa Ac-GASRHWKFL-
NH,; reszty D w wybranych pozycjach; analiza przegrupowania uktadu 2,3-dihydropirymido[6,1-
b][1,5,3]dioksaazepino-7,9(5H,8H)-dionu do 2,3-dihydro-6H-oksazolo[3,2-f]pirymidyno-5,7-dionu,
ktorego pochodne sg prawdopodobnymi inhibitorami kinazy tyrozynowej; analiza struktury epoksydo-
skwalenow zastosowanych do stymulacji syntezy CoQ i cholesterolu in vitro oraz in vivo; analiza
strukturalna nowych fluoro-fosforanowych analogéow nukleotydow.

Ad 3) Sprawdzenie mozliwos$ci wykorzystania metabolomiki w chorobach serca: chorobie wiencowej
i chorobie zastawkowej.

Opis realizowanych prac

Ad 1) Wyznaczono struktury i dynamike form apo i holo biatka S100A1(C85M). Osiagnieto
zaktadany cel badania dla pierwszej domeny katalitycznej mysiego enzymu E1.

Ad 2) Przeprowadzono pomiary NMR oraz dokonano interpretacj¢ widm badanych obiektow.

Ad 3) Wykonano widma protonowe ekstraktow lipidowych surowicy krwi chorych i grupy kontrolnej
— ochotnikdéw. Analiza widm i profilu zwigzkoéw widocznych w widmie pozwolita na rozréznienie obu
grup chorych.

Opis najwazniejszych osiagnieé

Ad 1) Wyniki pozwolity na ustalenie, ze tionylowanie biatka SIO0A1 zmienia strukture formy apo
powodujac zwigkszenie powinowactwa biatka do wapnia.

Ad 2) Wyznaczono struktury kompleksow czterech peptydow z Ni**, wyznaczono lokalizacje mostka
tlenowego w 3 epoksydach skwalenu oraz potwierdzono budowe analogdéw nukleotydow.

Ad 3) Metoda pozwala na podstawie profilu lipidowego na rozrdéznianie obu grup chorych w 100%.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw

Ad 1) Manuskrupt z wynikami otrzymane dla biatka S100A1(C85M) w przygotowaniu. Wyniki dla
pierwszej domeny katalitycznej mysiego enzymu E1 opublikowano (4855).

Ad 2) Wyniki opublikowano (4927) a dwa manuskrypty sa w trakcie recenzji.

Ad 3) Wyniki przedstawione zostang na konferencji 2015 EAS Annual Congress — The European
Atherosclerosis Society, ktora odbgdzie si¢ w marcu 2015.

Publikacje
4855, 4881, 4893, 4920, 4927, 4987, 5010, 3573/A, 3596/A, 3715/A, 3729/A
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Temat nr 47: Modelowanie struktury i funkcji biatek

Zespol: prof. dr hab. Piotr Zielenkiewicz, dr Danuta Plochocka, dr Grzegorz Wieczorek, dr Pawet
Siedlecki, mgr Maciej Wojcikowski, mgr Norbert Odolczyk

Cel badania
Zastosowanie metod modelowania molekularnego do przewidywania struktury i funkcji
biopolimeréw.

Opis realizowanych prac

Dehydrogenaza-6-glukozo-fosforanowa (G6PD) jest niezbedna dla ochrony krwinki czerwonej przed
stresem oksydacyjnym. Aktywny enzym G6PD znajduje si¢ w rownowadze dimer - tetramer. Mutacje
w genie GO6PD powoduja niesferocytowa niedokrwisto$¢ hemolityczng. Na postawie modelu
strukturalnego enzymu pokazano jakie zmiany w dziataniu biatka powodowane sa mutacjg G306S.
Cis-prenyltransferazy sg enzymami prowadzacymi syntez¢ weglowodorowego —szkieletu
izoprenoidowego (terpenowego). Uzyskano przestrzenny model cis-prenyltransferazy z Arabidopsis
thaliana co pozwolito na interpretacje obserwowanej specyficznosci tego enzymu.

ParA z Pseudomonas aeruginosa nalezy do rodziny ATPaz uczestniczacych w partycji plazmidow.
Doktadna segregacja genomow jest istotna dla stabilnosci genetycznej. ParA moze tworzy¢ agregaty a
takze oddziatywa¢ z bialkiem ParB. Stworzono strukturalny model ParA, ktory umozliwit
interpretacje jakie reszty aminokwasowe tego biatka sg zaangazowane w tworzenie dimerow, a jakie w
oddziatywania z partnerem.

W roku 2014 kontynuowano tworzenie serwisu DiSCuS - narzgdzia do selekcji zwigzkow z
wielkoskalowych przeszukan in silico. W roku 2014 serwis wzbogacit si¢ o nowe narz¢dzia do
optymalizacji i kalibracji funkcji oceny oraz o narzedzia do uczenia maszynowego (SVM, RF oraz
NN). Kontynuowano tworzenie serwiséw PROMISS, HT-SAS oraz MIRON. Do systemu PROMISS
dodano analiz¢ miejsc wigzania nukleosmow. W systemach LM zbudowano od nowa bazy stow
kluczowych postugujac si¢ m.in. pos-taggingiem i lemmatyzacja. W systemie MIRON stworzono
zupelnie nowy interfejs do analizy funkcjonalnych interakcji.

Opis najwazniejszych osiagniec
Wymodelowano szereg istotnych struktur biatek.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4871, 4892, 4890, 4934, 4961, 4974, 4979, 4990, 3643/A, 3780/A
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Temat nr 48: Badania wczesnych etapéw zwijania i agregacji bialek

Zespol: prof. dr hab. Michat Dadlez, dr Magdalena Kulma, mgr Ewa Sitkiewicz, mgr Krzysztof
Tarnowski, mgr Kaja Przygonska

Cel badania

Choroba Alzheimera jest najczeSciej wystepujacym schorzeniem neurodegeneracyjnym.
W $wietle ostatnich doniesien gtownym czynnikiem odpowiedzialnym za powstawanie i rozwoj
choroby Alzheimera wydaja si¢ by¢ oligomery peptydu AP. Nie jest jednak poznana forma
przestrzenna oligomerow powodujaca ich neurotoksycznos¢. Spektrometria mas jako jedyna metoda
pozwala na separacje réznych form oligomerycznych i dzigki mozliwosci pomiaru mobilnosci jonow
w fazie gazowej réwniez umozliwia pomiar warto$ci przekroju czynnego na zderzenia dla kazdej
z tych form z osobna. Wykorzystujemy te metode do poréwnywania wlasnos$ci strukturalnych réznych
form oligomerow peptydu AP. Poznanie wszystkich aspektow strukturalnych cechujgcych oligomery
AP jest warunkiem niezbednym racjonalnego projektowania leku tak potrzebnego chorym na chorobe
Alzheimera.

Opis realizowanych prac

Realizujemy cykl badan czynnikéw decydujacych o réwnowadze dwu alternatywnych form
strukturalnych oligomerow AP, otwartych i zamknigtych, ktorych wspdtistnienie stwierdziliSmy
w badaniach z roku 2011 (publ. 4486). W roku 2014 zakonczyliémy analizy wplywu mostka
di-tyrozynowego (4918), wigzania jonéw metali oraz szeregu mutacji punktowych (4925)
na ksztalttowanie rownowagi miedzy tymi formami strukturalnymi. Analizy te potwierdzity
zaproponowany wczesniej model struktury oligomerow. Prace te sg kontynuowane przez rozszerzenie
serii. mutantdow o reszty wazne dla wigzania jonéw metali i pozycje tworzace centralny rdzen
hydrofobowy oligomeréw. Wdrazamy tez opracowane niedawno procedury pomiaréw wymiany
proton-deuter w fazie gazowej w celu uzyskania informacji strukturalnej o lepszej rozdzielczosci.
Pomiary te pozwola na zmapowanie podatno$ci na wymiang protonow czasteczki (amidowych
1 niektorych reszt bocznych) dla réznych form oligomerycznych, weryfikujac lub pozwalajac
skorygowac¢ obecny model strukturalny.

Zajmujemy si¢ rowniez analizg konsekwencji strukturalnych oddziatywania oligomerow
z modelowymi blonami lipidowymi i biatkami blonowymi. Opracowali$my protokot renaturacyjny
(M. Walczak, praca magisterska) formy btonowej receptora RAGE w liposomach. Badania wymiany
proton-deuter sprzezone ze spektrometria mas (HDX MS) pozwola na poréwnanie wlasnosci
strukturalnych biatka RAGE w btonie i w roztworze oraz w kompleksie z peptydem Ap.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

Stwierdzenie, ze aminokwasy tworzace strukture zakrgtu B w oligomerach decydujg tez
o rownowadze miedzy formami otwartymi a zamknig¢tymi, co stanowi potwierdzenie zbudowanego
wczesniej modelu struktury oligomerow Ap.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Uzyskane rezultaty wejda w sktad publikacji.

Publikacje
4918, 4925
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Temat nr 49: Metabolizm cukréw u bakterii mlekowych

Zespol: prof. dr hab. Jacek Bardowski, prof. dr hab. Monika Hryniewicz, dr Tamara Aleksandrzak-
Piekarczyk, dr Roman Krzysztof Gorecki, dr Anna Koryszewska-Baginska, dr Magdalena Kowalczyk,
dr Katarzyna Szatraj, dr Agnieszka Szczepankowska, dr Joanna Zycka-Krzesinska, mgr Magdalena
Chmielewska-Jeznach, mgr Aleksandra Grylak-Mielnicka, mgr Joanna Radziwilt-Bienkowska,
mgr Joanna Zylinska

Cel badania

Bakterie fermentacji mlekowej (LAB) - grupa mikroorganizméw o duzym znaczeniu
biotechnologicznym, szczegélnie dla przemystu rolno-spozywczego, a jednocze$nie model i obiekt
intensywnych badan na calym $wiecie. Celem prowadzonych badan nad biologia molekularna
komorki bakterii mlekowych jest poszerzenie wiedzy w aspekcie poznawczym i aplikacyjnym.

Opis realizowanych prac

Zdolnos$ci metabolizowania cukréw s jednym z gléwnych warunkow prawidtowego rozwoju bakterii.
Sa one wazne zarowno z punktu widzenia pojedynczej komorki, jak i populacji komorek
1 determinuja mozliwo$¢ zasiedlania przez nie nowych $rodowisk oraz zwigkszaja ich
konkurencyjno$¢ w stosunku do innych bakterii. WykazaliSmy, ze katabolizm cukrow u Lactococcus
lactis, regulowany przez globalny regulator, biatko CcpA, podlega takze kontroli przez wasko
specyficzne regulatory, jak biatko ClaR. Biatko to zaangazowane jest jedynie w kontrolg metabolizmu
2 cukrow — laktozy i celobiozy — sposrod 190 badanych weglowodandéw. Z uwagi
na biotechnologiczne wykorzystanie LAB w produkcji zywno$ci, pasz oraz preparatow
farmaceutycznych, a takze nowe kierunki ich zastosowan, prowadzone sg takze badania genomiczne,
w trakcie ktérych poznaliSmy sekwencje genomowe 3 szczepéw Lactobacillus — 2 szczepdéw
L. rhamnosus i 1 L. casei. Wsrdd czynnikow, ktore moga interferowac (pozytywnie lub negatywnie)
z katabolizmem cukréw nalezy wymieni¢ ruchome elementy genetyczne (plazmidy i transpozony),
bakteriofagi, biologiczne czynniki przeciwbakteryjne (bakteriocyny). W wyjasnianiu tych zjawisk
oraz wzajemnych interakcji, a takze mechanizméw regulujacych ekspresje genow, wykorzystywane
sg roznorodne podejscia badawcze, angazujace techniki z zakresu biologii komorki, genetyki
mikroorganizmoéw i biologii molekularne;j.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

1. Wykazanie, ze bialko ClaR zaangazowane jest jedynie w kontrole metabolizmu laktozy
i celobiozy u Lactococcus.

2. Poznanie sekwencji genomowych 3 szczepdéw Lactobacillus, wykazujacych wlasciwosci
probiotyczne.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow

Badania poszerzaja dotychczasowa wiedz¢ na temat metabolizmu cukréw u bakterii fermentacji
mlekowej (LAB) oraz wplywie roznych czynnikéw na te zdolno$ci. Wiedza ta przyczynia si¢ do
racjonalizacji w doborze szczepow przemystowych, pozyskiwaniu nowych szczepow ze srodowisk
naturalnych oraz modulowaniu dotychczasowych 1 opracowywaniu nowych procesow
biotechnologicznych z udziatem LAB. PodjeliSmy dziatania, ktorych celem jest opracowanie
preparatow probiotycznych dla zwierzat i ludzi. Mamy nadziej¢, ze wynikiem tych badan bedzie
wzmocnienie konkurencyjnosci gospodarki krajowej, a takze i europejskiej. Nie nalezy rowniez
zapomnie¢ o efektach edukacyjnych prowadzonych badan, ktore dostarczajg przykladow
w omawianiu zagadnien biologicznych w procesach ksztalcenia studentéw szkot wyzszych na Il i 11l
stopniu ksztatcenia.

Publikacje

4882, 4953, 4960, 4964, 4976, 3579/A, 3620/A, 3621/A, 3622/A, 3623/A, 3696/A, 3697/A, 3698/A,
3699/A, 3700/A, 3701/A, 3702/A, 3703/A, 761/N, 784/N, 796/N, 797/N, 229/M, 230/M, 231/M
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Temar nr 50: Przewodzenie sygnalu stresu osmotycznego w roslinach

Zespol: prof. dr hab. Grazyna Dobrowolska, dr Maria Bucholc, dr Jadwiga Szczegielniak, dr Lidia
Polkowska-Kowalczyk, dr Lidia Borkiewicz (do listopad 2014), dr Ewa Krzywinska (do wrze$nia
2014), dr Anna Kulik (od lutego 2014), dr Arkadiusz Ciesielski (od pazdziernika 2014), dr Maria
Klimecka, dr Olga Sztatelman (od grudnia 2014), mgr Katarzyna Szymanska (doktorantka),
mgr Justyna Maszkowska (doktorantka; powrdt z urlopu macierzynskiego od maja 2014),
prof. dr hab. Grazyna Muszynska

Cel badania

Celem prowadzonych badan bylo poszerzenie wiedzy na temat roli dwoch rodzin kinaz biatkowych
SnRK2 (SNF1-related protein kinases 2) oraz CDPK (Calcium-dependent protein kinases)
w odpowiedzi roslin na niekorzystne warunki srodowiska.

Opis realizowanych prac

1. Przeprowadzono analize in silico genow kodujacych kinazy CDPK ziemniaka; zidentyfikowano 24
geny. Wykonano oznaczenia ekspresji wszystkich 24 CDPK w réznych organach i na réznych
etapach rozwoju ziemniaka (bulwy, liscie mlode i1 dojrzale, todygi mlode i dojrzate).
Przeprowadzono wstepne oznaczenia ekspresji dwoch wybranych CDPK (StCDPK4 i StCDPKS5)
w gatunkach Solanum charakteryzujacych si¢ réznym poziomem odpornosci na infekcje
Phytophthora infestans; badano ekspresje StCDPK4 i StCDPKS5 w lisciach roslin nietraktowanych i
traktowanych elicytorem (filtratem z hodowli P. infestans).

2. Kontynuowano badanie fenotypu ro$lin transgenicznych rzodkiewnika z wprowadzonym genem
kukurydzy ZmCPK11. Wykazano, udziat ZmCPK11 w reakcji obronnej roslin na zasolenie na
poziomie regulacji degradacji chlorofilu w warunkach stresu oraz w regulacji ekspresji szeregu
genow, ktorych produkty biatkowe sa zaangazowane w odpowiedz rosliny na zasolenie.

3. Wykazano fosforylacje katalizowang przez SnRK2 kilku zidentyfikowanych przez nas
potencjalnych substratéw tej grupy kinaz, m.in. biatek biorgcych udziat w syntezie etylenu oraz
czynnikéw transkrypcyjnych aktywowanych w odpowiedzi rosliny z zwigkszony poziom etylenu
i jasmonianow.

4. Wykazano udziat SnRK2.4 i SnRK2.5 w regulacji ekspresji wybranych gendéw odpowiedzi
na zasolenie i zranienie.

5. Uzyskano roé$liny transgeniczne z nadekspresja SCS-A oraz z nadekspresja SCS-B, genow
kodujacych negatywne regulatory SnRK2.

6. Badano zmiany konformacyjne SCS-A i SCS-B pod wptywem Ca®* za pomocg techniki wymiany
proton-deuter sprzgzonej ze spektrometria mas.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

1. Identyfikacja 24 gendéw kodujacych CDPK ziemniaka i wykazanie ich zroznicowanej ekspresji na
réznych etapach rozwoju rosliny.

2. Wykazanie udzialu SnRK2 w odpowiedzi na zranienie na poziomie regulacji ekspresji gendéw
odpowiedzi na stres oraz fosforylacji specyficznych biatek zaangazowanych w produkcje etylenu.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw

Uzyskane wyniki maja znaczenie poznawcze, poszerzaja wiedz¢ na temat szlakow przesylania
sygnatow stresu u roslin. W przysztosci wyniki moga by¢ uzyteczne do uzyskania roslin uzytkowych
(np. ziemniaka) o zwigkszonej tolerancji niekorzystnych warunkéw $rodowiska.

Publikacje
4915, 3583/A, 3676/A, 3677/A, 3678/A, 3679/A, 3713/A, 3714/A, 3758/A, 3760/A
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Temat nr 51: Strukturalne i funkcjonalne konsekwencje modyfikacji potranslacyjnych bialek

Zespot: dr Aleksandra Wystouch-Cieszynska

Cel badania

Identyfikacja, przy uzyciu metod proteomicznych wykorzystujacych spektrometri¢ mas, biatek
bedacych celem modyfikacji potranslacyjnych, w szczegoélnosci, redoksowych modyfikacji grup
tiolowych cystein. Ustalenie roli tych modyfikacji w regulacji aktywno$ci bialek zwigzanych
Z procesami neurodegeneracyjnymi.

Lepsze zrozumienie stabo poznanego mechanizmu regulacji $ciezek przekazywania sygnatu
w komorkach, wykorzystujacego reaktywnos¢ tancuchow bocznych cystein w biatkach. Identyfikacja
biatek bedacych fizjologicznym celem redoksowych modyfikacji tioli oraz biatek réznicowo
modyfikowanych na cysteinach w trakcie rozwoju chordéb m.in. choréb neurodegeneracyjnych.
Stworzenie fundamentéw dla opracowania nowych sposobow zapobiegania rozwojowi chordb
neurodegeneracyjnych w tym choroby Alzheimera.

Opis realizowanych prac

W 2014 roku kontynuowano proteomiczne badania S-nitrozylacji biatek zwigzanych z procesami
neurodegeneracyjnymi w synapsach. Poza pracami eksperymentalnymi opracowano réwniez nowe
schematy analizy danych proteomicznych uzyskiwanych ze spektrometrow mas.

Opis najwazniejszych osiggnieé

Zidentyfikowano biatka bedace fizjologicznym celem redoksowych modyfikacji tioli w gestosci
postsynaptycznej (PSD) u myszy oraz biatka PSD podlegajace S-nitrozylacji pod wptywem
wzmozonej ekspresji peptydu AP, ktora obserwuje sie¢ w trakcie rozwoju choroby Alzheimera.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow

Uzyskane wyniki sg podstawg do dalszych badan m.in. nad rolg redoksowych modyfikacji cystein w
poszczegodlnych biatkach lub grupach biatek zidentyfikowanych w eksperymentach proteomicznych w
szczegbdlnosci w procesach zwigzanych ze starzeniem oraz chorobami neurodegeneracyjnymi w
mozgu.

Publikacje
4948, 4973, 5013
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Temat nr 52: Analiza wybranych genéw metabolizmu komorkowego Arabidopsis thaliana
ze szczeg6lnym uwzglednieniem genéw nudix

Zespél: dr hab. Elzbieta Kraszewska, prof. dr hab. Jerzy Buchowicz, mgr Marta Modzelan
(doktorantka), mgr Martyna Kujawa (doktorantka)

Cel badania
Ustalenie biologicznej funkcji wybranych bialek Nudix z Pseudomonas syringae i Pseudomonas
aeruginosa.

Opis realizowanych prac

Z pomoca metody ilosciowego RT-PCR, ustalono, ze ekspresja genu nudC w P. syringae podlega
Scistej regulacji. Przy pomocy programu do identyfikacji bakteryjnych promotoréw BPROM, do
dalszych analiz wytypowano fragmenty DNA powyzej sekwencji kodujgcej nudC. Aktywnosé
promotorowg tych fragmentéw badano in vivo przy pomocy testow P-galaktozydazy. Dzigki tym
badaniom zidentyfikowano promotor dla genu nudC oraz wytypowano sekwencje DNA powyzej
promotora, ktére reguluja jego aktywnosc.

Przystapiono takze do badania nastepnego biatka Nudix z P.aeruginosa, tj. biatka YgdP. Ustalono, ze
biatko to jest funkcjonalnym odpowiednikiem biatka Nudix RppH E. coli, ktore jest
pirofosfohydrolazg RNA zaangazowana w degradacj¢ niektorych transkryptow. Ustalono,
ze w komorkach P. aeruginosa YgdP reguluje poziom transkryptéw biosyntezy piocyjaniny, waznego
czynnika wirulencji P. aeruginosa.

Opis najwazniejszych osiagnie¢
1. ldentyfikacja regionu promotorowego dla genu nudC z P. syringae.
2. Ustalenie biologicznej roli biatka Nudix YgdP z P. aeruginosa.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Uzyskane wyniki byly prezentowane na dwoch migdzynarodowych konferencjach oraz beda

wykorzystane w przygotowywanym do druku manuskrypcie.

Publikacje
4938, 3733/A, 3749/A
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Temat nr 54: Mechanizmy molekularne dzialania jonéw metali czynnych biologicznie

Zespol: prof. dr hab. Wojciech Bal, dr hab. Marcin Grynberg (od wrzesnia 2014), dr Igor Zukow
(od listopada 2014), dr Grazyna Goch, dr Malgorzata Rozga (do czerwca 2014), dr Ewa Kurowska
(do marca 2014), dr Agnieszka Polkowska-Nowakowska (do lipca 2014), dr Malgorzata Makowska
(do lutego 2014), dr Adam Mieczkowski, dr Tomasz Fraczyk, dr Arkadiusz Bonna, mgr Wojciech
Goch, mgr Ewa Podobas, mgr Aleksandra Witkiewicz-Kucharczyk, mgr Izabela Zawisza, mgr Dawid
Plonka, mgr Nina Wezynfeld, mgr Karolina Bossak, mgr Mariusz Mital, mgr Tomasz Zurawik
(od pazdziernika 2014), prof. dr hab. Kazimierz Wierzchowski, prof. dr hab. Andrzej Bierzynski,
prof. dr hab. Magdalena Fikus

Cel badania

Poznanie mechanizméw molekularnych lezacych u podtoza procesow fizjologicznych
z udzialem jonéw metali, szczegdlnie miedzi, wapnia i cynku oraz procesow toksycznych z udzialem
jondéw metali cigzkich i kancerogennych, w tym: niklu, kobaltu, kadmu i palladu oraz praktyczne
wykorzystanie wynikow.

Opis realizowanych prac

Prowadzono prace nad aspektami strukturalnymi i kinetycznymi reakcji hydrolizy wigzania
peptydowego pod wpltywem jondw metali, jej rola w toksykologii metali i zastosowaniami
w biotechnologii. Efektem tych prac byto opublikowanie w roku 2014 czterech artykulow. Jeden
z nich opisuje dodatkowa role jonu metalu w przebiegu reakcji, polegajaca na zahamowaniu
jej cofania od produktu przejsciowego do substratu (4902), drugi poswigcony jest wersji reakcii,
w ktorej zamiast jonu Ni(Il) uczestniczy jon Cu(Il) (4900). Trzeci z artykuldw przedstawia strukture
biatka SPI-2 i sposob jego otrzymania z uzyciem tej reakcji (4983). W czwartym opisano podatno$c¢
na hydrolize niklowa peptyddéw, znajdujacych sie na powierzchni aneksyn, waznych bialek
komoérkowych cztowieka (4985). Dalsze prace w tej dziedzinie zostang opublikowane w 2015 .
Dotyczy¢ one bedg m. in. zastosowania syntetycznych podstawnikow histydyny na jej przebieg,
co stanowi cze$¢ wynikoéw rozprawy doktorskiej 1. A. Zawiszy, obronionej w r. 2014 (764/N). Wyniki
pomocnicze, obejmujace opis wihasciwo$ci koordynacyjnych tych podstawnikow, zostaty
opublikowane (4914).

W ramach badan modelowych w toksykologii niklu w skorze opublikowano artykul opisujacy
wiazanie jonow Ni(Il) przez kwas urokanowy (4866). W obszarze badan oddziatywan jonow Cu(Il)
z peptydem AP i uktadami modelowymi we wspotpracy z prof. M. Dadlezem i prof. J. Poznanskim
opublikowano artykul, opisujacy aspekty strukturalne oligomerow peptydu w fazie gazowe;,
z uwzglednieniem strukturyzujacej roli jonow Cu(Il) (4925).

We wspotpracy z prof. A. Liebertem z IBIB PAN dr Grazyna Goch opublikowata artykul, poswigcony
neurotoksycznosci zieleni indocyjaninowej (4881).

Badania w toku obejmujg m. in. kontynuacj¢ poszukiwan roli hydrolizy niklowej w procesach
chorobowych (manuskrypt wystany do druku, dwa dalsze w przygotowaniu), dalsze badania
mechanizméw molekularnych hydrolizy (cztery manuskrypty w przygotowaniu), tworzenie
kompleksow ternarnych przez peptyd AP (manuskrypt w przygotowaniu), wyjasnienie podatnosci
biatka PARP-1 na stres oksydacyjny (manuskrypt po uwzglednieniu uwag recenzentow oczekuje
na decyzj¢), rozszerzenie badan sensoréw cynkowych (dwa manuskrypty w przygotowaniu) oraz
przedstawienie opisu teoretycznego reakcji chemicznych w objetosciach subkomorkowych (dwa
manuskrypty w przygotowaniu).

Opis najwazniejszych osiagnie¢
Dalsze poglebienie wiedzy na temat reakcji hydrolizy wigzania peptydowego (4900, 4902, 4983,
4985).

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Metoda oczyszczania bialek z uzyciem reakcji hydrolizy wigzania peptydowego (4983) jest

przedmiotem licencji, udzielonej firmie prywatnej.

Publikacje
4866, 4881, 4900, 4902, 4914, 4925, 4983, 4985, 764/N
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Temat nr 55: Analiza genetyczna podstaw wybranych chorob dziedzicznych

Zespol: dr hab. Beata Burzynska, dr Monika Gora, mgr Agata Maciejak, mgr Dorota Tutacz,
mgr [lona Warchol, mgr Mateusz Tucholski

W 2014 roku nasz Zespot pracowal nad nastepujacymi zadaniami badawczymi:
1. Molekularna patogeneza pozawatowej niewydolnosci serca
2. Badania inhibitoré6w wybranych enzymoéw szlaku kwasu mewalonowego

Cel badania

Ad 1) Celem prowadzonych badan jest wyznaczenie biomarkeréw genetycznych (z zakresu ekspresji
genow w leukocytach oraz surowicy) oraz ocena ich warto$ci w rokowaniu w $wiezym zawale serca.
Badania byly przeprowadzone przy wykorzystaniu Szczurzego modelu eksperymentalnego oraz
probek pobranych od pacjentdow po przebytym zawale serca.

Ad 2) Kontynuowali$my badania majace na celu stworzenie modelu drozdzowego do testowania
inhibitorow wybranych enzymoéw szlaku kwasu mewalonowego.

Opis realizowanych prac

Ad 1) W celu rozszerzenia badan nad zmianami zachodzacymi w niewydolnym sercu, wykonano
analizg profilu ekspresji miRNA. Zmiany poziomu ekspresji miRNA réznicujacych niewydolne serce
od kontroli potwierdzano z wykorzystaniem reakcji RT-qPCR. Dodatkowo oceniono metodg RT-
qPCR poziom wystepowania wybranych miRNA w osoczu Krwi.

Ad 2) Sposrod enzymow Sciezki syntezy steroli, wybrano syntaze skwalenu (SQS) jako najbardziej
obiecujacy cel dla poszukiwania nowych inhibitorow szlaku mewalonowego. Syntaza skwalenu
zostala wyrazona w szczepie Saccharomyces cerevisiae Aderg9 jako hybryda ztozona z okoto 67%
ludzkiej SQS zawierajacej centrum aktywne oraz 33% drozdzowej SQS zawierajacej domeng
transblonowa. Przeprowadzono wstegpne testy toksyczno$ci i efektywnosci dziatania inhibitorow
otrzymanych z Uniwersytetu BITS- Pilani (Hyderabad, Indie).

Opis najwazniejszych osiagnie¢

Ad 1) Wytypowano wieksza liczbe potencjalnie uzytecznych diagnostycznie gendéw, ktorych zmiana
ekspresji jest istotna w komoérkach PBMC szczuréw z niewydolno$cia serca i sga to: Tspanl2, Cp,
Klrcl (killer cell lectin-like receptor subfamily C, member 1), Klra5 (killer cell lectin-like receptor,
subfamily A, member 5) i Nup210l (nucleoporin 210-like). Ponadto, otrzymano 56 dojrzatych
szczurzych miRNA (rno-miR) istotnie zmienionych w niewydolnym sercu w poréwnaniu z grupg
kontrolng (FC<-1,3 oraz FC>1,3 przy P<0.01). Przeprowadzone analizy wykazaty zmiany w profilu
miRNA w osoczu u pacjentdow w ostrej fazie zawatu w poréwnaniu z kontrolg po szesciu miesigcach.
Sposrod 179 badanych miRNA odnotowano istotne statystycznie zmiany ekspresji dla 41 czasteczek
miRNA. Wsérdéd najbardziej zmienionych miRNA byly: hsa-miR-374b-5p, hsa-miR-208a, hsa-miR-
133D, hsa-miR-133a.

Ad 2) Utworzony Aerg9 [PERG9-HYBHA] jest obiecujgcym narzedziem do wstepnego testowania
wyselekcjonowanych in silico czasteczek blokujacych centrum aktywne ludzkiej syntazy skwalenu.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw

Ad 1) Z uwzglednieniem parametrow klinicznych: NT-proBNP oraz LVEF, wyodrebniono
potencjalne biomarkery (na poziomie mRNA i miRNA) zwigzane z rozwojem niewydolnos$ci serca.
Umozliwig one stratyfikacje ryzyka i wczesng identyfikacje pacjentow szczeg6lnie zagrozonych
pozawatowa niewydolnoscig serca.

Ad 2) Utworzony szczep jest przydatny w szybkiej ocenie wplywu wybranych czasteczek
na wlasciwosci fizjologiczne i molekularne komédrek. Z przetestowanych substancji, wybrano dwie
wykazujace podobne wlasciwosci do statyn.

Publikacje
4892, 4892, 4869, 4995, 3632/A, 3644/A, 3646/A, 3750A, 775/N
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Temar nr 56: Genomika Paramecium tetraurelia

Zespolt: dr Robert Gromadka, dr Jacek Nowak, dr Kamila Maliszewska, mgr Julita Gruchota

Cel badania

Paramecium tetraurelia, podobnie jak inne orzgski, charakteryzuje si¢ obecnoscia w komorce
zarowno jader generatywnych (mikronukleusow) jak i jadra somatycznego (makronukleusa). Podczas
kazdego cyklu plciowego stary makronukleus jest degradowany, a nowy powstaje z mikronukleusa.
Zachodzi wowczas zaprogramowana eliminacja pewnych sekwencji DNA: nastepuje usunigcie
elementow wielokopijnych (m. in. transpozonéw i minisatelitow) oraz precyzyjne wycigcie ponad
45 000 krotkich, jednokopijnych, nie kodujacych sekwencji IES (ang. Internal Eliminated Sequence).
Wzér rearanzacji jest dziedziczony epigenetycznie pomiedzy starym i nowym makronukleusem.
W ten proces zaangazowane jest bardzo wiele biatek pojawiajacych si¢ w komoérce w okreslonych
fazach cyklu piciowego. Wykazano takze, iz proces ten jest regulowany przez kilka rodzajow
niekodujacych RNA. Dotychczas poznano krotkie, charakterystyczne dla proceséw plciowych
skaningowe RNA (scnRNA) pochodzace z mikronukleusa, dtuzsze, nickodujace transkrypty (ncRNA)
syntetyzowane w matczynym makronukleusie oraz natywne transkrypty z nowego makronukleusa.
Celem projektu bylo poszukiwanie bialek zaangazowanych w syntez¢ niekodujacych RNA
i regulacje rearanzacji genomowych. Nasza strategia zakladata analize funkcjonalng gendw, ktore
sg wyrazane specyficznie podczas proceséOw piciowych i wykazuja podobienstwo do znanych
czynnikoéw biorgcych udzial w metabolizmie RNA.

Opis realizowanych prac

Okreslono role TFIIS4, jednego z bialek z rodziny TFIIS, w regulacji rearanzacji genomu
Paramecium. TFIIS4 bierze udziat w produkcji niekodujacych transkryptow w nowym
makronukleusie. Uzyskane wyniki postuzyly do przygotowania publikacji, ktéra zostala wystana
do redakcji. Ponadto, kontynuowali§my badanie biatlek wykazujacych podobienstwo do czynnikow
elongacyjnych Spt5 i Spt4. Wykonano globalna analiz¢ eliminacji wszystkich sekwencji IES podczas
dezaktywacji genu SPT502. Wykorzystano w tym celu sekwencjonowanie genomowe DNA
wyizolowanego z oczyszczonych nowych makronukleuséw pochodzacych z komodrek poddanych
wyciszaniu (Illumina). Stwierdzono zaburzenie wycinania blisko 40 tysigcy IES-6w (87%).
Zaobserwowano silniejszy wplyw na dluzsze sekwencje IES, ktore czeSciej podlegaja kontroli
epigenetycznej. Wykonano takze badanie wplywu wyciszania genu SPT502 na syntez¢ scnRNA, ktora
zachodzi w mejotycznych mikronukleusach, gdzie lokalizuje sie biatko Spt502. Stwierdzono,
iz nieobecnos¢ biatka Spt502 prowadzi do catkowitego braku tych krotkich niekodujacych RNA.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

Wykonanie globalnej analizy wycinania sekwencji IES podczas wyciszania genu SPT502
1 wykazanie wplywu dezaktywacji tego genu na niemal wszystkie sekwencje IES. Wykazanie wptywu
biatka Spt502 na syntezg krotkich niekodujgcych scnRNA.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4923, 768/N
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Temat nr 57: Mechanizmy wiernosci replikacji DNA

Zesp6l: dr hab. Anna Bgbenek, mgr lzabela Ziuzia-Graczyk (od lipca 2014 na urlopie
macierzynskim), magistrantka Paulina Jankowska (do lipca 2014)

Cel badania

Kontynuowano badania nad oddziatywaniem prymazy gp61 z polimerazag DNA faga RB69. Jednym z
zatozen  bylo wustalenie biologicznych  konsekwencji  oddzialywania  prymazy  gp61
z polimerazg DNA faga RB69 oraz identyfikacja domen biatkowych w polimerazie DNA i prymazie
gp61 zaangazowanych w te interakcje.

Wysoka wiernos¢ replikacji determinowana jest przez wilasciwa selekcje nukleotydow
w centrum aktywnym polimerazy oraz zdolno$¢ do usuwania niekomplementarnych nukleotydow
z konca matrycy-startera przez aktywnos¢ egzonukleazy. Poniewaz te dwie aktywno$ci przypisane
sa r16znym domenom, polimeraza musi posiada¢ mechanizm pozwalajacy na efektywne
przekazywanie startera pomiedzy tymi domenami w celu zapewnienia szybkiej i wiernej replikacji. W
naszych badaniach chcieliby$Smy przyjrze¢ si¢ doktadniej mutantom zaréwno domeny spodu dtoni jak
rowniez mutantom domeny kciuka, ktdre suprymuja mutatorowy charakter mutacji Y567A. Badanie te
moga wskaza¢ na mechanizm przekazywania konca startera do domeny egzonukleazy inny niz
dotychczas opisany.

Opis realizowanych prac

Ustalone wczesniej oddzialywania prymazy i polimerazy badali§my z zastosowaniem nowej techniki
MST (Microscale thermophoresis). Ostatnim etapem naszych badan sg badania tych oddziatywan za
pomocg crosslinkow. Pierwsze badania z uzyciem crosslinkera BS3 daty bardzo obiecujace wyniki.
Dalsze analizy w celu ustalenia rejonéw kontaktu w obu biatkach beda prowadzone we wspotpracy z
pracownia spektroskopii mas.

Mutacja polimerazy RB69 w domenie kciuka A740V suprymuje mutatorowy efekt mutacji Y567A
badany w tescie rewersji in vivo. Obserwowali$my obnizenie poziomu mutagenezy dla wszystkich
badanych klas mutacji. Za obserwowany efekt antymutatorowy moze odpowiada¢ zaburzone
przechodzenie konca startera pomi¢dzy domenami polimerazy i egzonukleazy (ang. pol/exo coupling).
Przechodzenie konca startera pomigdzy domenami badalismy w reakcji wydtuzania/degradacji startera
przy statym stezeniu polimerazy i DNA i wzrastajagcym stezeniu wszystkich ANTPOw.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

W tesécie wydtuzania/degradacji startera podwojny mutant wydtuzat substrat przy znacznie wyzszym
stezeniu nukleotydow co wskazuje, ze ma zaburzone przekazywanie konca startera pomiedzy
domenami co moze wplywaé na obserwowany efekt obnizenia poziomu mutagenezy
w podwdjnym mutancie.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
3737/A, 783/N
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Temat nr 58: Identyfikacja i charakterystyka mikroorganizmoéw potencjalnie uzytecznych
w bioremediacji

Zespol: dr Urszula Zielenkiewicz, dr Iwona Brzozowska, dr Anna Muszewska

Cel badania

Izolowanie i charakterystyka szczepow mikroorganizméw oraz konsorcjow mikroorganizmow ze
srodowisk zanieczyszczonych trujacymi zwiazkami, zwlaszcza arsenu, uranu oraz innymi metalami
ciezkimi.

Opis realizowanych prac

Dla wybranych szczepéw promieniowcoOw  (Frigoribacterium sp., Nocardia takedensis
i Streptomyces luridiscabiei) wyizolowanych w poprzednich latach, wykazujacych aktywno$é
antymikrobiotyczng w testach wobec patogennych bakterii wzorcowych, przeprowadziliSmy badania
zdolno$ci  oddziatywania wobec organizmow grzybowych. ZaobserwowaliSmy aktywno$¢
WW szczepéw przeciwko Pythium ultimum i Botrytis cinerea (patogeny roélin). Zaden z badanych
szczepow nie wykazywat aktywnos$ci wobec ludzkiego patogena Candida albicans.

Okreslilismy przynalezno$¢ taksonomiczng 5 szczepow Fusarium (kazdy wyizolowany z innego
konsorcjum mikroorganizméw ‘tugujacych uran) do gatunku F. oxysporum. Szczepy te sa
zréznicowane fizjologicznie.

Ustalilismy wstepnie sekwencje nukleotydowe chromosomu oraz jednego mega plazmidu
Acinetobacter Iwoffii, szczepu wykazujacego podwyzszong opornos$¢ na jony arsenu. Trwaja prace nad
eksperymentalng weryfikacja fragmentow sekwencji niepewnych.

Opis najwazniejszych osiggnieé
1. Ustalenie sekwencji puli plazmidow szczepu Acinetobacter Iwoffii.
2. Opracowanie testu polaryzacji fluorescencji dla wymodelowanych peptydow i biatka Epsilon.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw

Ustalona sekwencja genomu Acinetobacter Iwoffii, po anotacji otwartych ramek odczytu, zostanie
zanalizowana pod katem genow zaangazowanych w przeksztalcanie zwigzkéw arsenu,
a nastepnie opublikowana.

Opracowany test polaryzacji fluorescencji dla specjalnie wymodelowanych peptyddw i biatka Epsilon
zostanie wykorzystany do wielkoskalowego przeszukiwania chemoteki zwigzkéw znoszacych
interakcje biatko-biatko.

Uzyskane w roku sprawozdawczym wyniki sa podstawa dla dwoch obronionych prac magisterskich i
dwoch publikacji.

Publikacje
4877, 4928, 789/N, 790/N
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Temat nr 60: Mechanizmy podzialéw komoérkowych

Zespot: dr hab. Anna Kurlandzka, mgr Piotr Kowalec, dr Leszek Tarnowski (do sierpnia 2014)

Cel badania
Ustalenie warunkéw transportu jadrowo-cytoplazmatycznego biatka Irrl drozdzy Saccharomyces
cerevisiae.

Opis realizowanych prac

W ramach badan w roku 2014 stwierdzono, ze biatko Irr1, ktore dotychczas znane bylo jako regulator
kohezji chromatyd siostrzanych i transkrypcji genow, jest obecne nie tylko w jadrze komoérkowym, ale
takze na terenie cytoplazmy. Irrl lokuje si¢ w cytoplazmie w fazie stacjonarnej cyklu komérkowego,
w warunkach glodzenia azotowego oraz stresu oksydacyjnego. W fazie stacjonarnej eksport z jadra do
cytoplazmy mozna specyficznie zablokowaé. Zidentyfikowano in silico potencjalne sygnaty eksportu i
sa one obecnie sprawdzane na drodze mutagenezy ukierunkowane;.

Opis najwazniejszych osiagnie¢
Biatko Irr1 moze by¢ eksportowane z jadra do cytoplazmy.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Przygotowywana jest publikacja oraz praca doktorska.
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Temat nr 61: Dynamika transkryptomu w normie i stresie.

Zespol: dr hab. Marta Koblowska, prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski, dr Roksana Iwanicka-
Nowicka, mgr Anna Fogtman, dr Maciej Kotlinski

Cel badania

Poznanie mechanizmow zaangazowanych w regulacje ekspresji genow aktywnie transkrybowanych w
odpowiedzi komodrek roslinnych na dzialanie czynnikow stresowych zaleznych od biatek
oddziatujacych z modyfikowanymi i niemodyfikowanymi histonami rdzeniowymi.

Opis realizowanych prac

1.

2.

Ustalenie roli  deacetylazy histonowej HD2C Arabidopsis thaliania  oddziatujacej
z niemodyfikowanym histonem H3 w regulacji transkrypcji genow odpowiedzi na stres cieplny.
Przy uzyciu chromatografii powinowactwa do peptydu oraz metod spektrometrii mas poszukiwano
biatek specyficznie rozpoznajacych fosfo-acetylowany histon H3, ktéry jest obecny w chromatynie
komorek roslinnych zaindukowanych stresem abiotycznym.

Opis najwazniejszych osiagnieé¢

1.

Ustalono, ze deacetylaza HD2C oddziatuje z podjednostka kompleksu remodelujacego chromatyne
typu SWI/SNF i wraz z nim wspoluczestniczy w regulacji genow odpowiedzi na stres cieplny
u Arabidopsis.

Zidentyfikowanie bialek prawdopodobnie tworzacych nieznany dotad wielo-podjednostkowy
kompleks biatkowy oddziatujacy z fosfo-acetylowanym rdzeniowym histonem H3. W sktad
nowego kompleksu wchodza migdzy innymi biatka z rodziny SR (serine-arginine rich) oraz inne
czynniki bialkowe zaangazowane w regulacj¢ alternatywnego splicingu, co wskazuje na zwiazek
badanej modyfikacji histonu H3 z procesem alternatywnego sktadania gendw.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostana wykorzystane w publikacjach naukowych.
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Temat nr 62: Synteza bialek biologicznie czynnych w heterologicznych systemach ekspresyjnych

Zespot: dr hab. Krystyna Grzelak, dr Edyta Kopera, dr Marcin Mielecki, dr Anna Protas, dr Konrad
Zdanowski, mgr Maria Pietrzak, mgr Agnieszka Maciotla

Cel badania

1. Otrzymanie nowych wariantow biatka hemaglutyniny wiruséw grypy H5N1 oraz H3N2.

2. Badania nad mechanizmem inhibicji kinazy JAK2 oraz RIO1 przez analogi strukturalne
benzylowego amidu kwasu cynamonowego.

Opis realizowanych prac

Ad 1) Otrzymano nowe warianty hemaglutyniny (rHA) wirusa grypy HS5N1 (rH5). Wcze$niej
wykazano, ze wszystkie potencjalne miejsca N- glikozylacji antygenu rH5, produkowanego
w komorkach Pichia, ulegaja glikozylacji. Nowe warianty rHS zawieraly mutacje punktowe
w miejscach glikozylacji. Charakterystyka biochemiczna otrzymanych mutantow jest w toku.
Otrzymano rowniez i oczyszczono do homogenno$ci hemaglutyning wirusa grypy H3N2 (rH3).
Immunogenno$¢ nowych wersji rHS i rH3 sprawdzana bgdzie na modelu zwierzgcym.

Ad 2) Kontynuowano badania nad oddzialywaniem niskoczasteczkowych zwiazkow (analogi
strukturalne benzylowego amidu kwasu cynamonowego, CABA) z kinazami JAK2 i RIO1. Badania
enzymatyczne jak i strukturalne (modelowanie molekularne) pozwolity wnioskowa¢ o mechanizmie
inhibicji badanych kinaz przez wyselekcjonowane analogi CABA. W wypadku kinazy JAK2
wykazuje on cechy inhibicji zaréwno wspodtzawodniczej jak i niewspdtzawodniczej. Natomiast
inhibitory atypowaj kinazy RIO1 wykazywaty ATP-wspotzawodniczy mechanizm dziatania.

Opis najwazniejszych osiagnieé
Ad 1) Otrzymanie, z wysoka wydajnoscia, nowych wariantow antygendw wirusow grypy HSN1 i H3N2
Ad 2) Opisanie mechanizmu inhibicji kinaz JAK2 i RIO1.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw

Ad 1) Celem badan jest opracowanie uniwersalnej procedury otrzymywania antygenu
szczepionkowego.

Ad 2) Uzyskane wyniki moga by¢ pomocne w projektowaniu nowych pochodnych CABA
hamujacych aktywnos$¢ kinaz JAK 1 RIO.

Publikacje:
4906, 4971, 4981, 4983, 4994, 3681/A, 3687/A, 3688/A, 3710/A, 3726/A, 763/N, 795/N
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Temat nr 63: Dodekahedron adenowirusa jako platforma szczepionkowa

Zespél: dr hab. Ewa Szofajska, dr hab. Jadwiga Chroboczek (konsultant), mgr Inga Szurgot
(doktorantka), mgr Marta Jedynak (doktorantka), mgr Malgorzata Podsiadta-Biatloskorska (technik)

Cel badania

Celem badan jest opracowanie szczepionki przeciw grypie indukujacej jednoczesnie odpowiedz
immunologiczng  humoralna, to znaczy zwigzang z  produkcja  przeciwcial, jak
i komoérkowa, w ktorej gtéwna role odgrywaja cytotoksyczne limfocyty T, odpowiedzialne
za eliminowanie komorek zainfekowanych przez wirusa.

Opis realizowanych prac

Uprzednio przeprowadzone do$wiadczenia na zwierzetach wykazaty, ze preparat dodekahedronu
adenowirusa (Dd), zawierajacego w swej strukturze epitopy biatka matrycowego M1 (Dd-M1)
skutecznie indukowat immunologiczng odpowiedz komorkowa bez uzycia adjuwantow.
W ciagu roku sprawozdawczego otrzymalismy preparaty szczepionkowe zawierajace rowniez drugi
antygen — hemaglutyning (HA). W pierwszym wariancie HA z domeng trymeryzacyjng pochodzaca
z drozdzowego biatka GCN4 jest przylaczona do powierzchni Dd-M1 za pomoca fragmentu
trymerycznego wiokna adenowirusa (Fi) (Dd-M1-FiHA). W drugim wariancie rekombinowana HA
zawierajaca motyw GCN4 pozbawiona linkera Fi jest otrzymywana i oczyszczana niezaleznie
od Dd-M1 (Dd-M1+HA). PrzeprowadziliSmy analizy stanu oligomerycznego oraz funkcjonalnos$ci
in vitro antygenu HA w obu wariantach szczepionki. Skuteczno$¢ preparatow szczepionkowych
badaliSmy nastgpnie in Vivo we wspolpracy z laboratorium wyspecjalizowanym i uprawnionym
do wykonywania tego typu testow (Instytut CODA-CERVA w Brukseli).

Opis najwazniejszych osiggnieé

1. Doswiadczenia przeprowadzone w modelu kurzym wykazaty, ze oba warianty szczepionki (Dd-
M1-FiHA i Dd-M1+HA) indukuja humoralng odpowiedZz immunologiczng. Miano przeciwciat
neutralizujacych anty-HA jest nieco wyzsze dla wariantu Dd-M1+HA.

2. WykazaliSmy, ze donosowe podanie preparatow szczepionkowych opartych
na dodekahedronie wywoluje szybszg i silniejszg reakcje¢ immunologiczng w porownaniu z
aplikacja podskorng. Uzyskany wynik jest istotny ze wzgledu na ergonomi¢ tego sposobu
immunizacji, co ma szczego6lne znaczenie podczas epidemii i pandemii, oraz ze wzgledu na
mozliwe zwickszenie immunogennosci preparatu.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw

Otrzymane wyniki byly prezentowane podczas The Fifth Influenza Conference of European Scientific
Working group on Influenza (ESWI) w Rydze (Lotwa, 14-17 wrzesnia 2014) oraz
s przedmiotem przygotowywanej publikacji.

Publikacje
4980, 3725/A
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Temat nr 64: Posttranslacyjne modyfikacje bialek jako mechanizm regulacji szlakéw
przekazywania sygnalu

Zespol: dr hab. Magdalena ‘Krzvmowska, dr Rafat Hoser, dr Fabian Giska, mgr Marcin Piechocki
(doktorant), mgr inz. Marek Zurczak (doktorant)

Cel badania
Poznanie mechanizméw regulujacych transport pomiedzy jadrem 1 cytoplazmg receptorow
warunkujacych odpornos$¢ roélin na infekcje.

Opis realizowanych prac

Biatko SGT1 stanowi wazny element komplekséw receptorowych uczestniczacych w odpowiedzi
obronnej roslin na infekcje mikroorganizméw. Nasze wczesniejsze badania pokazaty, ze SGTI
z tytoniu ulega specyficznej fosforylacji przez kinaze SIPK aktywowana w wyniku zakazenia.
Modyfikacja ta zwicksza pule jadrowa biatka SGT1. Ponadto, przekierowanie SGT1 do jadra
komoérkowego, prowadzi do zwigkszonej akumulacji w tym przedziale komorkowym receptora N,
ktory zapewnia odporno$¢ na wirus mozaiki tytoniu (TMV). Na tej podstawie przyjeliSmy hipotezg
zgodnie z ktorg, SGT1 kontrolowaloby lokalizacje kompleksow receptorowych uczestniczacych
w odpowiedzi roslin na atak patogenu. W roku sprawozdawczym zmapowaliSmy rejon w obrebie N,
ktory jest niezbedny do importu tego receptora do jadra komorkowego, w sposob zalezny od SGTI.
Sprawdzilismy tez, czy proponowany przez nas model ma charakter uniwersalny i takze inne roslinne
biatka odpornosciowe podlegaja podobnym mechanizmom regulacyjnym. W tym celu zbadali§my
wewnatrzkomorkowa lokalizacje biatka Rx, ktore determinuje odporno$¢ na wirus ziemniaka X,
w odniesieniu do pozycji biatka SGT1 w komérce. Uzyskane wyniki pokazaly, ze rozmieszczenie Rx
odzwierciedla doktadnie potozenie SGT1 w komorce.

Opis najwazniejszych osiagnie¢
Bialko SGT1 wptywa na rownowagg jadrowo-cytoplazmatyczng komplekséw receptorowych N i Rx,

zapewniajac tym samym prawidtowy przebieg odpowiedzi obronnej roslin na wirusy.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4899, 3625/A, 3626/A, 3628/A, 3629/A, 3630/A, 3752/A, 3753/A, 3754/A, 3755/A, 3757/A, 767N
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Temat nr 65: Modelowanie mechanizméw aktywnos$ci biologicznej na podstawie danych

strukturalnych

Zespol: prof. dr hab. Jarostaw Poznanski, dr Matgorzata Makowska, mgr Maria Winiewska,
mgr Katarzyna Kucinska

Cel badania

Celem realizacji tematu jest poszukiwanie zaleznos$ci miedzy struktura a funkcja biologiczng. Badania
opieraja si¢ gtéwnie na analizie wysokorozdzielczych struktur, ktére budowane sa w oparciu o dane
strukturalne dostepne dla podobnych uktadow (np. modelowanie przez homologi¢), uzupetione
innymi wynikami do§wiadczalnymi (dane kinetyczne, termodynamiczne, spektroskopowe, analizy
statystyczne). Poszukiwane sa grupy oddzialywan odpowiadajacych za obserwowany efekt
biologiczny. Poprzednio prowadzone badania beda kontynuowane.

Opis realizowanych prac

1.

5.

Analiza wptywu atoméw halogenu na wigzanie halogenowanych ligandow - okreslenie wktadu
termodynamicznego zwigzanego z utworzeniem wigzania halogenowego w relacji do innych
efektow zwigzanych z wprowadzeniem elektroujemnego atomu do czasteczki liganda. (3609/A,
3672/A, 3673/A, 3674/A, 3675/A, 4905)

Zastosowanie spektroskopii 19F i 31p NMR w badaniach metabolicznych. Aktualnym celem jest
stworzenie kinetycznego opisu sieci reakcji enzymatycznych bioracych udzial w przemianach
fluorouracylu w komérce drozdzowe;.

Modelowanie procesu oligomeryzacji zmodyfikowanych wersji peptydu AB. Analizy struktury i
topologii mozliwych aligomerdéw. (3662/A, 4918, 4925)

Modelowanie wiazania substratoéw przez biatko AlkB. Na tej podstawie poszukiwane beda
potencjalne inhibitory hamujace aktywno$¢ naprawcza AlkB i ludzkich homologéw z rodziny
ABHXx. (3592/A, 3595/A, publikacja w przygotowaniu)

Analiza wptywu modyfikacji ludzkiego biatka WRN na jego aktywnos$¢. (4946)

Opis najwazniejszych osiagniec
Parametry termodynamiczne wigzania halogenowanych ligandow przez CK2a. Udane zastosowanie
niestandardowych metod modelowania strukturalnego.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Wyniki badan zostana wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4905, 4918, 4925, 4945, 4946, 4987, 3592/A, 3595/A, 3605/A, 3608/A, 3609/A, 3662/A, 3672/A,
3673/A, 3674/A, 3675/A, 235/M
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Temat nr 66: Metodyka sekwencjonowan genomowych

Zespol: dr Robert Gromadka, dr Piotr Dzierzbicki, dr Anna Trzemecka, mgr Beata Babinska,
mgr Karolina Citko-Wylot, mgr Malgorzata Filipiak, mgr Jan Gawor, mgr Ewa Kalinska,
mgr Karolina Zuchniewicz

Cel badania

Poznawanie sktadu konsorcjow bakterii polarnych z rejonow lodowcowych. Poznanie sekwencji
genomo6w bakterii polarnych 1 plazmidow w nich zawartych. Poznanie genoméw fagoéw
terapeutycznych i bakterii mlekowych. Okreslenie sktadu konsorcjow bakteryjnych i drozdzowych
zuréw do pieczenia chleba.

Opis realizowanych prac

We wspolpracy z innymi laboratoriami wykonano sekwencjonowania genomoéw i plazmidow
pochodzacych z réznych organizméw, m.in: w ramach projektu "Optymalizacja charakterystyki i
przygotowania preparatow fagowych do celow terapeutycznych". W ramach wspdlpracy w grancie
»Nowoczesne technologie w hodowli jesiotra” wykonano sekwencjonowanie 2 transkryptomow
jesiotra.

Na sekwenatorze genomowym Roche GS FLX + Titanium zsekwencjonowano 6 genomow
bakteryjnych, 2 transkrptomy jesiotra oraz 16 probek srodowiskowych (polarnych), uzyskujac tacznie
ok. 2,5 miliarda par zasad.

Ponadto z wykorzystaniem aparatu MiSeq firmy Illumina wykonano dodatkowo sekwencjonowania
totalnego DNA z 36 szczepow bakterii psychrofilnych (Polaromonas sp.) i jednego szczepu drozdzy.
Dla kazdej probki uzyskano okoto 0,5 miliona nukleotydowych odczytéw (metoda PairEnd-I1llumina
kit PE 2x300), czyli $rednio 400 milionéw par zasad na probke. Uzyskano tacznie 56 miliardy par
zasad. Pozwolilo to na ustalenie konsensusu pelnych genomow jak réwniez obecnych w komorkach
plazmidow.

W ramach projektu FunChleb rozpoczeto pilotazowe sekwencjonowanie majace na celu wstgpne
okreslenie sktadu konsorcjow bakteryjnych i drozdzowych w probkach z zuru chlebowego.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

Uzyskanie sekwencji pelnych genomow bakterii psychrofilnych (Polaromonas sp.) wraz
Z przenoszonymi przez nie plazmidami oraz sekwencji fagoéw terapeutycznych.

Ztozono 2 wnioski patentowe: ,,Szczepy Enterococcus faecalis do produkcji monoklonalnych
preparatow fagowych” oraz ,Szczepy Staphylococcus aureus do produkcji monoklonalnych
preparatow fagowych pozbawionych zanieczyszczen plazmidowym DNA”.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow

Poznanie genoméw bakterii polarnych pozwoli na znalezienie gendéw odpowiedzialnych
za adaptacje mikroorganizmow do zycia w niskich temperaturach. Uzyskane sekwencje postuza
do poszukiwania enzymdéw o znaczeniu komercyjnym. Poznanie kolejnych genomoéow fagéw pozwoli
na bezpieczne wprowadzenie ich do praktycznego wykorzystania w terapii u ludzi.

Publikacje
4922, 3581/A, 3614/A, 3631/A
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Temat nr 67: Metabolizm siarki w roslinach

Zespot: prof. dr hab. Agnieszka Sirko, dr Anna Wawrzynska, dr Katarzyna Zientara-Rytter,
mgr Milagros Collados Rodriguez, mgr Pawet Sektas (do lipca 2014), mgr Anna Zndj

Cel badania

Siarke zalicza si¢ do grupy pierwiastkow biogennych, czyli niezbednych dla prawidiowej budowy i
rozwoju wszystkich organizméw zywych. W wielu obszarach $wiata niedobor siarki powaznie
ogranicza wzrost i produktywno$¢ roslin uprawnych. Pomimo tego, ze badania nad metabolizmem
siarkowym ro§lin prowadzone s3a od szeregu lat, mechanizmy regulujace ten proces
s stabo scharakteryzowane. Nasze badania koncentrujg si¢ na okresleniu i wyjasnieniu roli owych
mechanizméw, a zwlaszcza udziatu systeméw degradacji biatek (selektywna autofagia, system
proteasomalny) w odpowiedzi ro$lin na niedobor siarki.

Opis realizowanych prac

Nasze prace dotycza glownie definicji roli bialek o nieznanej funkcji, kodowanych przez geny ulegajace
silnej 1 specyficznej indukcji w roslinach tytoniu podczas deficytu siarki. Analizowane sg takze biatka
homologiczne z Arabidopsis. Stosujac drozdzowy system dwuhybrydowy poszukujemy biatek
partnerskich. Skonstruowane transgeniczne rosliny Arabidopsis ze zmienionym poziomem biatka GRP3
(homolog UP30) charakteryzuja si¢ mniejszym zahamowaniem wzrostu czesci korzeniowych
w odpowiedzi na niedobdr siarki badz azotu w pozywce oraz akumulujg kalozg (zwlaszcza w komorkach
sita), co sugeruje zaburzenia w procesach transportowych. Charakteryzowany jest obecnie transkryptom
roslin Arabidopsis nadprodukujacych tytoniowe biatko UP9C. Jednym z istotnych elementow
odpowiedzi roslin na glodzenie siarkowe jest indukcja szlaku selektywnej autofagii. Tytoniowe biatko
JOKA2, jeden z partneréw biatka UP9, jest specyficznym receptorem biatek, ktore sa kierowane
do degradacji poprzez autofagie. Obecnie zajmujemy si¢ szczegblowa charakterystyka domen biatka
JOKA2. Stosujac technike TAP-MS zidentyfikowane zostaly potencjalne biatka oddziatywujace z
homologiem biatka JOKA?2 z Arabidopsis, AtNBR1. Okreslono rowniez wptyw nadprodukcji AtNBR1 na
profil transkrypcyjny roslin Arabidopsis w warunkach deficytu siarki.

Trwaja badania zwigzane z ustaleniem znaczenia $ciezki sygnalnej etylenu w regulacji przyswajania
siarki z uwzglgdnieniem roli czynnikéw transkrypcyjnych nalezacych do rodziny biatek EIL.
Skupiamy si¢ gtéwnie nad charakterystyka funkcjonalng jednego z tych biatek - SLIM1 z Arabidopsis.
Wyniki naszych badan wskazuja na udzial modyfikacji posttranslacyjnych (fosforylacja, ubikwitynacja)
oraz $ciezki proteasomalnej degradacji w kontroli stabilnosci biatka SLIM1.

Opis najwazniejszych osiagnieé¢

Wykazanie roli domen PB1 i UBA w multimeryzacji biatka JOKA2 oraz wskazanie
na potencjalny udzial bialek cytoszkieletu w przebiegu procesu autofagii. Okreslenie potencjalnych
biatek oddziatywujacych z AtNBRI1 oraz jego udzialu w kontroli transkrypcji podczas niedoboru
siarki.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow

Na podstawie uzyskanych wynikow napisano i obroniono jedna prac¢ doktorskg (Katarzyna Zientara-
Rytter; data obrony: 07.10.2014 r).

Uzyskano patent P.392772 pt.: Rekombinowana molekuta DNA, kaseta ekspresyjna, wektor DNA,
plazmid binarny, komorka roslinna, sposob otrzymywania polipeptydu w eukariotycznym gospodarzu
oraz zastosowanie rekombinowanej molekuly DNA” (Urzad Patentowy RP) - wystgpiono
0 rozszerzenia patentowe w innych krajach

Publikacje
4861, 4919, 4975, 3574/A, 3575/A, 3723/A, 3724/A, 762/N
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Temat nr 68: Metabolizm mitochondrialnych RNA u S. cerevisiae

Zespot: prof. dr hab. Pawet Golik

Cel badania

Celem badan jest zbadanie roli kodowanych jadrowo biatek zaangazowanych w metabolizm RNA w
mitochondriach réznych gatunkow drozdzy, a takze zrozumienie tego, jaka role odgrywata jadrowa
kontrola metabolizmu RNA w ewolucji oddziatywan jadrowo-mitochondrialnych.

Opis realizowanych prac

Przeprowadzono analizy transkryptomiczne technika RNA-seq transkryptomu mitochondriéw drozdzy
S. cerevisiae i C. albicans. Badano funkcj¢ egzorybonukleazy 5°-3° Petl27p u S. cerevisiae
i C. albicans. Prowadzono analiz¢ funkcjonalng genu YERO77C S. cerevisiae.

Opis najwazniejszych osiagnieé

Opisano (po raz pierwszy) jednostki transkrypcyjne w mitochondriach C. albicans, zidentyfikowano
promotory, struktury odpowiadajace terminatorom transkrypcji i1 stworzono model ewolucji
policistronowych transkryptow mitochondrialnych. Wykazano role Pet127p w degradacji prekursoréw
transkryptow mitochondrialnych zawierajacych introny. Okreslono funkcje YerO77cp jako ogdlnego
czynnika translacyjnego w mitochondriach.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Wiyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.
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Temat nr 69: Metabolizm RNA u Eucaryota

Zespol: prof. dr hab. Andrzej Dziembowski, dr hab. Rafal Tomecki, dr Przemystaw Plocinski,
mgr Krystian Stodu$, mgr Katarzyna Kowalska, mgr Dominik Cysewski (doktorant), mgr Aleksandra
Siwaszek (doktorantka), mgr Marta Ukleja (doktorantka), mgr Katarzyna Kalisiak (doktorantka),
mgr Jacek Mitek (doktorant), mgr Pawet Krawczyk (doktorant), mgr Adam Pyzik (doktorant),
mgr Ewa Furmanczyk (doktorantka), mgr Anna tabno (doktorantka), mgr Michal Kaminski
(doktorant), mgr Marcin Ostajewski (doktorant), mgr Aleksandra Mikiciuk, Aleksandra Jarmolinska
(licencjuszka), Roza Weglinska (magistrantka), Marta Btaszkiewicz (magistrantka), Ewa Lewczuk
(magistrantka), Anna Kotys (magistrantka), Jakub Chromiak (magistrant), Maciej Aleksander
(licencjusz), Mieszko Majka (licencjusz), Salwador Cyranowski (licencjusz)

Cel badania
Podstawowym celem badan prowadzonych w ramach tematu jest zrozumienie mechanizmow
degradacji RNA u Eukaryota.

Opis realizowanych prac

Prowadzono sa szeroko zakrojenie analizy z wykorzystaniem kilku modeli badawczych: drozdzy
Saccharomyces cerevisiae, ludzkich komoérek w hodowli, roslin i myszy.

Analiza kompleksu egzosomu: PrzeprowadziliSmy wysokoprzepustowe analizy substratow jadrowej
podjednostki katalitycznej egzosomu, DIS3 u ludzi, ktore wykazaty podstawows role tego enzymu w
degradacji niestabilnych produktow transkrypcji.

Niedawno wykazano, ze podjednostka egzosomu DIS3 jest z duzg czestoScig zmutowana
w komorkach szpiczakéw mnogich. Prowadzone sg analizy majace na celu zrozumienie roli tych
mutacji w biologii i patogenezie nowotworu. Uzyskalismy mysi model, w ktorym DIS3 zawiera
mutacje analogiczng do znalezionej w komodrkach szpiczakoéw. Przeprowadzamy analizy fenotypowe.
Prowadzimy rowniez projekt majacy na celu stworzenie nowych lekéw hamujacych rozwoj
szpiczakow z mutacjami w DIS3.

Analizowali$my, takze oddziatlywanie cytoplazmatycznej formy egzosomu z jego kofaktorem
kompleksem SKI.

Analiza Rybonukleazy DIS3L2: Prowadzono dalsze analizy funkcji cytoplazmatycznej rybonukleazy
DIS3L2. Wykazalismy, ze reguluje ona poziomy Y RNA i Vault RNA.

Degradacja RNA w mitochondriach: Analizowano role biatek SUV3 i PNPase w degradacji RNA w
ludzkich mitochondriach. Odkryli§my nowe substraty SUV3 i PNPazy.

Analiza niekanonicznych poli(A) polimeraz. OdkryliSmy, specyficzng dla zwierzat, rodzing poli(A)
polimeraz. Badamy ich funkcj¢ wykorzystujac, jako modele ludzkie komérki w hodowli oraz nicienia
C. elegans.

Analiza sieci interakcji biatkowych w Mycobacterium tuberculosis: Prowadzimy analiz¢ proteomiczng
kompleksow biatkowych oraz analize $ciezek degradacji RNA Mycobacterium.

Analizy Metagenomiczne: Prowadzonye sg badania majgce na celu poznanie fragmentéw genomow
(metagenomu) bakterii zyjacych w glebach silnie skazonych pestycydami. Uzyskane sekwencje
postuza do poszukiwania enzymoéw o znaczeniu komercyjnym.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

1. Wykazanie, ze rybonukleaza DIS3 pelni kluczowa role w utrzymywaniu homeostazy ludzkiego
transkryptomu.

2. Odkrycie roli niekanonicznej poli(A) polimerazy PQN-44 z regulacji wrodzonej odpowiedzi
immunologicznej nicienia C. elegans.

3. Odkrycie nowej krotkiej czasteczki RNA w mitochondriach ludzkich, ktorej degradacja jest
zalezna od SUV3 i PNPazy.

4. Wykazanie, ze niezbadana wcze$niej izoforma Dbiatka HBSI1, jest odpowiedzialna
za oddziatywanie cytoplazmatycznego kompleksu egzosomu z kompleksem SKI.

5. Wykazali$émy, ze PNPaza petni podstawows role w degradacji RNA u Mycobacterium.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4863, 4884, 4891, 4947, 5012
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Temat nr 70: Biologia strukturalna bialek sluzacych jako narzedzie modyfikacji genetycznych

Zespot: prof. dr hab. Matthias Bochtler, dr Joanna Krwawicz, mgr Michat Pastor, dr Matgorzata
Perycz, Patrycja Wawrzyniecka (licencjuszka)

Cel badania

Praca naszego zespotu obejmuje dwa glowne tematy: inzynieri¢ genomu oraz metylacje
1 hydroksymetylacje DNA. Dodatkowo kontynuujemy wieloletnig wspotprace z dr. Branko Latinkic
(Uniwersytet w Cardiff) dotyczaca czynnikow transkrypcyjnych GATA oraz z dr. Izabelg Sabata
(MIBMiK) nad strukturg lizostafiny i spokrewnionych z nig peptydaz.

Opis realizowanych prac

W dziedzinie inzynierii genomu, jeste§my w stanie szybko zaprojektowac i przygotowywaé plazmidy
z genami kodujgcymi TALENYy, jak rowniez przygotowac konstrukty sgRNA kierujgce Cas9 w
miejsce docelowe. OpracowaliSmy i zaimplementowali$my protokoty in vitro do oceny skutecznosci
tych narzedzi do edycji genomu. Cho¢ wcigz mamy problemy z oceng skutecznosci
w komorkach (oznaczenie efektywnosci odtworzenia lucyferazy przez rekombinacje homologiczng
w naszych do$wiadczeniach daje falszywie pozytywne wyniki), to mozemy skutecznie monitorowac
stopien mozaikowato$ci zwierzat generowanych przez nastrzykiwanie wczesnych embriondéw mRNA
TALENoOw, badz nukleazg Cas9 (w postaci oczyszczonego biatka Iub kodujacego je mRNA) wraz
z konstruktami sgRNA (technologia CRISPR). Jestesmy w stanie wyhodowaé¢ mozaiki wczesnych
zarodkow ryb, ale jak dotad nie uzyskali§my jeszcze dorostych mozaikowatych owadow.

Nasza praca nad metylacja i hydroksymetylacja DNA w 2014 roku skupiata si¢ na wyjasnieniu
mechanizmu specyficznego rozpoznawania zmodyfikowanych zasad DNA przez biatka. Jako system
modelowy rozpoznawania i cigcia DNA zawierajacego zmetylowane reszty adeniny, zastosowali§my
enzym restrykcyjny Dpnl, ktory przecina DNA zawierajace N6-metyloadening w sekwencji GATC.
Wykazalismy, ze metylacja adeniny wptywa na konformacje DNA, ktora jest odczytywana przez
Dpnl, co stanowi jedng ze skladowych mechanizmu rozpoznawania modyfikacji przez ten enzym.
Jako model enzymu restrykcyjnego, ktory specyficznie tnie DNA  zawierajace
5-hydroksymetylocytozyne wybralismy PvuRts1I. Udato nam si¢ uzyskac krysztaly tego biatka, oraz
wywnioskowa¢ mechanizm wigzania ShmC. Wkrétce po tym, jak nasza publikacja ukazala si¢
w Nucleic Acids Research, opublikowano dwie kolejne prace strukturalne z bardzo podobnymi
wynikami, a cze$§¢ naszych wnioskow zostala potwierdzona niedawno opublikowanymi badaniami
biochemicznymi.

Kontynuowali§my roéwniez wieloletnia wspotprace z dr Banko Latinkic dotyczaca czynnikow
transkrypcyjnych GATA, ktore odgrywaja szeroka role w rozwoju, szczeg6lnie serca. Dr Latinkic
opracowat test, ktory ocenia wlasciwosci czynnikow GATA indukujgce rozwoj serca w organizmie
modelowym Xenopus. Zgodnie z wynikami wcze$niejszych badan, test wykazat, ze tylko niektore
z tych czynnikow posiadaja aktywno$¢ wpltywajacg na rozwoj serca. Wspolnie z dr Latinkic, udato
nam si¢ pokaza¢, ze mozna stworzy¢ chimeryczne czynniki GATA, ktéore mimo zmian w sekewncji
tylko kilku aminokwasow, majg r6zng aktywno$¢ wplywajaca na rozwdj serca. Zainteresowanie budzi
fakt, Ze zmienione aminokwasy nie znajdujg si¢ w rejonie przewidzianym jako wigzacy DNA,
co sugeruje, ze rozna aktywno$¢ biologiczna moze wynika¢ z przylaczania réznych biatek
kofaktorowych.

Oproécz prac zwigzanych z DNA, kontynuowaliSmy rowniez rozpoczetg ponad 10 lat temu wspotprace
dotyczaca lizostafiny i pokrewnych jej peptydaz. W 2014 roku udalo nam si¢ opisa¢ pierwsza
eksperymentalng strukture lizostafiny.

Opis najwazniejszych osiagnieé

1. Wyjasnienie mechanizmu wigzania 5-hydroksymetylocytozyny przez PvuRtsll. Badania
te sg interesujace nie tylko ze wzgledu na wykorzystanie PvuRts1I w badaniach nad biologig 5-
hydroksymetylocytozyny, PvuRtsll jest takze prototypem dla trudniejszych do badan biatek
ssaczych wigzacych ShmC.

2. Wyjasnienie mechanizmu specyficznego wigzania DNA zawierajgcego metylowane adeniny.
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Wykorzystanie uzyskanych wynikéw

Przeprowadzone w 2014 roku prace nad TALENami, Cas9 oraz metylacja i hydroksymetylacja DNA
naleza gtownie do badan podstawowych. Jednakze inzynieria genomow przy pomocy TALENoOw
i Cas9 gwaltownie zdobywa popularno$¢ jako ustuga serwisowa. Nasze starania, aby opracowac
metod¢ oceny skuteczno$ci najwazniejszych krokéw w tym procesie, moga zatem nabra¢ charakteru
badan stosowanych. Lizostafina przez dtugi czas byta badana jako lek przeciwko S. Aureus. Mimo
obiecujacych wynikow badan klinicznych, zaniechano dalszych badan nad tym biatkiem, gtoéwnie ze
wzgledow ekonomicznych, ale takze ze wzgledu na odkryte mechanizmy opornosci przeciwko
lizostafinie. Nasza struktura bedzie bardzo pomocna w poprawianiu biotechnologicznych wlasciwos$ci
tego biatka, jesli prace nad nim jako lekiem zostang wznowione.

Publikacje
4855, 4936, 4944, 4962, 5009
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Temat nr 71: Stres Srodowiskowy jako Zrédlo niestabilnosci genetycznej

Zespolt: dr Adrianna Skoneczna, mgr Kamil Krol, mgr Izabela Brozda, mgr Paulina Adamus

Cel badania

Uszkodzenia DNA w roznym stopniu narazajg genom komorkowy na destabilizacje. Jednym
z najtrudniejszych do naprawy uszkodzen DNA sg jego peknigcia. Naprawa tego typu uszkodzen jest
znacznie bardziej mutagenna w komorkach diploidalnych ze wzgledu na obecno$¢ w nich sekwencji
homologicznych, w postaci drugiej kopii genomu, umozliwiajacych zaréwno rearanzacje DNA jak
1 przezycie komorek, w ktorych do zmian genomowych doszlo. Celem badan jest poznanie
mechanizméw komoérkowych umozliwiajacych diploidalnym komoérkom drozdzy Saccharomyces
cerevisiae przetrwanie stresu peknigé DNA indukowanego chemoterapeutykiem - zeocyna.

Opis realizowanych prac

Wyniki przeprowadzonych przez nas do$wiadczen catlogenomowych, przy zastosowaniu technologii
mikromacierzy ,molekularnych kodow kreskowych” i kolekcji szczepéw  delecyjnych
S. cerevisiae, pozwolity wyloni¢ z kolekcji szczepy wykazujagce nadwrazliwos¢é na zeocyne. Wsérdd
nich pokazna grupe (49/133) stanowily szczepy pozbawione genow, ktorych produkty
sa zaangazowane w transport pecherzykowy (VTR). Dalsze analizy z wykorzystaniem *H-zeocyny
wykazaty, ze przyczyng nadwrazliwos$ci na zeocyng nie jest jej zwickszone pobieranie (tylko 4 z 49
szczepow Vvir kumulowaly zeocyng). Nadwrazliwo$¢ szczepdw Vir nie jest tez spowodowana
kumulatywnym efektem zeocyny i podwyzszonego wewnatrzkomérkowego poziomu reaktywnych
form tlenu (ROS) w tych szczepach (pomiary fluorescencji z uzyciem DCFH-DA jako substratu
wykazaty podwyzszenie ROS tylko u kilku szczepow vtr, u 5 sposrod 49). Natomiast, w szczepach vtr
wykazano liczne fenotypy zwiazane z nieefektywna/btedng naprawa DNA. Ponad potowa szczepow
vtr (25/49) wykazuje anomalie zawartosci DNA genomowego (jak wykazata cytometria
przeptywowa), nie jest zdolna do skutecznej naprawy uszkodzen spowodowanych zeocyng
(potwierdzone przez analiz¢ migracji chromosoméw drozdzowych w elektroforezie pulsacyjnej), oraz
wykazuje zaburzenia naprawy peknie¢ DNA na drodze rekombinacji homologicznej (w mikroskopii
fluorescencyjnej widoczna kumulacja foci Rad52-YFP w analizowanych szczepach vtr). Otrzymane
wyniki sugeruja, ze biatka VTR uczestnicza w procesach przyczyniajacych si¢ do zachowania
stabilnego genomu.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

Wykazano, ze sprawny transport pecherzykowy warunkuje stabilno$¢ genetyczna komorek drozdzy
poprzez: (1) obnizanie wewnatrzkomérkowego poziomu zeocyny (uczestnicza w tym produkty
genow: ANP1, VPS52, VPS63 i HUR3), (2) obnizanie wewnatrzkomoérkowego poziomu ROS (z
udziatem produktow gendéw: LAS21, VPS33, ARF1, YPT6 i CSH5), (3) umozliwianie wiasciwego
przebiegu naprawy DSB na drodze rekombinacji homologicznej (m. in. produkty genow: VPS1, VPS3,
VPS45, VPS51, VID22 czy PEP12).

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
3593/A, 3768/A, 3769/A, 3770/A
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Temat nr 72: Genomika funkcjonalna odpowiedzi komodrek eukariotycznych na stresy
Srodowiskowe

Zespol: dr hab. Marek Skoneczny, dr Anna Chetstowska, mgr Urszula Natkanska, mgr Btazej
Kempinski, mgr Lukasz Rymer

Cel badania

1. Analiza funkcjonalna Hsp31p, biatka odpowiedzi na stres w drozdzach Saccharomyces cerevisiae.

2. Poznanie nowej drogi importu bialek do peroksysomow, organelli uczestniczacych w ochronie
przed stresem oksydacyjnym.

Opis realizowanych prac

Ad 1) Analize funkcjonalng biatka Hsp3 1p kontynuowano w kilku watkach.

1. Regulacja ekspresji HSP31. Poszukiwano czynnika transkrypcyjnego odpowiedzialnego
za wzrost poziomu ekspresji tego genu pod wplywem obecnos$ci wysokiego stgzenia etanolu
w pozywce. Odpowiedz komodrki S. cerevisiae na stres etanolowy to zagadnienie
0 potencjalnym znaczeniu praktycznym, a jednoczesnie, co zaskakujace, stosunkowo stabo
poznane. Udzial HSP31 w tej odpowiedzi to istotna wskazéwka do poznania roli produktu tego
genu w komorce S. cerevisiae. Poniewaz zaden z wcze$niej zidentyfikowanych czynnikow
transkrypcyjnych regulujacych ekspresje HSP31 nie zarzadza odpowiedzig tego genu na stres
etanolowy poszukano potencjalnych kandydatow postugujac si¢ baza YEASTRACT. Wsrod
wstepnie wytypowanych kilkudziesieciu czynnikdéw transkrypcyjnych znaleziono takie, ktorych
brak ostabia odpowiedz HSP31 na stres etanolowy. Przy okazji, na podstawie danych
catogenomowych ustalono, ze HSP31 nalezy do podzbioru genow (okoto 15% genomu)
podlegajacych regulacji przez liczne czynniki transkrypcyjne.

2. Rola konserwowanej cysteiny Cys138 w bialku Hsp31p. Ustalono, ze w warunkach stresu
oksydacyjnego poziom tego biatka jest nieproporcjonalnie niski w stosunku do poziomu
transkrypcji kodujacego genu. Prawdopodobnie ulega ono utlenieniu i jest kierowane na droge
degradacji. Zastgpienie reszty aminokwasowej Cysl138 alaning stabilizuje Hsp31p,
co wskazuje, ze utlenieniu ulega wlasnie ta reszta. Kontynuujac ten watek zbadamy wptyw
usunigcia reszty cysteinowej na lokalizacje wewnatrzkomorkowa Hsp31p.

3. Lokalizacja wewnatrzkomérkowa Hsp31p. Ustalono, ze w standardowych warunkach hodowli
Hsp31p ma lokalizacje cytoplazmatyczng. Pod wpltywem stresu oksydacyjnego cze$¢ biatka
znajduje si¢ w strukturach drobinowych, ktorych natura bedzie przedmiotem dalszych badan.

Ad 2) Analiza nowej drogi importu bialek do peroksysomow, zaleznej od hipotetycznego sygnatu

importu - PTS3. Prowadzono jg w dwoch watkach.

1. Poszukiwanie reszt aminokwasowych tworzacych hipotetyczny sygnat PTS3 - domeng
na powierzchni oksydazy acylo-CoA (Pox1p) oddzialujagca z N-koncowsg czescig receptora — biatka
Pex5p. Stosujac podejscie dwuhybrydowe zidentyfikowano kilka reszt aminokwasowych, ktore
cho¢ rozlokowane w rdéznych miejscach tancucha polipeptydowego, na modelu struktury
trzeciorzgdowej Pox1p znajduja si¢ blisko siebie. Dalsza charakterystyka domeny oddziatujacej z
Pex5p jest kontynuowana.

2. Do tej pory znane sg dwa biatka S. cerevisiae importowane do peroksysoméw drogg zalezng od
PTS3: Poxlp 1 Cat2p, czyli acetylotransferaza karnitynowa. Stosujac chromatografi¢
powinowactwa zidentyfikowano jeszcze jedno biatko wiazace si¢ z N-koncowa czescig Pex5p. Jest
to Fox2p, czyli enzym dwufunkcyjny. Wstepne eksperymenty z zastosowaniem fuzji tego biatka z
GFP sugeruja, iz istotnie, import Fox2p do peroksysomow jest, przynajmniej czgsciowo, zalezny
od PTS3. Poszukiwanie dalszych biatek importowanych ta droga jest kontynuowane.

Opis najwazniejszych osiagnieé

Ad 1) Wykazanie indukcji HSP31 w warunkach stresu etanolowego sugerujgce udzial kodowanego
biatka w odpowiedzi na ten stres. Wykazanie, ze w warunkach stresu oksydacyjnego Hsp31p zmienia
lokalizacj¢ z jednorodnie cytoplazmatycznej na drobinowa i prawdopodobnie ulega degradacji.

Ad 2) Identyfikacja reszt aminokwasowych tworzacych hipotetyczny sygnat PTS3, oraz nowego
biatka, Fox2p, ktorego import prawdopodobnie zalezy od tego sygnatu.

Wykorzystanie uzyskanych wynikow
Wyniki badan zostang wykorzystane w publikacjach naukowych.

Publikacje
4885, 3593/A, 3768/A, 3769/A, 3770/A
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Temat nr 73: Uwarunkowania biologiczne, geochemiczne i genetyczne struktur
i funkcjonowania ekosystemoéw polarnych na tle gwaltownych zmian
klimatycznych

1. Badania dynamiki zmian w ekosystemach polarnych wywotanych gwaltownym ocieplaniem
si¢ klimatu w rejonie Potwyspu Antarktycznego

Zespol: dr hab. inz. Katarzyna Chwedorzewska, dr inz. Matgorzata Korczak-Abshire

Cel badania

Celem badan jest ocena w jaki sposob obserwowana fluktuacja abiotycznych sktadowych badanego
srodowiska wywolana ocieplaniem klimatu w rejonie Antarktyki Zachodniej powoduje destabilizacje
struktury i funkcjonowania zaréwno ladowych, jak i morskich zespotéw roslinnych oraz zwierzecych.

Opis realizowanych prac

Badaniami objete sg gatunki wskaznikowe takie jak ssaki i ptaki morskie. Na podstawie zmian w
liczebno$ci 1 strukturze populacji tych gatunkéw mozna wnioskowa¢ o kondycji ekosystemow
morskich. W tym celu zbadano zmiany w liczebnosci kolonii legowych trzech gatunkow pingwinow
oraz innych gniazdujacych ptakéw morskich. Zbadano liczebnos$¢ oraz strukture wiekowa ssakow
pletwonogich na terenach badawczych i dane poréwnano z danymi archiwalnymi.

Okreslono presje obcych propagul przewazonych na Stacje wraz z wyprawami, a takze analize
przyczyn, przebiegu i skutkow ekspansji jedynego obcego gatunku Poa annua L. w okolicach Stacji
»Arctowskiego”. Oszacowano 1 przeanalizowano wielko§¢ 1 sktad gatunkowy przywozonych
propagul, oraz zasigg, zywotnos¢ i ewentualne cechy preadaptacyjne do warunkéw polarnych i ryzyko
inwazji. Przeprowadzono badania morfologiczne, genetyczne i epigenetyczne Poa annhua
i przeprowadzono analize banku nasion w glebie tego gatunku na stanowiskach antropogenicznych.

Opis najwazniejszych osiagnie¢

1. Zaobserwowano drastyczny spadek liczebnosci populacji P. antarcticus i P. adeliae, drapieznikow

ktorych gtowny sktadnik diety stanowi kryl. Przyczyny upatruje si¢ w zmianie warunkow

zywieniowych ~ w  okolicach  Pélwyspu  Antarktycznego,  ograniczonego  dostepu

do bazy pokarmowej, kurczenie si¢ zasiggu morskiej pokrywy lodowej, co za tym idzie tawic kryla

na skutek zmian klimatycznych.

Zbadano potencjalne wektory i zrodta introdukcji gatunkéw obcych.

3. Przeanalizowano zmienno$¢ genetyczng i morfologiczng dwoch populacji P. annua z centrum jej
naturalnego zasiggu i spoza niego, oraz przebadano bank nasion w glebie tego gatunku
na stanowiskach antropogenicznych.

N

Wykorzystanie uzyskanych wynikow

Wyniki badan nad wielkoscia i kondycja populacji ssakow i ptakow morskich, tzw. gatunkow
wskaznikowych zasila miedzynarodowg baze danych Konwencja o Zachowaniu Zywych Zasobow
Morskich Antarktyki 1 postuzag do wyznaczenia limitow kwot potowowych dla gatunkoéw
komercyjnych pozyskiwanych w Oceanie Poludniowym. Prowadzone badania pozwalaja
na badanie procesu inwazji biologicznej] w poczatkowym jej stadium, pozwala rowniez na badanie
mechanizméw adaptacji do nowych warunkow srodowiskowych.

Publikacje
4895, 4924, 4860, 4921, 4998, 4999, 3576/A, 3577/A, 3578/A, 3586/A
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2. Ekofizjologiczna i molekularna charakterystyka mikroorganizméw polarnych z kolekcji szczepow
IBB ZBA PAN

Zespol: prof. nadzw. dr hab. Marek Zdanowski, mgr Jakub Grzesiak

Cel badania

1. Ocena réznorodno$ci zimnolubnych mikroorganizméw w badanych siedliskach biomu polarnego,
w oparciu o charakterystyke morfo-fizjologiczng i taksonomiczng izolowanych szczepow.

2. Identyfikacja cech zimnolubnych szczepdéw mikroorganizméw o potencjale wskazujacym
na ich przydatno$¢ biotechnologiczng.

Opis realizowanych prac

W roku 2014 kontynuowano Wyodrqbnianie nowych rnikroorganizm()w z zebranych materiatow
(guano ptakow, gleby postglaCJalne 1 ornitogenne, cieki i zbiorniki ladowe, 16d lodowcowy),
odpowiednio zabezpleczonych i przywiezionych przez autoréw sprawozdania z 36 Wyprawy
Antarktycznej (2011-2012) i z wyprawy arktycznej do Hornsundu (2013) oraz dodatkowo
z materialow zamoéwionych i1 zebranych w czasie kolejnej wyprawy do Stacji im. Henryka
Arctowskiego. Izolacje szczepéw prowadzono na roznych selektywnych i nieselektywnych podtozach
w temperaturze nieprzekraczajacej 4°C. Izolaty powoli zamrazano w ptynnych kulturach z 20%
glicerolem do temperatury -80°C. Wyodrebnione szczepy weszly w sktad kolekcji IBB PAN.
Taxonomicznie kolekcja sktada si¢ z czterech typow bakterii: Proteobacteria, Bacteroidetes,
Actinobacteria i Firmicutes a najliczniejsze rodzaje to Polaromonas Arthrobacter, Psychrobacter,
Pseudomonas i Cryobacterium. Badania w oparciu o analizy morfo-fizjologiczne (przy uzyciu
systemow API i BIOLOG - we wspdlpracy z Zakladem Biochemii Drobnoustrojow IBB) oraz
taksonomiczne (metoda badania fragmentu genu 16S rDNA), wskazuja na wysoka réznorodnosé
wsrod frakcji zimnolubnych bakterii zdolnych do wzrostu na sztucznych podtozach. Wsrod grzybowe;j
czesei kolekcji znajduja si¢ drozdzo-podobne izolaty z rzgdow Mrakia, Mrakiella, Leucosporidium
i Cryptococcus nalezace do typu Basidiomycota. Inna czes¢ grzybowej kolekcji jest sukcesywnie
przekazywana zespotowi genetycznej modyfikacji grzybow o znaczeniu biotechnologicznym
i biokontrolnym w Pracowni Glikobiologii Grzybow, z ktérg kontynuojemy wspotprace. Opieke nad
calg kolekcjg szczepow sprawuje mgr Jakub Grzesiak.
Nasza kolekcja moze by¢ uzyteczna zaréwno dla rozszerzenia wiedzy o zimnolubnych bakteriach i
grzybach jak i dla przemystu. 1zolaty mozna monitorowa¢ pod katem wielu roznych wiasciwosci jak
np. miedzy innymi: produkcji lub degradacji niektorych zwigzkéw, poszukiwana unikalnych
elementow genetycznych. )
W ramach wspotpracy z Pracownig Badan Skazen Radioaktywnych Srodowiska Instytutu Fizyki
Jadrowej PAN przygotowaliSmy odpowiednie probki z prosba o wykonanie oznaczen
i otrzymalismy wstgpne wyniki badan poziomu izotopu Cs-137, wskazujace na do$¢ wysokie wartosci
(48-399 Bg/kg suchej masy) w osadach z kriokonitéw na lodowcach Ekologii i Baranowskiego.
Sygnalizowane sg ciekawe dane dotyczace pozostalych radionuklidéw (Po-210, Pu-238,239,240,
Am-241, U-234,238, Th-230,232). Obecnos¢ izotopoéw radioaktywnych w najbardziej aktywnym
mikrobialnym siedlisku lodowcowym jakim sg osady kriokonitowe wskazuje na potrzebe
kontynuowania tego typu badan wspotpracy.

Opis najwazniejszych osiagnieé

W oparciu o analize taksonomiczng i funkcjonalng hodowalnej frakcji bakterii wykazano
wystepowanie bogatej 1 zroznicowanej mikrobiocenozy w réznorodnych siedliskach zimnego biomu —
od skrajnie surowych warunkéw lodowcowych, ubogich w nutrienty do obfitujacych w sole biogenne
terenow lggowych pingwindéw. Obok wielu podobienstw polegajacych na wystgpowaniu podobnych
taksonow w skrajnie roznigcych sie Srodowiskach, wykryto tez wiele roznic w zdolnoSciach
metabolicznych, $§wiadczacych o zdolno$ciach przystosowawczych mikroorganizméw do bytowania
w zmiennych warunkach.

Wykorzystanie uzyskanych wynikéw

Szczepy bakterii z rodzaju Polaromonas i Variovorax, pochodzace z kolekcji szczepow IBB, sa
wykorzystywane w badaniach nad plazmidami we wspotpracy z Zaktadem Genetyki Bakterii UW i
Pracownig Sekwencjonowania DNA i Syntezy Oligonukleotydow.

Publikacje
4977, 4997, 3579/A, 3580/A, 3581/A, 3631/A
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SPRAWOZDANIE GRUPY MONITORINGUJACEJ OBSZAR CHRONIONY ASPA 151
. SEZON 2013/2014
Anna Gasek, Michal Swietlik

MONITORING PINGWINOW

Szczegolowe obserwacje trzech gatunkéw pingwinow:
Pingwiny bialobrewe (Pygoscelis papua), pingwiny biatookie (Pygoscelis adeliae), pingwiny
maskowe (Pygoscelis antarcticus):

1) Obrysy GPS koloni pingwinow bialookich (ADPE) i bialobrewych (GEPE):
Dla kolonii i wszystkich podkolonii pingwindéw biatookich obrysy zrobiono trzykrotnie, dla

pingwindw bialobrewych wszystkie grupy legowe obrysowano dwukrotnie, trzeci raz zrobiono
obrysy dla wybranych grup: AU, MF, KF, MO, GP.

Pingwiny bialookie:
e glowna kolonia LR na wierzchowinie skaty Lions Rump — 5068 gniazd oraz 16 gniazd poza
$cistym obrgbem kolonii tzw. ,,satelity”.
o 4 podkolonie:
Ana Galery — 115 gniazd
Ada Loop (nowa podkolonia) — 10 gniazd
Kaczor Feet (w grupie legowej pingwinow biatobrewych) — 45 gniazd
Gosia Puzzle - Adelie Circle (przy grupie legowej pingwinéw biatobrewych) - 75 gniazd
e nicliczne, pojedyncze gniazda przy grupach legowych pingwindéw biatobrewych — 11 gniazd

Pingwiny bialobrewe:

e niewielkie grupy legowe na wierzchowinie skaty Lion’s Rump oraz na morenach i wzgorzach
— 35 grup legowych;

e stanowczo zwigksza si¢ liczba gniazd na skale Lion’s Rump, jedyna wczeéniej grupa PB (4
gniazda w sezonie 2008/09), liczyta obecnie 141 gniazd,

e najliczniejsza grupa WE — 441 gniazd, niedaleko kolonii pingwinow biatookich LR na skale
Lion’s Rump, grupa ta co roku si¢ powicksza,

e ptaki nie zatozyly gniazd w grupach legowych RF, WR, EE-W istniejagcych w poprzednim
sezonie,;

e 2 grupy legowe (istniejace w poprzednich sezonach) powstaty pdzniej i uwzgledniono je w
drugim zliczeniu gniazd (liczba gniazd w tych grupach AC-2, HO-4);
nie zaistniato 11 grup legowych ktore pojawiaty si¢ w poprzednich pigciu sezonach;
2 grupy legowe wydzielone w poprzednim sezonie (OR, AU-UP), obecnie wliczono do innych
grup, poniewaz nie stanowity odrgbnych wydzielen;

e Grupa ES zostata wchionigta przez grupe GP.

2) Zliczenia gniazd pingwinow:

trzykrotne zliczenie catkowitej liczby gniazd pingwindéw biatobrewych celem przesledzenia zmian
koloni w okresie inkubacji jaj 1 wylegu pisklat:

e 5-7.11.2013: 3548 gniazd

o 22-23.11.2013: 3349 gniazd (- 5,6%0)

e 7.12.2013: 3041 gniazd (- 14,3%)

trzykrotne zliczenie catkowitej liczby gniazd pingwinow biatookich (kolonia LR zliczona ze zdjecia
wykonanego z najwyzszego punktu Lion’s Rump):

e 4.11.2013: 5340 gniazd

e 18.11.2013: 4702 gniazda (- 12,0%)

o 2.12.2013: 4528 gniazd (- 15,2%b)

trzykrotne zliczenie catkowitej liczby gniazd pingwinow antarktycznych:
e 28.11.2013: 37 gniazd
o 12.12.2013: 31 gniazd (- 16,2%)
o 29.12.2013: 35 gniazd (-5,4%)
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calkowita liczba gniazd pingwinéw dla ASPA-151 (podczas pierwszego zliczania):
e ADPE = 5340 gniazd,
GEPE = 3548 gniazd,
e CHPE =37 gniazd
Szczegodtowe dane monitoringu zatgczono jako osobne zataczniki w plikach

3) Pomiary i wazenie jaj pingwinéw bialookich i bialobrewych
Dla kazdego gatunku wykonano 100 pomiaréw w 50 gniazdach zawierajacych dwa jaja. U
pingwindéw biatookich wytypowano 40 gniazd w kolonii LR oraz po pig¢ gniazd w podkoloniach
KF i GP-AC. Dla pingwin6éw biatobrewych wyznaczono 17 grup legowych w réznych czgéciach
kolonii, w kazdej grupie dokonano pomiarow w trzech gniazdach.

ADPE ]
DATA ngggls% SREDNIA SREDNIA SREDNIA
1A SZEROKOSC JAJ | WAGA JAJ | OBJETOSC JAJ
18112013 | EL| 6918 | El 54,07 E1 [ 107,88 | El 104,06
o E2 | 6829 | E2 52,88 E2 | 101,12 | E2 98,15
GEPE , ,
DATA | DLUGOSC | SZEROKOSC | SREDNIA |  SREDNIA
IAJ IAJ WAGA JAJ | OBJETOSC JAJ
10112013 | EL| 6832 [El 57,23 E1[ 11646 |E1] 114,73
o E2 | 6762 |E2 56,61 E2 | 111,82 |E2 | 11117

Szczegblowe dane monitoringu zalaczono jako osobne zataczniki w plikach

4) Zliczenia liczby pisklat pingwinow (zliczanie ze zdjecia-panoramy zrobionego z najwyzszego
punktu Lion’s Rump, zliczanie rgczne oraz technika rozdzielania wigkszych koloni na grupy,
fotografowanie grup pisklat i zliczanie liczby pisklat ze zdjec), dla pingwinow biatookich
zliczenie przeprowadzono 7.01.2014, dla pingwindéw biatobrewych, 11-12.01.2014 r., dla
pingwinow antarktycznych 1.02.2014 r.

e ADPE = 6001(sukces legowy — 1,12)
GEPE = 3583 (sukces legowy — 1,01)
CHPE = 33 (sukces legowy — 0,89)
Szczegblowe dane monitoringu zataczono jako osobne zalaczniki w plikach

5) Pomiary wagi mlodych pingwinéw
e  Wykonano 200 pomiaréw przepierzonych pingwindéw biatookich w dniach 21-23.01.2014 r.
e najnizsza waga 2500 g
e najwyzsza waga 4400 g
e S$rednia waga jednego pingwina 3285,5 ¢

Wykonano 200 pomiaréw pingwindéw biatobrewych jeszcze w puchu, w dniach 26-28.01.2014 r.
e najnizsza waga 3000 g
e najwyzsza waga 6200 g
e S$rednia waga jednego pingwina 4962.8 g

Szczegblowe dane monitoringu zataczono jako osobne zataczniki w plikach

6) Szczegolowy monitoring gniazdujacych pingwinéw z obraczkami (1.11.2013 — 8.03.2014):
Stwierdzono gniazdowanie 6 pingwinow z oznaczeniami (4 pingwiny bialookie i 2 pingwiny

biatobrewe). Gniazda ptakow obserwowano prawie codziennie, czasami dwa razy w ciggu
dnia, o réznych godzinach, notowano obecno$¢ na gniezdzie oznakowanego ptaka lub jego
partnera, sprawdzano stan gniazda. W razie utraty gniazda, notowano pojawienia si¢ ptakow
w kolonii lub grupie legowej. Obserwacje prowadzono rowniez po okresie lggowym.

e ADPE 29071 — ,,satelita” kolonii LR

e ADPE 68939 — podkolonia AG
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ADPE 69506 — p6tnocno zach. kraniec kolonii LR
ADPE 72338 — podkolonia GP-AC
GEPE W17643 — grupa lggowa WE-A
GEPE W17699 — grupa lggowa WE-A
Szczegdlowe dane monitoringu zataczono jako osobne zataczniki w plikach

MONITORING PTAKOW LATAJACYCH
1) Zliczanie gniazd i koloni legowych, zaznaczanie na GPS oraz obserwacje jaj i pisklat

Mew dominikanskich (Larus dominicanus):

e 20 gniazd

o 25jaj

e 14 pisklat
W ogolnej liczbie 20 gniazd uwzgledniono 5 gniazd niedostgpnych, ktore obserwowane byty przez
lornetke (mozna obserwowac piskleta, ale nie mozna stwierdzi¢ ile jaj jest w gniezdzie).

Rybitw antarktycznych (Sterna vittata):
W sezonie 2013/2014 zanotowano ogétem 76 gniazd z 33 jajami i 1 piskle.
Nad skatami Dominion obserwowano duza grupe rybitw antarktycznych (ponad 50 ptakow):
Farm Rock — 11 gniazd - 3 jaja
Manor-House Rock — 17 gniazd — 16 jaj
Granary Rock — 8 gniazd — 5 jaj
Guard House Rock — 9 gniazd — 3 jaja
House Rock — 15 gniazd — 6 jaj
Nad Potokiem bystrym obserwowano kilka par rybitw, znaleziono 8 gniazd, w jednym 1 jajo.
Na matej morenie na Glacier Bar gdzie obserwowano kilka par rybitw znaleziono 8 gniazd bez
ztozonych jaj.
1.01.2014 roku na House Rock wykluto si¢ jedno piskle, reszta gniazd byta pusta.
13.01.2014 roku nie odnaleziono pisklecia, chociaz zachowanie dorostych ptakéw $wiadczylo o jego
obecnosci.

Petreli warcabnikow (Daption capense):
e 16.12.2013 - 47 gniazd
e 16.12.2013 —jaja w gniazdach mozliwych do obserwacji
e 19.01.2014 — wylegly sig¢ piskleta w gniazdach mozliwych do obserwacji
e piskleta upierzone i latajace

Pochwodziobdéw biatych (Chionis alba):
e 5 gniazd (gniazda ptaki zakladaja w tych samych miejscach, w ktorych byty w latach
poprzednich)
e 10jaj
e 1 piskle

Szczegblowe dane monitoringu zataczono jako osobne zataczniki w plikach

2) Monitoring wydrzykow, obejmujacy obserwacje robione co 5 dni, dotyczace pojawiania sie
ptakow na terytoriach, terminoéw skladania jaj i wylegow pisklat

W sezonie 2013/2014 obserwowano 20 terytoridow wydrzykow oznaczonych w latach poprzednich:
e nanieuzywanym od kilku sezondéw terytorium 11 pojawita si¢ para wydrzykow oceanicznych

na terytorium 17 i 15 pojawiat si¢ pojedynczy ptak

na 15 terytoriach ptaki nie zalozyly gniazd

5 par zalozylto gniazda (terytoria 1, 2, 3, 4, 7)

w kazdym gniezdzie byty 2 jaja

2 pary stracily gniazdo (terytoria 2, 4)

2 pary stracily 1 jajo, juz po wylegnieciu si¢ pierwszego pisklecia (terytoria 1,3)

1 para zachowata 2 jaja (terytorium 7)

26.11.2013 — pierwsze gniazdo

26.11 2013 — pojawily si¢ pierwsze jaja
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31.12.2013 - wykluly si¢ pierwsze piskleta
w 5 zalozonych gniazdach wykluty si¢ 4 pisklgta
e terytorium 1 — jedno piskle
e terytorium 3 —jedno piskle
e terytorium 7 — dwa piskleta
jeden ptak gniazdujacy na terytorium 4 jest oznaczony obraczka, a 7 068374 - X
na terytorium 18 pojawily si¢ nowe ptaki, jeden wydrzyk z obraczka A 63612 — x, HYB(SP),
obserwowany na tym terytorium 7 razy.
Szczegodtowe dane monitoringu zatgczono jako osobne zataczniki w plikach

MONITORING OBCYCH GATUNKOW PTAKOW

Petrel $niezny (Pagodroma nivaea)
e 8.11.2013 — jedna obserwacja 4 osobnikow

Petrel wielki (Macronectes halli)
e 19 obserwacji od 27.11.2013 do 11.03.2014 ptaki polowaly i odpoczywaly razem z petrelami
olbrzymimi
e pierwszy raz ptaki pojawily si¢ gdy spod $niegu odstonily si¢ martwe mtode stonie morskie
(27.11.2013), a nastgpnie gdy do wody =zaczely schodzi¢ miode pingwiny biatookie
(19.01.2014)

Pingwin (skocz) ztotoczuby (Eudyptes chrysolophus):
e 5 obserwacji od 10.01.2014 do 17.01.2014
e obserwowano co najmniej 3 osobniki w réznym wieku

Pingwin krélewski (Aptenodytes patagonicus)
Przez caty sezon obserwowano jednego lub parg¢ ptakoéw, ktore dwa razy podjety probe legu
14.12.2013 1 31.01.2014. Pierwsza proba okazata si¢ niepowodzeniem, jajo nie zostato
umieszczone na nogach samca. Druga préba w poczatkowej fazie si¢ powiodla, ptaki
wysiadywaty jajo do 17.03.2014, pdzniejsze obserwacje nie byly prowadzone.

Szczegdltowe dane monitoringu zataczono jako osobne zalaczniki w plikach

NOTOWANIE PTAKOW Z OBRACZKAMI
W sezonie 2013/2014 odnotowano 40 oznakowanych ptakow:
e 17 pingwindéw biatookich

4 zaobraczkowane pingwiny bialookie zatozyly gniazda w kolonii LR
e 11 pingwinéw biatobrewych

2 zaobraczkowane pingwiny bialobrewe zalozyly gniazda w grupie legowej WE-A
e pingwin biatlobrewy z numerem W 17968 obserwowany byt przy grupie legowej WE-A, 11
razy
1 pingwin antarktyczny
1 wydrzyk oceaniczny
1 wydrzyk antarktyczny — ptak zaktada gniazdo na terytorium 4
7 wydrzykoéw-hybryd
2 pochwodzioby biate — ptaki majg gniazda na monitorowanym terenie

Szczegbdlowe dane monitoringu zataczono jako osobne zalaczniki w plikach

NOTOWANIE NUMEROW ZNALEZIONYCH OBRACZEK
W sezonie 2013/14 znaleziono dwa martwe ptaki z obrgczkami:

e Mewa dominikanska D 069 — Lion’s Rump
e Pingwin biatooki 68897 KGI — Glacier Bar
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MONITORING PLETWONOGICH
1) Monitoring Zatoki Kroéla Jerzego: ASPA-151
e zaznaczenie haremow stoni morskich oraz ich struktury:
e Pierwsza obserwacj¢ przeprowadzono 31.10.2013, zanotowano 3 haremy:

Harem nr 1, na odcinku plazy Glacier Bar (teren nie nalezy do ASPA — 151)
e 1 samiec dominujacy, 5 samic, 4 mtode
e Nie obserwowano niezywych mtodych

Harem nr 2, na odcinku plazy Hut Beach
e 1 samiec dominujacy, 56 samic, 55 mtodych
e w haremie samica z wymrozeniem ST 04
e odnotowano 3 niezywe mtode

Harem nr 3, na odcinku plazy Lions Rump
e 2 samce dominujace, 47 samic, 41 miodych
e zaobserwowano samic¢ z blizni¢tami, samica karmita rowniez obcego mtodego stonia
e odnotowano 13 niezywych mtodych, w tym rowniez bliznigta
Przeprowadzono 3 obserwacje do momentu rozpadu hareméw 27.11.2013 r.

e zliczenia pletwonogich dla Lions Rump (co okoto 10 dni w okresie monitoringu), wraz
z odcinkiem Glacier Bar i Calving Area (przy czole Lodowca Polonia), nie wchodzacymi
w obszar strefy chronionej ASPA-151, w ponizszej tabeli przedstawiono wyniki dla ASPA —
151, natomiast nastgpna tabela podsumowuje zliczenie dla calego cypla Lion’s Rump. Dwa
zliczenia, 5 i 14 marca zostaty przeprowadzone dodatkowo, bez zachowania odstgpu 10 dni.

ASPA - 151
DIM/Y Elgzr::t seal ) Crabeater |Weddell| Leopard | Antarctic
3191 ? dorostych Mtode|Suma stoni|  seal seal seal fur seal
31.10.2013 | 23 |107| O 130 114 244 0 0 0 2
11.11.2013 | 28 | 47 | 17 92 134 226 0 1 1 0
20.11.2013| 63 | 9 | 50 122 100 224 0 1 0 0
30.11.2013 | 146 | 8 | 93 247 97 344 0 0 0 0
10.12.2013 | 242 | 22 |134| 398 98 496 0 0 0 0
20.12.2013 | 197 | 18 |221| 436 41 477 0 3 0 0
30.12.2013 | 203 | 48 |154| 405 4 409 0 0 0 0
09.01.2014 | 211 | 91 | 77 379 0 379 0 0 0 2
19.01.2014 | 122 (170|127 419 0 419 0 0 0 19
29.01.2014 | 39 | 96 |222| 357 0 357 0 0 0 210
08.02.2014 | 34 | 72 |144| 250 0 250 0 0 0 262
18.02.2014 | 51 | 49 | 57 157 0 157 0 0 0 1032
28.02.2014 | 65 | 31 | 45 141 0 141 0 0 0 831
05.03.2014 | 63 | 5 | 35 103 0 103 0 0 0 907
10.03.2014 | 77 | 7 | 33 117 0 117 0 1 0 961
14.03.2014 | 88 | 7 | 17 112 0 112 0 2 0 1176
Lion’s Rump
Elephant seal = .
DIM/Y suma . Crabeater Weddell |Leopard |Antarctic
3 19 I? dorostych Mtode |[Suma stoni [seal seal seal fur seal
31.10.2013 (32 112 |0 |144 118 |262 8 5 1 2
11.11.2013 |46 |50 |20 |116 144 258 2 1 1 0
20.11.2013 91 (11 |63 |165 114 281 0 1 0 1

1.64



30.11.2013 |195 |12 |118 [325 126|451 0 0 0 0
10.12.2013 254 |31 |155 1440 103 [543 0 0 0 0
20.12.2013 227 |24 |240 491 48 539 0 3 0 0
30.12.2013 229 |59 191 |479 5 484 0 0 0 0
09.01.2014 221 |101 |89 |411 0 411 0 1 0 2
19.01.2014 125 |170 |134 (429 0 429 0 0 0 21
29.01.2014 40 |96 |223 [359 0 359 0 2 0 258
08.02.2014 34 |73 |145 |252 0 252 0 1 0 356
18.02.2014 |58 54 |58 |170 0 170 0 0 0 1475
28.02.2014 |66 |31 |46 (143 0 143 0 0 0 883
05.03.2014 63 |5 35 |103 0 103 0 0 0 1005
10.03.2014 |77 |7 |33 117 0 117 0 2 0 1196
14.03.2014 90 |7 |22 |119 0 119 0 3 0 1424

Szczegdlowe dane monitoringu zataczono jako osobne zalaczniki w plikach

2) Sporzadzono rejestr oznaczonych pletwonogich (klipsy, numery wymrozone na siersci), w
okresie prowadzonych badan.

Odnotowano 12 oznakowanych zwierzat, ktore obserwowano na plazach Lion’s Rump 42 razy:
e 2 samce
e 7samic
e 3 osobniki o nieustalonej pici

Szczegdlowe dane monitoringu zataczono jako osobne zalaczniki w plikach

MONITORING SSAKOW MORSKICH:
notowanie pojawien si¢ wielorybow w obrebie Zatoki Krola Jerzego oraz CieSniny
Bransfielda w okresie monitoringu

Od 17.11.2013 roku do 02.03.2014 roku zanotowano 55 pojawien wielorybow, w tym 34 dotyczyly
bezposrednio Zatoki Krola Jerzego, natomiast 21 obserwacji dotyczylo Ciesniny Bransfielda.
Obserwowano gtownie humbaki, natomiast w 6 przypadkach nie udalo si¢ rozpoznaé gatunku.
17.01.2014 roku zaliczono 12 obserwacji wielorybow i stwierdzono rekordowsg liczbg 18 osobnikéw
dorostych, 8 mtodych oraz 2 nierozpoznane.

Szczegblowe dane monitoringu zataczono jako osobne zalaczniki w plikach

ZEBRANIE PROB Z MARTWYCH PTAKOW LATAJACYCH
pobrano pidra z czgscig tkanki

e mewa dominikanska — Lion’s Rump

e kormoran niebieskooki — Glacier Bar
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SPRAWOZDANIE Z MONITORINGU EKOLOGICZNEGO OBSZARU SPECJALNEJ
OCHRONY NR 128 (ASPA 128) W SEZONIE 2013/14

Bartosz Matuszczak
Wszystkie szczegdétowe dane znajduja si¢ w odpowiednich plikach EXCEL. Do sprawozdania
dotaczone zostaty zdjecia, oraz pliki shp. (obrysy kolonii pingwinéw ArcGis)

MONITORING PINGWINOW

Monitoring obejmowal szczegdélowe obserwacje 3 gatunkow pingwinow gniazdujacych na obszarze
ASPA 128.

Pingwiny biatobrewe (Pygoscelis papua), pingwiny biatookie (Pygoscelis adeliae), pingwiny
maskowe (Pygoscelis antarctica). Zakres monitoringu obejmowat obrysy koloni pingwindow za
pomocg GPS-u, trzykrotne zliczanie pingwinéw w koloniach, zliczanie pisklagt w koloniach,
pobieranie probek guana od osobnikéw dorostych, dorostych pierzacych sie oraz pisklat, obserwacja
kluczowych dat (pojawienie si¢ pierwszych pingwindow w obrgbie kolonii, pojawienie si¢ pierwszych
ztozonych jaj, data ,,piku jajecznego”, data wylegu pierwszych pisklat, data formowania si¢ Ztobkow)
oraz obserwacje ewentualnych oznaczen pingwinow.

Obrysy GIS

W sezonie 2013/2014 zostalty wykonane obrysy koloni pingwinéw przy pomocy GPS MobillMaper
Magellan w programie ArcPad. Obrysy obejmowaty wszystkie grupy legowe we wszystkich koloniach
pingwindéw znajdujacych si¢ na obszarze ASPA 128. Wykonanie obrysu odbywato si¢ jednorazowo
dla kazdej grupy legowej. Kolonia Pt. Thomas zostata obrysowana 3 razy w réznych terminach.
Obrysy obejmowaty kolonie Pt. Thomas, Patelnia Pt., Uchatka PT., Demay, oraz kolonie pingwinow
Llano Point.

Wszystkie szczegotowe dane na temat plikow GIS w osobnym folderze dotagczonym do sprawozdania.

Zliczanie pingwinow dorostych oraz pisklgt

1. Pygoscelis adeliae — kolonia Pt. Thomas. Pingwiny Adeli w sezonie 2013/2014 utworzyty 10
grup legowych. Wszystkie szczegdlowe dane, rezultaty trzykrotnego liczenia ptakow dorostych
oraz pisklat w zlobkach, znajdujg si¢ w plikach EXCEL. Laczna liczba gniazd podczas
pierwszego liczenia wynosita 4637 gniazd, podczas drugiego liczenia 4405 podczas trzeciego
4555. Liczba pisklat podczas zliczania w Ztobkach wynosita 5183 osobnikow.

2. Pygoscelis papua- kolonia Pt.Thomas. Pingwiny biatobrewe w sezonie 2013/2014 utworzyly 5
grup lggowych zlokalizowanych na 3 morenach. Utworzyly rowniez 5 satelit (satelitg okresSlamy
grupe gniazd w znacznej odleglosci od kolonii, liczba gniazd w satelicie nie przekraczata 3
gniazd). Rezultat trzykrotnego zliczania osobnikow dorostych oraz pisklat w ztobkach, znajduja
si¢ w plikach EXCEL. Laczna liczba gniazd podczas pierwszego liczenia wynosita 158 gniazd.
Podczas drugiego liczenia 82 gniazda przy czym grupy lggowe D oraz E przestaly istnie¢,
podczas trzeciego liczenia liczba gniazd wynosita 42 przy czym ostaty si¢ jedynie 3 grupy legowe
A, B oraz C. Kolonia doczekata sie jedynie 13 pisklakow.

3. Pygoscelis antarcticus- pingwiny maskowe zlokalizowane w czterech koloniach. Pt.Thomas,
Paradise Cove, Uchatka Point, Patelnia. Zliczanie pingwinéw dorostych oraz pisklat w koloniach
Paradise Cove, Uchatka Point oraz Patelnia odbywato si¢ raz. Kolonia Pt. Thomas monitorowana
byta 3 razy. Pingwiny utworzyty tacznie 10 grup legowych. Szczegdtowe dane oraz rozlokowanie
grup legowych w poszczegbélnych koloniach , znajdujg si¢ w plikach EXCEL. Laczna liczba
gniazd podczas liczenia wyniosta 897 gniazd. Y.aczna liczba pisklat wyniosta 742 osobniki, przy
czym w koloniach Pt.Thomas oraz Pradise Cove nie doczekano si¢ zadnego pisklaka.

Kluczowe daty

Daty zaobserwowania najwickszej ilosci gniazd ze zlozonymi jajami rok 2013.
e Pingwiny Adeli —8.11.2013
e Pingwiny biato brewe — 13.11.2013
e Pingwiny maskowe — 21 -22.11.2013

Daty wylegu pisklat rok 2013
o Pingwiny Adeli —24.11.2013
e Pingwiny biato brewe — 30.11.2013
e Pingwiny maskowe —20.12.2013
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Daty formowania si¢ zZtobkow rok 2013/2014
e Pingwiny Adeli —27.12.2013
e Pingwiny biato brewe — 03.01.2013
e Pingwiny maskowe — 19. 01 2014

Data przybycia na pingwinisko rok 2014
e Pingwiny Adeli — 10.09.2014
e Pingwiny biato brewe — 20.09.2014
e Pingwiny maskowe — brak danych.

Daty pojawienia si¢ pierwszych jaj w gniazdach rok 2014
e Pingwiny Adeli- 21.10.2014
e Pingwiny biato brewe- brak danych
e Pingwiny maskowe- brak danych

MONITORING GATUNKOW OBCYCH
W sezonie 2013/14 zaobserwowano pojawienie si¢ pieciu gatunkow ptakoéw, ktére typowo nie
wystepujg w tym rejonie:

Petrel $niezny (Pagodroma nivea)- zaobserwowanych zostato tacznie 23 osobniki (pojedynczo lub w
matych grupkach) oraz jednorazowo duze stado liczace ok. 200sztuk utrzymujgce si¢ na krach
lodowych na Zatoce Bransfielda. Daty obserwacji:
e (9.11.2013 — 1szt
14.112013 — 1szt
02.06.2014 — 05.06.2014 - 3szt
08.06.2014 — 2szt
11.06.2014 — 1szt
21.06.2014 — 1szt
29.06.2014 — 3szt
08.07.2014 — 3szt
21.07.2014 — 2szt
03.08.2014 — 2szt
30.08.2014 — stado ok. 200szt
12.09.2014 — 4szt
Pingwin ztotoczuby (Eudyptes chrysolophus)- jednorazowa obserwacja na terenie kolonii pingwinow
Adeli na Pt. Thomas. Przebywal w grupie lggowe;j ,,F”. P6Zniej juz si¢ nie pojawiat. Data obserwacji
e 06.12.2014 — 1szt

Petrelec wielki (Macronectes hali)- obserwowany jednorazowo w grupie z Petrelami olbrzymimi
Macronectes giganteus. Data obserwacji
e 11.02.2014 — 1szt

Fulmar potudniowy (Fulmarus glacialoides)- osobniki obserwowane dwukrotnie:
Osobnik widziany na Zatoce Bransfielda. Obserwacja z pontonu zodiak z duzej odlegtosci. Data
obserwacji:
e 02.01.2014 — 1szt
oraz na wysokosci kolonii Pt. Thomas. Data obserwacji
e 12.09.2014 — 2szt

MONITORING KOLONII PETRELCA OLBRZYMIEGO

Monitoring obejmowat kolonie Petrelca olbrzymiego (Macronectes giganteus) znajdujacej sie¢ przy
kolonii Pt.Thomas. Zakres prac to jednorazowe zliczanie gniazd ptakoéw oraz jednorazowe zliczanie
pisklat. Zliczanie gniazd odbyto si¢ 22.11.2013 i odnotowano tgcznie 54 gniazda w tym 4 pojedyncze
satelity. Zliczanie pisklat odbyto si¢ 09.02.2014. Kolonia doczekata si¢ tgcznie 17 pisklat przy czym w
gniazdach satelitarnych nie odnotowano zadnego pisklecia.

Kolonia petrela olbrzymiego zostata jednorazowo obrysowana w programie ArcPad.
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REJESTR OZNACZEN PTAKOW LATAJACYCH ORAZ PINGWINOW

Monitoring obejmowat wszystkie ptaki pojawiajace si¢ na obszarze ASPA 128 posiadajgce oznaczenia
w postaci obraczek. W sezonie 2013/2014 dokonano 173 obserwacji ptakéw zaobraczkowanych.
Gatunki zaobraczkowanych ptakéw to — pingwiny Adeli, pingwiny biatobrewe, pingwiny maskowe,
wydrzyki subantarktyczne, antarktyczne oraz hybrydy obu gatunkow, petrelce olbrzymie oraz
pochwodziéb z6ttodzioby.

W przypadku trzech osobnikéw nie udato si¢ odczyta¢ numeru. W sezonie 2013/14 znaleziono
rowniez jedng otwarta obraczke ktéra najprawdopodobniej spadla z nogi ptaka, dwie obraczki na
osobnikach martwych oraz 2 nadajniki GPS zaktadane do monitorowania pingwinéw. Los osobnikow
nieznany. Nie znaleziono szczatek zwierzat aby stwierdzi¢ zgon osobnikéw oznakowanych.
Szczegotowe informacje odno$nie miejsca, dat, numerdw obraczek znajdujg si¢ w dotaczanym pliku
Excel (Rejestr oznaczen ptakow ASPA 128 BM).

MONITORING WIELORYBOW

Monitoring wielorybow obejmowat obserwacje terendw zatoki Admiralicji, Zatoki Martel oraz Zatoki
Ezcura. W sezonie 2013/2014 dokonano 52 wielorybow. Gatunkiem dominujagcym byly Humbaki.
Dokonano 43 obserwacji tego gatunku. Trzykrotnie nie udalo si¢ rozpozna¢ gatunku wielorybow.
Trzykrotnie rowniez odnotowano pojawienie si¢ orek. Dokonano dwukrotnie obserwacji sejwali oraz
jednorazowo minke. Doktadne dane odnosnie behawioru, dat wstgpowania oraz liczebnosci znajduja
si¢ w osobnym pliku Excel dotagczonym do sprawozdania.

REJESTR RUCHU TURYSTYCZNEGO NA STACJI H. ARCTOWSKIEGO

Stacje antarktyczng im. H. Arctowskiego w sezonie 2013/2014 odwiedzilo tacznie 21 statkow.
Podczas wizyt na brzegu odnotowano tacznie 1592 oséb. Pierwszy statek wizytujacy stacj¢ Arctowski
pojawil si¢ 10.11.2013r ostatni 09.04.2014r. podczas antarktycznej zimy stacje Arctowski odwiedzit
jeden statek jednak przy tej wizycie zadna osoba nie zeszla na teren stacji. Szczegétowe dane na temat
ruchu turystycznego w osobnym pliku Excel dotagczonego do sprawozdania.

MONITORING SSAKOW PLETWONOGICH

Monitoring ssakow pletwonogich obejmowal monitorowanie wielkosci oraz zmian liczebnos$ci i
struktury plciowej gatunkow ssakow pletwonogich wystepujacych na terenie ASPA 128. W sklad
gatunkéw objetych monitoringiem wchodzity takie gatunki jak ston morski, foka Weddella, foka
krabojad, lampart morski, uchatka antarktyczna. Metodyka monitoringu opierata si¢ na obserwacjach
odbywajacych si¢ co 10 dni na catej dtugosci przybrzeznych obszarow ASPA 128. Prace wykonywane
na potrzeby monitoringu to obserwacje zmian struktury hareméw stoni morskich, obserwacje zmian
liczebno$ci wszystkich gatunkoéw ptetwonogich pojawiajgcych si¢ na terenie ASPA 128, notowanie
ewentualnych oznaczen ssakow ptetwonogich, pobieranie probek od martwych zwierzat. Prace
opieraly si¢ na harmonogramie przewidujagcym monitorowanie wybrzeza co 10 dni jednakze termin
ten w niektorych przypadkach ulegatl zmianie ze wzgledu na niekorzystne warunki atmosferyczne
uniemozliwiajace prace w terenie. Wszelkie doktadne dane na temat monitoringu zawarte sg w
odpowiednich plikach Excel zatgczonych do sprawozdania.

Haremy stoni morskich

Pierwszy monitoring hareméw odbyt si¢ 07.11.2013r. struktura hareméw jeszcze widoczna. Wielko$¢
haremow stosunkowo niewielka. Na calej dtugosci plaz ASPA 128 tylko trzy haremy. Podczas
kolejnego monitoringu 22.11.2013r. nie stwierdzono struktur haremow.

Nastepnego sezonu (2014/2015) pierwsze haremy stoni pojawity si¢ 29.08.2014r. w oazach Blue Dyke
111 oraz Patelnia Point. 13.10.2014 powstat nowy harem w oazie Blue Dyke II. W oazie Blue Dyke III
za$ wyodrebnily si¢ dwa osobne Haremy. Podczas kolejnego monitoringu odbywajgcego si¢
19.10.2014r stwierdzono obecnos¢ trzech odrebnych haremow w oazie Blue Dyke III. Wszelkie
doktadne dane na temat zmian liczebnosci w haremach oraz struktury ptci znajdujg si¢ w adekwatnym
pliku Excel dotaczonym do sprawozdania.

Zliczanie ssakow pletwonogich wystepujacych na obszarze ASPA 128

Tabelka ponizej obrazuje liczebno$¢ ssakdéw pletwonogich oraz strukture pici w przypadku stoni
morskich. Wartosci w tabelce odpowiadajg sumie wszystkich zwierzat wystepujgcych na catym
wybrzezu danego dnia w ktorym odbyt si¢ monitoring plaz. Doktadne dane na temat monitoringu tj.
liczebno$ci zwierzat w poszczegdlnych odcinkach wybrzeza, warunkach atmosferycznych,
ewentualnych przesunigciach w terminach w adekwatnym pliku Excel dotgczonym do sprawozdania
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Rejestr oznaczen ssakéw pletwonogich wystepujacych na obszarze ASPA 128 w sezonie

2013/2014
ston morski foka Weddella

daty suma suma fOK? suma Iampar_t uchatka
monitoringu d|1%|? dorostych Tt stoni krabojad | doroste | mtode Weddell morski. | antarktyczna
07.11.2013 | 45 | 177 222 200 | 422 1 10 10 5
22.11.2013 | 57 | 138 195 246 | 441 4 3 3
29.11.2013 | 104|104 | 1 209 227 | 436 6 6
10.12.2013 (221 | 60 |117 399 152 | 551 1 3 3 1
23.12.2013 [363| 49 | 1 413 90 503 2 2 4
03.01.2014 | 351 | 72 414 80 506 3 3 1
17.01.2014 (382|161 | 8 543 6 549 7 7 12
29.01.2014 | 190 | 180 | 166 536 1 537 5 1 6 282
11.02.2014 |183|185| 19 389 389 1 1 1 439
23.02.2014 | 54 |135| 7 195 195 5 5 1289
08.03.2014 | 54 | 60 114 114 1 1 1985
21.03.2014 | 72 | 16 | 45 133 133 3 3 1384
31.03.2014 |101| 18 | 22 125 125 514
11.04.2014 | 96 | 28 124 124 5 5 127
22.04.2014 | 84 | 15 | 22 125 125 2 1 5
07.05.2014 | 102 | 27 129 129 1 1 29
19.05.2014 | 84 | 24 108 108 5 5 15
31.05.2014 | 71 | 23 | 4 98 98 2 2 28
08.06.2014 | 42 | 13 55 55 19
17.06.2014 | 33 42 42 1 1 23
29.06.2014 | 22 | 4 | 2 28 28 1 5 5 47
08.07.2014 | 12 | 6 18 18 10
19.07.2014 | 31 | 7 | 13 51 51 4 4 101
03.082014 | 12 | 2 | 1 15 15 3 3 42
18.08.2014 | 2 | 1 3 3 5 5 248
30.08.2014 | 1 1 1 2 2 731
15.09.2014 | 6 6 6 2 2 21
23.09.2014 | 6 | 3 9 9 6 6 23 12
28.09.2014 | 10 | 20 | 2 32 3 35 324
07.10.2014 | 17 |112| 2 131 30 161 2 7 7 5
13.10.2014 | 99 | 160 259 93 352 4 4 16
19.10.2014 | 125 203 328 135 463 1 5 5 4 11

Podczas prowadzonego monitoringu dokonano 27 obserwacji oznaczonych ssakow ptetwonogich.
Wszystkie obserwacje dotycza gatunku — ston morski. W wigkszo$ci przypadkow oznaczeniem byt
plastikowy klips w pltetwie ogonowej. W niewielu przypadkach byl to numer wymrozony na skorze
zwierzecia. Nie udato si¢ zaobserwowaé oznaczen u innych gatunkow ssakow pletwonogich. Wszelkie
doktadne dane oraz dokumentacja fotograficzna poczynionych obserwacji w osobnym folderze
traktujgcym na temat oznaczen zwierzat pojawiajacych si¢ na obszarze ASPA 128 podczas sezonu
2013/2014.

REJESTR POBRANYCH PROBEK BIOLOGICZNYCH
W trakcie trwania monitoringu w sezonie 2013/2014 udato si¢ pozyska¢ 52 probki biologiczne. W tym
wiekszo$¢ probek pobranych od zwierzat padlych podczas trwania monitoringu lecz réwniez probek
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guana pobieranych trzykrotnie od trzech gatunkow pingwindéw wystepujacych na obszarze ASPA 128.
Probki pobrane zostaty zgodnie z ustalong metodyka, nastepnie odpowiednio oznaczone i zapakowane
zostaty wystane do Polski. Szczegotowy rejestr probek znajduje si¢ w odpowiednim dokumencie
Word dotaczonym do sprawozdania.

REJSTR OSOB WIZYTJACYCH ANTARKTYCZNY OBSZAR SPECJALNEJ OCHRONY
NR 128 W SEZONIE 2013/2014.

W sezonie 2013/2014 obszar ASPA 128 wizytowano tacznie 253 razy. Obecno$¢ na tereniec ASPA w
wigkszos$ci spowodowane byto prowadzonymi na tym terenie badaniami naukowymi. Wszystkie
osoby wizytujace obszar specj alnej ochrony miaty wazne pozwolenia na obecno$¢ na terenie obszaru
chronionego. leyty odbywaly s1e; w roznych terminach wynikajacych z metodyki prowadzonych
badan jak roéwniez w duzej mierze uzaleznione byly od warunkéw atmosferycznych czgsto
unlem0211w1ajqcych prowadzenie badan w terenie. Kazda wizyta na terenie ASPA odbywala si¢
zgodnie z przepisami traktujagcymi na temat osob przebywajqcych na obszarze chronionym. Doktadne
dane na temat liczby osob, celu wizyty oraz terminu znajduja si¢ w osobnym pliku Excel dotagczonym
do sprawozdania.
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Laboratorium Analiz Modyfikacji Genetycznych

Zespot: prof. dr hab. Barbara Tudek, dr Jarostaw Ciesla

Analiza obecno$ci materialu transgenicznego w produktach rynkowych, oznaczanie liczby kopii
genow, oraz ilo§ciowa analiza mRNA z uzyciem PCR w czasie rzeczywistym.

Laboratorium stuzy srodowisku naukowemu w analizie ilosciowej specyficznych mRNA, a takze
okreslaniu liczby kopii kwaséw nukleinowych w materiale dostarczonym przez klienta. Laboratorium
uczestniczy takze w mig¢dzylaboratoryjnych badaniach sprawnosci jakosciowej i ilosciowej detekcji
GMO w srodowisku, pozywieniu i paszach.

Laboratorium uczestniczylo w dwoch miedzylaboratoryjnych badaniach sprawnosci jako$ciowej
1 ilosciowej detekcji GMO organizowanych przez Instytut Materiatow Referencyjnych i Pomiaréw UE
w Centrum Badan Potaczonych, Geel, Belgia.

Wykonano ustugi pomiaru ilosciowego mRNA w réznych probkach dostarczonych przez klientow
IBB oraz zewngtrznych. Oznaczano réowniez liczb¢ kopii genow w materiale dostarczonym przez
klientow. Wykonano okoto 12000 reakcji, facznie z opracowaniem metodyki analiz i projektowaniem
starterow.

Publikacje
4942, 5014, 3638/A, 3714/A, 227/M
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Pracowni Mikroskopii Konfokalnej i Fluorescencyjnej

Zespol: dr Anna Anielska-Mazur, dr Matgorzata Lichocka

W okresie sprawozdawczym 01.01.14 — 31.12.14, dziatalno$¢ PMKIF przebiegata zgodnie z
zatozeniami statutowymi.

PMKIiF byla dostepna dla uzytkownikow przez caty rok. Mikroskop fluorescencyjny E800 byt
uzytkowany nieodplatnie przez przeszkolonych uzytkownikéw, natomiast mikroskop konfokalny
Nikon TE2000 C1 zgodnie z cennikiem dostgpnym na stronie internetowej IBB. W pracowni
prowadzone sg zeszyty ewidencji czasu eksploatacji obu mikroskopow.

Mikroskop fluorescencyjny Nikon E-800 wykorzystano w wymiarze 315 godz. do samodzielnej pracy
przez uzytkownikow, ktorzy przeszli szkolenie z obstugi mikroskopu fluorescencyjnego.
Przeprowadzono szkolenie w trybie indywidualnym kolejnych 10 osob.

Samodzielni uzytkownicy mikroskopu fluorescencyjnego wykonali analizy obrazu mikroskopowego
W oparciu o oprogramowanie dostgpne w Pracowni.

Mikroskop konfokalny Nikon C1 wykorzystano w wymiarze 354 godz. przez samodzielnych
uzytkownikow po szkoleniu (25zt za godz.), w ramach ustug mikroskopowych PMKIiF dla
pracownikéw IBB (50zt za godz) oraz jednostek zewnetrznych (80 zt netto).

Jednostki zewnetrzne korzystajace z ustug Pracowni w 2014r.:

1. Instytut Ogrodnictwa Zaktad Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Ro$lin Warzywnych w
Skierniewicach.
2. Instytut Fizyki Jadrowej PAN w Krakowie

Prowadzono nadzor nad stanem technicznym mikroskopow i innego wyposazenia w PMKiF w celu
nieprzerwanej funkcjonalno$ci powierzonej pracowni. Biezgca konserwacje sprz¢tu mikroskopowego

zlecono serwisowi PRECOPTIC, na podstawie zawartej umowy serwisowej.

Publikacje we wspotpracy z PMKIF 2014 r1:

Publikacje
5016, 5017
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Pracownia Analiz Mikromacierzy

Zespol: dr hab. Marta Koblowska, dr Roksana Iwanicka-Nowicka, dr hab. Beata Burzynska,
dr Monika Goéra, dr Maciej Kotlinski, mgr Anna Fogtman

W 2014 roku w Pracowni Analiz Mikromacierzy zakonczono realizacj¢ projektu w ramach
wspotpracy naukowej z Uniwersytetem Medycznym w Biatymstoku pt.:

»Opracowanie metody wykrywania markerow wskazujacych na predyspozycje do rozwoju
insulinoopornos$ci”. W ramach projektu analizowano proby RNA pochodzace z tkanki mie$niowe;,
tluszczowej oraz krwi pacjentow ze znanym poziomem insulinoopornosci i insulinowrazliwosci.
Wykonano w sumie ponad 200 mikromacierzy typu Gene Chip Human Genome U133 Plus 2.0 oraz
typu GeneChip® Human Gene 2.0 ST. Nastepnie przeprowadzono analize bioinformatyczna
uzyskanych wynikéw przy uzyciu oprogramowania Partek Genomics Suite i Ingenuity.

Zakonczono realizacj¢ zlecenia otrzymanego z WUM na analiz¢ mikromacierzowg transkryptomu
komorek ludzkich. W ramach zlecenia wykonano ponad 130 analiz typu Gene Chip Human Genome
U133 Plus 2.0. Przeprowadzono analize bioinformatyczng uzyskanych wynikow przy uzyciu
oprogramowania Partek Genomics Suite i Ingenuity.

Przeprowadzono analiz¢ bioinformatyczna danych uzyskanych z sekwencjonowania ludzkiego
genomu na urzadzeniu HiScan SQ przy uzyciu zakupionej do Pracowni Analiz Mikromacierzy licencji
Partek Flow.

Zespot pracowni zaangazowany byl w realizacj¢ tematow statutowych: ,,Dynamika transkryptomu
W normie i stresie” oraz ,,Udzial struktur chromatynowych w regulacji transkrypcji genow”.
Wykorzystujac sprzet do analiz typu NGS: lon Personal Genome Machine® (PGM™) System oraz
Ion Proton™ System firmy Life Technologies, przeprowadzono analizy transkryptomu typu RNA-seq
Arabidopsis, oraz badanie lokalizacji nuklesomow w ro$linach dzikich i w mutantach histonowych
Arabidopsis wykorzystujac Ion Proton, a takze wykonano wstepne analizy metagenomiczne oparte o
sekwencjonowanie 16sTRNA z uzyciem lon PGM.
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Serwis Bakulowirusa

Zespot: dr hab. Ewa Szotajska, mgr Matgorzata Podsiadta-Biatoskorska

W 2014 roku w pracowni nadprodukowano w komoérkach owadzich (system Bac-To-Bac oraz
FlashBac):

1. Bialtka ludzkie: FTO i kalmoduling

2. Biatko bakteryjne: Alk A Pseudomonas putida

3. Biatka wirusowe:

- biatko podstawy pentonu adenowirusa,

- biatko podstawy pentonu adenowirusa zawierajace epitopy biatka M1 wirusa grypy,

- hemaglutynine wirusa ptasiej grypy w fuzji z N-koncowym fragmentem biatka wtokna adenowirusa
oraz domeng trymeryzacyjna.

Otrzymane rekombinowane biatka byty wykorzystywane do realizacji tematdéw statutowych IBB PAN.

W ramach dziatalnosci ustugowej, dla zleceniodawcéw spoza IBB PAN nadprodukowano:

biatko NCD Drosophila melanogaster dla Instytutu Biologii Do§wiadczalnej im M. Nenckiego.
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Pracownia Hodowli Komoérkowych

Zespél: dr hab. Ewa Szofajska, dr hab FElzbieta Speina (opickun cytometru przeplywowego),
mgr Malgorzata Podsiadta-Biatoskorska (technik)

W 2014 roku w Pracowni kontynuowane byly badania, prowadzone przez Zespoty Badawcze IBB PAN,
dotyczace nastepujacych zagadnien:

1. Badanie wptywu specyficznego RNA na poziom biatek prozapalnych w fibroblastach ludzkich (dr
Iwona Brodowska, grupa dr Urszuli Zielenkiewicz, Zaktad Biochemii Drobnoustrojow).
2. Analiza zawartosci alkoholi poliizoprenoidowych, lipidowych pochodnych oraz form utlenionych

w komorkach Hela, hodowanych w warunkach normalnej oraz obnizonej zawartosci tlenu (grupa prof. dr
hab. Ewy Swiezewskiej, Zaktad Biochemii Lipidow).

3. Badania nad reduktazg poliprenolu SRD5A3 — analiza ekspresji genéw, profilu biatkowego i
lipidowego w komoérkach HEK i HeLa (dr Anna Buczkowska, Zaktad Biochemii Lipidow).

4. Badanie wplywu jonow niklu(Il) na lini¢ unie$miertelnionych keratynocytow ludzkich HaCaT
(grupa prof. dr hab. Wojciecha Bala, Zaktad Biofizyki).

5. Badania na unie$miertelnionej linii komorkowej monocytow ludzkich THP-1 (proby uzyskania
Monocyte-Derived Langerhans Cells).

6. Analiza zmian w mechanizmie aktywacji receptora RAGE pod wplywem fragmentu peptydu AB16-
23 w komorkach linii bEnd.3 (dr Magdalena Kulma, grupa prof. dr. hab. Michata Dadleza, Zaktad Biofizyki).
7. Rola naprawy DNA i peroksydacja lipidow w stabilnosci genetycznej oraz w procesach starzenia
komorkowego (grupa prof. dr hab. Barbary Tudek, Zaktad Biologii Molekularnej).

8. Rola Iudzkich homologoéw biatka AIkB w naprawie DNA, modyfikowaniu RNA i stabilno$ci genomu
w ludzkich liniach komorkowych (grupa prof. dr hab. Elzbiety Grzesiuk, Zaktad Biologii Molekularnej).

9. Badanie homologow biatka AlkB w komoérkach kurzych na linii komérkowej DT 40 (grupa prof.
dr hab. Elzbiety Grzesiuk, Zaktad Biologii Molekularnej).

10. Badanie efektu antynowotworowego zwigzkow z grupy stilbendw i oksepin na wybranych
nowotworowych liniach komérkowych (grupa prof. dr hab. Elzbiety Grzesiuk, Zaktad Biologii Molekularnej).
11. Zastosowanie wirusopodobnej czasteczki wektorowej — dodekahedronu adenowirusa jako wektora
dla czynnikbw o potencjalnym dziataniu terapeutycznym (grupa dr hab. Ewy Szotajskiej, Zaklad
Biosyntezy Bialka).

12. Analiza zawarto$ci DNA w komoérkach drozdzowych niosagcych mutacje w genach kodujacych
biatka zaangazowane w replikacje DNA i kontrole cyklu komodrkowego (grupa prof. dr. hab. Iwony
Fijatkowskiej, Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA).

13. Rola ubikwitynacji w regulacji ludzkiej polimerazy iota (dr Justyna Mcintyre, Pracownia
Mutagenezy i Reperacji DNA).

14, Analiza zawarto$ci DNA genomowego delecyjnych szczepéw drozdzy S. cerevisiae. Badanie ich
ploidalnosci, zmian zawartoSci DNA pod wplywem czynnikow genotoksycznych i ewentualnych zaburzen
cyklu komorkowego (mgr Izabela Brozda, mgr Paulina Adamus i dr Adrianna Skoneczna, Pracownia
Mutagenezy i Reperacji DNA).

15. Badanie cyklu komoérkowego w komorkach roslinnych (dr Adrianna Skoneczna, Pracownia
Mutagenezy i Reperacji DNA).

16. Analiza ekspresji biatek fluoryzujacych w populacji komorek drozdzy S. cerevisiae (dr Adrianna
Skoneczna, mgr Justyna Kurdziel).

17. Analiza zmian cyklu komérkowego, potencjalu wewnetrznej blony mitochondrialnej oraz indukcji
apoptozy za pomocg cytometru przeptywowego z uzyciem komoérek HeLa oraz 293 (grupa prof. dr. hab.
Andrzeja Dziembowskiego, Pracownia Biologii RNA i Genomiki Funkcjonalnej oraz grupa prof. dr. hab.
Piotra Stgpnia Instytut Biotechnologii i Genetyki UW).

18. Analiza poréwnawcza poziomu wybranych biatek w komorkach DT40 z wykorzystaniem
cytometru przeptywowego (grupa prof. Andrzeja Dziembowskiego, Pracownia Biologii RNA i Genomiki
Funkcjonalnej).

19. Analiza wydajnosci transfekcji (grupa prof. dr. hab. Andrzeja Dziembowskiego, Pracownia Biologii
RNA i Genomiki Funkcjonalnej oraz grupa prof. dr. hab. Piotra Stepnia Instytut Biotechnologii i Genetyki
UW).

20. Badania onkogennych szlakow sygnatowych w rozwoju nowotworu jajnika z wykorzystaniem
technologii mikromacierzowych oraz metod molekularnego modelowania (mgr Agnieszka Lech
doktorantka Miedzywydzialowych Interdyscyplinarnych Studiow Doktoranckich w zakresie nauk
Matematyczno — Przyrodniczych (MISDoMP) Uniwersytetu Warszawskiego, opiekunowie prof. dr hab.
Piotr Zielenkiewicz i prof. dr hab. Bogdan Lesyng).
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Pracownia Sekwencjonowania DNA i Syntezy Oligonukleotydéw

Zespoét: dr Robert Gromadka, mgr Beata Babinska, mgr Ewa Kalinska, mgr Matgorzata Filipiak,
mgr Jan Gawor, mgr Karolina Wylot, mgr Karolina Juchniewicz, dr Anna Trzemecka, dr Piotr
Dzierzbicki

W 2014 roku ramach dzialalno$ci ustugowej dla IBB zsyntetyzowano 5 620 oligonukleotydow oraz
zsekwencjonowano na aparatach ABI 3730 i ABI 3730 x1 18 820 matryc DNA, co przy sredniej
dhugosci odczytu 850bp daje 15 997 000 zasad.

Dla 148 zleceniodawcow spoza IBB zostaly zrealizowane zamowienia na zsekwencjonowanie 38 500
matryc i zsyntetyzowano 18 883 oligonukleotydy.

Za pomocg sekwenatora genomowego Illumina MiSeq zsekwencjonowano dla IBB 69 genomow
bakteryjnych, 24 genomy bakteriofagéw, 12 plazmidéow bakteryjnych i 7 probek srodowiskowych,
uzyskujac tacznie ok 22 GB par zasad. W ramach wspoélpracy z jednostkami spoza Instytutu
zsekwencjonowano: 20 genoméw bakteryjnych, 85 plazmidow bakteryjnych, 3 genomy wirusowe,
2 genomy mitochondrialne i 1 genom algi otrzymujac okoto 14 GB par zasad.

Dodatkowo w ramach przyznanych minigrantow wykonano 167 sekwencjonowan matryc DNA i 6700

reakcji analizy polimorfizmu.

Syntezy oligonukleotyddéw i sekwencjonowanie matryc wykonano dla nast¢pujacych zaktadéw IBB:

matryce oligonukleotydy

1. | Zaktad Genetyki 317 160
2. | Zaktad Biochemii Drobnoustrojow 532 142
3. | Zaklad Biosyntezy Biatka 380 102
4. | Zaktad Biochemii Roslin 495 217
5. | Zaktad Biofizyki 600 620
6. | Zaktad Biologii Molekularnej 790 135
7.| Zaktad Genetyki UW 6 340 1280
8. | Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA 420 190
9. | Pracownia Glikobiologii Grzybow 110 120
10. | Pracownia Sekwencjonowania DNA 98 200
11. | Zaktad Biochemii Lipidow 240 147
12. | Pracownia Biologii RNA i Genomiki Funkcjonalnej 8498 2 307
18 820 5620

Oprocz zamoéwien =z Instytutu Biochemii i Biofizyki

zrealizowane zostaly zamdwienia
na sekwencjonowanie DNA 1 synteze oligonukleotydoéw dla zleceniodawcow spoza Instytutu:

Instytut Biologii Do$wiadczalnej im. M. Nenckiego

Instytut Biocybernetyki i Inzynierii Biomedycznej PAN w Warszawie

Instytut Biologii Medycznej PAN L6dZ

Instytut Biologii Ssakow PAN Biatowieza

Instytut Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu

Instytut Chemii Fizycznej PAN

Instytut Dendrologii PAN w Korniku

Instytut Farmakologii PAN Krakow

© |0 N o ok W N e

Instytut Genetyki Cztowieka PAN - Poznan
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10.

Instytut Genetyki i Hodowli Zwierzat PAN - Jastrzebiec

11.

Instytut Genetyki Roslin PAN w Poznaniu

12.

Instytut Immunologii i Terapii i Do§wiadczalnej PAN Wroctaw

13.

Instytut Medycyny Doswiadczalnej i Klinicznej PAN Warszawa

14.

Instytut Ochrony Przyrody PAN Krakéw

15.

Instytut Parazytologii PAN Warszawa

16.

Instytut Podstawowych Problemow Techniki PAN Warszawa

17.

Instytut Rozrodu Zwierzat i Badan Zywnosci PAN w Olsztynie

18.

Zaktad Ichtiobiologii i Gospodarki Rybackiej PAN - Gotlysz

19.

Migdzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej i Komérkowej Warszawa

20.

Instytut Analiz Genetycznych Sp. z 0.0. Warszawa

21,

Instytut Biotechnologii i Antybiotykow w Warszawie

22,

Instytut Badawczy Le$nictwa Sekocin Stary

23.

Instytut Biotechnologii Przemystu Rolno-Spozywczego

24,

Instytut Chemii i Techniki Jadrowej Warszawa

25.

Instytut Fizjologii i Patologii Stuchu Warszawa

26.

Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin w Radzikowie

217.

Instytut Matki i Dziecka Warszawa

28.

Instytut Medycyny Pracy w Lodzi

29.

Instytut Medycyny Wsi im. Witolda ChodZki w Lublinie

30.

Instytut Ochrony Ros$lin PIB w Poznaniu

31.

Instytut Psychiatrii i Neurologii Warszawa

32.

Instytut Zootechniki PIB — Krakow

33.

Instytut Reumatologii Warszawa

34.

Instytut Wiokien Naturalnych 1 Roslin Zielarskich Poznah

35.

Panstwowy Instytut Weterynaryjny Putawy

36.

Wojskowy Instytut Higieny i Epidemiologii w Warszawie

37.

Narodowy Instytut Lekow Warszawa

38.

Narododowy Instytut Zdrowia Publicznego - PZH Warszawa

39.

Uniwersytet Gdanski

40.

Uniwersytet im. A. Mickiewicza w Poznaniu

41.

Uniwersytet Jagiellonski Krakow

42.

Uniwersytet Jagiellonski- Collegium Medicum Krakéw

43.

Uniwersytet Jana Kochanowskiego Kielce

44,

Uniwersytet im. Kardynata Stefana Wyszynskiego Warszawa

45.

Uniwersytet Kazimierza Wielkiego w Bydgoszczy

46.

Uniwersytet £.odzki

47.

Uniwersytet Marii Curie-Sktodowskiej Lublin

48.

Uniwersytet Mikota Kopernika w Toruniu
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49,

Uniwersytet Przyrodniczy w Lublinie

50.

Uniwersytet Przyrodniczy Poznan

51.

Uniwersytet Przyrodniczy Wroclaw

52.

Uniwersytet Rolniczy Krakow

53.

Uniwersytet Rzeszowski

54.

Uniwersytet Szczecinski

55.

Uniwersytet Slaski Katowice

56.

Uniwersytet Technologiczno-Przyrodniczy w Bydgoszczy

S7.

Uniwersytet Wroctawski

58.

Uniwersytet Warszawski

59.

Uniwersytet w Biatymstoku

60.

Uniwersytet Warminsko-Mazurski Olsztyn

61.

Uniwersytet Medyczny w Biatymstoku

62.

Uniwersytet Medyczny Lublin

63.

Uniwersytet Medyczny £.6dz

64.

Uniwersytet Medyczny Poznan

65.

Uniwersytet Medyczny Wroctaw

66.

Gdanski Uniwersytet Medyczny

67.

Pomorski Uniwersytet Medyczny Szczecin

68.

Slaski Uniwersytet Medyczny w Katowicach

69.

Warszawski Uniwersytet Medyczny

70.

Zachodniopomorski Uniwersytet Technologiczny w Szczecinie

71.

Politechnika Gdanska

72.

Politechnika Warszawska

73.

Szkota Gléwna Gospodarstwa Wiejskiego Warszawa

74.

Lubuska Wyzsza Szkota Zdrowia Publicznego Zielona Goéra

75.

Akademia im. J. Dlugosza w Czestochowie

76.

Akademia Wychowania Fizycznego w Poznaniu

77.

Centrum Badan DNA Sp. z 0.0. Poznan

78.

Centrum Biologii Medycznej PAN w Lodzi

79.

Centrum Ekologii Cztowieka Warszawa

80.

Centrum Medyczne Ksztalcenia Podyplomowego w Warszawie

81.

Centrum Onkologii Bydgoszcz

82.

Centrum Onkologii Warszawa

83.

Gdynskie Centrum Innowacji

84.

Centralny Instytut Ochrony Pracy PIW Warszawa

85.

Agencja Bezpieczenstwa Wewnetrznego

86.

Wojewodzki Inspektorat Weterynarii z siedzibg w Krosnie

87.

Wojewo6dzki Inspektorat Weterynarii Opole
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88.

Weterynaryjne Laboratorium Diagnostyczne Gietrzwald

89.

Wojewodzka Stacja Sanitarno-Epidemiologiczna Bydgoszcz

90.

Wojewoddzka Stacja Sanitarno-Epidemiologiczna w Rzeszowie

91.

Zaktad Diagnostyki Medycznej Poznan

92.

Wojewodzki Inspektorat Weterynarii Siedlce

93.

Zwiazek Miedzygminnej Zatoki Puckiej Whadystawowo

94.

Adamed Sp. z 0.0. (Pienkow)

95.

AMICUS- fundacja Uniwersytet Mikotaja Kopernika

96.

Bioanalytic Gdansk

97.

Bionicum Warszawa

98.

Bioton Warszawa

99.

Celther Polska Sp. z 0.0. Zakroczym

100.

Clematis Pruszkow

101.

Curiocity Diagnostics Warszawa

102.

Europejskie Regionalne Centrum Eko Hydrologii £.6dz

103.

EURX sp. z 0.0.

104.

Fundacja Bioedukacji Warszawa

105.

Genesis Polska Poznan

106.

Genet Reserch Sp. z 0.0. Wroctaw

107.

Genoplast Biochemical Pruszkow

108.

Glowny Inspektorat Jakosci Handlowej Artykutow Rolno-Spozywczych Warszawa

109.

Izba Celna w Gdyni

110.

Klinika Nieptodnosci 1 Endokrynologii Rozrodu Poznan

111.

Krzysztof Kucharczyk — Techniki Elektroforetyczne

112.

Laboratorium Badah Genetycznych Sp. z 0.0. Lublin

113.

Laboratorium Diagnostyki Molekularne Sp. z 0.0. Wroctaw

114.

Lubelskie Stowarzyszenie na Rzecz Przeciwdziatania Kamicy Moczowej w Lublinie

115.

MedGen -Warszawa

116.

Novazym Polska Poznan

117.

Oncogene Diagnostics Krakow

118.

Parco Tecnologico Padano Wiochy

119.

Phage Consultans Gdansk

120.

Proteon Pharma Ceuticals SA Lodz

121.

Rewlab Warszawa

122.

Rex Company Wroctaw

123.

Regionalny Zarzad Gospodarki Wodnej W Krakowie

124,

Samodzielny Publiczny Centralny Szpital Kliniczny Warszawa

125.

Szpiltal Specjalistyczny w Brzozowie

126.

Studio Opracowan Przyrodniczych Warszawa
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127.

Synevo Polska

128.

Vet-Lab Brudzew

129.

VitaGenum — Lublin
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Srodowiskowe Laboratorium Spektrometrii Mas

Zespol: prof. dr hab. Michat Dadlez, dr Magdalena Kaus-Drobek, dr Dominik Domanski, dr Monika
Zargba-Koziot, dr Krzysztof Drabikowski, mgr Jacek Oledzki, mgr Magdalena Bakun, mgr Agnieszka
Fabijanska, mgr Piotr Zargbski, mgr Radostaw Jazwiec, mgr Emilia Pawlowska, mgr Agata
Malinowska, mgr Janusz Debski, mgr Michat Kistowski, mgr Aiswarya Premchandar, mgr Aleksandra
Skrajna, mgr Aleksandra Kacprzyk, mgr Anna Perzanowska, mgr Katarzyna Bucholc, mgr Magdalena
Richter

Cel badania
Analizy proteomiczne i metabolomiczne

Opis realizowanych prac

Proteomiczne zastosowania tych analiz obejmuja: 1) identyfikacje biatek 1 ich modyfikacji
potranslacyjnych (publ. 4907, 4946, 4981, 4991). 2) analizy iloSciowe, albo w ujeciu globalnych
analiz proteomiki réznicowej (publ. 4872, 4911, 4973, 4984), na przyktad analizy globalne
nitrozoprotomu w mysim modelu choroby Alzheimera (publ. 4973), proteomu mitochondrialnego w
mysim modelu otytosci (4911), czy analizy zwigzanych z wiekiem zmian proteomu moczu (4872),
albo jako analizy celowane z uzyciem techniki MRM (4904). 3) Badania struktur biatkowych
wspomagane przez spektrometri¢ mas, realizowane przez pomiary kinetyki wymiany proton-deuter i
mobilnosci jonow. Techniki te pozwalaja uzyska¢ informacje strukturalne dla biatek trudno
poddajacych si¢ klasycznym metodom analizy struktury. Na przyktad analizy mobilno$ci jonow
pozwolity wyodrebni¢ sygnaty niekowalencyjnych oligomerow peptydu Abeta, zwigzanego z choroba
Alzheimera, a takze insuliny i jej analogow. Sposrod prowadzonych projektow dotyczacych badan
strukturalnych biatek (publ. 4896, 4962, 4988) mozna wymieni¢: mapowanie obszarow
ustrukturowanych przy tworzeniu kanatéw blonowych przez perfringolizyne i jej mutanty (wsp. z
prof. Z. Sobota, Inst. Nenckiego, publ. 4988), analiz¢ kooperatywnosci domen w endonukleazie Dpnl
(wspotpraca z prof. M. Bochtlerem, MIBMIK publ. 4962), okreslenie regionéw vimentyny,
oddziatujacych w tetramerach i filamentach (wsp. z prof. H. Herrmanem, Germ. Cancer Res. Center,
Heidelberg, Niemcy), miejsc oddzialywania domeny NBDI1 biatka CFTR z krotoksyna B (wspotpraca
z prof. A. Edelmanem, Institut Necker, Paris), czy miejsca uchwytu potencjalnego leku w strukturze
tubuliny.

Czg$¢ laboratorium odpowiedzialna za analizy substancji niskoczasteczkowych kontynuowata
niektore projekty rozpoczete w poprzednich latach jak: oznaczanie lekéw immunosupresyjnych i
metabolitu leflunomidu (jako badanie diagnostyczne), witaminy D oraz tamoksifenu i jego
metabolitow. W przypadku oznaczania witaminy D w 2014 r. zakonczyliSmy pierwszy pelny
cykl migdzynarodowego programu poréwnan miedzylaboratoryjnych DEQAS i jako pierwsze
laboratorium w Polsce pracujace technikg LC/MS uzyskaliSmy certyfikat biegtosci.

Nowe projekty rozpoczete w 2014 roku to miedzy innymi: 1. Oznaczanie hormonéw steroidowych. 2.
Oznaczanie N-tlenku trimetyloaminy (TMAO) w badaniach nad nadci$nieniem (4993) 3. Badania
farmakodynamiczne 22 nowych potencjalnych lekéw we wspdlpracy z firmg OncoArendi
Therapeutics. 4. Oznaczanie wolnych kwasow tluszczowych eikozapentaenowego (EPA)
i dokozaheksaenowego (DHA) w krwi zwierzat laboratoryjnych na zlecenie firmy Alcresta. 5.
Wdrozenie kitu do profilowania metabolicznego firmy Biocrates pozwalajgcego jednoczesnie
monitorowa¢ 186 kluczowych dla metabolizmu zwigzkéw 6. Opracowanie metody oznaczania w
materiale roslinnym kwasow: jasmonowego, abscysynowego i salicylowego 7. Opracowanie metody i
oznaczanie asymetrycznej dimetyloargininy (ADMA) w dializatach CSF we wspotpracy z p. dr. Anng
Czarnecka z IMDiK PAN

Opis najwazniejszych osiagnie¢

Fosfoproteomika biatka Ana2 (4832). Analizy wlasnosci strukturalnych trudnych ukladow
biatkowych: perfringolizyna (4988), endonukleaza Dpnl (4962), domeny NBDI1 biatka CFTR w
oddziatywaniu z keratyng 8 i krotoksyna.

Publikacje
4872, 4896, 4907, 4911, 4933, 4946, 4962, 4973, 4981, 4984, 4988, 4904, 4991, 4993, 5008
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Kolekcja Szczepow IBB PAN ,,COLIBB”

Zespot: prof. dr hab. Piotr Jonczyk, dr Karolina Makieta-Dzbenska,

Utworzona w 2000 roku w Instytucie Biochemii i Biofizyki kolekcja plazmidéw oraz szczepow
bakteryjnych i drozdzowych COLIBB zawiera przede wszystkim szczepy i wektory skonstruowane
przez pracownikoéw i studentow IBB w ramach badan prowadzonych w Instytucie. Od roku 2012
zasoby kolekcji wzbogacity si¢ o podgrupe psychrofilnych szczepdéw Arktycznych i Antarktycznych.
Zasoby kolekcji dostepne sg na stronie: http://kolekcja.ibb.waw.pl

Obecnie przechowujemy 3024 szczepow bakteryjnych, 3882 drozdzowych i 2242 plazmidow, 300
izolatéw Srodowiskowych oraz 2092 szczepy psychrofilne.

Gatunki bakterii zdeponowane w kolekcji:
Escherichia coli
Lactococcus lactis
Lactococcus raffinola
Lactobacillus sp.
Lactobacillus paracasei
Lactobacillus casei
Streptococcus thermonphilus
Bacillus subtilis
Lactococcus hordniae
Lactococcus raffinolactis
Lactococcus garvieae
Lactobacillus plantarum
Bifidobacterium longum
Salmonella typhimurium
Staphylococcus aureus

Gatunek drozdzy zdeponowany w kolekc;ji:
Saccharomyces cerevisiae

Opiekunem  kolekcji jest Karolina Makieta-Dzbenska (tel.+48 22 592 1124, e-mail:
kmakiela@ibb.waw.pl)
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LISTA SEMINARIOW PRACOWNIKOW IBB PAN

21.01.2014

dr hab. Magdalena Krzymowska

(Pracownia Patogenezy Roslin, IBB PAN)

Molecular dialog between two ingenious opponents-plants and pathogenic bacteria.

28.01.2014

dr Justyna Mclntyre

(Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA, IBB PAN)

Ubiquitin mediates the physical and functional interaction between human DNA polymerases
nand .

18.02.2014

dr Sebastian Pilsyk

(Pracownia Glikobiologii Grzybow, IBB PAN)

Functional and molecular analysis of AstA sulfate transporters in fungi with respect to their
pathogenic ability.

04.03.2014

mgr Michal Szalonek

(Pracownia Patogenezy Roslin, IBB PAN)

Investigations of the role of annexin 1 in potato (Solanum tuberosum L.) tolerance to drought.

11.03.2014

dr Tomasz Sarnowski

(Zaktad Biosyntezy Biatka, IBB PAN)

Remodeling chromatyny zalezny od komplekséw SWI/SNF jako globalny regulator ekspresji
genoéw u eukariontow.

18.03.2014

mgr lzabela Zawisza

(Zaktad Biofizyki, IBB PAN)

Wplyw syntetycznych modyfikacji aminokwaséw na kompleksowanie jonow metali i
hydroliz¢ wigzania peptydowego.

15.04.2014

dr hab. Malgorzata Lobocka

(Zaktad Biochemii Drobnoustrojow, IBB PAN)
Bacteriophage preparations for therapeutic purposes.

22.04.2014

mgr Paulina Jecz

(Zaktad Biochemii Drobnoustrojéw, IBB PAN)
Chromosome segregation in Pseudomonas aeruginosa.

13.05.2014

mgr Piotr Kowalec

(Zaktad Genetyki, IBB PAN)

Interaction between stromalin Irrl and cytoplasmic protein Imil in Saccharomyces cerevisiae.
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20.05.2014

mgr Anna Domanska

(Zaktad Genetyki, IBB PAN)

Role of ubiquitin ligase Rsp5 in tRNA biogenesis in yeast.

27.05.2014

mgr Ewa Morawiec

(Zaktad Genetyki, IBB PAN)

Coupling of RNA polymerase Il activity and cell metabolism in yeast Saccharomyces
cerevisiae.

03.06.2014

mgr Marta Maria Modzelan

(Zaktad Biochemii Roslin, IBB PAN)

NudC Nudix hydrolase from Pseudomonas syringae, a novel regulator of intracellular redox
balance required for growth, motility and biofilm formation.

10.06.2014

mgr Wojciech Goch

(Zaktad Biofizyki, IBB PAN)

Numerical simulations of the impact of the stochastic noise on the Ap amyloid aggregation.

24.06.2014

mgr Hubert Ludwiczak

(Zaktad Biologii Molekularnej, IBB PAN)
PARP-1 in the pathogenesis of colon cancer.

07.10.2014

mgr Izabela Brozda

(Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA, IBB PAN)

Identification of genes responsible for cell protection against DNA double strand break stress
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Doskonalenie Systemu Zarzadzania Bezpieczenstwem Zywnosci-6, Zakopane, 11-13 maja 2014
Materialy Konfrencyjne s.43-48

3622/A

RADZIWILL-BIENKOWSKA J.M., DOAN T.L.L. SZCZESNY P., DUVIAU M-P.,
BARDOWSKI J.K., LOUBIERE P., MERCIER-BONIN M., KOWALCZYK M.
Identyfikacja molekularnych czynnikow odpowiedzialnych za adhezje bakterii Lactococcus
lactis IBB477 do btony sluzowej przewodu pokarmowego.

V Sympozjum Naukowe Probiotyki w Zywnosci, Kiry pod Zakopanem, 23-25 kwietnia 2014
Abstrakt s.8
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3623/A

ZYLINSKA J., PUZIA W., TRUSZKOWSKA Z., BORECZEK J., BARDOWSKI J K.
Charakterystyka kolekcji szczepow bakterii fermentacji mlekowej pod katem wilasciwosci
probiotycznych i przydatnosci w przemysle mleczarskim.

V Sympozjum Naukowe Probiotyki w Zywnosci, Kiry pod Zakopanem, 23-25 kwietnia 2014
Abstrakt s.22

3624/A

KANIAK-GOLIK A.

Overlapping roles of the Nucl (mammalian EndoG/EXOG) and Rad27 (mammalian Fenl)
nucleases in preventing the accumulation of point mutations in mtDNA of Saccharomyces
cerevisiae cells.

Gordon Research Conference Mitochondria & Chloroplasts, Biology and Physiology of
Energy Converting Organelles, Lucca (Barga), Italy, 6-11 July 2014

Abstracts BS

3625/A

KRZYMOWSKA M., GISKA F., PIECHOCKI M., HOSER R., LICHOCKA M., TAUBE M.,
KOZAK M., HENNIG J.

Towards understanding mechanisms of action of HopQ1 protein, type 1l secretion effector of
Pseudomonas syringae.

Plant Biology Europe FESB/EPSO 2014, Dublin, Ireland, 22-26 June 2014

Congress Programme p. 84

3626/A

HOSER R., LICHOCKA M., ZURCZAK M., HENNIG J., KRZYMOWSKA M.

Emerging role of SGT1 as a regulator of NB-LRR receptors’ nucleocystoplasmic partitioning.
Workshop on cellular dynamics of effector action and recognition, Toulouse, France, 9-11
April 2014

Abstracts p.19

3627/A

POMPE-NOVAK M., BAEBLER S., TUSEK-ZNIDARIC M., MORGIEWICZ K., HENNIG J.,
GRUDEN K.

Lesions in compatible and incompatible potato - potato virus Y interaction: morphology and
gene expression.

19th Triennial Conference of the European Association for Potato Research, Brussels,
Belgium, 6-11 July 2014

Abstracts Book p. 68

3628/A

GISKA F., PIECHOCKI M., TAUBE M., LICHOCKA M., HOSER R., KOZAK M.,
HENNIG J.,, KRZYMOWSKA M.

Cellular dynamics of HopQ1, a type 11l secretion effector from Pseudomonas syringae.

XVI International Congress on Molecular Plant-Microbe Interactions, Rhodes, Greece, 6-10
July 2014

Program BS
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3629/A

REDKAR A., SCHILLING L., HOSER R., ZECHMANN B., HEMETSBERGER CH.,
AJAMI-RASHIDI Z., KRZYMOWSKA M., WALBOT V., DOEHLEMANN G.

Tumor progression in leaves in Ustilago maydis - maize interaction is modulated by an organ
specific effector Seel.

XVI International Congress on Molecular Plant-Microbe Interactions, Rhodes, Greece, 6-10 July 2014
Program BS

3630/A

ZURCZAK M., HOSER R., LICHOCKA M., SCHMELZER E., PARKER J.E., HENNIG J.,
KRZYMOWSKA M.

Nuclear import of N receptor in tobacco is regulated by posttranslational modification of
SGT1 protein.

XVI International Congress on Molecular Plant-Microbe Interactions, Rhodes, Greece, 6-10
July 2014

Program BS

3631/A

SASIN-KUROWSKA J., GAWOR J., GRZESIAK J., BORSUK P., ZDANOWSKI M.,
GROMADKA R.

Supraglacial community responses to increasing global temperatures as revealed by
comparative metagenomics.

13th European Conference on Computational Biology, Strasbourg, France, 7-10 September 2014
Abstract BS

3632/A

MACIEJAK A., GORA M., KILISZEK M., MICHALAK M., TULACZ D., MATLAK K.,
DOBRZYCKI S., OPOLSKI G., BURZYNSKA B.

Identification of a peripheral blood transcriptional biomarker panel associated with post-
myocardial infarction heart failure.

Pharmacogenomics and Genomic Medicine: Bridging Research and the Clinic, Aegina Island,
Greece, 11-15 September 2014

Abstrakt BS

3633/A

WILOCH M.Z., UFNALSKA 1., WAWRZYNIAK U.E., BONNA A., WROBLEWSKI W.
Electrochemical studies of copper complexes with analogue NSFRY peptide.

33rd European Peptide Symposium, Sofia, Bulgaria, 31 August-5 September 2014
Journal Peptide Science 20(1): YP48 S113-S114

3634/A

UFNALSKA 1., WILOCH M.Z., WAWRZYNIAK U.E., BONNA A., WROBLEWSKI W.
Various oligopeptide monolayers interacting with copper(ll) ions.

33rd European Peptide Symposium, Sofia, Bulgaria, 31 August-5 September 2014
Journal Peptide Science 20(1): P157 S207-S208

3635/A

PLONKA D., BONNA A., BAL W.

Interaction of reduced and oxidized hepcidin with metal ions.

12th European Biological Inorganic Chemistry Conference, Zurich, Switzerland, 24-28
August 2014

J Biol Inorg Chem (2014) 19 (Suppl 2): S774-S775 P5
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3636/A

FRACZYK T., BOSSAK K., BONNA A., BAL W.

Human annexins Al and A2 are potential toxicological targets for Pd(lIl) ions.

12th European Biological Inorganic Chemistry Conference, Zurich, Switzerland, 24-28
August 2014

J Biol Inorg Chem (2014) 19 (Suppl 2):S773-775 P7

3637/A

ZAWISZA I., MITAL M., POLKOWSKA-NOWAKOWSKA A., BONNA A., BAL W.

The impact of synthetic analogs of histidine on copper(ll) coordination properties to an
albumin-like peptide.

12th European Biological Inorganic Chemistry Conference, Zurich, Switzerland, 24-28
August 2014

J Biol Inorg Chem (2014) 19 (Suppl 2): S811-S812 P99

3638/A

DZIAMAN T., LUDWICZAK H., CIESLA J. M., BANASZKIEWICZ Z., WINCZURA A.,
CHMIELARCZYK M., WISNIEWSKA E., MARSZALEK A., TUDEK B., OLINSKIR.
PARP-1 expression is increased in colon cancer and correlates with OGGL.

1% Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 45 P2.29

3639/A

SARNOWSKA E., CWIEK P., ROLICKA A.T., BUCIOR E., ARAUJO W.L., TOHGE T.,
KLEPACZ A., BALCERAK A., MACECH E., SACHAROWSKI S.P., GRATKOWSKA D.M.,
FERNIE A.R., KONCZ C., SIEDLECKI J.A., JERZMANOWSKI A.J., SARNOWSKI T.J.
Global control of eukaryotic gene expression depends on chromatin remodeling by SWI/SNF
complexes.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 30 02.8

3640/A

JERKA-DZIADOSZ M., NOWAK J.K., JOACHIMIAK E., AUBUSSON-FLEURY A,
WLOGA D.

The transition zone of cilia in Paramecium and Tetrahymena contains nucleoporins but no septins.
Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 63 P3.5

3641/A

BUSZEWICZ D., SURMACZ L. JERZMANOWSKI AJ., KOBLOWSKA M.,
SWIEZEWSKA E.

The potential role of polyisoprenoids in Arabidopsis thaliana response to heat treatment.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 103 05.1
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3642/A

MIKA A., SKORKOWSKI E., STEPNOWSKI P.

Studies on lipogenesis in the shrimp Crangon crangon - application of metabolic labeling with
tritiated water.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 107 P5.3

3643/A

RUTOWICZ K., PUZIO M., HALIBART-PUZIO J., LIRSKI M., KOTLINSKI M.,
KROTEN M.A., KNIZEWSKI E., LANGE B., MUSZEWSKA A., SNIEGOWSKA-
SWIERK K., KOSCIELNIAK J., INANICKA-NOWICKA R., BUZA K., JANOWIAK F.,
ZMUDA K., JOESAAR 1., LASKOWSKA-KASZUB K., FOGTMAN A., KOLLIST H.,
ZIELENKIEWICZ P., TIURYN J., SIEDLECKI P., SWIEZEWSKI S.S., GINALSKI K.,
KOBLOWSKA M., ARCHACKI R., WILCZYNSKI B., RAPACZ M., JERZMANOWSKI A.J.
Epigenetic mechanisms behind plant phenotypic plasticity.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 109 L6.2

3644/A

MACIEJAK A., GORA M., KILISZEK M., MICHALAK M., TULACZ D., MATLAK K.,
DOBRZYCKI S., OPOLSKI G., BURZYNSKA B.

Predictive biomarkers in the development of heart failure after acute myocardial infarction.
Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 125 P6.25

3645/A

PIOTROWSKA A., KOSIOR-JARECKA E., ZARNOWSKI T., PLOSKI R., TONSKA K.,
BARTNIK E.

Next generation sequencing technology - application to whole miochondrial genome analysis
and molecular diagnostics of human diseases.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
20147, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 129 P6.32

3646/A ) )

TULACZ D., GORA M., BURZYNSKA B.

Functional genomics analysis of rat myocardial infarction model in heart failure biomarkers
prediction.

st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014
Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 132 P6.38

3647/A

CIEPLAK M.K., TARNOWSKI K.J., DADLEZ M., FABIAN M. R. SONENBERG N.,
DARZYNKIEWICZ E., NIEDZWIECKA A.

Structural and functional properties of proteins involved in miRNA-mediated gene silencing
revealed by hydrogen/ euterium exchange mass spectrometry.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 140 P7.5
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3648/A

KUTNER J., DZIEMBOWSKI A., ROWICKA M., GINALSKI K.

Yeast YILO96C binds and methylates 25S rRNA.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 150 P7.25

3649/A

PRZANOWSKI P., LOSKA S., CYSEWSKI D., DABROWSKI M., KAMINSKA B.
ISG’ylation increases stability of hundreds proteins including STAT1 that prevents premature
termination of immune responses in LPS stimulated microglia.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 156 P7.37

3650/A

CZERWINSKA J., NOWAK M., BERENTOWICZ P., KOSICKI K., NIEDERNHOFER L.,
SPEINA E., TUDEK B.

A major lipid peroxidation product, 4-hydroxy-2-nonenal induces protein PARylation and
necrosis in Ercc1” mouse embryonic fibroblasts.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 177 P8.2

3651/A

SZMAJDA E.M., KOSICKI K., TUDEK B., SPEINA E.

Endogenous factors responsible for the fenotype of human cells defective in Fanconi anemia
pathway.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
20147, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 187 P8.21

3652/A

KUCHTA K., KISTALA M., POMORSKI P., KRWAWICZ J.

DNAtraffic - a new database for systems biology of DNA dynamics during the cell life with
the direct links to human diseases.

st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 189 P8. 25

3653/A

KISIALA M., BOCHTLER M., KRWAWICZ J.

Functional characterization of proteins involved in DNA repair and genome stability.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 189 P8.26

3654/A

KOLESINSKI P., BELUSIAK 1., CZARNOCKI-CIECIURA M., SZCZEPANIAK A.

The role of RAF1 protein in cyanobacterial Rubisco assembly.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 196 P9.3
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3655/A

CWIEK P., KLEPACZ A., KONCZ C., JERZMANOWSKI A.J., SARNOWSKI T.J.
Identification of new Arabidopsis lines carrying T-DNA-insertion in the AtTOR gene.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 198 P9.8

3656/A

GRATKOWSKA D.M., SARNOWSKA E., ROLICKA AT., BUCIOR E., SACHAROWSKI S.P.,
KONCZ C., JERZMANOWSKI A.J., SARNOWSKI T.J.

The Arabidopsis SWI/SNF ATP-dependent chromatin remodelling complex responds to
environmental changes in temperature-dependent manner.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 201 P9.14

3657/A

FOGTMAN A., KWIATKOWSKA A., PALUSINSKI A., IWANICKA-NOWICKA R.,
PACEK A., MACIOSZEK A., WILCZYNSKI B., KOTLINSKI M., DOLATA J.,
JARMOLOWSKI A., JERZMANOWSKI A.J., KOBLOWSKA M.

Changes in the chromatin state and gene transcription in response to salinity stress in T87
Arabidopsis thaliana cells.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 204 P9.20

3658/A

SARNOWSKA E., SARNOWSKI T.J., DOMAGALSKA M., AMAR S., ROLICKA AT,
KLEPACZ A., MOLNAR G., KONCZ C., JERZMANOWSKI A.J., DAVIS S.J.
Identification of novel functions for Arabidopsis RCF (ERECTA) proteins in gibberellin
signalling pathway.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 208 P9.27

3659/A

SACHAROWSKI S.P.,, ROLICKA A.T., BUCIOR E. GRATKOWSKA D.M.,
KOWALCZYK J., KONCZ C., JERZMANOWSKI A.J., SARNOWSKI T.J.

Functional characterization of SWP73A and SWP73B - subunits of Arabidopsis SWI/ SNF
chromatin remodeling complexes.

st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 208 P9.28

3660/A

KOSICKI K., KUCHARCZYK J., CZERWINSKA J., SPEINA E., NIEDZWIEDZ W.,
TUDEK B.

Major lipid peroxidation product 4-hydroksynonenal affects dna damage response and
modulates gene expression in HelLa cells.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 222 P11.7
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3661/A

GHAHE S.S., BAZLEKOWA M., TUDEK B.

Isolation and characterization of cancer cell lines resistant to Photodynamic Therapy.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 245 O13.4

3662/A

KELONIECKI M., SITKIEWICZ E., POZNANSKI J., BAL W., DADLEZ M.

Factors influencing compact-extended structure equilibrium in oligomers of Ap1-40 peptide -
an ion mobility mass spectrometry study.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 252 P13.13

3663/A

KODRON A., KULICKA A., KARWOWSKA K., SENATOR D., KRAWCZYNSKI M.,
KORWIN M., KIERDASZUK B. KAMINSKA A., TONSKA K., BARTNIK E.

Live or let die - autophagy analysis in Leber’s hereditary optic neuropathy.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 257 O14. 3

3664/A

BAL W.

Non-enzymatic method of affinity tag removal based on nickel-dependent peptide bond
hydrolysis.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 269 L15.2

3665/A

RADZIWILL-BIENKOWSKA JM., LAM LE D.T., SZCZESNY P., DUVIAU M-P.,
ROBERT V., LOUBIERE P., THOMAS M., LANGELLA P., MERCIER-BONIN M.,
BARDOWSKI J.K., KOWALCZYK M.

Adhesive and muco-adhesive properties of Lactococcus lactis as important factors for its
potential health-promoting applications.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 272 015.3

3666/A

GRACZYK S., PERLINSKA-LENART U., GORKA-NIEC W., PILSYK S., ZEMBEK P.,
PALAMARCZYK G., KRUSZEWSKA J.S.

Expression of Saccharomyces cerevisiae ERG20 gene encoding farnesyl pyrophosphate
synthase in Trichoderma atroviride improves antifungal and biocontrol properties.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 279 P15.13
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3667/A

JANIK A, NIEWIADOMSKA M., GAWARECKA K. KRUSZEWSKA S,
PALAMARCZYK G.

Impaired dolichol formation affects cell wall biogenesis and filamentous growth of Candida
albicans.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 280 P15.16

3668/A

RAK M., OCHALEK A., BIELECKA E., LATASIEWICZ J., GAWARECKA K., SROKA J.,
CZYZ J., PIWOWARCZYK K., MASNYK M., CHMIELEWSKI M., CHOINACKI T,
SWIEZEWSKA E., MADEJA Z.

Cationic polyprenyl derivatives as efficient, non-toxic nucleic acids vehicles.

Ist Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 291 P15.36

3669/A

CZAPINSKA H., MIERZEJEWSKA K., KAZRANI A.A., SIWEK W., KOWALSKA M.,
SKOWRONEK K., BUINICKI J.M., BOCHTLER M.

Structural biology of DNA methylation and hydroxymethylation.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 305 L16.4

3670/A

DZIEMBOWSKI A.

RNA decay in health and disease.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 306 L16.6

3671/A

CYREK M., YATUSEVICH R., SWIEZEWSKI S.S.

Role of antisense transcription in gene regulation in plants.

1st Congress of the Polish Biochemistry, Cell Biology, Biophysics and Bioinformatics “BIO
2014”, Warsaw, Poland, 9-12 September 2014

Abstract Supplements (2014) vol. 61 (1) s. 307 L16.7

3672/A

POZNANSKI J., WINIEWSKA M., CIZIO K., WASIK R., SHUGAR D.

Thermodynamic study on binding of halogenated benzotriazoles by catalytic domain of
human protein kinase CK2 helps in development of new TBBt-derived inhibitors.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract L.14 s.14
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3673/A

MAKOWSKA M., WINIEWSKA M., WIELECHOWSKA M., BRETNER M,
POZNANSKI J., SHUGAR D.

Thermodynamics parameters for binding of some halogenated ligands by human protein
kinase CK2.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract P.95.36

3674/A

KUCINSKA K., WINIEWSKA M., POZNANSKI J., SHUGAR D.

Thermodynamic parameters for ligand binding correlate with inhibitory activity. Application
for bromobenzotriazoles and catalytic domain of protein kinase CK2.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract P.10 s.37

3675/A

WINIEWSKA M., KUCINSKA K., POZNANSKI J., SHUGAR D.

Contribution of electrostatic interactions to binding of halogenated benzotriazoles by the
catalytic subunit of human protein kinase CK2.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract P.11 5.37

3676/A

BUCHOLC K.A., KRZYWINSKA E., WYSLOUCH-CIESZYNSKA A, DOBROWOLSKA G.
S-nitrosylation of PP2C protein phosphatases as a potential regulator of their activity.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract P.12 s.38

3677/A

SZCZEGIELNIAK J., BORKIEWICZ L., MUSZYNSKA G.

Activation of wound-responsible maize Calcium Dependent Protein Kinase (ZmCPK11) by
Ca2+ from different stores and ethylene signaling.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract P.13 5.39

3678/A

BUCHOLC M., KLIMECKA M.M., CIESIELSKI A., TARNOWSKI K.J., GOCH G.,
DADLEZ M., DOBROWOLSKA G.

The regulation of SNF1-related protein kinases 2 by a plant-specific calcium sensor SCS.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract P.14 5.39

3679/A

KLIMECKA M.M., KRZYWINSKA E., BUCHOLC M., SZCZEGIELNIAK J., GOCH G.,
MASZKOWSKA J., CIESIELSKI A., KULIK A., DOBROWOLSKA G.

The Role of Phosphatidic Acid in Regulation of SNF1-related Protein Kinases 2-dependent
Stress Signaling in Plant Cells.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract P.15 s.40
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3680/A

MUSZEWSKA A., GRYNBERG M., PAWLOWSKI K.

CotH: Bioinformatics prediction of a novel protein kinase-like family present in multiple
bacterial, fungal and protist taxa. Implications for anthrax infection and mucormycosis.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract SO.2 5.27

3681/A

MIELECKI M., MILNER-KRAWCZYK M., GRZELAK K., MIELECKI D., KRZYSKO KA.,
LESYNG B., PRIEBE W.

Contribution of JAK2 kinase activity inhibition by selected cinnamic acid benzyl amide
analogs to their potent suppression of JAK2/STAT3/5 pathways in cancer.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract SO.35.28

3682/A

SARNOWSKA E., CWIEK P., ROLICKA A.T., BUCIOR E., ARAUJO W.L, TOHGE T.,
KLEPACZ A., BALCERAK A., MACECH E., SACHAROWSKI S.P., GRATKOWSKA D.M.,
KONDRAK P., FERNIE AR. KONCZ C., SIEDLECKI JA., JERZMANOWSKI AJ.,
SARNOWSKI T.J.

Global control of eukaryotic gene expression depends on chromatin remodeling by SWI/SNF
complexes.

8th International Conference Inhibitors of Protein Kinases, Warsaw, Poland, 21-25 September 2014
Abstract S.4 5.29

3683/A

PRZANOWSKI P., LOSKA S., CYSEWSKI D., DABROWSKI M., KAMINSKA B.
ISG’ylation increases stability of hundreds proteins including STAT1 that prevents premature
termination of immune responses in LPS stimulated microglia.

The FEBS EMBO Conference, Paris, France, 30 August-4 September 2014

FEBS Journal 281 (Suppl.1) (2014) p.245 SUN-526

3684/A
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D-foci — sites for RNA decay in human mitochondria.

The FEBS EMBO Conference, Paris, France, 30 August-4 September 2014

FEBS Journal 281 (Suppl.1) (2014) p.679 WED-191
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GROMADZKA B., LEPEK K., PLUCIENNICZAK A., SZEWCZYK B., ZAGORSKI-OSTOJA
W., BARDOWSKI J.K.
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na Ziemi, £.0dz-Spata, 23-28 wrze$nia 2014

Streszczenia s.154-155

3709/A

KALENIK B., GORA-SOCHACKA A., SIRKO A.
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KALENIK B., GORA-SOCHACKA A., SIRKO A.

Comparison of phage ELISA and RISE detection methods for analysis of phgage displayed
antibody fragment.
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cerevisiae.

Gordon Research Conference: Genomic Instability, Mechanisms That Cause DNA Damage
and Related Diseases, Hong Kong, China, 6-11 July 2014

Abstract BS

3752/A

ZURCZAK M., HOSER R., LICHOCKA M., SCHMELZER E., PARKER J.E., HENNIG J.,
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Gordon Research Conferences, Mutagenesis, Changes to the Genetic Landscape, from Single
Nucleotides to Entire Genomes, Girona, Spain, 15-20 June 2014

Abstract BS

3757/A

GISKA F., PIECHOCKI M., TAUBE M., LICHOCKA M., HOSER R., KOZAK M.,
HENNIG J., KRZYMOWSKA M.

Cellular dynamics of HOPQL, a type 111 secretion effector from Pseudomonas Syringae.
Workshop on structure-guided investigation of effector function, action and recognition,
Bucharest, Romania, 10-12 September 2014

Abstract Book p.7

3758/A

BUCHOLC M., GOCH G., CIESIELSKI A., ANIELSKA-MAZUR A., FEDAK H.,
KLIMECKA M.M., TARNOWSKI K.J., DOBROWOLSKA G.

Characterization of two isoforms of plant-specific calcium sensor - a novel regulator of
SnRK2 protein kinases.

Salt&Water Stress in Plants: From Molecules to the Field, Newry, USA, 3-8 August 2014
Abstract BS

3759/A

SZMAJDA E.M., KOSICKI K., TUDEK B., SPEINA E.

Poszukiwanie endogennych czynnikow warunkujacych fenotyp ludzkich fibroblastow z
uszkodzonym szlakiem anemii Fanconiego.

Szkota Zimowa: Obrazowanie Makroczasteczek Komoérek Tkanek Narzadow, Warszawa, 15-
16 grudnia 2014

Abstrakt BS

3760/A

SZYMANSKA K., RUSZKOWSKI D., WENDEHENNE D., DOBROWOLSKA G.

Does regulation or redox status of plant leaves under salinity conditions involve ABA-non
responsive SNRK2 kinases?

Salt&Water Stress in Plants: From Molecules to the Field, Newry, USA, 3-8 August 2014
Abstract BS

3761/A

DARIUSZ 1., GOZDEK A., DABROWSKI K., HEJNOWICZ M.S., KOSAKOWSKI 1J.,
GAWOR J., GROMADKA R., LOBOCKA M.B.

Identification and analysis of plasmids in selected Staphylococcus aureus strains and the
acquisition of S. aureus plasmidless derivates.

XV Conference on Molecular Biology in Diagnostics of Infectious Diseases and
Biotechnology DIAGMOL, Warsaw, 25 October 2014

Abstracts p.123
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3762/A

WALTER T., DABROWSKI K., GAWOR J., HEINOWICZ M.S., GROMADKA R.,
WEBER-DABROWSKA B., LOBOCKA M.B.

Characteristic of the genome and active mobilome elements of Pseudomonas aeruginosa
strain for the propagation of therapeutic phages.

XV Conference on Molecular Biology in Diagnostics of Infectious Diseases and
Biotechnology DIAGMOL, Warsaw, 25 October 2014

Abstracts p.176

3763/A

GIERMASINSKA K., GAGALA U., KUBIAK K., LOBOCKA M.B.

Plasmid and prophage profiling of Phytopthora antagonists from the Bacillus genus.

XV Conference on Molecular Biology in Diagnostics of Infectious Diseases and
Biotechnology DIAGMOL, Warsaw, 25 October 2014

Abstracts p.112

3764/A

WOZNICA W., DABROWSKI K., GLOWACKA A., 1ZAK D., HEJINOWICZ M.S,,
GAWOR J.,, GROMADKA R., WEBER-DABROWSKA B., LOBOCKA M.B.

Unusual form o bacteriophage vB_PaeM_PS44 maintenance in a population of its host and
the impact of vB_PaeM_PS44 on its host population.

XV Conference on Molecular Biology in Diagnostics of Infectious Diseases and
Biotechnology DIAGMOL, Warsaw, 25 October 2014

Abstracts p.177

3765/A

ZALEWSKA A., GIZINSKI R., GIERMASINSKA K., GAGALA U., GAWOR J., LOBOCKA
M.B.

Characteristics of the atypical representative of T7 like viruses that acquired the ability to
lysogenize its host bacterium.

XV Conference on Molecular Biology in Diagnostics of Infectious Diseases and
Biotechnology DIAGMOL, Warsaw, 25 October 2014

Abstracts p.184

3766/A

LOBOCKA M.B.

Bacteriophages for antistaphylococcal therapies - natural repertoire and limitations of choice.
Antibiotic Alternatives for the New Millennium, London, 5-7 November 2014

Abstract Book

3767/A

HEJNOWICZ M.S., TUROWSKI T., BOGUTA M.

Mafl couples translation inhibition and tRNA expression in yeast under starvation conditions.
International Conference on Transcription by RNA Polymerases I, 111, 1V and V: OddPols,
Michigan, USA, 19-22 June 2014

Poster Abstracts p.63
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3768/A

NATKANSKA U., SKONECZNA A., SKONECZNY M.

Changes in intracellular abundance and localization of Saccharomyces cerevisiae Hsp31
under various environmental stresses suggest its role in neutralizing the effects of oxidative
stress insult.

Yeast Genetics Meeting, Seattle, USA, 29 July-3 August 2014

Abstract Book 210C

3769/A

BROZDA 1., ADAMUS P., KROL K., SKONECZNY M., SKONECZNA A.

The dar side of Swi6; genomic screen for mutants hypersensitive tp double strand breaks
reveals Swib6 indispensability for genome integrity and maintaining of cellular ploidy.

Yeast Genetics Meeting, Seattle, USA, 29 July-3 August 2014

Abstract Book 246C

3770/A

KROL K., BROZDA 1., SKONECZNY M., BRETNER M., SKONECZNA A.

Genomic screen for mutations conferring zeocin hypersensitivility reveals diverse roles of
vesicular trafficking paths in genotoxic stress protection and in genome preservation.

Yeast Genetics Meeting, Seattle, USA, 29 July-3 August 2014

Abstract Book 247A

3771/A

KACZANOWSKI S.

Evolution of apoptosis like cell death.

The second Polish Evolutionary Conference PEC, Rogéw, Poland, 25-28 September
Abstracts p.31

3772/IA

KACZANOWSKI S.

Evolution of apoptosis-like programmed cell death.

IAS Focused Program on Physics Approach to Simplifying Complexity Biology, Hong Kong,
China, 15-19 December 2014

Abstract BS

3773IA

DABROWSKI K., GLOWACKA A., WOZNICA W., GAGALA U., GAWOR ],
HEJNOWICZ M.S., GROMADKA R., WEBER-DABROWSKA B., LOBOCKA M.B.
Characteristic of Pseudomonas aeruginosa BP1-like phage PS44 and genetic basis of P.
aeruginosa PS44 resistance phenotypes.

Exploiting bacteriophages fo bioscence, biotechnology and medicine: the 5-th in a biennal
series, London, United Kingdom, 23 January 2014

Abstracts BS

3774/A

ZURANSKA M.A., CIESLA M., BOGUTA M.

Yeast protein Rbsl is a potential prion containing R3H domain and involved in control of
RNA polymerase 111 —mediated transcription.

Konferencja Podsumowujaca Realizacje Projektu NanoFun, Warszawa, 28 Marca 2014
Abstract Book P22
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3775/A

FORETEK D., HOPPER A.K., BOGUTA M.

Control of pre-tRNA processing by environmental conditions in S. cerevisiae.
25-th RNA Conference, Kyllini, Greece, 21-25 September 20

Abstract Book P25

3776/A

MORAWIEC E., LEFEBVRE O., BOGUTA M.

Effect of osmotic shock on tRNA synthesis.

25-th RNA Conference, Kyllini, Greece, 21-25 September 2014
Abstract Book P38

377TIA

CIESLA M., WICHTOWSKA D., MIERZEJEWSKA J., ADAMCZYK M.A., BOGUTA M.
Coupling of RNA polymerase Ill-directed transcription and glucose metabolism in yeast
Saccharomyces cerevisiae.

International Conference on Transcription by RNA Polymerases |, I1I, IV and V OddPols,
Michigan, USA, 19-22 June 2014

Poster Abstracts p.59

3778/A

CIESLA M., MAKALA E., ZURANSKA M.A., DZIEMBOWSKI A., BOGUTA M.

New RNA polymerase 111 assembly/nuclear transport factor in yeast.

International Conference on Transcription by RNA Polymerases I, Ill, IV and V OddPols,
Michigan, USA, 19-22 June 2014

Poster Abstracts p.60

3779/A

KEPKA M., WICHTOWSKA D., BOGUTA M.

Cdc25, the effector of the Ras signalling pathway in yeast, controls RNA polymerase il
transcription independently of Mafl.

International Conference on Transcription by RNA Polymerases I, IlI, IV and V OddPols,
Michigan, USA, 19-22 June 2014

Poster Abstracts p.66

3780/A

ODOLCZYK N.

A precisely targeted therapeutic approach against basic defect of cystic fibrosis: from
computer simulations to the proof of concept.

Fifth World Congress on Polish Studies, Warsaw, 20-23 June 2014

Abstracts p.9

3781/A

SMOLINSKA E., GABIG-CIMINSKA M., MOSKOT M., JAKOBKIEWICZ-BANECKA .,
WEGRZYN G.

Effects of genistein on mMRNA levels of AURKA, AURKB, EZH2 and FOXO1, genes which
expressions are affected in psoriasis: a study on the human fibroblast culture model.

7th International Congress: PSORIASIS From Gene to Clinic, London, Great Britain, 12-13
December 2014

Programme and Abstracts P22 p.66

11.142



3782/A

GABIG-CIMINSKA M., SMOLINSKA E., MOSKOT M., JAKOBKIEWICZ-BANECKA .,
WEGRZYN G.

MRNA expression profiling in genistein-treated keratinocytes (HaCaT) as a potential tool for
monitoring the treatment of psoriasis patients with isoflavone therapy.

7th International Congress: PSORIASIS From Gene to Clinic, London, Great Britain, 12-13
December 2014

Programme and Abstracts P23 p.66

3783/A

MOZOLEWSKI P., MOSKOT M., JAKOBKIEWICZ-BANECKA J., WEGRZYN G.,
GABIG-CIMINSKA M.

Modulation of gene expression by non-steroidal anti-inflammatory drugs reduces
glycosaminoglycans level in wild-type human dermal fibroblasts (HDFa) and fibroblasts from
MPS patients.

FEBS Advanced Lecture Course, 360" Lysosome: from Structure to Genomics, from Function
to Disease, Kusadasi, lzmir, Turkish, 23-28 October 2014

Abstracts P-8 p.67

3784/A

MALINOWSKA M., KOBIELA W., JAKOBKIEWICZ-BANECKA J., GABIG-CIMINSKA
M., PESZYNSKA-SULARZ G., PARADZIEJ-LUKOWICZ J., WEGRZYN G.

Combined therapy with genistein and Aldurazyme in a MPS | mouse model.

13th International Symposium on Mucopolysaccharidoses and Related Diseases, Bahia,
Brasil, 13-17 August 2014

Journal of Inborn Errors of Metabolism and Screening , Abstracts, 1132 p.67-68

3785/A

WEGRZYN G., GABIG-CIMINSKA M., JAKOBKIEWICZ-BANECKA J., MOSKOT M.,
KLOSKA A., SMOLINSKA E.

Effects of flavonoids on expression of genes coding for proteins involved in
glycosaminoglycan metabolism.

13th International Symposium on Mucopolysaccharidoses and Related Diseases, Bahia,
Brasil, 13-17 August 2014

Journal of Inborn Errors of Metabolism and Screening , Abstracts 1019 p.82

3786/A

JAKOBKIEWICZ-BANECKA J., MOSKOT M., MOZOLEWSKI P., WEGRZYN G.,
GABIG-CIMINSKA M.

The effect of nonsteroidal anti-inflammatory drugs on cellular glycosaminoglycan level.
13th International Symposium on Mucopolysaccharidoses and Related Diseases, Bahia,
Brasil, 13-17 August 2014

Journal of Inborn Errors of Metabolism and Screening , Abstracts 1131 p.85

3787/A

LABUDDA L., BOGUCKA K., KARCZEWSKA-GOLEC J., ZIEMKIEWICZ A,
SZCZESNIAK M., GOLEC P.

Isolation and identification of novel bacteriophages against bacteria from animal infections.
Viruses of Microbes: Structure and Function, from Molecules to Communities, Zurich,
Switzerland, 14-18 July 2014

Programme and Abstract Book P66 p.177
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3788/A

SZOT K., GOLEC P., LESNIEWSKI A., WEGRZYN G., LOS M.

Nanocarbon materials can be specifically bound by modified filamentous bacteriophages.
Viruses of Microbes: Structure and Function, from Molecules to Communities, Zurich,
Switzerland, 14-18 July 2014

Programme and Abstract Book P201 p.340

3789/A

KARCZEWSKA-GOLEC J., KOCHANOWSKA-LYZEN M., BALUT M., GOLEC P.,
MANDECKI P., MARKERT S., PIOTROWSKI A., SCHWEDER T., SZALEWSKA-
PALASZ A.

Two bacterial habitants of the Baltic Sea: genome-wide analysis and life-style characteristics.
American Society for Microbiology, 114th General Meeting, Boston, Massachusetts, USA,
17-20 May 2014

Abstract BS

3790/A

KARCZEWSKA-GOLEC J.,, KOCHANOWSKA-LYZEN M., BALUT M., GOLEC P.,
MANDECKI P., MARKERT S., PIOTROWSKI A., SCHWEDER T., SZALEWSKA-
PALASZ A.

Three bacterial inhabitants of the Baltic Sea under osmotic stress: a genomic and a proteomic
perspective.

Gordon Research Conference: Marine Microbes - Small Microbes, Big Data Conference and
Marine Microbes - Gordon Research Seminar: Omic Enabled Ecophysiology of Marine
Microbes, Waltham, MA, USA, 22-27 June 2014

Poster

3791/A

GOLECP.

Analysis of T4 and avir phages development in slowly growing bacteria under different
conditions of aeration.

Exploiting Bacteriophages for Bioscience, Biotechnology and Medicine (the 5th in a Biennial
Series), London, UK, 23rd January 2014

Abstracts BS

3792/A

SZAMBOWSKA A.

Recruitment of RPA onto single-stranded DNA by Cdc45.

13th Biennial Conference of the DGDR, Mainz, Germany, September 8-12, 2014
Abstract BS

ROZPRAWY HABILITACYJNE 2014

748/N

SZOLAJSKA EWA

Biatka kapsydu adenowirusa, ich oligomeryzacja i potencjalne zastosowania terapeutyczne.
Adenovirus capsid proteins, their oligomerization and potential therapeutic applications.
2014-04-15

Awarding of the degree of Doctor Habilitatus - April 15, 2014

Research done in IBB PAS.
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749/N

SARNOWSKI TOMASZ J.

Identyfikacja funkcji kompleksow SWI/SNF w regulacji rozwoju i przekazywaniu sygnatu za
pomoca hormonow u Arabidopsis thaliana.

The identification of the function of SWI/SNF complexes in the regulation of development
and hormonal signal transduction in Arabidopsis thaliana.

2014-05-27

Awarding of the degree of Doctor Habilitatus - May 27, 2014

Research done in IBB PAS.

ROZPRAWY DOKTORSKIE 2014

750/N

RUTOWICZ KINGA MARIA

Rola histonow tacznikowych w modulacji struktury chromatyny w rozwoju 1 w odpowiedzi
na stres abiotyczny u Arabidopsis thaliana.

(The function of linker histones in modulation of Arabidopsis chromatin structure in
development and in response to abiotic stress.)

Presented February 11, 2014

Research performed at the Laboratory of Plant Molecular Biology IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski

[ang]

751/N

SIWIAK MARLENA

Ilosciowy model translacji, opracowany w czasie rzeczywistym, na poziomie catej komorki.
(Cell-wide, time resolved and quantitative model of translation.)

Presented March 11, 2014

Research done in the Department of Bioinformatics IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Piotr Zielenkiewicz

[ang]

752/N

GRABOWSKA EWA

Udziat biatka Psfl w ksztatltowaniu wiernosci replikacji chromosomalnego DNA.
(The role of Psf1 protein in maintaining chromosomal DNA replication fidelity.)
Presented May 20, 2014

Research performed at the Laboratory of Mutagenesis and DNA Repair IBB PAS.
Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Piotr Jonczyk

[pol]

753/N

GLABSKI KRZYSZTOF

Rola potencjalnych partnerow biatek Par w segregacji chromosoméw, podziale komorkowym
i ruchliwosci Pseudomonas aeruginosa.

(Role of putative partners of Par proteins in chromosome segregation, cell division and
motility of Pseudomonas aeruginosa.)

Presented June 6, 2014

Research performed at the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Grazyna Jagura-Burdzy

[ang]
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754/N

MARKOWSKA ALEKSANDRA

Analiza minireplikonu plazmidu RA3 z grupy niezgodno$ci IncU o szerokim zakresie
gospodarzy.

(Analysis of minireplicon of broad host range RA3 plasmid from incompatibility group
IncU.)

Presented June 6, 2014

Research performed at the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Grazyna Jagura-Burdzy

[ang]

755/N

WRONSKA URSZULA

Rola kompleksu GINS w ksztaltowaniu wiernosci replikacji chromosomalnego DNA w
komorkach Saccharomyces cerevisiae.

(The role of GINS complex in maintaining chromosomal DNA replication fidelity in
Saccharomyces cerevisiae.)

Presented June 17, 2014

Research performed at the Laboratory of Mutagenesis and DNA Repair IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. lwona Fijatkowska

[pol]

756/N

MATELSKA DOROTA

Identyfikacja i analiza pordownawcza wybranych motywow cis-regulatorowych niekodujacego
RNA w bakteriach.

(Identification and comparative analysis of selected cis-regulatory motifs of non-coding RNA
in bacteria.)

Presented June 10, 2014

Research performed at the Laboratory of Bioinformatics and Protein Engineering,
International Institute of Molecular and Cell Biology in Warsaw.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Janusz Bujnicki

[pol]

757IN

GAWRONSKI PIOTR

Molekularna, fizjologiczna 1 bioinformatyczna analiza sygnaléw komorkowych regulujacych
odpowiedzi na stresy biotyczne i abiotyczne u roslin wyzszych.

(Molecular, physiological and bioinformatic analysis of the cellular signalling for regulation
of biotic and abiotic stress responses in higher plants.)

Presented June 17, 2014

Research performed at the Department of Plant Genetics, Breeding, and Biotechnology,
WULS-SGGW.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Stanistaw Karpinski

[ang]
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758/N

JASTRZEBSKA ZANETA

Fosforylacja ligazy ubikwitynowej Rsp5 1 jej wptyw na funkcjonowanie komoérek drozdzy
S.cerevisiae.

(Phosphorylation of Rsp5 ubiquitin ligase and its role in functioning of the S.cerevisiae cells.)
Presented July 1, 2014

Research performed at the Department of Genetics IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Teresa Zotadek

[ang]

759/N

GORECKA MAGDALENA

Miedzy- 1 wewnatrzkomorkowe sygnaty regulujace ekspresjc PEROKSYDAZY
AKSORBINIANOWEJ 2 oraz odpowiedzi aklimatyzacyjne i obronne u roslin wyzszych.
(Inter- and intracellular signalling for regulation of ASCORBATE PEROXIDASE 2 expression
and acclimatory and defence responses in higher plants.)

Presented August 19, 2014

Research performed at the Department of Plant Genetics, Breeding, and Biotechnology,
WULS-SGGW.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Stanistaw Karpinski

[ang]

760/N

BURDIAK PAWEL

Charakterystyka funkcjonalna rodziny kinaz receptoropodobnych bogatych w cysteing (CRK)
u Arabidopsis thaliana.

(Functional characterization of the cysteine-rich receptor-like kinase (CRK) family in
Arabidopsis thaliana.)

Presented August 19, 2014

Research performed at the Department of Plant Genetics, Breeding, and Biotechnology,
WULS-SGGW.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Stanistaw Karpinski

[ang]

761/N

BRZOZOWSKA IWONA

Charakterystyka funkcjonalna systemu toksyna-antytoksyna plazmidu pSM19035.
(Functional characterization of toxin-antitoxin system of pSM19035 plasmid.)
Presented September 18, 2014

Research performed at the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisors: prof. dr hab. Jacek Bardowski, dr Urszula Zielenkiewicz

[pol]

762/N

ZIENTARA-RYTTER KATARZYNA MARIA

Identyfikacja oraz charakterystyka receptora selektywnej autofagii z tytoniu.
(Identification and characteristics of the selective autophagy receptor from tobacco.)
Presented October 7, 2014

Research performed at the Department of Plant Biochemistry IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Agnieszka Sirko

[ang]
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763/N

MIELECKI MARCIN

Oddziatywanie kinaz biatkowych JAK oraz RIO z pochodnymi kwasu cynamonowego.
(Study of the interactions of protein kinases JAK and RIO with the analogs of cinnamic acid.)
Presented October 7, 2014

Research performed at the Protein Biosynthesis Department IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: dr hab. Krystyna Grzelak

[pol]

764/N

ZAWISZA IZABELA

Wplyw syntetycznych modyfikacji aminokwaséw na kompleksowanie jondéw metali i
hydroliz¢ wigzania peptydowego.

(Impact of synthetic amino acids on metal ions complexation and peptide bond hydrolysis.)
Presented October 21, 2014

Research done in the Department of Biophysics IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Wojciech Bal

[pol]

765/N

KOCHANOWICZ ELZBIETA

Drozdzowe biatko Spl2, jako nowy substrat in vitro kinazy biatkowej CK2.

(Yeast Spl2 protein as a new in vitro substrate of protein kinase CK2.)

Presented October 28, 2014

Research performed at the Department of Molecular Biology, Institute of Biotechnology, John
Paul 1l Catholic University of Lublin and IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Ryszard Szyszka

[pol]

766/N

SWIDER ROBERT

Opracowanie wielofunkcyjnych inhibitoréw kinazy biatkowej CK2.

(Development of Multisite Directed Inhibitors of CK2.)

Presented October 28, 2014

Research done in the Department of Molecular Biology, Institute of Biotechnology, John Paul
Il Catholic University of Lublin and Department of Chemistry, CEU San Pablo University in
Madrid and IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Ryszard Szyszka, prof. dr Ana Ramos Gonzalez

[ang]

767/N

GISKA FABIAN

Rola bakteryjnego czynnika HopQ1 w modulowaniu odpowiedzi ros$linna infekcje.
(The role of bacterial virulence factor HopQ1 in modulating plant immune response.)
Presented October 28, 2014

Research performed at the Laboratory of Plant Pathogenesis IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: dr hab. Magdalena Krzymowska

[pol]
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768/N

MALISZEWSKA KAMILA

Rola biatka TFIIS4 w regulacji rearanzacji genomowych z udziatem niekodujacych RNA u
Paramecium tetraurelia.

(The role of TFIIS4 protein in regulation of developmental genome rearrangements by non-
coding RNAs in Paramecium tetraurelia.)

Presented October 21, 2014

Research performed at the the Laboratory of DNA Sequencing and Oligonucleotide Synthesis
IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Joanna Rytka

[ang]

769/N

UKLEJA MARTA

Architektura  kompleksu CCR4-NOT z drozdzy Schizosaccharomyces pombe,
wielofunkcyjnej maszyny komorkowe;.

(Architecture of the CCR4-NOT complex from Schizosaccharomyces pombe, a
multifunctional cellular machine.)

Presented November 25, 2014

Research done in the Department of Biophysics IBB PAS, Laboratory of RNA Biology and
Functional Genomics and in the Department of Macromolecular structures, National Center of
Biotechnology, Madrid, Spain.

Ph.D. Thesis Supervisors: prof. dr hab. Andrzej Dziembowski, dr Jorge Cuellar

[ang]

770/N

GUO YANWU

Identification of genes involved in DOG1 regulation and molecular and biochemical
characterization of NTR1 in Arabidopsis.

(Identification of genes involved in DOGL1 regulation and molecular and biochemical
characterization of NTR1 in Arabidopsis.)

Presented November 25, 2014

Research performed in the Laboratory of Plant Molecular Biology, IBB PAS

Ph.D. Thesis Supervisors: prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski, dr Szymon Swiezewski

[ang]

771/N

SIWEK WOJCIECH

Mechanizm dziatania restrykcyjnego R.Dpnl zaleznego od N6-metyloadeniny.

(The mechanism of action of N6-methyladenine dependent restriction endonuclease R.Dpnl.)
Presented November 27, 2014

Research performed at the International Institute of Molecular and Cell Biology and IBB PAS.
Ph.D. Thesis Supervisors: prof. dr hab. Matthias Bochtler, dr Krzysztof Skowronek

[ang]
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772IN

GORNICKA AGNIESZKA

Transport i dojrzewanie biatek przestrzeni migdzybtonowej mitochondriow.

(Transport and maturation of mitochondrial intermembrane space proteins.)

Presented December 11, 2014

Research performed in the Laboratory of Mitochondrial Biogenesis, International Institute of
Molecular and Cell Biology and IBB PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: dr hab. Agnieszka Chacinska

[ang]

773IN

KOMASZYLO JOANNA (née SIEDLECKA)

Utlenianie alkoholi poliizoprenoidowych — badania in vitro oraz in vivo

(Oxidation of polyisoprenoid alcohols — in vitro and in vivo studies.)

Presented December 18, 2014

Research performed at the Department of Lipid Biochemistry, Institute of Biochemistry and
Biophysics PAS.

Ph.D. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Ewa Swiezewska

[ang]

774/N

KABALA ANNA MAGDALENA

Biogeneza mitochondrialnej syntazy ATP i jej dysfunkcje prowadzace do rozwoju chorob.
(Biogenesis of mitochondrial ATP synthase and its dysfunction leading to diseases.)
Presented December 18, 2014

Research performed in the Department of Genetics IBB PAS and laboratory of Molecular
genetics of mitochondrial systems, IBGC, CNRS, Bordeaux, France.

Ph.D. Thesis Supervisors: Jean-Paul di Rago, dr hab. R6za Kucharczyk

[ang]

775/N

WARCHOL ILONA

Fizjologiczna i molekularna charakterystyka szczepu Saccharomyces cerevisiae wyrazajgcego
hybrydowa syntaz¢ skwalenu jako narzedzie do badania substancji o dzialaniu
antycholesterolowym.

(Physiological and molecular characteristics of Saccharomyces cerevisiae strain expressing
hybrid squalene synthase as a tool for anti-cholesterol drug development.)

Presented December 18, 2014

Research performed at the Department of Genetics IBB PAN.

Ph.D. Thesis Supervisors: dr hab. Beata Burzynska, dr Monika Gora

[ang]

PRACE MAGISTERSKIE 2014

776/N

KRUSIEWICZ ANNA

Wstepna charakterystyka biatka Mrps5 u drozdzy Saccharomyces cerevisiae.

(Preliminary characterization of the protein Mrps5 in the yeast Saccharomyces cerevisiae.)
Presented January 24, 2014

Research done in the Department of Genetics IBB PAS and Faculty of of Agriculture and
Biology SGGW.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr hab. Anna Kurlandzka
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777/N

KORZENIOWSKA KAROLINA

Udziat glikozylazy AlkA z Escherichia coli w naprawie adduktow akroleiny do adeniny i
cytozyny w DNA.

(Escherichia coli AIKA glycosylase contribution to repair of acrolein adducts to adenine and
cytosine in DNA.)

Presented June 12, 2014

Research done in the Faculty of Horticulture, Biotechnology and Landscape Architecture
SGGW and IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr Agnieszka Maciejewska, mgr Matgorzata Dylewska

778/N

MADEJ KATARZYNA

Charakterystyka mutantéw inercyjnych w genach syntazy difosforanu geranylogeranylu w
rzodkiewniku pospolitym Arabidopsis thaliana.

(Characterization of insertional mutants in geranylgeranyl diphosphate synthase encoding
genes of Arabidopsis thaliana.)

Presented July 4, 2014

Research done in the Faculty of Chemistry Warsaw University of Technology and IBB PAS.
M.Sc. Thesis Supervisor: dr Patrycja Winska, dr Matgorzata Gutkowska-Stronkowska

779/N

ZIOLKOWSKA EWELINA

Transformacja kwasu mlekowego i octowego do kwasu mastowego i wodoru prowadzona
przez bakterie fermentacyjne na podtozach z medium cukrowniczym - sokiem gestym.
(Transformation of lactic and acetic acids to butyric acid and hydrogen carried out by bacteria
fermenting thick juice - an intermediate product of sugar beet refining industry.)

Presented July 7, 2014

Research done in the Department of Molecular Biology IBB PAS and Faculty of Agriculture
and Biology SGGW.

M.Sc. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Mieczystaw Blaszczyk, dr hab. Anna Sikora

780/N

PILZYS TOMASZ

Rekonstytucja homodimeru biatka FTO in vivo i in vitro.

(In vivo and in vitro reconstitution of homodimer FTO.)

Presented June 30, 2014

Research done in the Department of Molecular Biology IBB PAS and Faculty of Biology
University of Warsaw.

M.Sc. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Pawet Golik, prof. dr hab. Elzbieta Grzesiuk

781/N

RYMER LUKASZ

Rola Dpb2, niekatalitycznej podjednostki polimerazy DNA epsilon Saccharomyces cerevisiae
w utrzymaniu stabilnosci genomowe;.

(The role of Dpb2, a noncatalytic subunit of Saccharomyces cerevisiae w utrzymaniu
stabilno$ci genomowe;.)

Presented July 4, 2014

Research done in the Faculty of Biology UW and IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Elzbieta K. Jagustyn-Krynicka, prof. dr hab. lwona
Fijatkowska
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782/N

MAJEWSKA MALGORZATA

Rola podjednostki Psfl kompleksu GINS w utrzymaniu stabilno$ci materialu genetycznego w
komorkach drozdzy Saccharomyces cerevisiae.

(Role of Psfl subunit of GINS complex in maintenance of genetic stability in yeast
Saccharomyces cerevisiae.)

Presented July 4, 2014

Research done in the Faculty of Biology UW and IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Elzbieta K. Jagustyn-Krynicka, prof. dr hab. Iwona
Fijatkowska, dr Malgorzata Alabrudzinska

783/N

JANKOWSKA PAULINA

Badanie mechanizméw przekazywania konca startera do domeny egzonukleazy na modelu
polimerazy faga RB69.

(Studying mechanisms of the primer terminus switching to the exonuclease domain using
phage RB69 DNA polymerase as a model.)

Presented September 5, 2014

Research done in the Department of Molecular Biology IBB PAS and Faculty of Agriculture
and Biology SGGW.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr hab. Anna Bebenek

784/N

PUZIA WERONIKA

Bior6znorodno$é¢ szczepow Lactococcus i Lactobacillus izolowanych z probek mleka.
(Biodiversity of Lactoccus and Lactobacillus strains isolated from milk samples.)

Presented September 26, 2014

Research performed at the Department of the Microbial Biochemistry IBB PAS and Faculty
of Agriculture and Biology SGGW.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr Roman K. Gorecki

785/N

WALTER TOMASZ

Charakterystyka genomu i aktywnych elementéw mobilomu szczepu Pseudomonas
aeruginosa do namnazania fagdéw terapeutycznych.

(Characteristic of the genome and active mobilome elements of Pseudomonas aeruginosa
strain for the propagation of therapeutic phages.)

Presented September 29, 2014

Research performed at the Department of the Microbial Biochemistry IBB PAS and Faculty
of Agriculture and Biology SGGW.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr hab. Matgorzata f.obocka

786/N

OSKOLSKI PAWEL

Badanie wpltywu inaktywacji wybranych gendéw kodujacych hipotetyczne regulatory
transkrypcji na funkcje Lactococcus lactis IL1403 w podejsciu globalnych analiz
fenotypowych (Phenotype MicroArrays).

(Study of the inactivation of selected genes coding for putative transcriptional regulators on
Lactococcus lactis 1L1403 functions in the approach of global phenotypic analysis
(Phenotype MicroArrays).)

Presented September 30, 2014

Research done in the Faculty of Biology UW and the Department of Microbial Biochemistry
IBB PAS.

M.Sc. Thesis: dr Tamara Aleksandrzak- Piekarczyk, prof. dr hab. Krystyna Wolska
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787/N

KACZMAREK MARTA

Synteza nowych pochodnych nukleozydow.

(Synthesis of the new derivatives of the nucleoside analogues.)

Presented October 2, 2014

Research done in the Faculty of Chemistry Warsaw University of Technology and IBB PAS.
M.Sc. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Joanna Cies$la, dr Adam Mieczkowski

788/N

CHOMCZYK KATARZYNA

Charakterystyka wybranych biatek regulujgcych poziom cyklicznego di-GMP w komorkach
Pseudomonas aeruginosa.

(Characterisation of selected proteins regulatin the level of cyclic di-GMP in Pseudomonas
aeruginosa.)

Presented October 3, 2014

Research performed at the Faculty of Chemistry Warsaw University of Technology and 1BB
PAS.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr Jolanta Mierzejewska, dr Aneta Bartosik

789/N

CYMER MONIKA

Analiza metagenomiczna genéw kodujacych enzymy biorgce udzial w redukcji jonéw uranu
w bakterii ze srodowisk zawierajacych zwigzki uranowe.

(Metagenomic analysis of genes encoding enzymes involved in the reduction of uranium ions
in bacteria from uranium-rich environments.)

Presented September 26, 2014

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS and Faculty of
Agriculture and Biology SGGW.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr Urszula Zielenkiewicz

790/N

SZCZEPANIAK JOANNA

Konstrukcja szczepu Eschericha coli do obserwacji ewolucji cech fenotypowych.
(Construction of the Escherichia coli strain useful for the observation of phenotypic traits
evolution.)

Presented September 26, 2014

Research done in the Faculty of Agriculture and Biology SGGW and the Department of
Microbial Biochemistry IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr Urszula Zielenkiewicz

791/N

DETMAN ANNA

Produkcja biogazu na drodze fermentacji metanowej sztucznie komponowanych podtoz
bedacych imitacjg kwasnego odcieku po fermentacji melasy.

(Transformation of artificial media composed on the basis of acidic effluents from molasses
fermentation to methane in continuous cultures of methanogenic melasy.)

Presented June 17, 2014

Research done in Warsaw University of Technology and Department of Microbial
Biochemistry IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr hab. Anna Sikora, dr Anna Kulinska
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792/N

KOWALSKI BARTLOMIEJ

Izolacja 1 charakterystyka grzybow wystepujacych w srodowisku lesnym po pozarze.
(Isolation and characterization of fungi obtained from forest after the fire.)

Presented November 25, 2014

Research done in the Faculty of Agriculture and Biology SGGW and Laboratory of Fungal
Glycobiology IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisors: prof. dr hab. Joanna Kruszewska, dr Urszula Perlifska-Lenart

793/N

SIEMKO EWELINA MARTA

Regulacja aktywno$ci syntazy DPM kluczowego enzymu procesu O-glikozylacji u
Trichoderma poprzez obnizenie ekspresji genu dpm2.

(Regulation of activity of DPM synthase, a key enzyme on) - glycolasation process in
Trichoderma, by degreasing dpm2 gene expression.)

Presented November 25, 2014

Research performed at theFaculty of Agriculture and Biology SGGW and Laboratory of
Fungal Glycobiology IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisors: prof. dr hab. Joanna Kruszewska, dr Urszula Perlinska-Lenart

794/N

BRZYZEK GRZEGORZ

Nowe interaktory biatka AtNTRI1.

(New interactors of AtNTRL1 protein.)

Presented October 30, 2014

Research done in the Faculty of Horticulture, Biotechnology and Landscape Architecture
SGGW and Department of Proteins Biosynthesis IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr Szymon Swiezewski

795/N

SL.OMKA MARIUSZ

Otrzymanie wariantow hemaglutyniny wirusa grypy HSNI1 oraz ich charaterystyka
biochemiczna.

(Overexpression and biochemical characterization of hemagglutinin variants from influenza
H5N1 virus.)

Presented November 25, 2014

Research done in the Department of Protein Biosynthesis IBB PAS and Faculty of
Agriculture and Biology SGGW.

M.Sc.Thesis Supervisor: dr Edyta Kopera

796/N

ROZGA AGNIESZKA

Optymalizacja ekspresji gendéw heterologicznych w komoérkach bakterii z  gatunku
Lactococcus lactis.

(Optimisation of heterologous gene expression in Lactococcus lactis.)

Presented December 15, 2014

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS and and Faculty of
Agriculture and Biology SGGW.

M.Sc.Thesis Supervisor: dr Agnieszka Szczepankowska
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797/N

SALANSKI PRZEMYSLAW

Badanie i optymalizacja ekspresji zewnatrzkomoérkowej formy genu HA w bakteriach z
gatunku Lactococcus lactis.

(Study and optimization of recombinant gene expression encoding the extracellular form of
HA protein in Lactococcus lactis.)

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS and and Faculty of
Agriculture and Biology SGGW.

M.Sc.Thesis Supervisor: dr Agnieszka Szczepankowska

798/N

STRZYGA PAULINA LUIZA

Analiza wybranych etapow dojrzewania gtowki bakteriofaga P1.

(Analysis of selected stages of P1 bacteriophage head maturation.)

Presented December 19, 2014

Research done in the Faculty of Agriculture and Biology SGGW and Department of
Microbial Biochemistry IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisors: dr Urszula Szkop, dr hab. Malgorzata L.obocka

799/N

SWIDERSKA ALEKSANDRA

Transformacja kwasu mlekowego i octowego do kwasu mastowego i wodoru prowadzona
przez bakterie fermentacyjne na podtozach z medium cukrowniczym - melasg.
(Transformation of lactic and acetic acids to butyric acid and hydrogen carried out by bacteria
fermenting molasses - an intermediate product of sugar beet refining industry.)

Presented September 17, 2014

Research done in the Autonomous Department of Microorganisms' Biology SGGW and
Department of Molecular Biology IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisors: prof. dr hab. Mieczystaw Blaszczyk, dr hab. Anna Sikora

800/N

JEZNACH ALDONA

Badanie roli ligazy ubikwitynowej Rsp5 w autofagii u drozdzy Saccharomyces cerevisiae.
(ROle of the Rsp5 ubiquitin ligase in yeast Saccharomyces cerevisiae.)

Presented December 19, 2014

Research done in the Faculty of Agriculture and Biology SGGW and Department of Genetics
IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisor: dr Joanna Kaminska

801/N

SWINIARSKA AGNIESZKA

Poréwnawcza analiza proteomu ze szczepu pozbawionego Mafl i szczepu kontrolnego
drozdzy.

(Comparative proteome analysis of a Mafl lacking strain and the control strain of yeast.)
Presented October 3, 2014

Research done in the Faculty of Chemistry Warsaw University of Technology and
Department of Genetics IBB PAS.

M.Sc.Thesis Supervisor: prof. dr hab. Magdalena Rakowska-Boguta
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802/N

JANCZUK MARTA NATALIA

Charakterystyka bialek regulatorowych warunkujacych aktywnos¢ polimerazy 111 RNA.
(Characteristics of regulatory proteins determining the activity of RNA polymerase 111.)
Presented June 4, 2014

Research done in the Faculty of Chemistry Warsaw University of Technology and
Department of Genetics IBB PAS.

M.Sc. Thesis Supervisor: prof. dr hab. Magdalena Rakowska-Boguta

MISCELLANEA 2014

227IM

TUDEK B., KOSICKI K., SZEWCZYK M.J.,, BAZLEKOWA M., CZARNOCKA-
CIECIURA A., CIESLA J.M.

Mechanizmy mutagenezy 1 kancerogenezy oraz choroby zwigzane z zaburzeniami naprawy
DNA.

Cwiczenia Fakultet

Warszawa: Wydziat Biologii Uniwersytet Warszawski, Instytut Biochemii i Biofizyki PAN,
2014 [64 s.]

228/M
PIOTROWSKA A., BARTNIK E.

Rola reaktywnych form tlenu i mitochondriéw w starzeniu.
Postepy Biochemii (2014) 60(2): 240-247

229/M

SIEMIANOWSKI K., SZPENDOWSKI J., BOHDZIEWICZ K., ZYLINSKA I,
BARDOWSKI J.K.

Warto$¢ odzywcza twarogu kwasowego otrzymanego z mleka zageszczonego wyparnie oraz
metoda ultrafiltracji (UF).

Nauki Inzynierskie i Technologie (Engineering Sciences and Technologies) (2014) 4(11):
111-119

230/M

SIEMIANOWSKI K., SZPENDOWSKI J., BOHDZIEWICZ K., KOLAKOWSKI P.,
PAWLIKOWSKA K.P., ZYLINSKA J., BARDOWSKI J K.

Wplyw zawarto$ci suchej masy w mleku na skiad oraz cechy sensoryczne twarogu
kwasowego. Effect of the dry matter content in milk on the composition and sensory
properties of acid tvarog cheese.

Folia Pomeranae Universitatis Technologiae Stetinensis (2014) 302(25): 113-124

231/M

SIEMIANOWSKI K., SZPENDOWSKI J., BOHDZIEWICZ K., KOLAKOWSKI P.,
PAWLIKOWSKA K.P., BARDOWSKI J K., CHMIELEWSKA M.M., ZYLINSKA J.
Wplyw zawarto$ci suchej masy w mleku na dynamike ukwaszania oraz cechy jako$ciowe
skrzepu twarogowego.

ZYWNOSC. Nauka. Technologia. Jako$¢ (2014) 1(86): 151-165
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232/M

GRABARCZYK W.

Biotechnologiczna bariera przeciwko ptasiej grypie.

Dziennik Gazeta Prawna - Forum Przedsi¢biorczosci nr 133 (3774) 11-13 lipca 2014
Artykut promocyjny Projektu WND-POIG .01.01.02-00-007/08 "Centrum Biotechnologii
projektow leczniczych. Pakiet innowacyjnych biofarmaceutykow dla terapii i profilaktyki
ludzi i zwierzat" w ramach POIG Priorytetul, Dziatanie 1.1, Poddziatanie 1.1.2.

233/M

BROMBOSZ D.

Komercjalizacja efektow badan to nie zadanie dla instytutu naukowego.
Monitor Biznesu -dodatek promocyjno-informacyjny (2014) 3(03) [1s.]
234/M

IBB PAN

PAN A+: 60 lat ewolucji - Instytut Biochemii i Biofizyki PAN.
Panorama PAN (2014) 7(19) s. 2-5

235/M

SZCZESNY P., POZNANSKIJ., PACZEK L., ZIELENKIEWICZ P.

Letter to the Editor

Hypophosphatemia and sudden infant death syndrome (SIDS)-is ATP the link?
Upsala Journal of Medical Science (2014)119: 55-56

236/M

JANCZAR SZ., FOGTMAN A., KOBLOWSKA M., BARANSKA D., PASTORCZAK A.,
WEGNER O., KOSTRZEWSKA M., LAGUNA P., BOROWIEC M.

Letter to the Editor

Novel severe hemophilia A and moyamoya (SHAM) syndrome caused by Xg28 deletions
encompassing F8 and BRCC3 genes.

Blood (2014) 123(25): 4002-4004

237/M
KACZMARCZYK P., PANAGIOTOPOULOQOU H.

Certa - ryba niezwykfa.
Biologia w Szkole (2014) 2: 44-50

238/M

WIERZCHOWSKI K.L.
Wiodzimierz Szer (1924-2013).
Nauka (2014) 2: 179-183

239/M

CHOJNACKIT.

50 lat wokot lipidow.

50 lat wokot lipidéw. Warszawa: Agencja Wydawnicza i Reklamowa Akces 2014, 128s., [8
il.], ISBN 978-83-62761-13-5
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PUBLIKACJE, ABSTRAKTY, MISCELLANEA, KTORE NIE ZNALAZLEY SIE W
SPRAWOZDANIU ZA ROK 2013
ARTYKULY

4840

MODRAK-WOJCIK A., GORKA M., NIEDZWIECKA K., ZDANOWSKI K., ZUBEREK
J., NIEDZWIECKA A., STOLARSKI R.

Eukaryotic translation initiation is controlled by cooperativity effects within ternary
complexes of 4E-BP1, elF4E, and the mRNA 5' cap.

FEBS Letters (2013) 587(24): 3928-34

IF 3.582

4841

UZELAC G., KOJIC M., LOZO J., ALEKSANDRZAK-PIEKARCZYK T., GABRIELSEN CH.,
KRISTENSEN T., NES L.F., DIEP D.B., TOPISIROVIC L.

A Zn-dependent metallopeptidase is responsible for sensitivity to LsbB, a class Il leaderless
bacteriocin of Lactococcus lactis subsp. lactis BGMN1-5.

Journal of Bacteriology (2013)195(24): 5614-21

IF3.177

4842

MIKULA M., SULIMA M., MARSZALEK 1, WYSLOUCH-CIESZYNSKA A.,
VERWILST P., DEHAEN W., RADECKI J., RADECKA H.

Oriented immobilization of his-tagged protein on a redox active thiol derivative of DPTA-
Cu(Il) layer deposited on a gold electrode—the base of electrochemical biosensors.

Sensors (Basel) (2013) 13(9): 11586-11602

IF 1.953

4843

NIEMCZYK S., DUDEK M., BARTOSZEWICZ Z., SZAMOTULSKA K., WOZNIACKI L.,
BRODOWSKA-KANIA D., NIEMCZYK L., MALEK W., MATUSZKIEWICZ-ROWINSKA J.
Determining the enzymatic activities of iodothyronine 5'-deiodinases in renal medulla and
cortex.

Endokrynologia Polska (2013) 64(3): 182-5

IF 1.070

4844

MUCHA K., FORONCEWICZ B., ORLOWSKI T., RELIGIONI J., BOBEK-BILLEWICZ B.,
JARZAB B., RACZYNSKA J., KRAWCZYK M., PACZEK L.

Atypical presentation of invasive pulmonary aspergillosis in a liver transplant recipient.
Annals of Transplantation (2013) 18: 238-42

IF0.815

4845

HANIEWICZ P., De SANCTIS D., BUCHEL C., SCHRODER W.P., LOI M.C.
KIESELBACH T., BOCHTLER M., PIANO D.

Isolation of monomeric photosystem Il that retains the subunit PsbS.

Photosynthesis Research (2013) 118: 199-207

IF 3.150
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4846

BIELINSKA B., GAJ P, KLUSKA A, NOWAKOWSKA D. BALABAS A,
DABROWSKA M., NIWINSKA A., GRUCHOTA J., ZUB R., SKASKO E., STEFFEN J.,
OSTROWSKI J., SIEDLECKI J.A.

Association of the BRCAL1 promoter polymorphism rs11655505 with the risk of familial
breast and/or ovarian cancer.

Familial Cancer (2013) 12: 691-698

IF 1.935

4847

HOFFMAN-ZACHARSKA D., MIERZEWSKA H., SZCZEPANIK E., POZNANSKI J.,
MAZURCZAK T., JAKUBIK-TOMASZUK A., MADRY J., KIERDASZUK A., BAL J.

The spectrum of PLP1 gene mutations in patients with the classical form of the Pelizaeus-
Merzbacher disease.

Developmental Period Medicine/ Medycyna Wieku Rozwojowego (2013) XVII (4): 293-
300

4848

PIETRAS Z., HARDWICK S.W., SWIEZEWSKI S.S., LUISI B.

Potential regulatory interactions of Escherichia coli RraA protein with DEAD-box helicases.
Journal of Biological Chemistry (2013) 288(44): 31919-31929

IF 4.651

4849

LIBEREK A., KMIEC Z., WIERZBICKI P., JAKOBKIEWICZ-BANECKA J., LIBEREK
T., LUCZAK G., PLATA-NAZAR K., SLOMINSKA-FRACZEK M., KASZUBOWSKA L.,
GABIG-CIMINSKA M., WEGRZYN A.

Transforming growth factor 1 protein and mRNA levels in inflammatory bowel diseases:
towards solving the contradictions by longitudinal assessment of the protein and mRNA
amounts.

Acta Biochimica Polonica (2013) 60(4): 683-688

IF 1.185

4850

SZCZEPINSKA T., IWASAKI W., ABEEL T.

The spirit of competition: to win or not to win.

PLOS Computational Biology (2013) 9(12): €1003413 (3p.)
IF 4.867

4851

MATAK D.P., SZYMANSKI L., CZARNECKA A., BARTNIK E., SZCZYLIK C.
Clear cell renal cell cancer tumor-propagating cells: molecular characteristics.
Current Signal Transduction Therapy (2013) 8: 229-239

IF 0.446

4852

PERCY A.J., CHAMBERS A.G., YANG J., JACKSON A.M. DOMANSKI D.,
BURKHART J., SICKMANN A., BORCHERS CH.H.

Method and platform standardization in MRM-based quantitative plasma proteomics.

Journal of Proteomics (2013) 95: 66-76

IF 4.088
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ABSTRAKTY
3570/A
ZIENTARA-RYTTER K., ZNOJ A., WAWRZYNSKA A K., SIRKO A.
In search of UP15 function, a protein encoded by gene induced during sulfur and nitrogen
deficiency.
4th Sulphyton Workshop, Athens, Greece, 5-8 September 2013
Abstracts p.13

3570/1/A

GRATKOWSKA D.M., SARNOWSKA E., ROLICKA A.T., BUCIOR E., SACHAROWSKI
S.P., KONCZ C., JERZMANOWSKI A.J., SARNOWSKI T.J.

The SWI/SNF complex in Arabidopsis responds to environmental changes in temperature —
dependent manner.

Seventh EPSO Conference Plants for a Greening Economy, Porto Heli, Greece, 1-4
September 2013

Abstracts p.308

3570/2/A

SARNOWSKA E., ROLICKA A.T., BUCIOR E., CWIEK P., TOHGE T., FERNIE AR,
JIKUMARU Y., KAMIYA Y., FRANZEN R., SCHMELZER E., PORRI A,
SACHAROWSKI S.P., GRATKOWSKA D.M., ZUGAJ D., TAFF A., ZALEWSKA A.,
ARCHACKI R., DAVIS S.J., COUPLAND G., KONCZz C., JERZMANOWSKI A.J.,
SARNOWSKI T.J.

DELLA-interacting SWI3C core subunit of SWI/SNF chromatin remodeling complex
modulates gibberellin responses and hormonal crosstalk in Arabidopsis.

Seventh EPSO Conference Plants for a Greening Economy, Porto Heli, Greece, 1-4
September 2013

Abstracts p.325

3570/3/A

SACHAROWSKI S.P.,, ROLICKA A.T. BUCIOR E. GRATKOWSKA D.M.,
KOWALCZYK J., KONCZ C., JERZMANOWSKI A.J., SARNOWSKI T.J.

Functional characterization of SWP73A and SWP73B - subunits of Arabidopsis SWI/SNF
chromatin remodelling complexes.

Opening of the Academic Year 2013/2014 at Biocentrum Ochota, Warsaw, 25 October 2013
Abstracts BS

3570/4/A

BAL W.

Nickel-dependent peptide bond hydrolysis in technology and toxicology.

16™ International Conference on Biological Inorganic Chemistry (ICBIC), Grenoble, France,
22-26 July 2013

Journal of Biological Inorganic Chemistry (2014) 19 Suppl 1: S78

3570/5/A

GOCH W.

Zinc ions in the synaptic cleft. Spatial and temporal fluctuations in Zn2+concentration and it
dependence on synaptic geometry.

16th International Conference on Biological Inorganic Chemistry (ICBIC), Grenoble, France,
22-26 July 2013

Journal of Biological Inorganic Chemistry (2014) Vol. 19 Suppl. 1: S396
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3570/6/A

PODOBASE.I.,, BAL W.

Ni(Il) interactions with filaggrin in the light of the role of Ni(ll)-dependent peptide bond
hydrolysis in nickel sensitization.

16th International Conference on Biological Inorganic Chemistry (ICBIC), Grenoble, France,
22-26 July 2013

Journal of Biological Inorganic Chemistry (2014) 19 Suppl 1: S658

3570/7/A

DREW S., KENCHE V.B., MASTERS C.L., BARNHAM K.J., ZAWISZA |., BAL W.
Mixed ligand Cu (Il) complexes of a model therapeutic with Alzheimer's Amyloid-beta
peptide and monoamine neurotransmitters.

16th International Conference on Biological Inorganic Chemistry (ICBIC), Grenoble, France,
22-26 July 2013

Journal of Biological Inorganic Chemistry (2014) 19 Suppl 1: S672

MISCELLANEA

226/M

KEJNA M., ARAZNY A., SOBOTA 1., PISZCZEK J., LABNO R.

Warunki meteorologiczne na Stacji Arctowskiego (Wyspa Krola Jerzego, Antarktyka) w 2012
roku. Meteorological conditions at the Arctowski Station (King George Island, Antarctic) in
2012.

Problemy Klimatologii Polarnej (2013) 23: 43-56

11.161



11.162



Informacje

o dziatalnosci IBB PAN
za 2014 rok

opracowane zgodnie z zasadami okre§lonymi decyzjg Prezesa PAN






Informacje o dzialalnosci jednostki naukowej PAN w 2014r.
(sporzadzane i przekazywane adresatom wylacznie w wersji elektronicznej)

Adresaci:
1) Wydzial 11 Nauk Biologicznych PAN

(wlasciwy merytorycznie i organizacyjnie)
2) Biuro Upowszechniania i Promocji Nauki PAN

Termin: 30.01.2015 r.

- Instytut Biochemii i Biofizyki Polskiej Akademii Nauk

— Kategoria A+, Decyzja nr 203/KAT/2013 z dnia 25.10.2013 r., komunikat z dnia 30
wrzesnia 2013 r. ogltoszony na stronie Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego.

— ul. Pawinskiego 5A, 02-106 Warszawa, tel. 22 5922145, 22 5922142,
secretariate@ibb.waw.pl, http://www.ibb.waw.pl

I.2. Dyrektor, przewodniczacy Rady Naukowej (innego organu doradczego)

Prof. dr hab. Piotr Zielenkiewicz — Dyrektor
Prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski — Przewodniczacy Rady Naukowe;j

(imi¢ i nazwisko, tytul/stopien naukowy; jezeli zmiana na stanowisku nastapita w ciggu roku sprawozdawczego, nalezy t¢ informacje podac).
1.3. Uprawiane dyscypliny naukowe+ i/lub realizowane gtéwne kierunki badawcze (misja).

Biochemia, biofizyka, bioinformatyka, biologia molekularna, genetyka molekularna,
genomika, biotechnologia.

Stosujac  szeroki wachlarz nowoczesnych metod biochemicznych, biofizycznych
1 genetycznych (w tym inzynierii genetycznej) Zespoly Instytutu od wielu lat prowadza
badania nad wirusami, bakteriami, grzybami nizszymi, ro§linami oraz owadami. Organizacja
Pracowni Kultur Komoérkowych spowodowata, Ze szereg pracowni wykorzystuje do badan
kultury komorek ludzkich. Poznawane sg struktury 1 mechanizmy ekspresji genow oraz ich
produktow - biatek i kwasow rybonukleinowych.

Rozwijane sg prace objete genomika, w tym rozwijane bardzo intensywnie badania
z dziedziny proteomiki z wykorzystaniem spektrometrii masowej. Stosowane na szeroka
skale podejscie genomiczne pozwala na ustalanie sekwencji nukleotydowych wybranych
plazmidow, bakteriofagow oraz bibliotek mutantow w badanych genach. Analizowane
sg sekwencje genomoéw wiroidow 1 wirusow roslinnych. Kontynuowana jest analiza
funkcjonalna genomu drozdzy oraz Paramecium tetraurelia. Badania te sg prowadzone
wielokierunkowo 1 obejmuja geny, ktérych funkcje sg poznane jak i te o funkcjach dotychczas
nieustalonych.

Planowanym uzupehieniem tego kierunku badan bedzie podej$cie eksperymetnalne zwigzane
z analiza zmian ewolucyjnych w aspekcie genomiki strukturalnej, funkcjonalne;
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1 pordwnawczej, wykorzystujace nowoczesne techniki badawcze oparte o analizy ,,optical
maping” (mapowanie genomow). Ostatnio w Instytucie rozwijane sg badania
metagenomiczne polegajace na sekwencjonowaniu DNA izolowanego bezposrednio
z naturalnych srodowisk. Metagenomika populacji mikroorganizméw srodowiskowych moze
mie¢ istotne znaczenie w identyfikacji nowych substancji biologiczne czynnych o znaczeniu
biotechnologicznym i medycznym.

Genetyka wybranych procesow metabolicznych poznawana jest m.in. na przyktadach
przemian zwigzkow siarkowych u wybranych bakterii, grzybow nizszych 1 bakterii oraz
wykorzystywania zwigzkow cukrowych przez bakterie mlekowe. Badania te prowadzone
sg na poziomie molekularnym i koncentrujg si¢ na analizie interakcji biatek regulatorowych
z odpowiednimi sekwencjami DNA. Wykorzystujac model prostych komorek
eukariotycznych, jakimi sg drozdze analizowane sg m.in.: biosynteza hemu i hemoproteidow,
regulacyjne  aspekty  potranslacyjnych  modyfikacji  bialek  oraz = wewnatrz-
1 zewnatrzkomodrkowy transport biatek.

Badania nad mutageneza i naprawa DNA prowadzone sg zarowno w systemach
prokariotycznych i eukariotycznych. Obecnie uwaga wielu grup badawczych skupia si¢ nad
zrozumieniem funkcjonalnym 1 strukturalnym ztozonych komplekséw biatkowym
zaangazowanym w procesy replikacji DNA 1 transkrypcji, a takze w naprawe 1 replikacje
uszkodzonych regionéw DNA, ze szczegdlnym uwzglednieniem oksydacyjnych uszkodzen
DNA. W modelowych uktadach prokariotycznych badana jest wierno$¢ procesu replikacji na
obydwu niciach DNA, wyjasniany jest udzial r6znych polimeraz DNA w procesie replikacji
DNA, a w ukladach eukariotycznych studiowane sa funkcje biatek niekatalitycznych
wchodzacych w sktad holoenzyméw oraz powigzania mutagenezy i naprawy DNA
z procesami nowotworowymi. Analizowane sg funkcje zar6wno znanych jak i nowoodkrytych
genow zaangazowanych w procesy mutagenezy 1 naprawy DNA w chromosomach
I mitochondriach drozdzy.

Analizowane sg procesy patogenezy roslin; poznawane s3 mechanizmy obrony roslin przed
infekcjami  wirusowymi 1 grzybicami. Badania te maja charakter kompleksowy
1 obejmujg obserwacj¢ réznych procesow przebiegajacych w zainfekowanych roslinach oraz
poznawanie mechanizméw ekspresji genow wybranych wiruséw roslinnych. Konstruowane
sg pelne, infekcyjne genomy wirusowe a takze rosliny transgeniczne w celu przeprowadzania
réznorodnych badan nad interakcjami roslina-patogen.

Poznawane s3 funkcje bialek czynnych biologicznie — tzw. biatek opiekunczych,
biatkowych komplekséw przeprowadzajacych replikacje DNA, transkrypcj¢ oraz translacjg.
Prowadzone sg badania roslinnych kinaz biatkowych oraz bialek regulujgcych metabolizm
wapnia. Réznorodnej, molekularnej analizie poddawane sa bialka zaangazowane w stabilne
utrzymywanie plazmidow u bakterii.

Kolejnym kluczowym nurtem badan realizowanych w Instytucie sg interdyscyplinarne
badania mechanizmow regulacji metabolizmu RNA w komorkach eukariotycznych.
Wykorzystujemy szerokie spektrum narzedzi badawczych: genetyki, biologii molekularne;j,
proteomiki oraz biologii strukturalnej. Prowadzone przez nas prace przyczynily si¢ do
poznania mechanizméw dojrzewania i rozktadu réznych klas RNA oraz do zainicjowania
projektow o znaczeniu aplikacyjnym, ktorych celem jest poszukiwanie nowych lekow
przeciwnowotworowych. Wazng czescig tych prac badawczych jest rozwijanie metodologii
stuzacej do oczyszczania, nadekspresji i analizy kompleksoéw biatkowych.

Biofizyczne aspekty oddziatywan biologicznych podstawowych i toksycznych jonow metali
sg badane za pomoca szerokiego wachlarza metod badawczych, obejmujacego techniki
eksperymentalne dostarczajagce informacji o termodynamice badanych proceséw
(kalorymetrie ITC 1 DSC, potencjometria, termoforeza kapilarna) 1 mechanizmie oddziatywan
(spektroskopie UV-Vis, CD, fluorescencyjna i NMR, szereg technik MS) oraz obliczenia
teoretyczne. Do kluczowych zagadnien poznawczych badanych tymi metodami nalezy
zaliczy¢ mechanizmy molekularne w etiologii choréb neurodegeneracyjnych, przekazywanie
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sygnatéow biologicznych przez jony Ca®* i Zn®* oraz reakcje metalozaleznej hydrolizy
wigzania peptydowego. Prowadzone sg rdwniez badania stosowane, wykorzystujace wyniki
badan podstawowych.

Struktury wybranych bialek 1 ich komplekséw oraz niektorych zwigzkow
drobnoczasteczkowych analizowane sa zarowno metodami biologicznymi jak i potaczonymi
metodami  fizyko-chemicznymi (w tym jgdrowym rezonansem magnetycznym),
korelowanymi z obliczeniami mechaniki i dynamiki molekularnej.

Zaawansowane metody chemii organicznej znajduja zastosowanie w pracach nad strukturg i
przemianami roslinnych izoprenoidow i syntezami pewnych nukleozydow o0 funkcjach
przeciwwirusowych (HIV i HCV) i przeciwnowotworowych.

Wszystkie omowione badania oparte s3 na obszernym wykorzystaniu bioinformatyki.
Rozwijane sg teoretyczne metody analizy sekwencji genow, struktur ich produktow, zwijania
tancuchow biatkowych, powstawania krysztatow biatkowych, tworzenia struktur biatko-kwas
nukleinowy, analiz filogenetycznych, modelowania molekularnego. Prowadzone sg prace nad
réznicowg analiza oddzialywan bialko-bialko na poziomie komorki (interaktomoéw) co
powinno umozliwi¢ znalezienie kluczowych interakcji dla np. proceséw chorobowych.
Rozwijane sg metody znajdowania inhibitoréw oddziatywan biatek jako potencjalnych lekow
w chorobach molekularnych 1 dla zastosowan w biotechnologii. Badania nad tym
zagadnieniem prowadzone sg w kierunku opracowania metodologii projektowania takich
inhibitorow dajacej si¢ zastosowa¢ do dowolnych par bialek o znanej strukturze.
Przeprowadzane sg takze symulacje kinetyki ekspresji wybranych genow.

W Instytucie dziata Pracownia Analiz Mikromacierzy (PAM). W pracowni tej, we
wspotpracy z innymi laboratoriami, prowadzone sg wielkoskalowe badania ekspresji genow
oraz rozpoczgto prace nad genotypowaniem.

Stosowanie w Instytucie wielkoskalowych metod genomiki, proteomiki i transkryptomiki,
wykorzystywanych w badaniach zespotow Instytutu, w polaczeniu z metodami
bioinformatycznymi powoduje uzyskiwanie wynikow istotnych dla biologii systemow.

II. AKTYWNOSC NAUKOWA JEDNOSTKI

11.1. Publikacje naukowe jednostki, ktore ukazaly si¢ drukiem (liczbowo)

Liczba ogoétem, w tym:

— monografie! (lub ich rozdziaty) autorstwa pracownikéw jednostki;

— podreczniki akademickie® (lub ich rozdziaty) autorstwa pracownikéw jednostki;

— publikacje ukazujace si¢ w czasopismach recenzowanych, wyréznionych przez Journal Citation Reports
(JCR, lista A);

— publikacje ukazujace si¢ w czasopismach recenzowanych, wyr6znionych przez European Reference Index
for the Humanities (ERIH, lista C);

— publikacje w innych czasopismach recenzowanych, wymienionych w aktualnym wykazie czasopism
punktowanych Ministra Nauki i Szkolnictwa Wyzszego (lista B);

— pozostate publikacje naukowe.

Liczb Monografie' Podr. akadem." Publikacje w czasopismach recenZOV\éellinky Ch pozostate
Oggleé‘l (lub rozdzialy) | (lubrozdzialy) | publikacje1 | publikacie2 | P2% | publ. nauk.
175 8 - 147 - 4 16

publikacje 1 — ukazujgce sie w czasopismach recenzowanych, wyrdznionych przez Journal Citation Reports
(JCR, lista A)
publikacje 2 — ukazujgce sie w czasopismach recenzowanych, wyréznionych przez European Reference Index
for the Humanities (ERIH, lista C)

! Definicja - stosownie do kryteriéw przyjetych w aktualnym rozporzadzeniu MNiSW
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publikacje 3 — ukazujace sie w innych czasopismach recenzowanych, wymienionych w aktualnym wykazie
czasopism punktowanych Ministra Nauki i Szkolnictwa Wyzszego (lista B)

11.2. Aktywno$¢ wydawnicza jednostki
I1.2.1. Wydawnictwa wlasne jednostki w roku sprawozdawczym (liczbowo, dotyczy
wydawnictw, ktore ukazaty sie¢ w roku sprawozdawczym)

z tego
ogélem wydawnictwa wydawnictwa ciaggte
wydane zwarte W tym wylgcznie Inne Pozostale
czasopisma: W wersji wydawnictwa
drukowane elektronicznej ciggle
liczba | naktad | liczba | naktad | liczba | naktad | liczba tytutlow | liczba | naktad | liczba | naktad
tytutow | wegz. | tytulow | wegz. | tytulow | wegz. tytutd | wegz. | tytuld | wegz.
w w
1 200 1 200 0 0 0 0 0 0 0

11.2.2. Czasopisma udost¢pniane na platformach cyfrowych (De Gruyter Open/Springer; PAN
— Czytelnia Czasopism, Elektroniczna Biblioteka; inne platformy)

Liczba tytuléw ogolem, w tym: nie dotyczy

Tytut czasopisma, nazwa platformy elektronicznej, na ktorej zostato udostgpnione czasopismo.

11.3. Projekty, zadania badawcze realizowane w roku sprawozdawczym

Laczna liczba wszystkich projektow (11.3.1-11.3.3): 159

w tym:
Projekt . . Okres .
w Tytul projektu Klerpwnlk realizacji Pr,Z yzna.ne InStytu.CJ a
ramach projektu (rok) od- srodki finansujaca
11.3.1 |1) Charakterystyka tkanek i
komdrek myszy Ercel-/- jako Prof. dr hab. 2011- Narodowe
modelu do badaf nad wptywem Barbara Tudek 2014 400 000 zt Centrum Nauki
stresu oksydacyjnego na procesy
starzenia.
2) Charakterystyka molekularna i
fgnkqonalna transportera Dr Sebastian 2011- Narodowe
siarczanowego AstA u . 189 320 zt .
, - Pitsyk 2014 Centrum Nauki
grzybowych patogenow roslin
uprawnych.
3) System transferu
koniugacyjnego z plazmidu
pCTX-M3 o szerokim zakresie | Dr Izabela Kern-| 2011- 380 250 71 Narodowe
gospodarzy i proba Zdanowicz 2014 Centrum Nauki
wykorzystania tego systemu do
terapii antybakteryjnej.
4) Badanie wiernosci replikacji
DNA z udziatem polimerazy )
DNA faga RB69 oraz badanie Dr hab. Anna 2011 350 350 zt Narodowe .
. Y Bebenek 2014 Centrum Nauki
oddzialywan polimerazy z
biatkami replisomu.
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5) Analiza funkcjonalna HopQ1,
czynnika zwigkszajacego

Dr hab.

o 2011- Narodowe
zjadliwos¢ szczepow Magdalena 468 000 zt .
Pseudomonas syringae Krzymowska 2014 Centrum Nauki
atakujacych fasoleg.

6) Identyfikacja funkcji
biologicznej, mechanizméw
dzialania oraz potencjalnego
znaczenia biotechnologicznego | Prof. dr hab. 2011- Narodowe
nieznanych dotad genow Andrzej 680 000 zt .
Wczesng} odpove\}/ie(gazi Jerzmarjmwski 2014 Centrum Nauki
transkrypcyjnej na stres
abiotyczny u Arabidopsis
thaliana.
7) ldentyfikacja i
charakterystyka biatek
zaangazowanych w regulacje;_ Dr Jacek Nowak 2011- 403 000 74 Narodowe _
rearanzacji genomu Paramecium 2014 Centrum Nauki
tetraurelia z udziatem
niekodujacych RNA.
8) S_prze;ienie aktywnosci Prof. dr hab.
polimerazy Il RNA z
metabolizmem glukozy u Magdalena 2011- 390 000 zt Narodowe .

C 1 Rakowska- 2014 Centrum Nauki
drozdzy Saccharomyces

. Boguta

cerevisiae.
9) Analiza funkcji kompleksow
remodelujgcych chromatyne typu | Dr hab. Tomasz 2011- 430 000 2t Narodowe
SWI/SNF w regulacji czasu Sarnowski 2014 Centrum Nauki
kwitnienia u Arabidopsis.
10) Analiza filogeograficzna
populacji jesiotra zachodniego i | Mgr Hanna 2011- 226 850 71 Narodowe
ostronosego w Europie oraz Panagiotopoulou| 2014 Centrum Nauki
Ameryce Pélnocne;j.
11) Korrlll(')rkowe sys'temy Prof. dr hab.
tolerancji uszkodzen DNA: Ewa 2011- Narodowe
Nowe mechanizmy stymulujace | )04 i ocien 2014 | 32383070 contrum Nauki
syntezg poprzez uszkodzenia Gojska
DNA.
12) Aneksyny jako uniwersalny | Dr Dorota
modulator funkeji blony Konopka- D 3600002 Ce':ﬁ[]orgol\ﬁiki
komorkowe;. Podstupolska
13) Charakterystyka dzikich
szczepow z rodzaju Lactococcus
i Lactobacillus, pozyskanych dla | Prof. dr hab.
produkcji zywnosci bezposrednio | Jacek 22%11]2 189 000 zt Cewtar Lorgol\vl\g euki
z probek mleka i artykutow Bardowski
mleczarskich produkowanych w
gospodarstwach rolnych.
14) Analiza funkcji biatek z
rodziny RCF-potencjalnych
receptorow blonowych szlaku | o Tomacs | 2011- Narodowe
giberelinowego u Arabidopsis ze Sarnowski 2014 890 000 zt Centrum Nauki

szczegblnym uwzglednieniem
regulacji na poziomie
chromatyny.
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15) Rola niekodujacych RNA w
adaptacji do warunkow
lokalnych.

Dr Szymon
Swiezewski

2011-
2016

1 000 000 zt

Narodowe
Centrum Nauki

16) Ludzkie aneksyny Al i A2,
wraz z formami
ufosforylowanymi, jako cel
molekularny metalozaleznej
hydrolizy wigzania peptydowego
W kontekscie toksykologicznym.

Dr Tomasz
Fraczyk

2011-
2014

324 740 zt

Narodowe
Centrum Nauki

17) Mechanizm regulacji syntezy
podjednostki szostej
mitochondrialnej syntazy ATP
przez posrednie subkompleksy
powstajace w trakcie procesu
sktadania enzymu.

Dr hab. R6za
Kucharczyk

2011-
2014

420 000 zt

Narodowe
Centrum Nauki

18) Krystalografia enzymow
naprawy DNA jako narzgdzie do
badania specyficznosci
substratowej i mechanizmu
hamowania.

Prof. dr hab.
Barbara Tudek

2011-
2014

300 000 zt

Narodowe
Centrum Nauki

19) Przypisywanie funkcji
potencjalnym regulatorom
transkrypcji u Lactococcus lactis
IL1403 przy uzyciu globalnych
podejs$¢ badawczych, takich jak
mikromacierze i proteomika
réznicowa.

Dr Tamara
Aleksandrzak-
Piekarczyk

2011-
2014

510 000 zt

Narodowe
Centrum Nauki

20) Funkcja i lokalizacja
wewnatrzkomorkowa Hsp31p -
biatka odpowiedzi na stres z
komorek Saccharomyces
cerevisiae; implikacje
funkcjonalne dla jego ortologa z
Candida albicans.

Dr hab. Marek
Skoneczny

2011-
2014

365 365 zt

Narodowe
Centrum Nauki

21) Funkcjonalna i biochemiczna
charakterystyka sensora wapnia
SCS u rzodkiewnika.

Dr Maria
Bucholc

2011-
2014

364 000 zt

Narodowe
Centrum Nauki

22) Analiza proteomu rejondw
regulatorowych
stresoindukowalnego genu h1.3,
u A. thaliana, z zastosowaniem
zmodyfikowanej metody PICh o
zwickszonej czutosci.

Mgr Maciej
Lirski

2011-
2015

99 999 zt

Narodowe
Centrum Nauki

23) Charakterystyka bioche-
miczna, strukturalna i funk-
cjonalna roslinnego kompleksu
egzosomu, z wykorzystaniem
Arabidopsis thaliana jako
organizmu modelowego.

Dr Rafat
Tomecki

2011-
2016

1 000 000 zt

Narodowe
Centrum Nauki

24) Nowe srodki alkilujace
mniejszg bruzde helisy DNA —
projektowanie, synteza i badanie
wlasciwosci
przeciwnowotworowych.

Dr Adam
Mieczkowski

2011-
2014

299 000 zt

Narodowe
Centrum Nauki
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25) Badania eksperymentalne
sprzecznos$ci pomig¢dzy definicja
skali pH i warunkami

panujacymi w strukturach Prof. dr hab. 2011- 479 700 Narodowe
wewnatrzkomorkowych. Wojciech Bal 2014 Centrum Nauki
Spektroskopia fluorescencyjna i
NMR wskaznikow
molekularnych w liposomach.
26) .Bad.anle sumoyIaCJ.l na Prof. dr hab. 2012- Narodowe
poziomic calego organizmuw |y o padte, | 2015 | 4980007 coniim Nauki
nicieniu Caenorhabditis elegans.
27) Metagenomiczna,
strukturalna i funkcjonalna Dr Marek 2011- 527 000 71 Narodowe
charakterystyka mikrobiocenoz | Zdanowski 2014 Centrum Nauki
srodowisk lodowcowych.
28) Genetyczne i epigenetyczne Dr hab
zroznocowanie Colobanthus ' 2011- Narodowe
quitensis na tle zmiennych Katarzyna 2014 89375 74 Centrum Nauki
. . Chwedorzewska

warunkow srodowiska.
29) ,,Projektowalne” nukleazy —
badania strukturalne, Prof. dr hab. 2012- Narodowe
programowanie specyficznosci i | Matthias 2016 2 500 000 zt Centrum Nauki
proby wykorzystania w Bochtler
inzynierii genomowej.
30) Stymulacja in ovo
mikrobiomu kury — Prof. dr hab.
charakterystyka mechanizméw Jacek 22012_ 221 000 zt Narodowe .

. ) . . 014 Centrum Nauki
dziatania prebiotykow i Bardowski
synbiotykow.
31) Rola kinaz SnRK2 w
odpowiedzi ro$lin na niekorzyst-
ne warunki srodowiska. Prof. dr hab
Wspotdziatania kinaz SnRK2, GraZ. 4 ' 2012- 221 660 74 Narodowe
fosfataz PP2C, tlenku azotu i yn 2015 Centrum Nauki
kwasu fosfatydowego w szlakach Dobrowolska

Y/ g

sygnatowych réznych hormonow
roslinnych.
32) Identyfikacja genow drozdzy
Saccharomyces cerevisiae Dr Adrianna 2012- 416 190 Narodowe
kontrolujacych diploidalnosé¢ Skoneczna 2015 Centrum Nauki
komorek i stabilnos¢ genomu.
33) Rola niekatalitycznej
podjednostki polimerazy delta Dr Katarzyna 2012- 291 460 7 Narodowe
DNA, biatka Pol32 w kontroli Grabowski 2015 Centrum Nauki
koordynacji replikacji DNA.
34) Wplyw wystepowania wielu
genoéw kodujacych cis-
prenylotransferazy na biosynteze | Dr Liliana 2012- 400 000 24 Narodowe
alkoholi poliizoprenoidowych u | Surmacz 2015 Centrum Nauki

Arabidopsis i tolerancje¢ roslin na
stres.
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35) Mechanizmy adaptacyjne
plazmidu koniugacyjnego RA3 z

grupy nlgzgodnosm ¥I’1CU o Prof. dr hab. 2012- Narodowe
warunkujace zdolno$¢ replikacji | Grazyna Jagura- 589 300 zt .
) : I 2015 Centrum Nauki
i stabilnego utrzymywania si¢ w | Burdzy
szerokim spektrum gospodarzy
bakteryjnych.
36) Regulacja ekspres;ji biatek Prof. dr hab. i
ALKBH w nowotworach, Elzbieta 2012- | 537390 5|  Narodowe '
. . : 2015 Centrum Nauki
znaczenie w terapii. Grzesiuk
212 ﬁgig f?gclza 'bciﬁﬁffff Igt'e Prof. dr hab. 20121 390 600 |  Narodowe
mczy,, y-czy &J Teresa Zoladek | 2015 Centrum Nauki
38) Znaczenie $ciezki sygnalnej
etylenu w regulacji przyswajania | Dr Anna 2012- 372 260 71 Narodowe
siarki w ro$linach Arabidopsis Wawrzynska 2015 Centrum Nauki
thaliana.
39) Nowe substraty dioxygenaz z
rodziny AkB. WiaSciwoSci Dr Agnieszka 2012- Narodowe
kodujace, mutageneza i naprawa e 461 760 zt .
. ) .. | Maciejewska 2015 Centrum Nauki
adduktow skroleiny do adeniny i
cytozyny.
40) Poziom ekspresji oraz
lokalizacja subkomorkowa
dioksygenaz AtALKBH1A,
AtALKBH2, AtALKBHG i Mgr Dorota 2012- 152 100 71 Narodowe
AtALKBH9B w komoérkach Zugaj 2016 Centrum Nauki
Arabidopsis thaliana
traktowanych czynnikami
alkilujacymi.
Prof. dr hab.
41) Nowatorskie koncepcje Magdalena 2012- 2931 000 2t Narodowe
regulacji transkrypcji tRNA. Rakowska- 2016 Centrum Nauki
Boguta
42) Potranskrypcyjna regulacja
ekspresji RNA u Eukariotow Dr Zbigniew 2012- 612 000 71 Narodowe
przy udziale cytoplazmatycznych | Warkocki 2015 Centrum Nauki
UTP-transferaz.
43) Nowe czynniki V.V'rUIenCJ' Dr hab. Elzbieta | 2012- Narodowe
Pseudomonas aeruginosa — Kraszewska 2015 400 400 zt Centrum Nauki
biatka Nudix NudC i YgdP.
44) Nowe mechanizmy naprawy
uszkodzen alkilacyjnych DNA u )
bakterii sSrodowiskowych: Dr Anna Sikora 2013 508 685 zt Narodowe .
. 7 2016 Centrum Nauki
Shewanella oneidensis i
Pseudomonas putida.
45) Charaktg rystyka 1 Mgr Pawet 2013- Narodowe
metagenomiczna plazmidow 150 000 zt .
. Krawczyk 2016 Centrum Nauki
bakterii glebowych.
46) Wplyw syntetycznych
modyfikacji fancucha bocznego
histydyny na wiasnos$ci koordy- Dr Izabela 2013- 28 601 71 Narodowe
nacyjne analogéw N-terminalnego | Zawisza 2015 Centrum Nauki

pentapeptydu Histatyny 5 wobec
jonéw miedzi (II).
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47) Endogenne czynniki
warunkujace fenotyp komorek z

; Dr hab. Elzbieta | 2013- Narodowe
u§zkodzonym s.zlaklem L Speina 2016 457500 2t Centrum Nauki
niedokrwisto$ci Fanconiego i
helikazami rodziny RecQ.

48) Udziat kinaz biatkowych
zaleznych od jonoéw wapnia Dr Lidia
(CDPK) w szlakach 2013- Narodowe
. Polkowska- 497 340 zt .
sygnalowych streséw Kowalczvk 2016 Centrum Nauki
abiotycznych i biotycznych u y
ziemniaka (Solanum tuberosum).
49) Wielkos$¢ nasion
rzodkiewnika pospolitego
) g |PrVomas | 2013 | | Naroous
g pozio PreSIt || ichocka 2016 Centrum Nauki
aneksyny 5 - analiza
mechanizmu dziatania AnnAtS5 w
trakcie rozwoju nasion.
50) Biatko UP9/LSU jako
potencjalny modulator funkcji Mgr Katarzyna 2013- 49920 Narodowe
receptora selektywnej autofagii | Zientara-Rytter 2014 Centrum Nauki
w roslinach.
51) Charakterystyka rodziny Mgr inz. )
aneksyn w odpowiedzi na stres | Wojciech 22%11% 150 000 zt Cewtar Lonﬂol\vl\; ?Jki
suszy u Arabidopsis thaliana. Rymaszewski
52) Rola aneksyn w Dr Dorota
wewnatrzkomorkowym krazeniu | Konopka- 2013- 900 000 zt Narodowe .
2016 Centrum Nauki
bton. Podstupolska
53) Reduktaza pollpre_r?olu - Prof. dr hab.
nowy gracz w regulacji cyklu Ewa Kula- 2013- 950 000 2t Narodowe
dolicholowego w komorkach o 2016 Centrum Nauki
. Swiezewska
eukariotycznych.
54) Utrzymanie stabilnos$ci
genomu mltochoqdrlalnego W Dr Aneta 2013- Narodowe
komorkach organizmu modelo- Kaniak-Golik 2016 420 000 zt Centrum Nauki
wego Saccharomyces cerevisiae:
wspoétdziatanie wielu nukleaz.
55) Wiazanie halogenowe w
uktadach biatko-ligand. Badania
termodynamiczne i strukturalne | Prof. dr hab.
; . 2013- Narodowe
dla racjonalnie wybranych Jarostaw 669 450 zt .
\ . o 2016 Centrum Nauki
kompleksow oraz analiza Poznanski
wszystkich struktur dostepnych
w bazie PDB.
56) Nowe spojrzenie na
karcynogenez¢ kadmu. Mgr Aleksandra )
Kompleksy Cd(I1)XPAzf w Witkiewicz- 2013 49 907 zt Narodowe .
2014 Centrum Nauki
tagodnych warunkach Kucharczyk
utleniajgcych.
57) Charakterystyka sktadu
biatkowego granul Mgr Jacek 2013- 100 000 71 Narodowe
transportujagcych RNA w Mitek 2015 Centrum Nauki

neuronach mézgu myszy.
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58) Analiza funkcjonalna
wybranych gendéw

poliwalentnego bakteriofaga Mgr Aleksandra | 2013- 149 500 71 Narodowe

gronkowcowego, w kontekscie | Glowacka 2016 Centrum Nauki

interakcji fag-bakteria w réznych

srodowiskach.

59) Badania tworzenia

kompleksow ternarnych przez Prof. dr hab. 2013- 614 900 7t Narodowe

sensory fluoroscencyjne dla Wojciech Bal 2016 Centrum Nauki

jonow cynkowych.

60) Analiza funkcjonalna genéw

regqlatorowych Streptococcus l(\)/lgsrzl:fitli;zyna 22%113; 149 500 zt Cel:t? Lonﬂol\\?; euki

anginosus.

61) Nowe elementy weztowe w

metabolizmie izoprenoidow: Prof. dr hab

oddziatywania pomigdzy cis- Ewa. Kula- ' 2013- 977 096 71 Narodowe

prenylotransferazami i ich Swiezewska 2016 Centrum Nauki

komérkowymi regulatorami u

Arabidosis.

62) Molekularne podstawy Prof. dr hab

rozwoju opornosci na , ' 2013- Narodowe

bakteriocyny u Lactococcus Jacek . 2016 626 600 7t Centrum Nauki

. yny Bardowski

lactis.

63) Rola bakteryjnego czynnika .

Ho)le w modu)?owgniu g Mr Fabian 2013- 100 702 zt b
B . . Giska 2014 Centrum Nauki

odpowiedzi ro$lin na infekcje.

64) Badania nad topogeneza

biatek PTS3: nowa droga Dr hab. Marek 2013- 632 320 71 Narodowe

importu biatek do Skoneczny 2016 Centrum Nauki

peroksysomow.

65) Transpozony w genomach Dr Anna 2013- Narodowe

pierwszych grzybéw ladowych Muszewska 2016 499 800 21 Centrum Nauki

(Zygomycota).

66) Brakujace ogniwo ewolucji

roteasomow. Strukturalna i

Eiochemiczna analiza biatka D.r Anna . 2013- 612 000 zt Narodowe .
o : Piasecka-Fricke 2016 Centrum Nauki

Anbu i biatek z nim

wspotwystepujacych.

67) WIrOId i mekoduj.a(cy Dr Anna Gora- 2014- Narodowe

rephkor.l RNA regulujacy Sochacka 2017 639960 7t Centrum Nauki

ekspresje genomu gospodarza.

68) Powigzania pomiedzy

biatkiem Irrl zaangazowanym w

segregacje jadrowego DNA i Mgr Piotr 2014- 100 000 2t Narodowe

nowym mitochondrialnym Kowalec 2016 Centrum Nauki

biatkiem Imil w Saccharomyces

cerevisiae.

69) Panel fragmentow keratyn

oceniany przez ilosciowa

spektrometri¢ mas w ptynie jamy

optucnowej - nowoczesne Dr Dominik 2014- 956 831 71 Narodowe

podejécie wspomagajace Domanski 2017 Centrum Nauki

badania, diagnostyke
prognostyke i monitorowanie
terapii w raku phuc.
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70) Dodekahedron adenowirusa -
poliwalencyjny, biatkowy

. Dr hab. Ewa 2014- Narodowe
glodegrado_walny wektor Szolajska 2017 813 112 zt Centrum Nauki
ostarczenia
wewnatrzkomorkowego.
71) Poa annua w Antarktyce - Dr hab
specyfika rozprzestrzeniania si¢ ‘ 2014- Narodowe
; Katarzyna 408 780 zt .
gatunku w skrajnych warunkach Chwedorzewska 2017 Centrum Nauki
siedliskowych.
72) Faktor alfa drozdzy S.
cerevisiae: tworzenie
kompleksow miedziowych i Prof. dr hab. 2014- 444 600 zt Narodowe
. o Wojciech Bal 2016 Centrum Nauki
cynkowych i ich aktywno$¢
biologiczna.
73) Badanie funkcji ZmCPK11 i
jej najblizszych homologow u Dr Jadwiga 2014- 490 030 2t Narodowe
Arabidopsis thaliana w stresach | Szczegielniak 2017 Centrum Nauki
abiotycznych.
74) ldentyfikacja molekularnej .
funkeji deacetylazy HD2c w | O Daniel 2014- 1100 00 2| . Narodowe -
L . Buszewicz 2016 Centrum Nauki
odpowiedzi na stres cieplny.
75) Poznanie powigzan miedzy
szlakami transkrypciji, Mgr Dominika i
dojrzewania i degradacji tRNA u | Foretek 22%114% 150 000 zt Cewtar Lorgol\\?; iki
drozdzy Saccharomyces (Wichtowska)
cerevisiae.
76) Kluczowy mechanizm
rozwoju alergii na nikiel:
Badanie wlasciwosci
immunogennych fragmentow
. : Mgr Ewa 2014- Narodowe
biatka filagryny, potencjalnego Po%obas 2015 74 640 zt Centrum Nauki
no$nika dla haptenu niklowego w
indukcji reakcji alergicznej na
nikiel w modelu linii komorek
dendrytycznych in vitro.
77) Regulacja mitozy u
- Prof. dr hab. 2014- Narodowe
Dr0§0ph|I|a mglanogaster i Michat Dadlez 2017 945 880 2L Centrum Nauki
analiza protemiczna.
78) Metagenomy glebowe
wskaznikiem degradacji Dr Urszula 2014- Narodowe
bioréznorodno$ci mikroorga- . 7 97 999,88 zt .
. . Zielenkiewicz 2016 Centrum Nauki
nizmoéw w glebach uzytkowych
rolniczo na LubelszczyZnie.
79) Analiza wptywu mutacji w Prof. dr hab
DIS3 na przezywalno$¢, rozwoj An d;’ZG' ' 2014- 994 500 71 Narodowe
embrionalny i powstawanie Dziemt:owski 2017 Centrum Nauki
nowotworow u myszy.
80) Tlenki niklu i metaliczny
nikiel jako zrodta jonow metalu | Mgr inz. Nina 2014- 99 940 71 Narodowe
w metalozaleznej hydrolizie Wezynfeld 2016 Z| Centrum Nauki
wigzania peptydowego.
81) Analiza funkcji kompleksow
remodelujacych chromatyne typu | Dr hab. Tomasz 2014- 990 040 71 Narodowe
SWI/SNF w kontroli procesow | Sarnowski 2017 Centrum Nauki

metabolicznych.
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82) Mutacje w genie ATP6,
kodowanym przez mitochon-
drialny DNA, zidentyfikowane w

RATI Dr hab. R6za 2014- Narodowe
nowotworach lub mlopatlac_h i Kucharczyk 2017 504 500 zt Centrum Nauki
ich wptyw na syntaze ATP i
metabolizm komorek drozdzy S.
cerevisiae.

83) Udziat kinaz SnRK2 w
regulacji statusu redoks u ro$lin Magr Ka’\tarzyna 2014- 49 900 zt Narodowe .
. . Szymanska 2015 Centrum Nauki

podczas stresu Srodowiskowego.
84) Naturalna zmienno$¢
efektora HopQ1 z bakterii
Pseudomonas syringae jako Dr Rafat Hoser 2014- 771 400 zt Narodowe .

: .. - 2017 Centrum Nauki
przejaw adaptacji do réznych
gatunkow roslin-gospodarzy.
85) Integracja sygnatow

= . Dr Olga 2014- Narodowe

stresowyc_h w ro$linach: §wiatlto Sztatelman 2017 612 000 zt Centrum Nauki
a percepcja stresu osmotycznego.
86) Analiza genomiczna Prof. dr hab.
interakcji ParB-DNA u Grazyna Jagura- | 2024 | 1349800 | . Narodowe

. 2017 Centrum Nauki
Pseudomonas aeruginosa. Burdzy
87) Oddziatywanie jonéw niklu
(ID) na filagryne, kluczowe Mgr Ewa 2014- 112 576 71 Narodowe
biatko w supresji alergii Podobas 2016 Centrum Nauki
niklowej.

88) Nowy poziom regulacji
transportu jagdrowo-

. Mgr Marek 2014- Narodowe
cytoplazmatyqznego biatek . Jurczak 2016 89 192 zt Centrum Nauki
bioracych udzial w odpornosci
roslin.

89) ROZ.WOJ. 1 zastosowanie Mgr Marcin 2014- Narodowe
narzgdzia bioinformatycznego do Maanus 2016 98 540 zt Centrum Nauki
oceny jakosci modeli struktur RNA g
90) Multidyscyplinarne
kompleksowe badania degradacji | Dr Roman 2014- 3000 880 7t Narodowe
i kontroli jakosci Szczesny 2019 Centrum Nauki
mitochondrialnego RNA.
11.3.2 | 1) Badanie genomow bakterii Prof. dr hab. 2011- Narodowe
probiotycznych L. casei i Jacek 705 385 zt | Centrum Badan i
; . 2014 ;
paracasei. Bardowski Rozwoju
2) Podstawy zabezpieczenia po- ) Narodowe
trzeb paliwowych polskiej ener- D_r Ursz_ula_ 2011 543 083 zt | Centrum Badan i
v . A Zielenkiewicz 2014 :
getyki jadrowej - zadanie 4 7. Rozwoju
3) Nowe leki stuzace do Prof. dr hab. 2012- Narodowe
celowanej terapii szpiczakow Andrzej 3 415 180 zt| Centrum Badan i
; . . 2015 .
mnogich. Dziembowski Rozwoju
4) Optymalizacja pracy
dwustopniowego reaktora do Narodowe
Wytwarzama wysokometa- _ D.r I._’esz.ek 2012- 2014610 7t | Centrum Bada i
nowego biogazu — opracowanie | Lipinski 2015 .
. , 2. . Rozwoju
biostarterow i markerow
fermentacji metanowej.
5) Alternatywna mikrobio-
logiczna metoda produkcji Dr hab. Anna 2012- Narodowe .
- . 3337 595 zt| Centrum Badan i
wodoru i metanu na drodze Sikora 2015 Rozwoju

fermentacji (skala utamkowa).
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6) Nowoczesne metody, leki i
terapie dla ochrony zdrowia i

. . Prof. dr hab. Narodowe
gospodarki XXIwieku -y 2012- | 594 198 1| Centrum Badaf i
interdyscyplinarne ksztatcenie w L 2015 .

- Hryniewicz Rozwoju
obszarze biomedycznym na
studiach I1'i 111 stopnia.

7) Nowe enzymy do analiz RNA
w skali calego transkryptomu i Narodowe
ich wykorzystanie do b:_:\danla Dr Rafa%_ 2013- 1199 988 7t | Centrum Badaf i
molekularnego mechanizmu Tomecki 2015 .
. . Rozwoju
antynowotworowego dziatania 5-
fluorouracylu.
8) Toward structural
characterization of novel Prof. dr hab. 2013- Narodowe
mechanism of inhibition of Grazyna 2016 2 789 558 zt| Centrum Badan i
SnRK2s activity by calcium Dobrowolska Rozwoju
sensor (SCS) in plants.
D oo o o1 ot ot |
e Elzbieta 3918 470 zt | Centrum Badan i
multidisciplinary study on . 2016 ;
Grzesiuk Rozwoju
selected model systems.
10) Structural and functional
characterization of proteins and Dr Joanna 2013- Narodowe
protein domains involved in . 405 660 zt | Centrum Badan i

. . Krwawicz 2015 .
DNA repair and maintenance of Rozwoju
genome integrity.

11) A novel approach to Dr hab. 2013- Narodowe
monitoring the impact of climate | Katarzyna 3959 099 zt| Centrum Badan i
; 2016 :
change on Antarctic ecosystems. | Chwedorzewska Rozwoju
12) Opracowanie technologii
pieczywa funkcjonalnego w
4 o Narodowe
oparciu o tradycyjny zur Dr Magdalena 2014- 1056 967 7| Centrum Badaf i
piekarski wzbogacony Kowalczyk 2017 R .
. : - 0ZWoju
wyselekcjonowanymi bakteriami
fermentacji mlekowe;j.
Dr Edyta
13) Szczepionka przeciw grypie - Kopera, F_’rof. dr Narodowe
: ; ; hab. Agnieszka 2014- .
innowacyjne otrzymywanie . 2 774 964 zt | Centrum Badan i
; . Sirko, Prof. dr 2017 :
antygenow podjednostkowych. hab. Jacek Rozwoju
Bardowski
14) Dofinansowanie
ml@dzynar.o dowej p rocedury . | Prof. dr hab. Narodowe
patentowej dla dwoch zgloszen - 2014- L.
.. . Andrzej 374 402 zt | Centrum Badan i
dotyczacych: terapii celowe;j . . 2017 .

. Dziembowski Rozwoju
nowotworOow oraz transferu
koniugacyjnego genow.

11.3.3 . . . Ministerstwo
1) Analiza wierno$ci syntezy .
. Nauki i
holoenzymu polimerazy DNA Prof. dr hab. )
. o 2010- Szkolnictwa
epsilon - badania in vitro Iwona 2014 448 500 zt .
wplywu niekatalitycznej Fijalkowska Wyzszego/
P ; Narodowe

drozdzowej podjednostki Dpb2p.

Centrum Nauki
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2) Udziat polimerazy DNA

Ministerstwo

i kontroli i Nauki i
epsIion W KOO Prawltiowego | pyq¢ gp hap, 2010- Szkolnictwa
przebiegu cyklu komorkowego w Piotr J K 2014 295 750 zt . /
drozdzach Saccharomyces lotr Jonczy Wyzszego
cerevisiae Narodowe

' Centrum Nauki
Ministerstwo
3) Analiza funkcjonalna Nauki i
eukariotycznych homologow Dr Jadwiga 2010- 358 300 71 Szkolnictwa
bakteryjnych biatka AIkB w Nieminuszczy 2014 Wyzszego/
kurzych limfocytach linii DT40. Narodowe
Centrum Nauki
4) Zmiany profilu biatkowego i Ministerstwo
transkrypcyjnego w mutantach Prof. dr hab Nauki i
regulatorowych Aspergillus VR 2009- Szkolnictwa
. - ; Andrzej 406 900 zt .
nidulans jako konsekwencja Paszewski 2014 Wyzszego/
nadprodukcji lub niedoboru Narodowe
zwigzkow siarkowych. Centrum Nauki
5) Mitochondrialna rekombinacja Ministerstwo
homologiczna w komoérkach Nauki i
Saccharomyces cerevisiae: Dr Aneta 2010- 300 000 2t Szkolnictwa
charakterystyka zaangazowanych | Kaniak-Golik 2014 Wyzszego/
genow i rola w stabilizacji Narodowe
genomu mitochondrialnego. Centrum Nauki
6) Zastosowanie hodowli -

. . Ministerstwo
komoérkowych do badania . o
regulacji ekspresji genu DOG1 Dr Lien 2012- 250 250 zt Naul_<| :

. " | Brzezniak 2014 Szkolnictwa
istotnego dla stanu spoczynku Wyiszeoo
nasion Arabidopsis thaliana. yzszes
. Ministerstwo
7 I.E.ksperym(efntlzllna 0;) sbgr\ilviqa Dr Mariusz 2012- 198 000 71 Nauki i
Zwijania sig (FOICINEW) BIAICKNA 1 53remko 2014 z Szkolnictwa
poziomie atomowym. .
Wyzszego
8) Badania zdolnosci
niskoczasteczkowych Ministerstwo
neuroprzekaznikow do tworzenia | Dr Malgorzata 2012- 350 000 71 Nauki i
trojsktadnikowych kompleksow | Rozga 2014 Szkolnictwa
mieszanych z peptydem beta Wyzszego
amyloidu (AB) i jonami Cu(ll).
9) Opracowanie optymalnych
warunkow dla metagenizacji Ministerstwo
kwasnego odcieku pofermen- Mgr Aleksandra | 2012- 215 020 71 Nauki i
tacyjnego zawierajacego Chojnacka 2014 Szkolnictwa
niegazowe produkty fermentacji Wyzszego
wodorowych.
10) Nowa generacja odpornych
gslglf?yr\rll\;:jcz:ﬁ fﬁiﬁ(ﬁlg)&;cznych Ministerstwo
e Dr Adam 2012- Nauki i
nukleozydowych inhibitoréw . - 351 000 zt .

. ) . . | Mieczkowski 2014 Szkolnictwa

polimerazy DNA: projektowanie, .
Wyzszego

synteza i badanie aktywnosci
przeciwnowotworowej.
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11) Otrzymanie i charakterystyka

Ministerstwo

antygenu szczepionki ludzkiej Dr Edyta 2012- 252 199 71 Nauki i
przeciw wirusowi grypy Al Kopera 2014 Szkolnictwa
HINL. Wyzszego
Ministerstwo
12) Program Mobilnos¢ Plus Birejrfm(ijr\:\lljls%izy 22%1131 324 000 zk SZE;"I‘;‘?&'VM
Wyzszego
Ministerstwo
13) Biogeneza mitochondrialnej | Mgr Anna Nauki i
syntazy ATP. Kabala 2014 133 000zt Szkolnictwa
Wyzszego
14) Rola bakteryjnych prymaz Ministerstwo
typu AEP oraz ligaz DNA w Dr Przemystaw 2014- 378 300 71 Nauki i
naprawie DNA u pratkow z Ptocinski 2016 Szkolnictwa
rodzaju Mycobacterium. Wyzszego
Ministerstwo
Nauki i
15) Molgkularne podstayvy Dr Szymon 2011- Squlmctwa
porastania na przyktadzie Swicsewski 2014 4 485 000 zt Wyzszego/
Arabidopsis thaliana. Narodowe
Centrum Badan i
Rozwoju
16) Identyfikacja molekularnych
mechanizméw odpowiedzi na .
stres chtodu z wykorzystaniem . Mlnlster_s two
. . Mgr Dominika 2012- Nauki i
mutantéw w genach kodujacych 200 000 zt .

. . . Gratkowska 2016 Szkolnictwa
rdzeniowe podjednostki W3
kompleksu SWI/SNF w YZSZeE0
Arabidopsis thaliana.

17) Analiza oddziatywan
pomigdzy jednostkami Ministerstwo
kompleksow biatkowych Mgr Dominik 2012- 200 000 71 Nauki i
zaangazowanych w metabolizm | Cysewski 2016 Szkolnictwa
RNA przy uzyciu chemicznego Wyzszego
sieciowania.
18) Identyfikacja nowych
mechanizméw sygnatowych Ministerstwo
regulujacych aktywnos¢ Mgr Pawet 2013- 200 000 7t Nauki i
kompleksow remodelujacych Cwiek 2017 Szkolnictwa
chromatyne typu SWI/SNF u Wyzszego
Arabidopsis thaliana.

Prof. dr hab.

Jacek Ministerstwo
19) Centrum biotechnologii Bardowski, Nauki i
produktow leczniczych. Pakiet | Prof. dr hab. 2008- Szkolnictwa
innowacyjnych Agnieszka 2015 7 953 620 zt Wyzszego/
biofarmaceutykow dla terapiii | Sirko, Prof. dr Narodowe
profilaktyki ludzi i zwierzat. hab. Centrum Badan i

Wiodzimierz Rozwoju

Zag6rski-Ostoja
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Ministerstwo

N Nauki i
20) Optymallzgc_Ja .| Drhab. Szkolnictwa
Charakterystykl : przygotoqula Matgorzata 2008- 6 576 000 zt Wyzszego/
preparatow fagowych do celow Lobocka 2014 Narodowe
terapeutycznych. Centrum Badaf i
Rozwoju
Ministerstwo
. Nauki i
21) Biocentrum Ochota - A
infrastruktura informatyczna dla Elrg,{r dr hab. 2009- 6 266 449 71 S\;l;ozlsr!;:;vg/a
rozwoju strategicznych Zielenkiewicz 2014 Narodowe
kierunkéw biologii i medycyny. Centrum Badaf i
Rozwoju
Ministerstwo
. Nauki i
22) Platforma informatyczna baz A
danych dla efektywnego P_rof. dr hab. 2010- Squlnlctwa
. i Piotr 160 000 zt Wyzszego/
wykorzystania wynikow prac Zielenkiewicz 2014 Narodowe
badawczych. Centrum Badan i
Rozwoju
Ministerstwo
23) Elektrochemiczne SzEt?ll#i(étlwa
bioczujniki do detekcji aktywacji | Prof. dr hab. 2009- 2201 619 7t Wyaszeao/
receptorow RAGE — narzedzia Wojciech Bal 2014 N;’ro dO\%v o
taniej teranostyki. Centrum Bada i
Rozwoju
Ministerstwo
24) Metagenomy jako zrodto Nauki i
nowoczesnych narzedzi . ) Szkolnictwa
biotechnologicznych stuzacych B;ir;i:)b?vcgiizej 22%0& 13110475z Wyzszego/
do bioremediacji i Narodowe
biotransformaciji. Centrum Badan i
Rozwoju
Ministerstwo
Nauki i
25) Krajowe Laboratorium Szkolnictwa
Multidyscyplinarne Prof. dr hab. 2008- | 5 956 672 21 Wyzszego/
Michat Dadlez 2014
Nanomateriatow Funkcjonalnych Narodowe
Centrum Badan i
Rozwoju
Ministerstwo
Nauki i
26) Centrum Badar Prof. dr hab 008 |, yescrnn| o
Przedklinicznych i Technologii | Wojciech Bal 2014 Ngrodogve
Centrum Badan i
Rozwoju
Ministerstwo
27) Rola kinaz SNRK2 (SNF1- Nauki i
related protein kinases 2) w Dr hab. Grazyna | 2009- 724100 71 Szkolnictwa
regulacji wrazliwosci ro$lin na Dobrowolska 2013 Wyzszego/
stres deficytu wody i zasolenia. Narodowe

Centrum Nauki
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28) Naukowcy, nauczyciele i
inicjatorzy spoteczenstwa

Ministerstwo

obywatelskiego na rzecz Dr hab. Marcin 2013- 200 000 2t Nauki i
innowacyjnych metod nauczania | Grynberg 2014 Szkolnictwa
mlodziezy w zakresie badan Wyzszego
mikrobiologicznych zywno$ci.

29) Zastosowanie pochodnych Prof. dr hab. 2010- Osrodek
poliizoprenoidow jako no$nikow | Ewa 2014 5000 000 zt | Przetwarzania
lekow i regulatorow. Swiezewska Informacji
30) Dofinansowanie procedury

patentowej dla zgloszenia Prof. dr hab Oérodek
dotyczacego wywolywania ‘ ' 2010- .

.. . . Jacek 616 000 zt | Przetwarzania
tolerancji na epitopy biatek w . 2015 -

. e : Bardowski Informacji
leczeniu stwardnienia rozsianego
(SM).
31) Dofinansowanie procedury
patentowej dla zgloszenia ) Osrodek
dotyczacego opracowania g/légr Norbert 2010 505000 zt| Przetwarzania
o olczyk 2015 ..
czynnikoéw terapeutycznych w Informacji
leczeniu mukowiscydozy.
32) Dofinansowanie procedury
patentowej dotyczacej sposobu ) Osrodek
otrzymywania ro$lin PrOfZ dr hab'. 2010 600 000 zt | Przetwarzania

X Agnieszka Sirko 2015 .
transgenicznych o ulepszonych Informacji
cechach uprawnych.

33) Dofinansowanie procedury

patentowej dla zgtoszenia .
dotyczacego opracowania Mgr Norbert 2014- 1534 000 74 Prz(e)}tsvrv(;crljl;nia
czynnikow terapeutycznych w Odolczyk 2015 Informacii
leczeniu mukowiscydozy — ]
kontynuacja.

34) Dodekahedron adenowirusa- Oérodek
wektor do wprowadzania Dr hab. Ewa 2009- 568647 7| Przetwarzania
czynnikow terapeutycznych do | Szotajska 2015 Informacii
tkanek nowotworowych. ]
35)Wektorowa czasteczka

wirusopodobna, jako

poliwalencyjna platforma .

: Osrodek
pozwalajaca na Dr hab. Ewa 2009- 595850 71| Przetwarzania
wewnatrzkomorkowe Szotajska 2015 Informacii
dostarczenie J
wysokoczasteczkowych
substancji terapeutycznych.

. . . |Prof. dr Osrodek
3.6) Funl;q onalne zroznicowanie hab.Andrzej 2012- 938910 zt| Przetwarzania
niekodujacych RNA u Eukariota. . . 2016 .
Dziembowski Informacji
37) Opracowanie metody Dr hab. Marta Otrodek
wykrywania markeréw Koblowska 2009- 3738040 2| Przetwarzania
wskazujagcych na predyspozycje | (Prymakowska- 2014 Informacii
do rozwoju insulino opornoéci. | Bosak) ]
38) Metal-dependent peptide
hydrolysis. Tools and ) Fundacja na
mechanisms for biotechnology, Prof. .dr hab. 2010 1452 083 zt rzecz Nauki
X Wojciech Bal 2014 o
toxicology and supramolecular Polskiej

chemistry.
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39) Widespread and potent non-

Fundacja na

coding RNA in plants, genome | Dr Szymon 2010- !
regulation, development and Swiezewski 2014 1015833 4 rz;f)zlsﬁiqk'
evolution. )
40) PhD Programme in Prof. dr hab. Fundacia na
Molecular Biology: Studies of Magdalena 2010- 1795 079 7 (76¢7 NJauki
nucleic acids and proteins — from | Rakowska- 2015 Polskiei
basic to applied research. Boguta )
41) New proteins implicated in Fundacia na
regulation of tRNA transcription | Dr Matgorzata 2011- 473 940 74 (7607 I\IJauki
in yeast Saccharomyces Ciesla 2014 Polskiei
cerevisiae. )
42) Proteomics in ) Fundacja na
characterization of selected i;?;:ir]gzgiez 22%1115 1425000 zt| rzecz Nauki
protein assemblies. Polskiej
43) Involvement of the non-

catalytic Pol32 subunit of DNA ) Fundacja na
polymerase delta in the gg?ﬁ;ﬁna 22%11% 181 992 zt rzecz Nauki
polymerase switching Polskiej
mechanisms.

44) Regulation of human DNA ) Fundacja na
polymerase iota by Dr Justyna 2013 145000 zt|  rzecz Nauki
AR Mclintyre 2015 .

ubiquitination. Polskiej
45) Plant-specific i Fundacja na
methyltransferase DNA I[:)err?; dn;;aerto 22%1135 146 667 zt rzecz Nauki
structures. Polskiej
Fundacja na
46) Jak rozbroié toksyne? E{’Jll\rﬁzgdalena 22%:5%_ 96 000 zt rzecz Nauki
Polskiej
47) New players involved in the | Prof. dr hab. 2012- Fundacja na
maintenance of genomic Iwona 2015 981 666 zt rzecz Nauki
stability. Fijatkowska Polskiej
48) Reprogramming of i
chromatin complexes by nc Dr s;ymon_ 2011 591 195 zt EBMO
Swiezewski 2014
RNA.
. Prof. dr hab. 7 program
49) System biology of Andrzej 2010- | 5589021 |  ramowy Unii
Mycobacterium tuberculosis. Dziembowski 2014 Europejskiej
: . . Prof. dr hab. 7 program
50) Biologia systeméw Andrzej 2010- 859633 | ramowy Unii
Mycobacterium tuberculosis. Dziembowski 2014 Eurapejskiej
51) BlOchemical and genetic ) 7 program
dissection of control of plant Zrorfiedsrzlr!:%irko 22%1114 915074 zt| ramowy Unii
mineral NUTrition. 9 Europejskiej
52) BlOchemical and genetic ) 7 program
dissection of control of plant Zror]:iedsrzlgg%irko 22%1114 1309426 zt| ramowy Unii
mineral NUTrition. 9 Europejskiej
53) Regulation of gene Prof. dr hab 7 program
expression by non-canonical Andi'ze' ' 2013- 6194 100 zt|  ramowv Unii
poly(A) and poly(U) drz€) . 2018 z Wy il
Dziembowski Europejskiej
polymerases.
54) Regulation of gene Prof. dr hab 7 program
expression by non-canonical AN di'ze' ' 2013- 50000 ramowy Unii
poly(A) and poly(U) drz€) . 2016 z Wy il
Dziembowski Europejskiej

polymerases.
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55) A whole-systems approach to
optimizing feed efficiency and Prof. dr hab. 2013- ! program
. . . Jacek 316 256 zt| ramowy Unii
reducing the ecological footprint . 2017 N
; Bardowski Europejskiej
of monogastrics.

W tabeli:

tytut projektu/ kierownik projektu (stopien/tytut naukowy, imi¢ i nazwisko)/okres realizacji (rok, od-do)/ §rodki
ogodtem przyznane na okres realizacji przez instytucje finansujacg projekt (poming¢ t¢ informacje, jezeli umowa
o realizacji projektu stanowi inaczej lub z innych powodow podanie tej informacji jest niemozliwe)/ nazwa
instytucji finansujace;j

11.3.1. Projekty finansowane lub dofinansowane ze srodkow Narodowego Centrum Nauki;

11.3.2. Projekty finansowane lub dofinansowane ze §rodkéw Narodowego Centrum Badan i Rozwoju;

11.3.3. Pozostate projekty:

— projekty finansowane lub dofinansowane przez Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa, Wyzszego na mocy
wczesniej obowiazujacych zasad finansowania nauki,

— projekty finansowane przez inne organizacje krajowe,

— projekty finansowane przez podmioty/instytucje zagraniczne,

— inne projekty.

11.3.4. Zadania badawcze realizowane w ramach dziatalnosci statutowej — liczba ogotem 59

11.3.5. Wyniki prac badawczych:

— Wybrane 3 wazniejsze wyniki uzyskane w ramach projektow/ zadan badawczych
(wymieni¢ naweg projektu/ zadania) realizowanych lub zrealizowanych w roku
sprawozdawczym (krotki opis, ok. 500 znakow).

1.

Identyfikacja in silico roslinnych miRNA w egzosomach z mleka ssakéw - kolejny maly
krok naprzéd?

Zespot prof. dr hab. Piotra Zielenkiewicza.

Odkrycia takie jak poznanie struktury DNA, kodu genetycznego, mechanizméw powstawania
biatek czy sam Projekt Poznania Ludzkiego Genomu ustanowily kamienie milowe w
dziedzinie biologii molekularnej. Jeden z réwnie przelomowych momentoéw dla tego obszaru
nauki nastgpit w latach 90-tych ubiegltego wieku kiedy to odkryto czasteczki o nazwie
microRNA (miRNA). MiRNA stanowig klase matych  regulatorowych RNA (18-24
nukleotydy), ktore sg ewolucyjnie zachowane u wielu znanych organizméw zywych. Te
jednoniciowe, niekodujace molekuty moduluja ekspresje genow docelowych poprzez
promowanie ci¢cia lub hamowanie translacji specyficznego mRNA. W ten wlasnie sposdb
miRNA kontroluja szereg najistotniejszych procesoOw biologicznych zachodzacych we
wszystkich zywych organizmach, m. in.: $mieré, namnazanie si¢ 1 réznicowanie komorek,
metabolizm, organogeneza czy tez utrzymywanie homeostazy. Wiedza dotyczaca funkcji
miRNA poszerzyla si¢ znacznie w momencie wykrycia ich obecnosci w ptynach ustrojowych
(takich jak krew, mocz, $lina czy mleko), a takze dzigki niedawnym doniesieniom mowigcym
o identyfikacji roslinnych czasteczek miRNA we krwi ludzkiej (Wang 1 wsp., PLOS One
2012; Zhang 1 wsp., Cell Research 2012). Doniesienia oraz dowody na to, iz miRNA
pochodzenia zaréwno egzogennego (roslinne) jak 1 endogennego (Zhou i1 wsp., Int J Biol Sci
2012; Gu i wsp., PLOS One 2012) s3 wystarczajaco stabilne aby, nie tracac swojej
funkcjonalno$ci, przej$¢ przez uklad pokarmowy do krwiobiegu, stanowity podstawe do
przeprowadzenia niniejszego projektu. Mianowicie, sprawdzenia na poziomie in silico czy
roslinne miRNA, zwtaszcza te zidentyfikowane we krwi ludzkiej, moga zosta¢ upakowane do
egzosoméw w mleku ssakow. W tym celu zgromadzono jak najwigksza ilo§¢ publicznie
dostepnych zestawow surowych danych otrzymanych z gltebokiego sekwencjonowania sSRNA,
wyizolowanych z egzosoméw mleka ssakéw (ludzkiego i §wini), a nastgpnie przeprowadzono
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ich rygorystyczng bioinformatyczng analiz¢. Szereg zastosowanych narze¢dzi oraz etapdéw
procesowania 1 filtracji odczytdéw pozwolit na unikni¢cie tak zwanych ,falszywych
pozytywow”, a tym samym zwickszyt doktadno$¢ calej analizy. Otrzymane wyniki wykazaty,
1z w badanych egzosomach mleka obu ssakow obecne byty czasteczki miRNA pochodzace z
pozywienia, a ich glownag cze§¢ stanowily roslinne molekuly nalezace do zachowanych
ewolucyjnie rodzin, takich jak MIR168, MIR156, MIR166, MIR167 oraz MIR444. Warte
podkreslenia jest rowniez to, ze zestaw zidentyfikowanych miRNA pokrywat si¢ w wigkszym
stopniu z tym oznaczonym we krwi ludzkiej. W celu okreslenia czy molekuly te mogg mieé
wplyw na organizm ludzki przeprowadzono bioinformatyczne przewidywanie i adnotacje
funkcjonalng ich potencjalnych genéw docelowych, ktore wykazaty iz wyznaczone roslinne
miRNA (zidentyfikowane w znacznej liczbie w mleku ssakow), moga potencjalnie
oddzialywa¢ z mRNA kodujgcymi m. in. specyficzne czynniki transkrypcyjne, receptory czy
biatka odpowiedzialne za transport, regulacje gospodarki hormonalnej 1 odpowiedz
immunologiczng. Tym samym pokazano, iz czasteczki pochodzace z pozywienia moga
stanowi¢ nowe molekularne modulatory niektérych waznych proceséw biologicznych
zachodzacych w naszym organizmie. Wyniki otrzymane w powyzszym projekcie doktadaja
kolejng ,,cegietke” do tworzacego si¢ stosu informacji o czasteczkach miRNA egzogennego
pochodzenia, ich stabilno$ci w trudnych warunkach i nieznanych dotad rolach w zywych
organizmach. Niewatpliwie stanowig one bardzo dobra motywacje do dalszego i wnikliwego
zbadania tematu, a w pdzniejszej perspektywie dostarczy¢ moga nowych mozliwosci
zastosowania tychze czasteczek m. in. do celow terapeutycznych. Dokladny opis
przeprowadzonej analizy oraz jej wyniki zawarte zostaly w pracy opublikowanej w
czasopismie PLOS One 2014 9(6): €99963.

2.
Histon H1 jako kluczowy skladnik systemu komunikacji genom-srodowisko u roslin
Zespot prof. dr hab. Andrzeja Jerzmanowskiego.

Podstawowym mechanizmem regulacji ekspresji genéw u eukariontdw jest regulacja
fizycznej dostgpnosci DNA dla maszynerii transkrypcyjnej. Odbywa si¢ ona za
posrednictwem modyfikacji sktadu wariantowego oraz modyfikacji potranslacyjnych biatek
histonowych, ktore wraz z DNA sa podstawowym i uniwersalnym sktadnikiem chromatyny
eukariotycznej. Obok histonow rdzeniowych (H2A, H2B, H3 i H4) tworzacych oktameryczne
rdzenie podstawowej jednostki strukturalnej chromatyny — nukleosomu, w jadrze
komorkowym wystgpuja takze histony facznikowe (HI). W odrdznieniu od histonow
rdzeniowych, lokuja si¢ one na zewnatrz nukleosomu, i maja zasadniczy udzial w tworzeniu
stabilnych chromatynowych struktur wyzszego rzedu, uwazanych za podstawowa przyczyne
niedostepnosci DNA chromosoméw dla biatek regulatorowych. Wyniki uzyskane w zespole
A. Jerzmanowskiego dokumentujg role wyspecjalizowanego wariantu histonu tgcznikowego
HI w bezposrednim przekazywaniu sygnatéw Srodowiskowych, jako kluczowego ogniwa
mechanizmu odpowiedzialnego za przeprogramowywanie rozwoju i fizjologii roslin w
odpowiedzi na zmian¢ warunkow zewngtrznych. RoSliny, jako organizmy osiadle,
wyksztalcity wyjatkowo sprawne i1 skuteczne mechanizmy adaptacji do abiotycznych stresow
srodowiskowych. Podstawowa role w tych mechanizmach gra kwas abscysynowy (ABA),
fitohormon raptownie indukowany w odpowiedzi na zmiang warunkow zewngtrznych. Od
ponad dwoéch dziesiecioleci wiadomo, ze rosliny, oprocz kanonicznych (gléwnych) wariantow
histonu tgcznikowego, posiadaja stare ewolucyjnie warianty, ktére ulegaja indukcji w
odpowiedzi na stres abiotyczny i ktorych poziom ekspresji jest wyjatkowo wrazliwy na kwas
abscysynowy. Pomimo to, ich rola w adaptacji do stresu pozostawata dotad niewyjasniona. U
modelowej rosliny Arabidopsis thaliana wystepuja trzy nie alleliczne warianty histonu H1:
dwa gtéwne (HI. I HI1.2 ) oraz streso-indukowalny wariant H1.3. W zespole A.
Jerzmanowskiego wykazano, ze u Arabidopsis indukowany przez stres wariant H1 jest
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niezb¢edny do wlasciwej adaptacji do niekorzystnych warunkéw Srodowiskowych, w
szczegoOlnosci ograniczenia dostepnosci podstawowych dla roslin zasobow, §wiatta 1 wody.
Poszukiwanie molekularnego podioza tej funkcji doprowadzito do odkrycia, ze streso-
indukowalny H1, podobnie jak pionierskie czynniki transkrypcyjne typu FoxA u zwierzat,
wigze si¢ do chromatyny z superszybka dynamikg oraz rozpoznaje i preferencyjnie dotacza
si¢ do silnie pozycjonowanych nukleosomoéw zawierajagcych histon H3 z trojmetylowang
lizyng 4, znanym epigenetycznym znacznikiem pamig¢ciowym rejonéw chromatyny, w
ktorych aktywnie zachodzita lub aktualnie zachodzi transkrypcja. Znaczace ilosci biatka
streso-indukowalego H1 pojawiajace si¢ w warunkach potaczonych streséw ograniczenia
swiatta 1 wody konkuruja o miejsce wigzania w preferowanych przez siebie rejonach z
glownymi wariantami H1, ktorych rola polega na utrzymywaniu chromatyny w stanie
nieaktywnym transkrypcyjnie. O tym, ze prowadzi to do nowego globalnego profilu
dostepnosci chromatynowego DNA, $wiadczy zaleznos¢ od streso-indukowalnego H1
charakterystycznej dla odpowiedzi stresowej de novo hipermetylacji genomowego DNA. W
oparciu o powyzsze wyniki zaproponowano, ze pozostajacy pod niemal wylaczng kontrola
kwasu abscysynowego, indukowany stresem wariant H1 umozliwia bezposrednie
przetwarzanie bodzcéw Srodowiskowych na zmiany w aktywno$ci aparatu genetycznego.
Wykazano réwniez, ze ewolucja streso-indukowalnych form H1 dokonala si¢ w tym samym
czasie, co wydzielenie si¢ okrytonasiennych (kwiatowych), okoto 140 milionéw lat temu,
odgrywajac prawdopodobnie istotng role w ogromnym rozprzestrzenieniu si¢ na Ziemi tej
dominujacej dzi$ na §wiecie grupy roslin. Powyzsze ustalenia w sposob istotny zwigkszaja
wiedz¢ o molekularnych mechanizmach umozliwiajacych interakcje pomigdzy genomem a
srodowiskiem u ro$lin, to jest w obszarze o wielkim znaczeniu dla wspotczesnej biologii.

3.
Rola kompleksu GINS w ksztaltowaniu wiernosci replikacji DNA
Zespot prof. dr hab. Iwony Fijatkowskiej

Replikacja DNA jest procesem angazujacym wiele roznych biatek w celu zachowania
wiernosci powielanego materiatu genetycznego. W proces replikacji DNA w komorkach
eukariotycznych zaangazowane s3 3 gléwne polimerazy DNA: polimeraza alfa (Pol a)
rozpoczynajaca replikacjc DNA na obu niciach, polimeraza epsilon (Pol €) bioraca udziat w
syntezie nici wiodacej 1 polimeraza delta (Pol d) replikujaca ni¢ opdzniong. Polimerazy DNA
s3 najwazniejszym elementem odpowiedzialnym za wierng syntez¢ DNA. W sktad kompleksu
replikacyjnego, zwanego replisomem, wchodzi rowniez szereg bialek petlnigcych funkcje
strukturalne i/lub regulacyjne. Ich rola w ksztattowaniu wiernosci replikacji DNA budzi coraz
wieksze zainteresowanie. Wykazano, ze w komorkach nowotworowych obecne sg mutacje w
genach kodujacych niekatalityczne biatka wchodzace w sktad replisomu. Takimi biatkami sa
migdzy innymi cztery podjednostki (Psfl, Psf2, Psf3 oraz SldS5) niedawno odkrytego
kompleksu GINS. Wykazano, ze wysoce konserwowany w komorkach eukariotycznych,
kompleks GINS pelni istotne znacznie zarowno na etapie inicjacji jak 1 elongacji replikacji
DNA, jest elementem wigkszego kompleksu CMG posiadajacego aktywnos¢ helikazy
replikacyjnej, wchodzi w interakcj¢ z holoenzymem Pol e. Biatka kompleksu GINS sg
niezbedne dla zycia komorki S. cerevisiae.

Celem prac prowadzonych w pracowni prof. Iwony Fijatkowskiej bylo wyjasnienie roli
kompleksu GINS, w utrzymaniu stabilno$ci materiatu genetycznego, a szczeg6lnie w kontroli
wiernosci replikacji DNA. Wykazano, ze mutacje w kompleksie GINS, wptywaja znaczaco
na oddziatywania pomi¢dzy helikazga CMG a polimeraza epsilon. Zerwanie tych oddzialywan
powoduje wzrost poziomu mutagenezy spontanicznej, zwieksza udzial mutagennej
polimerazy zeta (Pol () oraz umozliwia dostgp polimerazie delta do nici wiodacej, tamigc
dogmat udzialu gléwnych replikaz na poszczegdlnych niciach DNA (wiodacej czy
opoznionej).
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Uzyskane wyniki wykazuja istotny wptyw niekatalitycznych elementow replisomu na
ksztattowanie wiernosci replikacji DNA. Sugeruja, ze kompleks GINS moze pemié role
stabilizatora odpowiedzialnego za utrzymanie integralnosci genetycznej komorki
S. cerevisiae. (Grabowska et al. Molecular Microbiology [2014] 92: 659-680).

— Najwazniejsze w roku sprawozdawczym osiggni¢cie dziatalno$ci naukowej jednostki
0 znaczeniu ogdlnospotecznym lub gospodarczym zwigzane z dzialalno$cig naukowa lub
tworcza, jezeli zjawisko wystapito, (krotki opis, ok. 500 znakow).

Nie bylo w 2014 r.

— Wybrane wazniejsze zastosowania wynikéw badan naukowych lub prac rozwojowych o
znaczeniu spotecznym (np. w zakresie ochrony zdrowia, ochrony srodowiska i dziedzictwa
przyrodniczego, ochrony zabytkéw i dziedzictwa kulturowego, inne) i gospodarczym
(m.in. nowe technologie, wdrozenia, licencje); dzialania zwigkszajace innowacyjnosc,
jezeli zjawisko wystgpito, (krotki opis, ok. 500 znakdéw).

Szczepionka przeciw grypie - innowacyjne otrzymywanie antygenéw podjednostkowych.
Projekt PBS2/A7/14/2014
prof. dr hab. Agnieszka Sirko, prof. dr hab. Jacek Bardowski, dr Edyta Kopera

Celem projektu jest stworzenie podstaw systemu otrzymywania szczepionek przeciw grypie,
majacych chroni¢ przed masowymi zoonozami zwierzeta hodowlane i ludzi z grup ryzyka
zawodowego. Nowatorskim elementem systemu jest uzyskiwanie bezpiecznych biologicznie
szczepionek podjednostkowych, opartych na rekombinowanych wariantach hemaglutyniny,
otrzymanych metodami inzynierii genetycznej w prostych i tanich uktadach ekspresyjnych.
Osig projektu jest wykorzystanie zaawansowanych metod szczepien genetycznych
szczepionkami DNA. Wyniki tych szczepien beda okresla¢ najaktywniejszy w wywotaniu
odpornos$ci typ wariantu. Wyznaczy to dalszg strategi¢ otrzymywania antygenow biatkowych
o zoptymalizowanej sekwencji, podawanych w zaleznosci od grupy docelowej tradycyjna
droga infekcyjna (ludziom) lub wlasng wypracowang w projekcie, droga pokarmowa
(zwierzetom). W dalszej perspektywie uzyskana zostanie mozliwo$¢ krajowej produkcji
szczepionek przeciw roéznym wariantom wirusa grypy. Prace te stworza platforme
natychmiastowego reagowania na infekcje wirusami gryp 1 umozliwig szybka produkcje
szczepionek ochronnych.

11.4. Dzialalnos$¢ jednostki o charakterze innowacyjnym, aplikacyjnym

I1.4.1. Ochrona wlasnosci intelektualnej (dotyczy uprawnien jednostki z tytutu patentu/prawa
ochronnego w mys$l obowigzujacych aktow prawnych z zakresu ochrony wtlasnosci
przemystowej), w tym:

— wykaz uzyskanych patentow (tytul/data decyzji/nr patentu/kraj),

Data

Tytul patentu decyzji

Numer patentu Kraj

Wektorowa czasteczka wirusopodobna, sposob
jej wytwarzania, zastosowanie wektorowej
czasteczki wirusopodobnej oraz kompozycja | 01.07.2014 | U.S. 8,765,666 B2 USA
farmaceutyczna zawierajaca wektorowa
czasteczke wirusopodobng.
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Rekombinowana molekuta DNA, kaseta ekspresyjna,
wektor DNA, plazmid binarny, komorka roslinna,

sposob otrzymywania polipeptydu w eukariotycznym | 27.10.2014 P.392772 Polska

gospodarzu oraz zastosowanie rekombinowanej
molekulty DNA

— wykaz uzyskanych praw ochronnych na wzory uzytkowe (tytut/data decyzji/nr
swiadectwa/kraj).
Nie bylo w 2014 r.

I1. 5. Dzialalno$¢ jednostki na rzecz terytorialnych struktur samorzadowych

(krotki opis)

— prowadzenie, wspieranie badan naukowych i prac rozwojowych z obszaru tematyki
regionalnej;

— inicjowanie i prowadzenie prac oraz studidéw koncepcyjnych zwigzanych z regionem;

— inne formy dziatalno$ci jednostki w zakresie wspotpracy z samorzadem terytorialnym.
Nie bylo w 2014 r.

11.6. Ksztalcenie i rozwéj kadry naukowej

11.6.1. Wykaz uzyskanych tytutéw i stopni naukowych pracownikoéw jednostki w roku
sprawozdawczym:

— profesora nadany przez Prezydenta RP (imig i nazwisko pracownika)

Dziedzina i zakres
nadanego tytulu naukowego
Andrzej Dziembowski nauki biologiczne

Imi¢ i nazwisko

— doktora habilitowanego (imie i nazwisko pracownika, tytut pracy habilitacyjnej, dziedzina i zakres
nadanego stopnia naukowego)

Dziedzina i zakres

Imig¢ i nazwisko Tytul pracy habilitacyjnej nadanego stopnia naukowego
Identyfikacja funkcji kompleksow
Tomasz Jacek SWI/SNF w regulacji rozwoju i nauki biologiczne; dyscyplina
Sarnowski przekazywaniu sygnatlu za pomocag naukowa biologia

hormono6w u Arabidopsis thaliana.

Bialka kapsydu adenowirusa, ich
oligomeryzacja i potencjalne
zastosowanie terapeutyczne.

Ewa Janina
Szotajska

nauki biologiczne; dyscyplina
naukowa biologia

— doktora (imie, nazwisko pracownika, tytut pracy doktorskiej, dziedzina i zakres nadanego stopnia
naukowego)

Dziedzina i zakres

Imi¢ i nazwisko Tytul pracy doktorskiej nadanego stopnia naukowego

Ilo$ciowy model translacji,

Marlena Siwiak opracowany w czasie . nauki blologlczn_e; _dyscyplma
rzeczywistym, na poziomie catej naukowa biofizyka
komorki.

I11. 185



11.6.2. Wykaz

tytutow 1

stopni

naukowych nadanych przez jednostk¢ w

roku

sprawozdawczym innym osobom (niezatrudnionym w jednostce):

— profesora nadany przez Prezydenta RP (imig i nazwisko)

Imi¢ i nazwisko

Dziedzina i zakres

nadanego tytulu naukowego

Agnieszka Chacinska

nauki biologiczne

Anna Lankoff

nauki biologiczne

— doktora habilitowanego (imig, nazwisko, tytut pracy doktorskiej, dziedzina i zakres nadanego stopnia

naukowego)
Nie bylo w 2014 r.

— doktora (imig, nazwisko, tytut pracy doktorskiej, dziedzina i zakres nadanego stopnia naukowego)

Imi¢ i nazwisko

Tytul pracy doktorskiej

Dziedzina i zakres
nadanego stopnia naukowego

Michat Jakub Pietal

Nowe metody i narz¢dzia
bioinformatyczne do analizy
kontaktow wewnatrz- i
migdzyczasteczkowych w biatkach,
kwasach nukleinowych i ich
kompleksach.

nauki biologiczne; dyscyplina
naukowa biochemia

Dorota Matelska

Identyfikacja i analiza
poréwnawcza wybranych
motywow cis-regulatorowych
niekodujacego RNA w bakteriach.

nauki biologiczne; dyscyplina
naukowa biochemia

Piotr Gawronski

Molekularna, fizjologiczna i
bioinformatyczna analiza sygnatlow
komorkowych regulujacych
odpowiedzi na stresy biotyczne i
abiotyczne u ro$lin wyzszych.

nauki biologiczne; dyscyplina
naukowa biochemia

Pawel Burdiak

Charakterystyka funkcjonalna
rodziny kinaz receptoropodobnych
bogatych w cysteing (CRK) u
Arabidopsis thaliana.

nauki biologiczne; dyscyplina
naukowa biochemia

Magdalena Gorecka

Migdzy- 1 wewnatrzkomorkowe
sygnaty regulujace ekspresje
PEROKSYDAZY
ASKORBINIANOWEJ 2 oraz
odpowiedzi aklimatyzacyjne i
obronne u roslin wyzszych.

nauki biologiczne; dyscyplina
naukowa biochemia

Elzbieta
Kochanowicz

Drozdzowe biatko Spl2, jako nowy
substrat in vitro kinazy biatkowe;
CK2.

nauki biologiczne; dyscyplina
naukowa biochemia

Robert Swider

Development of Multisite Directed
Inhibitors of CK2.

nauki biologiczne; dyscyplina
naukowa biochemia
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11.6.3. Studia doktoranckie:

Liczba uczestnikéw studium

Liczba uczestnikéw pobierajacych stypendia

W tym: przyjeci w w tym: przyznane
ogotem roku ogotem przez jednostke PAN
sprawozdawczym prowadzgcq studium
148 21 99 65

11.6.3.1. Wykaz uzyskanych doktoratow w ramach studiow doktoranckich pod kierunkiem

promotora z jednostki PAN:

Imi¢ i nazwisko

Tytul pracy doktorskiej

Dziedzina i zakres
nadanego stopnia
naukowego

Lidia Borkiewicz

Poszukiwanie roli kinaz biatkowych
zaleznych od wapnia w
przekazywaniu sygnalow stresow
abiotycznych u ro$lin.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Ewa Krzywinska

Regulacja aktywnosci kinaz SnRK?2
niezaleznych od ABA przez fosfatazy
biatkowe.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Daniel Buszewicz

Identyfikacja, lokalizacja genomowa i
charakterystyka funkcjonalna deacetylazy
histonowej HD2C Arabidopsis.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Grzegorz Moniuszko

Udziat biatek z rodziny UP9/LSU w
reakcji odpowiedzi roslin na deficyt
siarki.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Artur Biela

Hamowanie enzyméw szlaku naprawy
przez wycinanie zasad poprzez utlenianie
motywu palca cynkowego.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Hanieh H. Ariani

Structural aspects of Ni(ll) — assisted
peptide bond hydrolysis.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biofizyka

Kinga Rutowicz

Rola histonow lacznikowych w
modulacji struktury chromatyny w
rozwoju i w odpowiedzi na stres
abiotyczny u Arabidopsis thaliana.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Ewa Grabowska

Udziat biatka Psfl w ksztattowaniu wier-
nosci replikacji chromosomalnego DNA.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Krzysztof Glabski

Rola potencjalnych partneréw biatek Par
w segregacji chromosomow, podziale
komoérkowym 1 ruchliwosci
Pseudomonas aeruginosa.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Aleksandra Markowska

Analiza minireplikonu plazmidu RA3 o
szerokim spektrum gospodarzy z grupy
niezgodnosci IncU.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Urszula Wronska

Rola kompleksu GINS w ksztattowaniu
wiernosci replikacji DNA w komorkach
Saccharomyces cerevisiae.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Zaneta Jastrzebska

Fosforylacja ligazy ubikwitynowej Rsp5 i
jej wptyw na funkcjonowanie komorek

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa

1. 187




drozdzy S. cerevisiae.

biochemia

Iwona Brzozowska

Charakterystyka funkcjonalna systemu
toksyna-antytoksyna plazmidu
pSM19035.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Katarzyna Zientara-Rytter

Identyfikacja oraz charakterystyka
receptora selektywnej autofagii z tytoniu.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Marcin Mielecki

Oddzialywanie kinaz biatkowych JAK
oraz RIO z pochodnymi kwasu
cynamonowego.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Izabela Zawisza

Wplyw syntetycznych modyfikacji
aminokwasow na kompleksowanie jonow
metali 1 hydroliz¢ wigzania peptydowego.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

Kamila Maliszewska-

Rola biatka TFIIS4 w regulacji
rearanzacji genomowych z udziatem

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa

Olejniczak niekodujacych RNA u Paramecium . )
X biochemia
tetraurelia.
Rola bakteryjnego czynnika HopQ1 w nauki biologiczne;
Fabian Giska modulowaniu odpowiedzi ro$lin na dyscyplina naukowa
infekcje. biochemia
Architecture of the CCR4-NOT complex nauki biologiczne;
Marta Ukleja from Schizosaccharomyces pombe, a dyscyplina naukowa
multifunctional cellular machine. biochemia
Genetic and molecular characterization of nauki plologlczne;
Yanwu Guo dyscyplina naukowa

novel DOGL1 regulators.

biologia

Wojciech Siwek

The mechanism of action of N6-
methyladenine dependent restriction
endonuclease R.Dpnl.

nauki biologiczne;
dyscyplina naukowa
biochemia

11.6.4. Udzial pracownikéw jednostki w roznych formach ksztalcenia podoktorskiego w

instytucjach

zagranicznych (studia,

staze, stypendia, inne,

ukonczone w

roku

sprawozdawczym). Dotyczy 0sob, ktére bedac pracownikami jednostki, uczestniczyly w tych

formach ksztalcenia.

.. Wybrane uzyskane
Imie i . , Okres U
. Zagraniczny osrodek Forma . najwazniejsze rezultaty
nazwisko . ksztalcenia,
. naukowy ksztalcenia badawcze (ew.
pracownika rok od-do L
publikacje)
Analiza proteomiczna
. Ernst-Moritz-Arndt- . 2014.04.22- odpowled2| bakerii
Piotr Golec T . Staz morskich na stres
University in Greifswald 2014.06.07 . L
oksydacyjny. Publikacja
W przygotowaniu.
. Przeprowadzon ni
Institute of Molecular, epro adzono badania
architektury systemu
Cellular and Systems . .
Adam Bioloav. University of staz 2014 korzeniowego roslin
Jozwiak gy, Y0 z 02.12-16.12 | rzodkiewnika z mutacjami
Glasgow, Great Britain )
w genach kodujacych
prof. A. Amtmann )
reduktazy poliprenolu.
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Adam
Jozwiak

Tohoku University,
Sendai, Japan,
prof. H. Sagami

staz

2014
07.24 -08.14

Przeprowadzono badania
sktadu lipidowego tkanek
wybranych roslin. Prébki
zawierajace dtugotan-
cuchowe lipidy zostaly
zebrane do dalszych
analiz fizykochemicz-
nych w IBB PAN.

Anna Kulik

Université De
Bourgogne, Dijon,
France,
prof. D. Wendehenne

staz

2012-2014

Astier J, Kulik A, Koen
E, Besson-Bard A,
Bourque S, Jeandroz S,
Lamotte O, Wendehenne
D. , Protein S-
nitrosylation: what's
going on in plants?”, Free
Radic Biol Med. 2012
Sep 1;53(5):1101-10.

Koen E, Trapet P, Brulé
D, Kulik A, Klinguer A,
Atauri-Miranda L,
Meunier-Prest R, Boni G,
Glauser G, Mauch-Mani
B, Wendehenne D,
Besson-Bard A. ,,3-
Aminobutyric Acid
(BABA)-Induced
Resistance in Arabidopsis
thaliana: Link with Iron
Homeostasis.”, Mol Plant
Microbe Interact. 2014
Nov;27(11):1226-40.

Trapet P, Kulik A,
Lamotte O, Jeandroz S,
Bourque S, Nicolas-
Frances V, Rosnoblet C,
Besson-Bard A,
Wendehenne D. ,NO
signaling in plant
immunity: A tale of
messengers.”,
Phytochemistry. 2014
Apr 5. pii: S0031-
9422(14)00134-4. doi:
10.1016/j.phytochem.2014
.03.015. [Epub ahead of
print]

Kulik A, Noirot E,
Grandperret V, Bourque
S, Fromentin J,
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Salloignon P, Truntzer C,
Dobrowolska G, Simon-
Plas F, Wendehenne D.
»Interplays between nitric
oxide and reactive
0Xygen species in
cryptogein signalling.”,
Plant Cell Environ. 2014
Feb 10. doi:
10.1111/pce.12295.
[Epub ahead of print]
PMID: 24506708

Jadwiga
Nieminuszczy

Weatherall Institute of
Molecular Medicine,
university of Oxford,

dr Wojciech Niedzwiedz

staz 2010-2014

Schwab R.A,,
Nieminuszczy J., Shin-ya
K., Niedzwiedz W.
,FANC] couples
replication past natural
fork barriers with
maintenance of
chromatin structure.”,
Journal of Cell Biology
(2013) 201(1): 33-48

Przemystaw
Plocinski

Genome Damage &
Stability Centre,
University of Sussex

staz 2014-2016

Wyniki badan zostang
wykorzystane w
publikacji naukowej

Anna
Szambowska

Leibniz Institute for Age
Research, Jena, Niemcy

2011.07-

staz 2014.12

Szambowska A., Tessmer
., Kursula P., Usskilat
C., Prus P., Pospiech H.,
Grosse F.

,»DNA binding properties
of human Cdc45 suggest
a function as molecular
wedge for DNA
unwinding.”,

Nucleic Acids Research
(2014) 42(4): 2308-2319
Olszewski P.,
Szambowska A.,
Baranska S., Narajczyk
M., Wegrzyn G.,
Glinkowska M.

,»A dual promoter system
regulating A DNA
replication initiation.”,
Nucleic Acids Research
(2014) 42(7): 4450-4462
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11.6.5. Opieka nad studentami

Liczba studentow

Liczba prac magisterskich wykonanych pod kierunkiem

odbywajacych praktyki w pracownikéw naukowych jednostki PAN
jednostce PAN
ogélem ogélem w uczelniach w jednostkach
macierzystych PAN
94 46 10 35

11.7. Dzialalnos$¢ dydaktyczna pracownikow jednostki

Liczba oséb prowadzacych, ogotem:
wyszczegolnienie zajecia ze studentami wyklady (inne, poza
(wyklady, ¢wiczenia zajeciami ze studentami)
seminaria, itp.)
1. w kraju 20 14
a) w uczelniach wyzszych 20 4
b) w innych instytucjach 10
2. za granicg 2 1

Wykaz krajowych i/lub zagranicznych o$rodkéw naukowych, w ktorych pracownicy
jednostki prowadzili dziatalno$¢ dydaktyczng w roku sprawozdawczym.

Ip Nazwa placowki Kraj
1. | Instytut Biologii Do$wiadczalnej PAN im Nenckiego, Warszawa Polska
9 Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin - Panstwowy Instytut Polska
" | Badawczy w Mtochowie, Mtochow
3 Miedzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej 1 Komorkowej, p
: olska
Warszawa
4. | Politechnika Warszawska, Warszawa Polska
5. | Szkota Gléwna Gospodarstwa Wiejskiego, Warszawa Polska
6. | Uniwersytet Gdanski, Gdansk Polska
7. | Uniwersytet Warszawski, Warszawa Polska
8. | Tohoku University, Sendai Japonia
9 Center of Molecular Bioscience, University of the Ryukyus, Japonia
" | Senbaru, Nishihara, Okinawa
10. | Hong Kong University of Technology, Hong Kong Hong Kong

11.8. Wspolpraca z zagranica
11.8.1. Umowy i porozumienia o wspotpracy naukowej zawarte przez jednostke z partnerem
zagranicznym

kraj partner nazwa dokumentu (?kres .
obowigzywania
Belgia B:{i\\f\eﬁs\i@” gﬁg’;‘;’ Ghent PITN-GA-2010-264296 |  2011-2014
Dr. T. Kroj (Chair of the FA COST Action
EU Action) FA1208 2013-2017
Dr. R. Barrio (Chair of the COST Action BM1307
EU Action) MOU COST 047/13 2013-2017
Francja dpéog'trﬁ'&%};gne;rg?ggjﬁ;“e MPD/2009-3/2 2011-2014
Francja B;‘tizig'legeclgigggﬁér'gﬁgt“t PITN-GA-2010-264296 |  2011-2014
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Agronomique (INRA), Paris

Dr. B. Séraphin, Institut de
Génétique et de Biologie
Moléculaire et Cellulaire

Francja (IGBMC), Centre Européen Umowa partnerska 2013-2016
de Recherche en Biologie et
en Médecine (CERBMGIE)
Prof. O. Lefebvre
Institute of Biology
Francja Technologies - Saclay MPD/2009-3/2 2010-2015
(iBiTec-S), CEA, Gif-Sur-
Yvette
Convention
Dr E. Bidenko, Institut Internationale de
Francja Micalis, UMR1319, INRA, Cotutelle de These 2011-2015
Jouy-en-Josas DRI/GL/AVICJ-
26/05/05
Francja Dr M. Mercier-Bonin French
Natl_onal Institute for MPD/2009-3/2 9010-2015
Agricultural Research
INRA, Paris
Prof. M. Coll, Institute of
Hiszpania Research in Biomedicine, 2012/04/M/NZ1/00068 2012-2015
Barcelona
Holandia Dr._D. I__efebe_r_, Radboud Projekt Harmonia 2013-2016
University, Nijmegen
Holandia | D L+ J: De Kok, University | o r\ g p 9010-264206 | 20112014
of Groningen, Groningen
Prof. J. Parker, Max Planck
. Institut fiir
Niemcy Pflanzenziichtungsforschung, MPD/2009-3/2 2010-2015
Kolonia
. Prof. R. Hell, Universitat
Niemcy Heidelberg, Heidelberg PITN-GA-2010-264296 2011-2014
Dr Rainer Hoefgen, Max-
Planck-Institut fiir
Niemcy Molekulare PITN-GA-2010-264296 2011-2014
Pflanzenphysiologie,
Kolonia
Prof. dr Ralf Erdmann, Ruhr- UMO-
Niemcy Universitat Bochum, 2013/08/M/NZ3/01028 2013-2016
Bochum
Prof. A. Klungland, Oslo
University Hospital, POL-
Norwegia D_epartment o_f Molecular NOR/196258/59/2013 2013-2016
Biology, Institute of
Microbiology, Oslo
Dr R. Storvold, Norwegian POL-
Norwegia Research Insitute Tromsg, NOR/203156/70/2013 2013-2016
Tromsg
. Prof. R. A. Engh, University POL-
Norwegia | of Tromse, Tromss NOR/203156/70/2013 2013-2016
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Prof. Dzung B. Diep

. . L UMO-
Norwegia N_orweglan University of 2013/08/M/NZ9/01025 2013-2016
Life Science, Oslo
usa | Frof A Hopper, Ohio State MPD/2009-3/2 2010-2014
University, Columbus
Protocol to the agrement
on scientific cooperation
Dr. T. Kiss, University of between The Pollish
Weery Szeged, Szeged Academy of Sciences 2014-2016
and The Hungarian
Academy of Sciences
. Prof. K. Ayscough,
I;/:/ ;falﬁ?a University of Sheefield, POKL'(?éd?f’Z'OO'OO' 2014
Sheffield
Wielka | Dr. S. Kopriva, John Innes | o\ Ga2010-264206 | 20112014
Brytania Institute, Norwich
Wielka Dr. M. Hawkesford,
Brytania Rothamsted Research, _ PITN-GA-2010-264296 2011-2014
Harpenden, Hertfordshire
Prof. G. A. Sacchi,
Wtochy Universita Degli Studi Di PITN-GA-2010-264296 2011-2014

Milano, Milano

11.8.2. Zagraniczne instytucje naukowe, z ktdérymi jednostka wspolpracuje w sposob ciagly bez
zawartego porozumienia

Krai artner nazwa okres
J P dokumentu | obowiazywania
MSc M. M. Santos, Instituto Antartico
Argentyna Argentino — Division Biologia, Buenos Aires, - -
Argentina
Australia University of Melbourne, Melbourne - -
i Dr. L. Emmerson, University of Tasmania,
Australia - -
Hobart
Prof. R. Maleszka, Australian National
Australia University, Canberra, Australia, - -
hydroksymetylacja
Belgia Vlaams Instituut voor Biotechnologie, Ghent - -
Belaia Veterinary and Agrochemical Research i i
g Centre CODA-CERVA, Brussells
. Dr M. A. Molina-Montenegro, Universidad
Chile . . - -
de Concepcion, Concepcion
. Dr Marely Cuba Diaz, Universidad de Chile,
Chile . - -
Santiago
Chiny Z. Liu, Nanjing University, Jiangsu - -
Prof. V. Zarsky, Academy of Sciences of the
Czechy Czech Republic Institute of Experimental - -
Botany, Prague
. Prof. T. H. Jensen, Aarhus Universitet,
Dania - -
Aarhus
Biomedicum Helsinki, Institute of
Finlandia Biomedicine, Biochemistry/Developmental - -

Biology, Meilahti Clinical Proteomics Core
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Unit, University of Helsinki, Helsinki

Prof. J.P. di Rago, Institut de Biochimie et

Francja Génétique Cellulaires, CNRS, Bordeaux
Francja Université de Bourgogne, INRA, Dijon
Francja Prof. M. Saparbaeyv, Instituj[ dez C_?ancérologie
Gustave Roussy, CNRS, Villejuif
Prof. B. Castaign, DNA repair: structural and
Francja functional approaches group, Centre de
Biophysique Moléculaire, Orleans
Francja Exgrcisg & Health Resgarch Laboratory,
Université Joseph Fourier, Grenoble,
. Cea Leti - Clinatec / Innovation platforms,
Francja
Grenoble
Prof. A. Edelman, INSERM, U845, Institut
Francja Cochin, Faculte de Medecine, Universite
Paris Descartes, Paris
. : Prof. F. de la Cruz, University of Cantabria,
Hiszpania .
Cantabria
Hiszpania Prof. J.M. Valpuesta, yniversi(_jad
Complutense de Madrid, Madrid
Consejo Superior de Investigaciones
Hiszpania Cientificas - Instituto de Productos Lacteos
de Asturias, Asturias
Holandia Universiteit van Amsterdam, Amsterdam
Holandia Rijksuniversiteit Groningen, Groningen
Holandia Leiden University, Leiden
Irlandia The Queen’s University of Belfas, Belfastt
Izrael Hebrew University of Jerusalem, Jerusalem
Izrael Weizmann Institute of Science, Rehovot
Prof. H. Sagami, Institute of
Japonia Multidisciplinary Research for Advanced
Materials, Tohoku University, Sendai
Prof. H. Araki, Division of Microbial
Japonia Genetics, National Institute of Genetics,
Shizuoka
Niemcy Westfalische Wilhelms University, Munster
Niemcy Max Planck Institute, K6ln
. Karlsruher Institut fiir Technologie,
Niemcy
Karlsruher
Niemcy Freie Universitit, Berlin
Niemcy prof. G. Doehlemann, Cologne Biocenter,
Universitit zu Koln, Koln
Niemcy DrJ. Lee,_Leibniz_-Institut fiir
Pflanzenbiochemie, Halle Saale
Niemcy Universitét Diisseldorf, Diisseldorf
Niemcy Prof. A. Jeltsch, Universitit Stuttgart,
Stuttgart
Niemcy Prof. T. Jurkowsk_i, Universitit Stuttge_trt,
Stuttgart, metylacja, hydroksymetylacja
. Prof. T. Lahaye, Universitit Tiibingen,
Niemcy

Tiibingen, biatka TAL
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Prof. M. Hecker, Ernst-Moritz-Arndt-

Niemcy University in Greifswald
Niemcy Pro_f. T._Schwede(, Ernst-Moritz-Arndt-
University in Greifswald
Niemcy Pro_f. U._Vo_lker, E_rnst-Moritz-Arndt-
University in Greifswald
Niemcy Freie Universitat, Berlin
Szwajcaria | Universitit Ziirich, Ziirich
N Universitdt Bern, Departement Klinische
Szwajcaria
Forschung, Bern
: Prof. G. Dallner, Stockholms Universitet,
Szwecja
Stockholm
Szwecja Pro_f. A._Ostlund-Farrants, Stockholms
Universitet, Stockholm
Ukraina Dr. G Milin_evsky, Taras $hevchenko
National University of Kyiv, Kyiv
Prof. M. Kurosu, The University of
USA Tennessee Health Science Center Memphis,
Tennessee
Dr. P. Mieczkowski, Departament of
USA Genetics School of Medicine University of
North Carolina, Raleigh
Prof. G. Coaker, University of California
USA .
Davis, Sacramento
Dr. G. Watters, Dr. J. Hinke, The Antarctic
USA Ecosystem Research Division, National
Oceanic & Atmospheric Administration, La
Jolla
USA Prof. A.Hopper, Ohio State University, Ohio
Prof. V. A Bohr, Laboratory of Molecular
USA Gerontology, National Institute on Aging,
Baltimore
Prof. L. Niedernhofer, Department of
USA Metabolism and Aging, The Scripps
Research Institute, Scripps Florida
USA Prof_. R, Schaaper, Nation_al Institute of
Environmental Health Sciences, Durham
Prof. J. Campbell, California Institute of
USA
Technology, Pasadena
USA Prof. A. Ballabio, Texas Children Hospital
oraz Baylor College of Medicine in Houston
USA Experimental Therapeutics Department, MD
Anderson Cancer Center, Houston, Texas
USA Yale University, New Haven
USA Department of Cell Biology and Physiology,
University of Washington, Saint Louis
USA Metheor Therapeutics Corp, Seattle
Prof. Ch. Chinopoulos, Semmelweis
Wegry

Egyetem, Budapest
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Wielka Dr R. Lloyd, University of Portsmouth,
Brytania Portsmouth

Wielka Prof. A. Amtmann, University of Glasgow,
Brytania Glasgow

Wielka Prof. Paul Frazer, University of London,
Brytania Surrey

Wielka Prof.C.M. Thomas, University of
Brytania Birmingham, Birmingham

Wielka Prof. D. Tollervey, Wellcome Centre for Cell
Brytania Biology, Edinbourgh

Wielka Dr. B. Latinkic, Cardiff University, Cardiff,
Brytania czynniki GATA

Prof. W. Niedzwiedz, The Weatherall

I;/:gteallﬁiaa Institute of Molecular Medicine, University - -
of Oxford, Oxford
Dr. V. Pallottini, Universita Degli Studi ) i
Wiochy Roma Tre, Rome
Wioch Universita degli Studi del Molise, ) i
Y Campobasso
Dr. D. Medina, Telethon Institute of Genetics
Wtochy - -

and Medicine (TIGEM), Naples

I1.8.3. Tematy realizowane we wspotpracy z zagranica — liczba tematéw ogotem 70
11.8.4. Uzyskane rezultaty wspotpracy:

We wspotpracy opublikowano 38 publikacji (4 kolejne w przygotowaniu), uzyskano 1 patent
w USA oraz zgloszono 20 wnioskow patentowych. Odbyta si¢ obrona doktoratu mgr inz
A.M. Kabali pod tytulem ,,Biogenesis of mitochondrial ATP synthase and its dysfunction
leading to diseases” (18.12.2014) zrealizowanego we wspéipracy. Na konferencjach
zaprezentowano 3 wspoOlne komunikaty konferencyjne. Opracowano test polaryzacji
fluorescencji dla wymodelowanych peptydow i biatka Epsilon

— wybrane rezultaty wspotpracy, np. wspolne publikacje, patenty, nowe metody badawcze i
technologie (krotki opis 3 wybranych wynikow).

1.

Segatto M., Manduca A., Lecis C., Rosso P., Jozwiak A., Swiezewska E., Moreno S., Trezza
V., Pallottini V.

Simvastatin treatment highlights a new role for the isoprenoid/cholesterol biosynthetic
pathway in the modulation of emotional reactivity and cognitive performance in rats.
Neuropsychopharmacology (2014) 39(4): 841-854

IF 7.833

Celem badan opisanych w pracy bylo wyjasnienie roli szlaku biosyntezy izoprenoidow, ze
szczegdlnym uwzglednieniem cholesterolu, w modulacji odpowiedzi emocjonalnej 1
konsolidacji pamigci (utrwalaniu nabytych informacji) u gryzoni. W pracy stosowano
inhibicje in  vivo oraz in  vitro  simwastatyng  reduktazy  3-hydroksy
3-metyloglutarylo koenzymu A (HMGR) - kluczowego enzymu regulujacego szlak
mewalonowy. Badane byly reakcje szczuréw (stado Wistar, trzymiesigczne samce)
traktowanych przez 21 dni simwastatyng — wykorzystujac testy behawioralne analizowano
interakcje socjalne, oceniano poziom Igku (test uniesionego labiryntu krzyzowego i test
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unikania miejsca). Po przeprowadzeniu testéw behawioralnych zwierzg¢ta u§miercano, z ich
mozgu izolowano cialo migdatowate (amygdala), hipokamp, kor¢ przedczotowsa (prefrontal
cortex), prazkowie grzbietowe i brzuszne (dorsal and ventral striatum) i uzyto do testow
biochemicznych. W celu uzyskania doktadniejszego wgladu w mechanizm molekularny
badanych procesow uzyto hodowli pierwotnych neuronéw hipokampa.

Inhibicia HMGR przez simwastatyng spowodowala indukcje stanéw podobnych
do lekowych w testach interakcji socjalnych, ale nie w te$cie uniesionego labiryntu
krzyzowego, a takze poprawila konsolidacj¢ pamieci w tescie unikania miejsca. Na poziomie
biochemicznym zaobserwowano zaburzenia w aktywnos$ci badanych prenylowanych bialek -
Rab3 (zaangazowane w uwalnianiu neurotransmiterow) i RhoA (regulujace plastycznos$c
synaptyczng).

Podsumowujac, uzyskane wyniki wskazuja iz szlak biosyntezy izoprenoidéw / cholesterolu
odgrywa kluczowa role w modulacji procesow emocjonalnych 1 poznawczych
u gryzoni.

2.

Mathys H., Basquin J., Ozgur S., Czarnocki-Cieciura M., Bonneau F., Aartse A.,
Dziembowski A., Nowotny M., Conti E., Filipowicz W.

Structural and biochemical insights to the role of the CCR4-NOT Complex and DDX6
ATPase in MicroRNA repression.

Molecular Cell (2014) 54(5): 751-765

IF 14.464

MikroRNA (miRNA) pelnig wazng role¢ w regulacji ekspresji gendéw poprzez hamowanie
translacji i przys$pieszanie degradacji mRNAi. Kompleks CCR4-NOT jest kluczem efektorem
dziatania miRNA oddziatujac z kompleksem RISC (ang. RNA-induced silencing complex).

Badania prowadzone we wspdlpracy z osrodkami w Szwajcarii 1 Niemczech pozwolily
przyblizy¢ nas do zrozumienia roli kompleksu CCR4-NOT w zaleznej od miRNA repres;ji
translacji. Odkryto molekularny mechanizm oddzialywania CCR40-NOT
z kompleksem RISC. Ponadto wykazalismy, ze kompleks Ccr4-NOT oddzialuje z helikaza
RNA DDX®6, wptywajac na jej aktywnos$¢ i promujac hamowanie translacji przez miRNA.

3.

Czerwinska J., Poznanski J., Debski J., Bukowy Z., Bohr V.A., Tudek B., Speina E.
Catalytic activities of Werner protein are affected by adduction with 4-hydroxy-2-nonenal.
Nucleic Acids Research (2014) 43(17): 11119-11135

IF 8.808

Badano  wplyw  jednego z  gléwnych  produktéw  peroksydacji  lipidow,
4-hydroksynonenalu (HNE) na przebieg zespolu Wernera (Werner syndrome, WS)
z upos$ledzong helikaza WRN. Pacjenci dotknigci WS cierpig na schorzenia charakterystyczne
dla podesztego wieku, takie jak katarakty, cukrzyca i choroby krazenia oraz pojawiaja si¢
u nich nowotwory tkanek migkkich. Wykazano, ze HNE hamowat helikazowa/ATPazowa,
a takze egzonukleazowa aktywnos¢ helikazy WRN zaréwno in vitro, jak
1w immunokompleksach oczyszczonych z ekstraktow komorkowych. Przy uzyciu
spektrometrii mas zmapowano miejsca addycji HNE do nastgpujacych aminokwasow:
Lys577, Cys727, His1290, Cys1367, Lys1371 i Lys1389. Modelowanie in silico
zasugerowalo, ze addukty Lys577 1 Cys727 zaburzaja struktur¢ biatka, co moze byc¢
potencjalnym mechanizmem hamowania aktywnosci przez HNE. Tak wiec, stres oksydacyjny
I addycja HNE do WRN moze przyczynia¢ si¢ do przedwczesnego starzenia.
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11.9. Miedzynarodowe centra naukowe (dzialajace w strukturze jednostki)
11.9.1. Dane organizacyjne:
- nazwa centrum/rok zatozenia/ dyrektor/przewodniczacy Rady Naukowej.
11.9.2. Dziatalno$¢ naukowa:

- faczna liczba opublikowanych prac;

- wybrane wyniki dziatalno$ci naukowej (krétki opis 3 wybranych wynikow).
I1.9.3. Dziatalnos$¢ dydaktyczna:
- krotki opis dziatalnosci dydaktyczne;.
11.9.4. Pozostate informacje, wynikajace ze specyfiki dziatania centrum (krotki opis).

11.10. Upowszechnianie i promocja osiagni¢¢ naukowych

I1.10.1.

Konferencje naukowe (debaty,

organizowane/ wspotorganizowane przez jednostke,
Liczba ogélem: 3
Z tego:

dyskus;je,

inne formy

spotkan naukowych)

l.p.

Nazwa konferencji

miejsce, data

Organizator,

wspolorganizatorzy

Rodzaj konferencji

mi¢dzynar

krajowa od.

Liczba

wystapien

8th International
Conference Inhibitors of
Protein Kinases,
Warszawa, Polska
21-25.09.2014

IBB PAN, UW,

IMDiK PAN

Cost meeting - "How can
plant metabolomics
research benefit from the
systems biology
revolution?", Warszawa,
Polska,
03-05.09.2014

COST Action

FA1006, IBB PAN

Cost meeting - " Pathogen-
Informed Strategies For
Sustainable Broad-
Spectrum Crop
Resistance"2nd Annual
Conference of the
SUSTAIN Action,
Zakopane, Polska
15-17.10.2014

COST FA 1208, IBB
PAN

W tabeli: liczba wystapien — taczna liczba wszystkich rodzajow wystapien konferencyjnych przedstawionych
przez pracownikow jednostki.

I1.10.2. Udziat jednostki w przedsiewzieciach promujacych 1 popularyzujacych wyniki badan
naukowych (np. festiwale i1 pikniki naukowe, wystawy 1 targi, w tym targi ksiazki,
artystyczne, inne): nazwa i miejsce imprezy, ewentualne wyrodznienia zwigzane z udzialem

jednostki w tej imprezie (krotki opis).

W ramach XVIII Festiwal Nauki (Warszawa, 19-28 wrzesnia 2014 r.) pracownicy Instytutu

przygotowali i przeprowadzili 2 spotkania festiwalowe:

I11. 198




1.

Arabidopsis — chwast w stuzbie nauki — M. Lirski, M. Kroten, S. Sacharowski, M. Cyrek,
R. Archacki

Rosliny to cenne narzedzia badawcze. W latwy sposdéb mozna uszkodzi¢ ich geny lub
wprowadzi¢ do ich genoméw obce geny. O tym, jak modyfikuje si¢ rosliny, jak wygladaja
cickawe mutanty i jak identyfikowac¢ rosliny transgeniczne za pomocg metody PCR.

2.

Jak §ledzi¢ biatko? — K. Galazka, J. Patryn, A. Palusinski, D. Gratkowska, B. Zugaj,

W laboratoriach zajmujacych si¢ biologia molekularng stosowane sg metody, ktoére pozwalaja
na identyfikacje 1 obserwacje wybranych bialek. Bedziemy obserwowaé jedno z bialek
roslinnych z dotaczonym znacznikiem GFP.

Oraz dwie lekcje dla mtodziezy

1.

Jak ,,zobaczy¢” geny plazmidowe u bakterii mlekowych?

A. Grylak, M. Chmielewska-Jeznach, Z. Truszkowska, R. Gorecki, M. Kowalczyk,
J. Bardowski

2.

Fermentowane artykuly spozywcze, otrzymywane przy udziale bakterii mlekowych,
sa smaczne 1 moga korzystnie wplywaé¢ na kondycje cztowieka. Zajrzymy do wngtrza
komorek, zobaczymy, czym si¢ r6znig i jak wyglada ich DNA.

Czym sg plazmidy 1 jakg rol¢ odgrywaja u bakterii?
Czym sa plazmidy? Jaka role odgrywaja u bakterii te czasteczki DNA? Dlaczego bakterie
staja si¢ niewrazliwe na antybiotyki i co majg plazmidy z tym wspdlnego?

11.11. Dzialalno$é zaplecza naukowego jednostki, o charakterze ogélnosrodowiskowym,
w tym:

11.11.1. Muzea, wystawy, kolekcje specjalne i eksponaty, banki zasobow m.in. genetycznych,
I In. w strukturze jednostki

— eksponaty, kolekcje — dziaty, grupy — krotki opis nabytkow w roku sprawozdawczym

— udostgpnianie zbiorow kolekcji 1 zasobodw (rodzaj zadan 1 ustug specjalistycznych — krotki
opis).

11.11.2. Laboratoria, stacje diagnostyczne, obserwatoria, prace terapeutyczne, itp.

— zadania, ustugi, s$wiadczenia (rodzaj zadan, ustug i swiadczen — krotki opis);

— uzyskane certyfikaty za wdrozenia systemow jakosci, migdzynarodowych, przyjetych w
UE (opis);

— uzyskane akredytacje Polskiego Centrum Akredytacji lub réwnorzednego, systemy
jakosci (opis).

I1.12. Nagrody i wyréznienia naukowe uzyskane przez pracownikow jednostki w roku
sprawozdawczym
11.12.1. Nagrody krajowe i zagraniczne przyznane za dziatalno$¢ naukowsg

nazwa-rodzaj nagrody/za co przyznana/przez kogo/komu
(m.in. Prezydenta RP, Prezesa Rady Ministrow, nagrody PAN, nagrody akademii nauk i
instytucji rownorzednych, nagrody resortowe, uczelni wyzszych, fundacji, towarzystw,
instytucji oraz 0sob dzialajagcych na rzecz nauki, nagrody przyznawane przez jednostke).
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Nazwa/rodzaj nagrody

Za co przyznana

Przez kogo przyznana

Komu

przyznana
Za zashugi dla
spotecznosci
akademickiej 1 S$wiata
Order Palm szkolnictwa, ktore Ministra Edukacji 3. Bardowski
Akademickich przyczynity si¢ do Narodowej Francji '
intelektualnej, naukowej i
artystycznej ekspansji
Francji w §wiecie
Stypendlum dla Stypendium za Minister Nauki i
wybitnych mtodych R . . P. Szczesny
. osiaggni¢cia naukowe Szkolnictwa Wyzszego
naukowcoOw

Stypendium dla
wybitnych mtodych
naukowcow

Stypendium za
osiggni¢cia naukowe

Minister Nauki i
Szkolnictwa Wyzszego

A. Muszewska

Nagroda Komitetu
Biotechnologii PAN
imienia Profesora
Wactawa Szybalskiego za

Za publikacje¢: Giska F.,
Lichocka M., Piechocki
M., Dadlez M., Schmelzer
E., Hennig J. and
Krzymowska M. (2013)
Phosphorylation of

Komitet Biotechnologii

najlepsza oryginalng prace HOEp f?jééffﬁ%l . PAN F. Giska
naukowg, opublikowang Pseudomonas syringae,
Vr\;;ggggzootl): dzfziz Creates a Binding Si_te for
Host 14-3-3 Proteins.
Plant Physiol. 161, 2049-
2061
Tytut plakatu: ,,Do we
stop analytical thinking
Nagroda za najlepszy halfway? Uncertainty
plakat na konferencji communication problems Ecological Society of
,,GfOe Annual Meeting are at the heart of Germany, Austria and M. Siwiak

2014” w Hildesheim,
Niemcy (8-12.09. 2014)

scientific activities.”
Autorzy: Tomasz
Wyszomirski, Marlena
Siwiak

Switzerland

RNA Institute Award

Za abstrakt na 25th tRNA
Conference, Kyllini,
Grecja, 21-25.09. 2014

The RNA Institute at
Albany (NY, USA)

A. Domanska
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Nagroda Dyrektora
Leibniz Institute for Age
Research, Jena (Niemcy)

Nagroda przyznana za
publikacje

Dyrektor : Leibniz
Institute for Age
Research, Jena Niemcy

A. Szambowska

| nagroda za najlepsza
publikacje w 2013 r

Za publikacje: ,,Uracil in
duplex DNA is a substrate
for the nucleotide incision
repair pathway in human
cells” opublikowang w
Proceedings of the
National Academy of
Sciences of the United
States of America 110:
E3695-703 (2013)

Komisja ds. Nagrod Rady
Naukowej IBB PAN

B. Tudek, P.
Prorok

Il nagroda za najlepsza
publikacje w 2013 r

Za publikacje:
“Exonuclease hDIS3L2
specifies an exosome-
independent 3'-5'
degradation pathway of
human cytoplasmic
mRNA” opublikowang w
EMBO Journal 32: 1855-
68 (2013)

Komisja ds. Nagrod Rady
Naukowej IBB PAN

Tomecki R.,
Cysewskl D.,
Lubas M.,
DziembowskKi
A.

Il nagroda za najlepsza
publikacje

Za publikacje: ,,AlkB
dioxygenase preferentially
repairs protonated
substrates: specificity
against exocyclic adducts
and molecular mechanism
of action” opublikowang
w Journal of Biological
Chemistry 288:432-
41(2013)

Komisja ds. Nagréd Rady
Naukowej IBB PAN

AM.
Maciejewska,
J. Poznanski,

Z. Kaczmarska,
B. Krowisz,
J. Nieminuszczy,
A. Polkowska-
Nowakowska,
E. Grzesiuk,
J.T. KuSmierek

Wyrbdznienie pracy
doktorskiej

Za prace doktorska:
,ldentyfikacja oraz
charakterystyka receptora
selektywnej autofagii z
tytoniu”

Rada Naukowa IBB PAN

K. Zientara-
Rytter

Wyrdznienie pracy
doktorskiej

Za prace doktorska:
,Oddziatywanie kinaz
biatkowych JAK oraz

RIO z pochodnymi kwasu
cynamonowego"

Rada Naukowa IBB PAN

M. Mielecki
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Wyrbdznienie pracy
doktorskiej

Za prace doktorska:

» Wplyw syntetycznych
modyfikacji
aminokwasow na
kompleksowanie jonow
metali i hydrolize
wigzania peptydowego”

Rada Naukowa IBB PAN

l. Zawisza

Wyroéznienie pracy
doktorskiej

Za prace doktorska:
,,The mechanism of action
of N6-methyladenine
dependent restriction
endonuclease R.Dpnl”

Rada Naukowa IBB PAN

W. Siwek

Wyréznienie pracy
doktorskiej

Za pracg doktorska:
,»Charakterystyka
funkcjonalna systemu
toksyna-antytoksyna
plazmidu pSM19035"

Rada Naukowa IBB PAN

. Brzozowska

Wyréznienie pracy
doktorskiej

Za prace doktorska: ,,Cell-
wide, time resolved and
quantitative model of
translation”

Rada Naukowa IBB PAN

M. Siwiak

Nagroda Rektora GUMed
Naukowa Zespotowa II
stopnia, 2013

Nagroda przyznana za
badania nad patogeneza
neuroosteoartropatii
Charcota w przebiegu
zespotu stopy
cukrzycowej

Rektora GUMed

M. Gabig-
Ciminska

Polska Nagroda
Innowacyjnosci

Za innowacyjnosc 1
dbatos¢ o sferg badawczo-
roZwojowa

Polski Kongres
Przedsigbiorczos$ci

IBB PAN

EuroSymbol Innowacji
2014

Za rozwijanie badan
metagenomicznych
polegajacych na
sekwencjonowaniu DNA
izolowanego
bezposrednio z
naturalnych §rodowisk
oraz za efektywne
wykorzystanie srodkow
unijnych

Kapituta Programu
Promocyjnego Symbol
2014 - , ,Monitor
Rynkowy” 1 ,,Monitor
Biznesu”

IBB PAN
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11.12.2. Nagrody i wyr6znienia przyznane za praktyczne zastosowanie wynikow B+R

nazwa-rodzaj nagrody/za co przyznana/przez kogo/komu
(m.in. Prezydenta RP, Prezesa Rady Ministréw, nagrody PAN, nagrody resortowe, uczelni wyzszych, fundacji,
towarzystw, instytucji oraz osob dzialajacych na rzecz nauki, krajowych izb gospodarczych, medali i wyréznien

przyznanych na targach krajowych i zagranicznych, nagrody przyznawane przez jednostke).

Nazwa/rodzaj

Za co przyznana

Przez kogo
przyznana

Komu przyznana

nagrody

I11. ZATRUDNIENIE
III.1. Zatrudnienie wedtug stanu na 31 grudnia roku sprawozdawczego (w jednostce PAN
jako podstawowym miejscu pracy, jesli dotyczy)*.

Zatrudnienie wedlug stanowisk

ogotem pracownicy naukowi pozostali
w razem | profesorowie | w | profesorowie | profesorowie | adiunkci | asystenci | pracownicy
osobach zwyczajni tym | nadzwyczajni | wizytujacy
czi.
PAN
291 114 34 2 7 0 38 35 117

II1.2. Zatrudnienie §rednioroczne w przeliczeniu na petne etaty™:
Liczba ogélem/w tym naukowych.

275,44/102,78

*zgodnie z obowigzujacymi przepisami.

IV. INNE FORMY ZRZESZENIA JEDNOSTEK NAUKOWYCH PAN

— powolane dla potrzeb wspolnych przedsiewzie¢ naukowych lub prac rozwojowych
(centra doskonalosci, centra PAN, sieci i konsorcja naukowe, centra naukowe uczelni
wyzszych, centra naukowo-przemyslowe instytutéw badawczych, inne)

IV.1. Dziatajace w jednostce Centra Doskonatosci:
Nazwa/data powotania Centrum/status nadany przez....

IV.2. Przynaleznos$¢ jednostki do centrow PAN (definicja centrum stosownie do przepisoOw
obowigzujacej ustawy o Polskiej Akademii Nauk)
Nazwa/data powotania centrum PAN /specjalnos¢ naukowa/ jednostki naukowe
tworzace centrum

IV.3. Przynaleznos¢ jednostki do sieci naukowych (definicja sieci naukowej stosownie do

przepisoOw obowigzujacej ustawy o zasadach finansowania nauki):
Liczba ogétem: 6

Poda¢ nazwy 5 najwazniejszych dla dziatalnosci jednostki
Nazwa/ data powotania sieci naukowej/ specjalno$¢ naukowa/ jednostki naukowe
tworzace sie¢
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Data

L.p. Nazwa povsvi(;lélinla Specjalnos¢ naukowa | Jednostki naukowe tworzace sie¢
naukowej
Zastosowanie
systemow Badania obejmujace
bioinformatycznych, opracowanie i
biologicznych i przebadanie nowych
1 biotechnologicznych 99 .09.2011 zZwigzkow Instytut Biochemii i Biofizyki PAN,
' do poszukiwania e chemicznych Warszawski Uniwersytet Medyczny
nowych zwigzkow hamujacych szlak
obnizajacych biosyntezy
stezenie cholesterolu.
cholesterolu.
Uniwersytet Warszawski,
Centrum Badan Ekologicznych PAN,
Instytut Badawczy Les$nictwa,
Instytut Biochemii i Biofizyki PAN,
Instytut Dendrologii PAN,
Krai Sied Poznawanie i ochrona | Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin,
In?é(r’vmvgcj ili)c rosnorodnosci Instytut Ochrony Przyrody PAN,
Bioréznorodnosci biologicznej, ze syt ;Z:f:g a;%lfAIJI\IEWOIUCJI
(Global Biodiversity szczegolnym Morski Inst;}tut Rybacki
. . uwzglednieniem : e
2. Information Facility | 28.08.2008 b Polski. a taks Muzeum i Instytut Zoologii PAN,
GBIF) obszaru r'o ds 1, a takze Szkota Gtéwna Gospodarstwa
http://www.gbif.edu. gromadzenia, Wiejskiego,
p/ 09.12.2003, przetvyar;anla ! Uniwersytet Gdanski,
GBIF- 2001/ UdOStQPnlanla danyc.h Uniwersytet Jagiellonski,
o bior6znorodnosci Uniwersytet Mikotaja Kopernika,
Uniwersytet Opolski,
Uniwersytet Slaski,
Uniwersytet w Bialymstoku,
Uniwersytet Wroctawski,
Zaktad Badania Ssakow PAN
Badania zajmujace si¢
gﬁi?ﬁ?zyvlfgi Szkota G\l/(;)/\_)vr_lakgospodarstwa
. . .. iejskiego,
Sterowanie i struktury 1 funkeji Uniwersytet Przyrodniczy w Lublinie,
programem rozwoju przewodu Uniwersytet Jagiellonski — Collegium
uktadu pokarmowego, Medicum,
pokarmowego i mikrobiologii Instytut Genetyki i Hodowli Zwierzat
ekosystemu przewodu PAN,
3 jelitowego 27.05.2008 pokarmowego, Instytut Biochemii i Biofizyki PAN,

noworodkow dla
poprawy zdrowia
dorostych zwierzat 1
cztowieka

zywienia nowo
narodzonych ssakow,
jak réwniez ich
praktycznym
wykorzystaniem w
rolnictwie i
medycynie.

Uniwersytet Medyczny — Collegium
Medicum im. Ludwika Rydygiera w
Bydgoszczy,

Katolicki Uniwersytet Lubelski,
Uniwersytet Rolniczy im. Hugona
Koftataja
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Metabolizm RNA u

Badania metabolizmu
RNA u eukariota.

Uniwersytet Warszawski,
Uniwersytet Adama Mickiewicza,
Uniwersytet Marii Curie-Sktodowskiej,
Instytut Biochemii i Biofizyki PAN,
Instytut Biologii Doswiadczalnej im. M.
Nenckiego PAN,

Instytut Chemii Bioorganicznej PAN,
Instytut Fizyki PAN,

Centrum Onkologii — Instytut

w chemii, biologii,
farmacji i medycynie

. 20.02.2008
eukariota
Nowe zastosowania
spektroskopii
magnetycznego 20.05.2008
rezonansu jagdrowego R

Dziatalno$¢ na rzecz
rozwoju metodologii
pomiar6w
magnetycznego
rezonansu jadrowego,
majacg na celu
wdrozenie
1 komercjalizacje
badan NMR w chemii
organicznej,
bioorganicznej

i farmaceutycznej oraz

biologii
i medycynie oraz
diagnostyce
medycznej in vitro

Centrum Badan Molekularnych i
Makromolekularnych PAN;
Instytut Chemii Bioorganicznej PAN;
Instytut Chemii Organicznej PAN;
Instytut Chemii Fizycznej PAN;
Uniwersytet Warszawski,
Wydzial Chemii; Politechnika
Warszawska,

Szkota Zaawansowanych Technologii
Chemicznych i Materiatlowych,
Wydziat Chemiczny;
Politechnika ¥.0dzka,
Wydziat Chemiczny;

Instytut Biochemii i Biofizyki PAN;
Narodowy Instytut Lekows;
Instytut "Pomnik - Centrum Zdrowia
Dziecka"

IV.4. Przynalezno$¢ jednostki do konsorcjow naukowych (definicja konsorcjum naukowego
stosownie do przepisow obowiazujacej ustawy o zasadach finansowania nauki):

Liczba ogotem: 20

Poda¢ nazwy 5 najwazniejszych dla dziatalno$ci jednostki
Nazwa/ data powotania konsorcjum naukowego/ specjalnos¢ naukowa/ jednostki

tworzace konsorcjum

Nazwa

Data
powolania

Specjalnos¢
naukowa

Jednostki naukowe tworzace
konsorcjum

Polskie Konsorcjum
Polarne (PKPol)

25.09.2014

badania polarne

Instytut Biochemii i Biofizyki PAN,
Uniwersytet Slaski,
Uniwersytet Jagiellonski,
Uniwersytet im. Adama Mickiewicza,
Uniwersytet Marii Curie Sktodowskiej,
Uniwersytet Gdanski,
Uniwersytet Jana Kochanowskiego,
Uniwersytet Mikotaja Kopertka,
Uniwersytet Wroctawski,
Instytut Geofizyki PAN,
Instytut Oceanologii PAN,
Instytut Nauk Geologicznych PAN,
Akademia Morska w Gdyni,

Panstwowy Instytut Geologiczny —
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Panstwowy Instytut Badawczy,

Politechnika Gdanska,
Uniwersytet Warszawski,
Uniwersytet £.6dzki,
Politechnika Warszawska
Konsorcjum
realizujace projekt: Instytut Biotechnologii i
»Szczepionka Antybiotykdow,
pr_zeciw gry_pie - 30.12.2013 biochemia Instytut Biechemii i Bioszyki PAN,
innowacyjne Uniwersytet Gdanski,
otrzymywanie Instytut Rozrodu Zwierzat i Badan
antygenow Zywnosci PAN
podjednostkowych”
Konsorcjum
realizujace projekt:
lgiool;ycéfetnh;sgﬁo Instytut Biochemii i Biofizyki PAN,
Szkota Gtéwna Gospodarstwa
development of 01.07.2013 medycyna Wiejskiego w Warszawie
obesity - Oslo University Hospital
multidisciplinary
study on selected
model systems”
Konsorcjum
real}izujli}c.e pr(fjekt: Instytut Biochemii i Biofizyki PAN,
’Z’r(})l;nizjo(igznril: 01.02.2013 biochemia U_niversite de Geneve, _
. . Uniwersytet Warszawski
niekodujacych RNA
u Eukariota”
Instytut Biochemii i Biofizyki PAN;
Instytut Biocybernetyki 1 Inzynierii
Biomedycznej PAN,
Instytut Biologii Do$§wiadczalnej PAN,
Biocentrum Ochota | 28.12.2007 biologia, medycyna, | Instytut Medycyny Doswiadczalne;j i

bioinzynieria

Klinicznej PAN,

Instytut Podstawowych Probleméw
techniki PAN,
Migdzynarodowy Instytut Biologii
Molekularnej 1 Komoérkowej
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IV.5. Udzial jednostki w pracach innych form zrzeszen powotanych dla potrzeb wspdlnych
przedsigwzie¢ naukowych lub prac rozwojowych (centra naukowe uczelni wyzszych, centra
naukowo-przemystowe instytutow badawczych, inne)?

L.p. Nazwa Data . Specjalnos¢ Jednostki naukowe tworzace
powolania naukowa
Bada‘glaek%eeﬁfm"w Instytut Biochemii i Biofizyki Polskiej
1. probiotycznych 01.04.2011 biotechnologia Politechnika £.6dzka Instytut

L. casei i paracasei.

Fermentacji i Mikrobiologii

Nazwa/ data powotania/ specjalno$¢ naukowa/ jednostki tworzace

miejscowos¢, dnia 22.01.2015 1.

Katarzyna Jagietto-Wilgat, 22-592-21-41, e-mail: sn@ibb.waw.pl
Imig i nazwisko, telefon do kontaktow osoby sporzadzajacej informacje

? Definicja centrum naukowego uczelni oraz centrum naukowo-przemystowego instytutu badawczego -
stosownie do przepisdw obowigzujacych ustaw — odpowiednio — o szkolnictwie wyzszym, o instytutach

badawczych
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