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NAKEADY NA DZIALALNOSC IBB PAN w 2005 1.:

Przyznane dotacje 24 440 275, -
w tym:

Dzialalno$¢ statutowa 18 256 700,-

Projekty badawcze MEIN 2 297 640,-

Projekty UE 1638 580,-

SPB-M 902 370,-

Projekty zamawiane 1949 725,-

Inne 8653 974,-
w tym.

Dziatalno$¢ gospodarcza 1 830 160,-

Dziatalnos$¢ finansowa -

Pozostate 6 434 814.-

LACZNIE: 33 094 249,-

PUBLIKACIJE IBB PAN w 2005 r.:

* podreczniki lub ich rozdziaty 7
* publikacje ukazujace si¢ w czasopismach
recenzowanych o zasiegu miedzynarodowym 90
* publikacje ukazujace si¢ w naukowych
czasopismach krajowych 8
* prace popularno-naukowe 0
* doniesienie zjazdowe i konferencyjne 174
*_inne publikacje 4
OGOLEM: 273
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z dz1atalnosci statutowe]
za 2005 rok




Temat nr 1: Synteza, badanie wlasciwosSci fizykochemicznych i biologicznych analogow
nukleozydéw pirymidynowych, potencjalnych substratéw/inhibitoréw
biosyntezy kwaséw nukleinowych.

Zespot: prof. dr hab. Tadeusz Kulikowski, dr Maria Bretner, dr Krzysztof Felczak (do 30.11.2005),

dr Maria A. Siwecka, mgr inz. Andrea Baier, mgr Katarzyna Kopanska, mgr Agnieszka Miazga,

mgr Andzelika Najda, mgr Norbert Odolczyk, mgr Romualda Podwinska, mgr inz. Przemystaw

Ziemkowski, prof. dr David Shugar

Kontynuowano i zakoficzono cykl badaf poswigconych poszukiwaniom nowych inhibitoréw
NTPazy/helikazy wirusa zapalenia watroby typu C (HCV), potencjalnych lekow przeciwko zakazeniom
wirusem HCV. Wykonano synteze i zbadano wiasciwosci fizykochemiczne i biologiczne szeregu
modyfikowanych antybiotykéw. Wykryto bardzo silng aktywnos¢ hamujaca replikacje HCV przez
zwiagzki BNEOO i BNE02. Zwiazki z tej serii silnie inhibowaly replikacje wirusa w systemie
subgenomowego replikonu HCV, oraz wykazywaly umiarkowana cytotoksycznosé w stosunku do
komérek Huh 7, PBMC i MT-2 (wspdlpraca z dr L. Cova z INSERM U271, Lyon, Francja, oraz
wspdlpraca z dr A. Piaskiem z Instytutu Medycyny Doswiadczalnej i Klinicznej PAN w Warszawie).
Ponadto zwiazki te wykazywaly niska toksyczno$¢ in vivo u myszy. Wymienione zwiazki sg
potencjalnymi lekami przeciwko zakazeniom HCV. Zgtoszono wnioski patentowe Nr EP05460019.2
i PCT/PL2005/00086.

Kontynuowano i zakonczono badania nad potencjalnymi inhibitorami dUTPazy z pasozytow
Leishmania, Trypanosoma cruzi, Trypanosoma brucei, Campylobacter jejum i Plasmodium falciparum.
Syntezowano i zbadano aktywnos¢ biologiczna szerokiej serii (54 zwiazki) 5°-podstawionych analogéw
dUMP, ktére uzyto do badan biologicznych (wspétpraca z dr D. Gonzales Pacanowska z Instituto de
Parasitologia y Biomedicina, Granada, Hiszpania, oraz z prof. Reto Brun, Swiss Tropical Institute,
Bazylea, Szwajcaria). Wykazano znaczaca aktywnos¢ inhibitorowa u 9 analogéw w stosunku do
Plasmodium falciparum.

Rozpoczeto cykl badai nad inhibitorami kinaz biatkowych, zwhaszcza seryno/treoninowe;j
kinazy CK2, odgrywajacej znaczna rolg w regulacji proliferacji komorek, transformacji nowotworowe;j
i apoptozy. Wygazano m.in. ze 4,5,6,7-tetrabromobenzotriazol (TBBt) i 4,5,6,7-tetrabromobenzimidazol
(TBBz) sa selektywnymi inhibitorami tego enzymu przy stezeniach nanomolowych.

W celu wykazania roli CK2 w wybranych procesach regulowanych przez jej poszczegolne
formy, zbadano wplyw tych inhibitoréw na cykl komérkowy komérek Jurkat i HL-60. Wykazano,
ze przy stezeniach 25 uM TBBz byl znacznie bardziej efektywny niz TBBt w indukeji apoptozy tak
u komoérek Jurkat jak i HL-60.

Wykazano réwniez, ze 3,5,7-tribromotropolon posiada znaczaca (ICso 3,7 pM) aktywno$é
inhibujaca enzym CK2 z Sacharomyces cerevisiae (wspdlpraca z K. Domanska zaklad Biologii
Molekularnej Katolickiego Uniwersytetu w Lublinie).

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykrycie wysokiej aktywnosci inhibitorowej modyfikowanych antybiotykéw w stosunku do wirusa
zapalenia watroby typu C (HCV) przy jednoczesnej niskiej toksycznosci in vitro i in vivo.

PUBLIKACIE: 3920, 3959, 3979, 3969, 3978, 3990, 4000, 2072/A, 2086/A, 2103/A, 2120/A, 2129/A,
2133/A, 2145/A, 2158/A, 2159/A.

11




Temat nr 2: Mechanizmy dzialania fotochemoterapii PUVA (psoralen + UV-A).
Zespol: doc. dr hab. Zofia Zarebska, dr Daniela Barszcz

Opracowano wyniki doswiadczalne z pigciu ubieglych lat w postaci publikacji [3928] oraz
w rozszerzonym zakresie W pracy magisterskiej studentki biologii Julii Zielinskiej pt. ,JKwas
arachidonowy i jego addukty z psoralenem indukowane w reakcji PUVA (psoralen + UVA), ich rola
w regulacji apoptozy w limfocytach ludzkich.”

Terapia PUVA opiera si¢ na oddzialywaniach ze strukturami komdérkowymi aktywowanego
fotouczulacza — psoralenu (PSO) przez promieniowanie UVA (320-400 nm). Prowadzi to do
immunomodulacji ustroju oraz eliminacji komorek patogennych przez indukcje¢ w nich apoptozy.
W procesie tym istotng rol¢ moga odgrywaé dziatanie taczne PSO 1 UVA z nienasyconymi kwasami
thuiszczowymi w blonie komdrkowej. Nasze wyniki $wiadcza o udziale w wywolywanej PUVA-
apoptozie w limfocytach ludzkich dwéch proceséw: przylaczania si¢ PSO do kwasu arachidonowego
(AA) oraz uwalniania z blony samego AA i jego adduktow. Wyznaczenie liczbowe komoérek
ulegajacych apoptozie (znaczone AnxV/JP) lub obnizeniu potencjalu blonowego (JC-1) wykazalo,
7ze wolny AA przyczynia si¢ do wywolania apoptozy, dziatajac 2 - 3 krotnie silniej od adduktu
AA<>PSO. Stwierdzono, ze synergizm (AA + UVA) dziala podobnie do (PSO + UVA).

Odwrdcenie traktowania komorek: najpierw naswietlaniem a potem dodaniem kwasu znacznie
znmiejszato ilo$¢ komérek wehodzacych w proces apoptozy. Komorki tego samego dawcy limfocytow
znakowane réownolegle AnxV i JC-1 wykazywaly podobny przebieg krzywych, jednak zmiany
w potencjale bton mitochondrialnych nastgpowaly nieco wezesniej od apoptotycznych.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Synergizm wspOtdziatania naswietlania UVA z kwasem arachidonowym i psoralenem wskazuje na
mozliwos¢ dziatania terapii PUVA na drodze uszkodzenia bton komdrkowych przez blizej nieokreslone

czynnikl sygnalowe.

PUBLIKACJE: 3928

a

Temat nr 4: Mechanizm inicjacji transkrypcji genéw prokariotycznych.

Zespot: prof. dr hab. Kazimierz L. Wierzchowski. dr Krystyna Bolewska, dr Tomasz fozinski,
dr Jarostaw Poznanski, mgr. Piotr Kaczka (doktorant), Agnieszka Polkowska (magistrantka),
Teresa Rak

Kontynuujac badania nad struktura w roztworze domeny 4 podjednostki 6" polimerazy RNA
E. coli (6”4 ), wiazacej region -35 konstytutywnych promotoréw, zbadano wplyw rosnacej zawartosci
trdjfluoroetanolu (TFE) w roztworze wodnym bialka na stabilizacje jego wysoce dynamicznej
a-helikalnej konformacji. Miareczkowanie TFE §ledzone za pomoca heteronuklearnego NMR pozwolito
na okreslenie rejondw sekwencji najsilniej zaangazowanych w tworzenie struktur drugo- i trzecio-
rzedowych, a analiza danych relaksacyjnych azotu amidowego fancucha gtownego biatka doprowadzita
do identyfikacji aminokwaséw zaangazowanych w formowanie si¢ indukowanej TFE struktury domeny
0704.

Otrzymano po raz pierwszy profile termodynamicznej trwalo$ci otwartego kompleksu
transkrypcyjnego (RPo) w funkcji stezenia soli w roztworach NaCl i MgCl,, dla komplekséw
polimerazy RNA E. coli z kilku promotorami o réznej sekwencyjnej budowie. Wyznaczone na tej
podstawie charakterystyczne dla kazdego kompleksu parametry przejscia termodynamicznego dowodza,
ze trwalo$¢ komplekséw zalezy (i) od punktowych mutacji w rejonach -35 i1 -10 promotora, (ii) silnie
wzrasta po wprowadzeniu potowy elementu UP bezposrednio powyzej rejonu -35 oraz (c) tylko
nieznacznie wzrasta z temperature (25 — 35 °C). Analogiczne pomiary stalej szybkosci dysocjacji
komplekséw wykazaly, ze rosnie ona ekspotencjalnie ze stezeniem soli, przy czym liczba
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Lationéw pozostajacych w réwnowadze z kompleksem wzrasta liniowo i podobnie dla jonéw jedno
Na ) i dwuwarto$ciowych (Mg*"). Dane te w istotny spos6b poszerzaja dotychczasowy stan wiedzy
- mechanizmie stabilizacji komplekséw biatek z DNA przez elektrolity.

W zwiazku z zaobserwowanym przez nas wczesniej stabilizujacym wptywem jonéw Mg”" na
swaloéé termodynamiczng polimerazy RNA E. coli, przeprowadzono wstepna charakterystyke ich
wplywu na wlasciwosci fluorescencyjne wolnego holoenzymu i jego kompleksu z promotorowym DNA.

Najwazniejszy wynik badawczy.
Wykazanie zréznicowanego wplywu sekwencyjnej budowy promotora na termodynamiczna stabilno$¢
kompleksu transkrypcyjnego w wodnych roztworach elektrolitow.

PUBLIKACIJE: 3951,3964, 3965, 3967, 2072/A, 2086/A 2158/A

Temat nr 5.1: Bakulowirusy i ich rekombinanty.

Zespot: prof. dr hab.Wlodzimierz Zagérski-Ostoja. dr hab. Ludmita Strokovskaya, dr Ewa Szofajska,
mgr Renata Grzela, Monika Zochowska (od 1.08.2005 r.)

W roka 2005 kontynuowaliémy badania nad interakcja wirusowego biatka VPg
z eukariotycznym czynnikiem inicjacji 4E. Dos$wiadczenia przeprowadzone przy uzyciu mikroskopu
konfokalnego pokazaty, ze biatko eIF4E, zgodnie z danymi literaturowymi, wystepuje zarOwno
we frakeji cytoplazmatycznej jak i jadrowej, natomiast wirusowe biatko VPg jest zlokalizowane
w cytoplazmie komérki. Stwierdzono réwniez, ze obecno$c VPg w komoree zatrzymuje biatko elF4E
we frakcji cytoplazmatycznej. Otrzymane wyniki sa bardzo obiecujace i moglyby znalez¢ zastosowanie
w terapii medycznej, jednakze potrzebne jest ich potwierdzenie w komoérkach ludzkich. W zwiazku
z tym gen biatka VPg zostal przeniesiony do wektora pozwalajacego na jego transfekcje do komorek
HeLa. Obecnie prowadzone sa badania nad optymalizacja transfekeji komorek ludzkich.

Aby scharakteryzowaé wplyw wirusowego biatka VPg na rosline gospodarza konieczne jest
otrzymanie rogliny transgenicznej (Arabidopsis), ktéra bedzie eksprymowata to biatko. W tym celu
sklonowano VPg do wektora roélinnego pFP101. Otrzymano Agrobacterium transformowane tym
klonem.

Kontynuowano réwniez badania krystalograficzne nad VPg. Okreslono warunki, w ktorych
rozpoczyna si¢ proces krystalizacji VPg.

Rozpoczgliémy  realizacje  projektu  dotyczacego wykorzystania ~ dodekahedronu
adenowirusowego (Dd) jako wektora wprowadzajacego czynniki terapeutyczne do tkanek
nowotworowych. Dodekahedron jest to subwirusowa symetryczna nano-czasteczka zlozona z 12
pentameréw biatka podstawy pentonu (pb) odpowiedzialnego za penetracje wirusa w momencie infekcji.

Otrzymano. wysokiej jako$ci preparat oczyszczonych do homogennoséci dodekahedronow.
Badano wplyw takich czynnikéw jak pH, sita jonowa i temperatura na integralno$¢ Dd, co pozwoli na
ustalenie warunkéw ich rozpadu i ponownej asocjacji. W warunkach wysokiej sily jonowej udato sie
doprowadzi¢ do rekonstrukgji dodekahedronéw z ich czgdei sktadowych, jakimi sa, pentameryczne bazy.
Planujemy wykorzystanie Dd do enkapsydacji bleomycyny, antybiotyku antynowotworowego, o bardzo
niskiej przenikalnosci przez blony komorkowe i zastosowanie preparatu w terapii antynowotworowe;.

Najwazniejszy wynik badawczy.
Stwierdzono, ze obecnoé¢ VPg w komérce owadziej zatrzymuje biatko elF4E w cytoplazmie.

Rekonstrukcja dodekahedronéw z ich czesci sktadowych, ktérymi sa pentameryczne bazy.

PUBLIKACIE: 3968, 3982, 2109/A, 2137/A
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Temat nr 5.2: Rola hormonéw w ekspresji genéw u Galleria mellonella.

Zespot: dr hab. Krystyna Grzelak, dr Barbara Khidkiewicz, dr Anzhela Dvornyk (Instytut Biologii
Molekularnej i Genetyki, Kijéw), mgr Malgorzata Milner

Kontynuowano badania nad biatkiem wiaZzacym hormon juwenilny (JHBP). Podjeto probe
nadekspresji JHBP w systemie bakulowirusa liczac na otrzymanie biatka o profilu glikozylacji
zblizonym do natywnego JHBP z G. mellonella. Przy pomocy techniki western-blottingu i uzyciu
przeciwciala anty-JHBP wykazano obecnos$é rekombinowanego JHBP w lizatach komérek owadzich.
Oczyszczanie biatka metoda chromatografii powinowactwa na Ni-NTA agarozie oraz kolumnie
jonowymiennej jest w toku.

Kontynuowane sa réwniez badania nad rekombinowanym inhibitorem proteaz serynowych
z G. mellonella (biatko SPI) otrzymanego w systemie Pichia pastoris. We wspblpracy ze
Srodowiskowym Laboratorium Magnetycznego Rezonansu Jadrowego - NMR okre$lona zostata
struktura przestrzenna rSPI, co umozliwito skonstruowanie modelu kompleksu inhibitor-substrat. Na tej
podstawie zaprojektowano punktowe mutacje inhibitora w miejscu aktywnym P1 prowadzace do zmiany
jego aktywnoéci (dr Danuta Plochocka). Pozwolito to na eksperymentalne wykazanie, ze zamiana Thr —
Tyr sprawia, iz inhibitor zachowujac bardzo wysoka aktywno$¢ wobec bakteryjnej subtylizynyi
grzybowej proteinazy K hamuje réwniez trypsyne z trzustki wieprzowej. Analiza przygotowanych fuzji
biatkowych, w ktérych inhibitor SPI zostat dotaczony do dwdch wybranych biatek docelowych — biatka
plaszcza wirusa Y ziemniaka (ang.: the coat protein of Potato Virus Y) oraz biatka reporterowego GUS
(ang.: B-glucuronidase) wykazata, ze w opracowanym ukladzie SPI jest zdolny do ochrony biatek

docelowych przed cigciem proteinaza K.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Otrzymanie JHBP w systemie bakulowirusa.

PUBLIKACIE: 3989, 3977, 2106/A, 2107/A, 2108/A, 2146/A

Temat nr'6.1: Molekularne podstawy infekcji wiroidowej.

Zespot: prof. dr hab. Wlodzimierz Zagdrski-Ostoja, dr Anna Géra-Sochacka, mgr Wojciech Podstolski,
Iwona Rosa, mgr Aneta Wiesyk

Kontynuowano badania wplyw mutacji w wybranych domenach genomu wiroida
wrzecionowato$ci bulw ziemniaka (PSTVd) na jego zywotno$¢. W eksperymentach wykorzystano
otrzymane uprzednio wysoko infekcyjne konstrukty cDNA PSTVd ze zmutowanym regionem domeny
P. Przeprowadzona analiza sekwencji PSTVd z wybranych 20 roslin testowych zakazonych wyzej
wymienionymi konstruktami pozwolila na zidentyfikowanie 8 mutantéw domeny P do tej pory
nieopisanych w literaturze. Przeprowadzono badania infekcyjnosci oraz stabilnosci genetycznej
otrzymanych mutantéw PSTVd. Uzyskane mutanty zostana wykorzystane w badaniach majacych na
celu wyjasnienie mechanizmu patogenno$ci wiroida.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Uzyskano nowe infekcyjne warianty sekwencyjne PSTVd z mutacjami w rejonie domeny P.

PUBLIKACIJE: 3922, 2163/A, 2164/A
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Temat nr 6.2: Patogenne wirusy RNA — badanie struktury genomu, funkcji biatek i ich
homologéw komérkowych oraz oddzialywan z bialkami gospodarza.

Zespot: prof. dr hab. Wlodzimierz Zagérski-Ostoja, dr Anna Boguszewska-Chachulska,
mgr Agnieszka Gozdek, mgr Mariusz Krawczyk, mgr Jerzy Pawlowicz, mgr Anna Stankiewicz-Drogon,
Monika Rybiniska

Wyznakowano izotopami N i BC oraz oczyszczono skrocona domeng 1 helikazy (bez
pierwszych 14 aminokwasow). Sklonowano i oczyszczono rézne formy polaczonych domen 1 i 2
helikazy, stwierdzajac, ze usunigcie hydrofobowej petli z domeny 2 znacznie podnosi jej
rozpuszezalnosé i umozliwia wlasciwe zwijanie biatka. Wyznakowano izotopem "N potaczone domeny
i rozpoczeto badania NMR nad tym biatkiem. Prowadzono badania struktury sklonowanych domen
helikazy metoda dichroizmu kolowego (CD). We wspélpracy z doktorami Jarostawem Poznanskimi
Igorem Zhukovem oraz Andzelikq Najda z IBB uzyskano kolejne widma pelnej helikazy i jej domen
wraz z inhibitorami niskoczasteczkowymi, skupiajac si¢ na pochodnej benzotriazolu (DCBT)
i tropolonu (DBMTr). Trwaja prace nad pelnym przypisaniem rezonansow jadrowych skroconej domeny 1.

Kontynuowano prace nad testowaniem na duza skale pochodnych tropolonéw i benzotriazoli
oraz antybiotykéw, wykazujac, ze najsilniejsze whasciwoscei inhibitorowe maja pochodne antybiotykéw
(ICsy<5uM). Rezultaty eksperymentoéw zmierzajacych do okreslenia mechanizmu dziatania inhibitoréw
pozwolity wykazaé, ze pochodne antybiotykéw oddziatuja z substratem reakcji helikazowej (dsDNA),
za$ najefektywniejsza pochodna tropolonu dziata poprzez hamowanie samego enzymu.

Prace nad systemem replikacji sub-genomowego replikonu HCV w drozdzach Saccharomyces
cerevisige 1 podniesieniem poziomu ekspresji poliproteiny HCV  przy wykorzystaniu IRESu
drozdzowego z promotora genu URE2 pozwolily na wykazanie, Ze jest to aktywny element
wzmacniajacy ekspresje¢ genu reporterowego (lucyferazy), ale jego efekt na ekspresje replikonu HCV
jest minimalny.

We wspdlpracy z dr Markiem Zagulskim z PSDiSO rozpoczgto prace nad ekspresjg w systemie
bakteryjnym i badaniem aktywno$ci helikazowej drozdzowej helikazy RNA MAKS i jej mutanta.
Uzyskano wysqki poziom ekspresji i oczyszczenia biatka dzikiego oraz wykazano jego aktywno$c
w tescie helikazowym z substratem dsDNA.

Rozpoczgto prace nad ekspresja biatek helikazowych w  systemach pozakomorkowych
(w ekstraktach bakteryjnych i z zarodkéw pszenicy) przy udziale stypendysty z Ukrainy — Waletyna
Oksenycha, studenta profesora A. Spirina.

Kontynuowano wspdlprace z Zaktadem Genetyki UW (Prof. P.Weglefiski i Dr P. Borsuk)
w temacie dotyczacym postranskrypcyjnej regulacji ekspresji genu argininazy (agaA) u Aspergillus
nidulans. W jej ramach wykonano dalsza seri¢ analiz chromatograficznych dla zbadania specyficznosci
wigzania argininy z pre-mRNA argininazy, uzyskujac pozytywne wyniki, bedace czgdcig
przygotowywanej publikacji.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Zbadanie mechanizmu dziatania efektywnego inhibitora helikazy HCV - 3,7-dibromo-5-
morpholinometylo-tropolonu.

PUBLIKACIE: 3977, 3986, 2086/A, 2072/A, 2158/A, 2159/A, 2160/A
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Temat nr 6.3: Badanie patogennosci i zmiennosci wirusa Y ziemniaka (PVY) oraz
tworzenie narzedzi do analizy ekspresji genéw wirusowych in vivo.

Zespol: prof. dr hab. Wiodzimierz Zagérski-Ostoja, dr Andrzej Palucha, mgr Adrianna Yoniewska-
Lwowska, mgr Jarostaw Kosakowski, mgr Elzbieta Sutuja, techn. Elzbieta Nowak

Kontynuowane sa doswiadczenia charakteryzujace promotor subgenomowego (sg) RNA wirusa
lisciozwoju ziemniaka (PLRV). Modyfikujac infekcyjna kopi¢ wirusa PLRV stworzono narzedzie
do mapowania promotora sgRNA1. Wykazano, ze 200 nukleotydowa sekwencja niezbedna do syntezy
sgRNA1 wirusa PLRV znajduje si¢ ponizej miejsca inicjacji syntezy sgRNA1. Ponadto przeprowadzono
modelowanie komputerowe domniemanej sekwencji promotora sgRNA1 i wykazano in silico obecnosé
w nici ujemnej drugorzedowych struktur RNA typu stem-loop, mogacych mie¢ znaczenie w ekspresji
sgRNAT.

Rozpoczeto prace majace na celu charakterystyke cap-niezaleznej translacji bialek wirusa PLRV
z sgRNA1. W tym celu sklonowano region cDNA korespondujacy do sgRNA1 PLRV pod kontrola T7
promotora a nastgpnie syntetyzowano rézne klasy transkryptéw RNA 1 przeprowadzano ich translacje
in vitro w systemie retikulocytow krélika. Wstepne wyniki pozwalaja stwierdzié, ze translacja sgRNA
PLRV jest niezalezna od obecnosci struktury cap a potencjalny enhancer translacji znajduje sig
w regionie sekwencji liderowej wirusa lub w czesci kodujacej gen biatka plaszcza PLRV.
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(VLPs - ang.. virus-like particles) wirusa PLRV. Gen biatka plaszcza PLRV sklonowano
w ekspresyjnych systemach bakteryjnych i drozdzowych a po wyrazeniu charakteryzowano powstajace
czasteczki wirusopodobne technikami mikroskopii elektronowe;.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Scharakteryzowano region promotora sgRNA1 PLRV in vivo, wykazano in vitro mozliwos¢ translacji
bialek w sposéb niezalezny od struktury cap na koficu 5' sgRNAI oraz otrzymano czasteczki
wirusopodobne PLRV w wyniku wyrazania genu biatka plaszcza wirusa w bakteriach i drozdzach.

PUBLIKACIJE: 3977, 3982

Temat nr 12: Wystepowanie i rola lipidéw prenylowych i prenylowanych bialek w
tkankach ros§linnych. Badania struktury i biosyntezy.

Zespot: prof. Ewa Kula-Swiezewska. mgr Agnieszka Bajda, prof. Tadeusz Chojnacki,

mgr Ewa Ciepichal, techn. Jézefina Hertel, dr Wiestaw Jankowski, dr Karolina Skorupinska-Tudek,
mgr Magdalena Wojtas, mgr Monika Zelman-Femiak, Julita Sternik, Julita Terebinska,

Izabela Szostkiewicz (od 1.X.br)

Wykazano réwno cenny wklad dwu szlakéw, tzn. MVA i MEP w powstawanie czasteczek
dolicholi w korzeniach Coluria geoides hodowanych in vitro.

Wykazano wzrost zawarto$ci solanezolu-i dolicholi w liSciach tytoniu w warunkach stresu
biotycznego (infekcji wirusowe;j).

Kontynuowano prace nad rola podjednostki REP Rab GGTazy u Arabidopsis —zaobserwowano
réznice pomiedzy mutantem, a roSling dzika na poziomie ultrastruktury (zwigkszona liczba
peroksysoméw w komorkach liscia mutanta), a takze w metabolizmie zwigzkéw izoprenoidowych
(znacznie podwyzszona akumulacja steroli i dolicholi, obnizony poziom plastochinonu 1 chlorofilu).

Przeprowadzono badania przesiewowe roslin pochodzacych z Ekwadoru, Brazylii i Islandii (ponad
50 gatunk6w) na obecnos$¢ poliprenoli, znaleziono kilka gatunkéw bogatych w poliprenole. Wykazano
takze, ze w tkankach fotosyntetyzujacych paproci gromadza sie dolichole (dominujacy Dol-17).
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Stwierdzono, ze krotko-czasteczkowe poliprenole i flawonoidy wykazuja wlasciwosci
przeciwbakteryjne i przeciwgrzybiczne — stwarza to perspektywe ich wykorzystania jako sktadnikéw
karmy zwierzat hodowlanych.

Prowadzono chemiczne syntezy oksydowanych pochodnych fitolu i Prenolu-12, trwajq badania
struktury produktéw (wsp. Wydz.Chemii UW i IChO PAN). Trwaja syntezy kationowych pochodnych
poliizoprenoidéw (wsp. IChO PAN).

Badano wplyw oksydowanych pochodnych poliizoprenoidéw na biosynteze ubichinonu (wsp.
Prof. G. Dallner, Uniwersytet Sztokholmski).

Kontynuowano dziatalno$¢ Kolekeji Poliprenoli wykonujac i udostgpniajac innym osrodkom
preparaty poliizoprenoidowe.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Zaproponowanie modelu biosyntezy dolicholi w korzeniach ro$lin (réwno cenny udziat obu szlakow,

MEV i MEP).

PUBLIKACIE: 3902, 3932, 3933, 3934, 3953, 368/N, 2066/A, 2067/A, 2068/A, 2069/A, 2075/A,
2139/A

Temat nr 14: Izolacja i charakterystyka bialek ro$linnych uczestniczacych w procesach
fosforylacji.

Zespél prof. dr hab. Grazyna Muszyiska, dr Jadwiga Szczegielniak, mgr Maria Klimecka,
mgr Maja Lebska, mgr Luiza Koper, mgr Elzbieta Lewandowska-Gnatowska

Kontynuowano badania struktury i funkcji kinazy biatkowej zaleznej od wapnia i fosfolipidow
> kukurydzy (ZmCPK11). Wykazano, Ze transkrypt ZmCPK11 jest obecny we wszystkich badanych
srganach roliny, stosunkowo duza ilos¢ transkryptu wystepuje w nasionach, szczegdlnie w nasionach
iietkujacych i siewkach, mniejsza w fodygach, korzeniach i lisciach. W lisciach aktywnos¢ kinazy 1 jej
wanskrypt byly stymulowane poprzez zranienie. Poziom ZmCPKI11 wzrastal réwniez w nie zranionych,
sasiadujacych lisciach, co $wiadczy, ze kinaza ta uczestniczy w systemicznej odpowiedzi na zranienie.
W celu badania funkcji ZmCPK11 przygotowano konstrukty do stale] transformacji roslin
: ransformacji przejéciowej w protoplastach.

W badaniach dotyczacych kinazy biatkowej CK2 wykazano, ze w etiolowanych siewkach
mkurydzy kinazy biatkowe CK2 wystgpuja zaréwno w formie monomeru (podjednostka katalityczna
=3, jak i oligomeru (w kompleksie z podjednostka regulatorowa ). We wspolpracy z pracownig prof. D.
Shugara przetestowano ponad 60 zwiazkéw jako potencjalnych inhibitoréw kinazy biatkowej CK2

wvznaczono ICs dla okoto 10 zwiazkéw wykazujacych duzy stopiefl hamowania aktywnosci CK2.

gwazniejszy wynik badawczy:

‘imaza bialkowa ZmCPK 11 uczestniczy w systemicznej odpowiedzi na zranienie.

“odjednostka katalityczna kinazy biatkowej CK2 wystepuje ,,in vivo” w roslinach zaréwno w stanie
“taym jak i w kompleksie z podjednostka/podjednostkami regulatorowymi.

SUBLIKACIE: 3984, 2119/A, 2129/A, 2140/A, 2141/A, 2142/A, 2144/A, 2145/A, 2156/A
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Temat nr 16: Enzymy nukleolityczne roslin wyzszych.

Zespdt: dr _hab. Anna Przyvkorska, prof. dr hab. Jan W. Szarkowski, dr Elzbieta Kuligowska,
dr Karina Blachnio, mgr Krzysztof Olszak

W 2005 roku kontynuowano prace nad badaniem struktury tRNA"® z mitochondriéw
pochodzacych z komérek ludzkich. Analizowano wystepowanie réznych form (klasycznej i zmienionej)
w transkryptach mt tRNA™®, oraz jego mutantéw, powiazanych z wystepowaniem choréb
mitochondrialnych (mutacje w pozycjach G8313A, T8316A, oraz G8328A). Na podstawie
przeprowadzonych badan wyodrebniono trzy formy, jakie sa tworzone przez transkrypt mt tRNA™, Ich
wystgpowanie potwierdza réwniez model tego tRNA, wygenerowany przy wykorzystaniu programu
»~RNA Mfold”. Pierwsza z nich (forma I - klasyczna) jest zgodna z ogdlnie przyjetym modelem budowy
tRNA, druga (IT) wykazuje zmiany w obrebie ramienia antykodonu i ramienia dodatkowego. Natomiast
trzecia z nich (II1), ma mocno zmieniona strukture: nie posiada odpowiednio uksztaltowanych ramion:
D, antykodonu i dodatkowego. Wszystkie wymienione struktury wystgpuja réwnolegle zaréwno
w szczepie dzikim, jak i w mutantach. Jednak ich udzial w kazdym z mutantdéw i w szczepie dzikim nie
jest jednakowy. W przypadku szczepu dzikiego przewazaja formy I i II (odpowiednio 40 i 48%). Dla
mutanta T8316C udzial wszystkich trzech form rozktada sie prawie po réwno (I- 31%, 1I-37%, 111-33%).
Natomiast w G8313A zdecydowanie wystepuje forma trzecia (80%), z niewielkim udziatlem pierwszej
i drugiej. W G8328A z kolei przewaza forma druga (70%) nad trzecia i z niewielkim udzialem
pierwszej. Poréwnanie uzyskanych wynikéw z wynikami aminoacylacji dla poszczegdlnych rodzajow
mt tRNA™*® pozwala stwierdzié wysoka korelacje stopnia aminoacylacji z iloscia tworzonej formy
I przez dany rodzaj RNA. Aminoacylacja zachodzi wydajnie jedynie dla szczepu dzikiego (42%) i dla
mutanta T8316C (26%), gdzie forma I jest reprezentowana odpowiednio w 40% i 31%. U pozostatych
dwoch mutantéw, u ktérych forma I stanowi ok. 6% wydajnos¢ aminoacylacji jest znikoma.

Kontynuowano tez badania nad wyjasnieniem sposobu oddzialywania L-argininy z 5’UTR
arginazy u A. Nidulans, ktéry posiada bardzo dluga (274 nukleotydy) sekwencje S’UTR zawierajaca
intron. Metoda in-line probing wyznaczona zostata stata dysocjacji Kd dla wiazania argininy z 5S’UTR.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Najwazniejszym wynikiem jest przedstawienie zmian w strukturze ludzkich mitochondrialnych tRNA™
W powigzaniu z wystepowaniem mutacji chorobotwérezych.

PUBLIKACIJE: 360/N, 99/M

Temat nr 17: Kultury tkankowe i komdérkowe ziemniaka — patogeny oraz transformacja
roslin.

Zespol: prof. dr hab. Bernard Wielgat. dr Urszula Maciejewska, dr Anna Szczerbakowa (1/3 etatu), mgr

Lidia Polkowska-Kowalczyk, mgr Danuta Bottowicz (do 30.09.2005r.)

Z uzyskanych poprzednio mieszancéw somatycznych ziemniaka, catkowicie odpornych na
Phytophthora infestans (P. inf), nie udalo sie otrzymaé potomstwa z generatywnego krzyzowania
wstecznego. Z tego wzgledu poddano hybrydyzacji somatycznej inne dzikie gatunki Solanum:
diploidalny S. michoacanum (mch) oraz heksaploidalny S. nigrum (ngr) z diploidalnym S. tuberosum
(tbr) DG 8168, ktdry posiada wlasciwosci restorera ptodnosei. Przy pomocy markeréw molekularnych
RAPD potwierdzono mieszancowosé regeneratéw z kombinacji ngr (+) tbr 8168 (7 klondw) i mch (+)
thr 8168 (27 klonéw). Czes¢ tych mieszancéw wykazywala jednak zaburzenia rozwojowe i nie
wytwarzata nasion.

Uzyskano réwniez mieszance (39 klonéw) tetraploidalnego ziemniaka z dwoch linii
diploidalnych: DG 92-117 o wysokiej plennosci i DG 8330 o podwyzszonej odpornosci na P. inf. Klony
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te, po uzyskaniu rolin, beda poddane testom odpornosci na P. inf i oraz prowadzenie roélin do

uzyskania nasion.

Przeprowadzono badania zmian poziomu zredukowanej i utlenionej formy askorbinianu
i glutationu w lisciach S. ngr, S. tbr odm. Bzura i klon H-8105 poddanych dziataniu elicytora z P. inf.
Analiza zmian poziomu catkowitej puli kazdego metabolitu i ich stanu redox oraz danych dotyczacych
aktywnosci peroksydazy askorbinianowej, reduktazy glutationowej i transferazy glutationowej
w odpowiedzi na elicytor wykazala znaczne réznice w regulacji stanu redox w lisciach badanych roslin
w zaleznoéci od typu i poziomu odpornoéci na P. inf. Uzyskane wyniki sugeruja, ze askorbinian
i peroksydaza askorbinianowa maja istotne znaczenie w regulacji poziomu aktywnych form tlenu we
wczesnej fazie infekcji, podczas gdy wplyw glutationu przejawia si¢ w fazie pézniejszej. Wyniki badan
pro- i antyoksydacyjnych reakcji sugeruja, ze $cista kontrola poziomu HyO, lub /i stanu redox komorki
ma decydujace znaczenie dla efektywnej reakcji obronnej roslin.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazano, ze reakcje obronne komérek ziemniaka na infekcje P. inf sa zalezne od poziomu kontroli

H,0, i stanu redox.

PUBLIKACIJE: 3939, 3957, 2104/A, 2117/A, 2118/A, 2131/A, 2132/A

Temat nr 18: Molekularne regulacje syntezy glikokoniugatéw w komérkach drozdzy i
niektérych grzybéw nitkowatych ( Trichoderma i Aspergillus reesei).

Zespdt: prof. dr hab. Grazyna Palamarczyk, doc. dr hab. Joanna Kruszewska, dr Anna Janik,
dr Urszula Lenart, mgr Patrycja Zebek, mgr Agnieszka Michatek, doktoranci: mgr Wioletta Gorka,
Klaudia Kuranda, Katarzyna Machuta, Jacek Ortowski

Prowadzone prace badawcze dotyczyty dwoch zagadnien:
A/ Identyfikacja czynnikéw regulujacych przebieg dolicholo-zaleznych glikozylacji biatek oraz
wykazanie ich zwiazku z integralnoscia $ciany komoérkowej grzybow.
Mannoproteiny, stanowiace ok. 40% s.m $ciany komorkowej, czgsto decyduja o wirulentnosci komorki.
Sa réwniez receptorami odbierajacymi sygnaly zewnetrzne przekazywane do jadra komorkowego.
Uszkodzenie $ciany ,,zarejestrowane” przez mannoproteinowy receptor powoduje uruchomienie kaskady
kinaz biatkowych i w konsekwencji aktywacje czymnikéw transkrypcyjnych zaangazowanych
w biosynteze polimeréw $ciany. Prowadzi to do zmiany wrazliwo$ci komérki na czynniki zewngtrzne.
Tak wiec poznanie mechanizméw regulujacych poziom glikozylacji bialek $ciany komérkowej pozwala
na otrzymanie szczepdw o zmienionej wrazliwosci komoérki np. na leki grzybobojcze.
B/ Konstrukcja szczepéw Trichoderma o podwyzszonych zdolnosciach sekrecyjnych.
Grzyby nitkowate z rodzaju Trichoderma wydzielaja do podioza szereg biatek o aktywnosci
hydrolitycznej, znajdujacych zastosowanie w biotechnologii. Poznanie mechanizméw kontrolujacych
poziom sekrecji bialek pozwala na konstrukcje szczepéw o okreslonych wiasnosciach uzytkowych.
Stosowane przez nas wczesniej modyfikacje proceséw glikozylacji pozwalaja na otrzymanie szczepow
Trichoderma reesei i T. atroviride o zwiekszonych zdolnosciach produkcji i wydzielania enzymow
hydrolitycznych do $rodowiska. Takie szczepy sa producentami enzymow o znaczeniu
biotechnologicznym(7.reesei) lub o a tym samym podwyzszonych zdolnosciach biokontrolnych
w stosunku do patogenéw ro$linnych.(7. atroviride).

Najwazniejszy wynik badawczy:

Wykazanie, ze genetyczne modyfikacje szlaku glikozylacji biatek w grzybach nitkowatych powoduja
zmiany biochemiczne i morfologiczne pozwalajace na optymalizacje procesow sekrecji biafek
o znaczeniu biotechnologicznym.

PUBLIKACIE: 3929, 3930, 3931, 2083/A, 2084/A, 2201/A, 2202/A, 2205/A, 353/N, 374/N
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Temat nr 20: Genetyka i biologia molekularna grzyboéw.
Temat nr 20.1: Kontrola funkcji mitochondriéw przez jadro komérkowe u drozdzy

S. cerevisiae.

Zespot: prof. Magdalena Boguta, dr Jerzy Smagowicz, dr Joanna Towpik, mgr Malgorzata Ciedla,
mgr Karol Balicki, mgr Danuta Oficjalska, mgr Jan Kutner, mgr Anna Gajda

Transkrypcja regulowana jest u eukariontéw poprzez kaskade sygnalizacyjna TOR, ktéra
integruje informacje o dostepnosci sktadnikéw pokarmowych. Kazda z trzech polimeraz RNA jest
regulowana indywidualnie poprzez TOR, jednak zaréwno mechanizmy regulacii, jak i koordynacja
trzech indywidualnych $ciezek, nie zostaly jeszcze wyjasnione. W naszej pracowni zidentyfikowano gen
drozdzy Saccharomyces cerevisiae kodujacy biatko Mafl, ktérego rola jest hamowanie transkrypcji
polimerazy Il (Pluta i in, Mol. Cell Biol. 2001). Wyniki innych grup wskazuja na role Mafl jako
posrednika w przekazywaniu sygnatéw stresu na polimeraze III (Upadhya i in., Mol Cell 2002). Mafl
Jest konserwowany w ewolucji, co sugeruje wspdlny mechanizm represji polimerazy Il u eukariontow.
W celu poznania tego mechanizmu analizowano Mafl w ekstraktach z komérek drozdzy w réznych
fazach wzrostu oraz po dziataniu rapamycyny, ktéra hamuje szlak TOR. Stosowano technike Western
z uzyciem specyficznego przeciwciata any-Mafl. Obraz migracji na zelu wskazywal na modyfikacje
postranslacyjne Mafl w komérkach modych. Modyfikacje te analizowano poprzez poréwnawcza
analiz¢ spektrometrii mas Mafl z komoérek miodych i starych wyizolowanych uprzednio metoda
imunoprecypitacji. Zidentyfikowano trzy uniwersalne miejsca fosforylacji oraz jedno miejsce (Ser 195)
wystepujace wylacznie w Mafl izolowanym z miodych komoérek. Sugerujemy, ze rola fosforylacji
polega na hamowaniu aktywnosci represora Mafl w fizjologicznych warunkach wzrostu.

Kontynuowano réwniez prace nad terminacja translacji mitochondrialnej. Analizowano efekty
zmiany poziomu ekspresji genu MRFI kodujacego czymnik terminacyjny. Stwierdzono niewielkie
obnizenie kompetencji oddechowej oraz efekt antysupresorowy powodowane poprzez nadekspresje genu
MRFI. Wykazano réwniez, ze gen MRFI jest regulowany na poziomie transkrypcji z udzialem
mechanizmu regulacji zwrotnej (retrograde).

Najwazniefszy wynik badawczy:
Wykazano, ze aktywnos$¢ Mafl jako represora polimerazy III RNA jest regulowana przez fosforylacje.

PUBLIKACIJE: 3926, 3930, 3983, 2151/A, 2179/A, 2183/A, 2184/A, 2198/A, 2199/A, 104/M

Temat nr 20.2: Genetyczna regulacja metabolizmu w drozdzach Saccharomyces
cerevisiae.

Zespot: prof. dr hab. Joanna Rytka., dr Anna Chelstowska, dr Réza Kucharczyk,
dr hab. Anna Kurlandzka, dr Marek Skoneczny, mgr Agata Cena, mgr Krzysztof Flis,

mgr Marta Hoffman-Sommer, mgr Arkadiusz Miciatkiewicz, mgr Monika Wysocka-Kapcinska

Badania prowadzone w naszym zespole koncentruja si¢ wokot analizy funkcji konserwowanych
ewolucyjnie genéw kodujacych drozdzowe homologi bialek wyzszych eukariontéw, w tym czlowieka.
Obiektem naszych badan sa: gen drozdzowy CCZI i jego ludzki ortolog HPS4 oraz gen drozdzowy
YAF9 i jego ludzki ortolog GAS41. Mutacje w genach HPS4 i GAS41 zwigzane sa odpowiednio
z zespotem Hermansky-Pudlak i powstawaniem glejakéw mézgu. Wykazalimy istnienie rodziny biatek
zawierajacych wspdlna, ca 200 aminokwasowa domen¢ nazwana przez nas CHiPS. Wykazalismy
znaczne podobiefistwo funkcjonalne pomiedzy drozdzowym biatkiem Cezl i ludzkim biatkiem HPS4.
To odkrycie umozliwi wykorzystanie drozdzy do wyjasnienia roli biatka HPS4 w procesach biogenezy
1 funkcjonowaniu lizosomoéw.
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Kontynuowano badania nad biatkiem Yaf9, homologiem ludzkich biatek AF-9 i GAS4L.
Zastosowano drozdzowy system dwuhybrydowy celem zidentyfikowania ludzkich bialek
wspoldziatajacych z Gas41p. Wyizolowano 20 klonoéw, dotychczas zidentyfikowano trzy rézne biatka:
RNF8 (ring finger protein 8) prawdopodobnie ligaza ubikwitynowa, onkogen N-myc i N-SAR-48
antygen migsaka.

Zakonczono realizacje projektu badawczego KBN: ,,Kanaly chlorkowe w patogenezie i terapii
mukowiscydozy. Badania nad mechanizmem funkcjonowania bialek CFTR, ORCC, CIC-2 1 Gefl”.

W dalszym ciagu obiektem badan bylo biatko Csmlp zaangazowane w procesie mejozy.
Izolowano i analizowano kompleksy biatkowe, w ktérych wystepuje Csm1p. Dotychczasowe wyniki
wskazuja, ze Csm1p jest biatkiem wielofunkcyjnym.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazanie, ze niektore skfadniki komplekséw BLOC maja homologi u nizszych eukariontow.
Dotychczas uwazano, ze kompleksy BLOC wystepuja tylko u zwierzat.

PUBLIKACIE: 3915, 3950, 3962, 3980, 2085/A, 2177/A, 2185/A, 2186/A, 2187/A, 2190/A, 354/N,
367/N

Temat nr 20.3: Genetyczna regulacja szlakéw metabolizmu siarkowego u grzybow.

Zesp6t: prof. dr hab. Andrzej Paszewski, dr Jerzy Brzywezy, dr Marcin Grynberg, dr Renata Natorff,
dr Irmina Lewandowska, dr Marzena Siefko, mgr Sebastian Pilsyk

Przez dysrupcje genu permeazy siarczanowej wykazano, ze jego fizjologiczna funkcj¢ moze
w pewnym stopniu zastepowac zidentyfikowany przez nas alternatywny transporter siarczanu kodowany
przez nas u 4. nidulans gen astA . Gen ten pojawia si¢ tylko u niektérych grzybdéw saprofitycznych,
zyjacych na materiale roélinnym. Zidentyfikowali$my réwniez gen pigd kodujacy biatko kotwiczace
inne biatka w blonach komoérkowych, ktére nadprodukowane ulatwia transport siarczanu przy
niedoborze perfheazy siarczanowe;.

Po wezesniejszy stwierdzeniu indukgji transkrypcji genu kodujacego syntaz¢ metioninows przez
homocysteing wykazaliémy, Ze przynajmniej pig¢ innych genéw metabolizmu siarkowego jest
aktywowanych przez ten aminokwas. Geny te tworza swoisty regulon homocysteinowy i dotycza
glownie metabolizmu homocysteiny. Fizjologiczna rola tego systemu polega na usuwaniu nadmiaru
homocysteiny, ktéra przy wyzszym stezeniu staje sig toksyczna dla komérki. Jest to pierwszy przypadek
opisania tego typu regulonu.

Stwierdzono, ze dominujace mutacje w genie metR kodujacym specyficzny dla genow
siarkowych czynnik transkrypeyjny suprymujg mutacje w genach kodujacych gléwna droge biosyntezy
cysteiny i metioniny. Udowodniono tym samym, ze supresja polega na uruchomieniu alternatywnej
drogi syntezy tych aminokwaséw podobnie, jak w przypadku innych supresorow.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykrycie regulonu homocysteinowego u Aspergillus nidulans.

PUBLIKACIJE: 3950, 2200/A, 2203/A
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Temat nr 20.5: Mechanizmy transportu u drozdzy Saccharomyces cerevisiae.

Zespot: prof. dr hab. Teresa Zotadek, dr Joanna Kaminska (od 01.10.2005), mgr Marta Kwapisz
(do 30.09.2005), mgr Pawetl Kaliszewski, mgr Piotr Chotbiriski, mgr Marta Stawiecka

Rsp5 ligaza ubikwitynowo-biatkowa bierze udziat w wielu procesach komérkowych u drozdzy,
wtym w endocytozie i regulacji biosyntezy nienasyconych kwaséw thuszczowych. W celu lepszego
zrozumienia roli ligazy Rsp5 w biosyntezie lipidow komérkowych zbadano wplyw mutacji rsp5-13 na
ekspresje¢ genu ERG20 kodujacego kluczowy enzym biosyntezy izoprenoli i ergosterolu. Stwierdzono
negatywny wplyw mutacji #sp5 na ekspresje genu ERG20 na poziomie transkrypcji, ktéry powodowat
trzykrotne obnizenie poziomu biatka Erg20 w komorce. Niski poziom biatka Erg20 w szczepie rsp3 byt
skorelowany z obnizonym o 21% poziomem ergosterolu, gtéwnego produktu koficowego szlaku. Poza
tym szczepy rsp5 byly oporne na nystatyneg, ktéra wiaze si¢ z ergosterolem obecnym w blonie
komorkowej, a wrazliwe na calcofluor white, zwiazek destabilizugcy $ciane komoérkowa poprzez
wiazanie si¢ z jej skladnikiem, chityna. W komoérkach rsp5, struktura $ciany komérkowej byta
zmieniona i poziom chityny byl podwyzszony dwukrotnie. Wyniki te wskazuja, ze ligaza Rsp5 wplywa
na szlak biosyntezy izoprenoidéw i ergosterolu i prowdopodobnie na glikozylacje biatek i ich transport,
a z przez to na sklad blony komoérkowe;j i $ciany komérkowe;.

Panl jest biatkiem zwigzanym ze szkieletem aktynowym, ktdre jest niezbedne do polimeryzacji
aktyny i zachodzenia procesu endocytozy. Zbadano poprzednio wyizolowanego mutanta panl-11, ktéry
nie ro$nie na pozywce z kwasem olejowym jako jedynym zrodtem wegla. Komorki mutanta pani-11 sa
wrazliwe na temperaturg i rosng wolniej na pozywce z glicerolem lub bursztynianem a podobnie do
szczepu typu dzikiego na pozywce z etanolem lub octanem. Jednakze -wzrost na etanolu jest zaburzony,
gdy kwas olejowy jest dodany do pozywki. Komdrki potomne panl-11 wykazuja zahamowanie wzrostu
w fazie apikalnej, co jest obserwowane jako akumulacja komérek z nadmiernie wydtuzonymi paczkami.
Defekt wzrostu panl-11 jest odwracany przez nadekspesje genu END3, ktory koduje biatko wiazace
Panl. Morfologia peroksysomow i indukcja enzymow peroksysomalnych jest normalna w komodrkach
panl-11 wskazujac, ze funkcje tych organelli metabolizujacych kwas olejowy sa zachowane. Analiza
allelu pani-11 wykazata delecje fragmentu kodujacego aminokwasy 1109-1126, ktore sa czescig
powtdrzen (bPTQPV)7 w biatku Panl. Nasze wyniki wskazuja, ze biatko Panl jest niezbedne do
prawidlowe] regulacji wzrostu komoérek dzielacych si¢ w obecno$é niektoérych alternatytwnych Zrddet

wegla,

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazano, ze ligaza Rsp5 wplywa na biosyntezg ergosterolu i budowe Sciany komérkowe;.

PUBLIKACIJE: 3911, 3930, 3980, 3981, 2176/A, 2180/A, 2188/A, 2189/A, 370/N

Temat nr 21: Regulacja metabolizmu siarkowego u bakterii.
Zespot: doc. dr Monika Hrvniewicz, dr Roksana Iwanicka-Nowicka, dr Anna Lochowska,

mgr Malgorzata Witkowska-Zimny, mgr Agata Zielak, mgr Magdalena Mozejko (od pazdz.2005)

W ramach badan nad relacjg struktura/funkcja regulatora transkrypcyjnego Cbl E. coli
wyizolowano i oczyszczono szereg zmutowanych form tego bialka. Scharakteryzowano determinanty
Cbl odpowiedzialne za wigzanie kofaktoréw (adenozyno 5°fosfosiarczanu i tiosiarczanu) w ,.kieszeni”
zawarte] pomigdzy dwiema domenami o/ff kazdego monomeru oraz determinanty kluczowe dla
dimeryzacji 1 tetrameryzacji biatka. Zidentyfikowano réwniez determinanty podjednostek a jak i ©
polimerazy RNA istotne dla Cbl-zaleznej aktywacji transkrypeji z promotora operonu ssuEADCB.

W oparciu o przeprowadzong wczeéniej analizg transkryptomu E. coli w warunkach
obecnosci/braku  funkcji regﬁlatora transkrypcyjnego CysB weryfikowano mechanizm ekspresji
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kilkunastu genéw E. coli nie zwiazanych bezpoérednio z metabolizmem siarkowym (konstrukcja fuzji
promotor-reporter, wiazanie CysB w regionach regulacyjnych, transkrypcja in vitro). Stwierdzono
aktywacyjna role CysB w stosunku do operon6éw r#n zwiazanych z synteza rRNA i tRNA.

Kontynuowano badania nad regulacja genéw metabolizmu siarkowego u Burkholderia
cenocepacia (Bc). Scharakteryzowano role regulacyjna bialek CysBg. i SsuRg, w ekspresji 5 operonéw
kodujacych potencjalne enzymy metabolizmu siarkowego B. cenocepacia. Uzyskane wstepne dane
wskazuja, ze w przeciwienstwie do funkcji regulatoréw CysB i Cbl E. coli, funkcja ,regulatoré6w
siarkowych” CysBg, i SsuRg, B. cenocepacia nie jest zalezna od metabolitow sygnatowych.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Uzyskanie informacji o udziale CysB w ekspresji genow rrn.

PUBLIKACIJE: 2080/A, 386/N

Temat nr 25: Odpowiedz komérek bakteryjnych i komérek drozdzy na uszkodzenie DNA.
Temat nr 25.1: Regulacja wiernosci replikacji DNA w komorkach bakteryjnych
i drozdzowych.

Zespot: doc. dr hab. Iwona Fijatkowska, dr hab. Piotr Jonczyk, dr Magdalena Banach-Orlowska,
dr Krzysztof Flis, mgr Malgorzata Biatoskérska, mgr Malgorzata Jaszczur, mgr Karolina Makiela,

mgr Justyna Rudzka, mgr Wojciech Kuban

W komérkach bakterii Escherichia coli zidentyfikowano pigé replikaz DNA, z ktorych trzy sa
polimerazami o wysokiej wiernosci replikacji (ang.error free) zas pozostale dwie, o niskiej wiernosci
syntezy DNA (ang. error prone). Polimerazy ,.error prone” reprezentowane sa przez polimeraze IV
DNA (DinB) i polimeraze V DNA (UmuDC).

Kontynuowano prace w celu wyjasnienia fizjologicznej roli polimerazy IV DNA (DinB). Biatko
DinB ma wiele funkcjonalnych homologdéw zaréwno w organizmach prokariotycznych jak
i eukariotycznych. Rodzine polimeraz Y, do ktérej nalezy polimeraze IV DNA (DinB) cechuje brak
egzonukleolityeznej aktywnosci 3°-5°, niska procesywno$¢ i szczeg6lnie niska wiernos¢ syntezy DNA.
W komérce E. coli znajduje si¢ ok. 250 czasteczek DinB tj. ponad 20-krotnie wigce] niz gléwnej
replikazy pol IIl DNA. W poprzednich latach wykazali$my, Ze brak aktywnego biatka DinB nie wptywa
w znaczacy sposéb na czesto$é powstawania mutacji spontanicznych w nie zaindukownych komérkach
Escherichia coli [Kuban i inni, J Bacteriol. 2004 186:4802-7]. Dlatego tez postanowilismy znalez¢ takie
warunki fizjologiczne, w ktérych pol IV bierze udzial w replikacji chromosomu. Doskonatym
narzedziem okazaly sie szczepy mutatorowe, zwigkszajace niestabilno$¢ holoenzymu pol 111 DNA atym
samym ulatwiajace dostep polimerazy DinB do widetek replikacyjnych. Wykazali$my, Ze polimeraza IV
uczestniczy w replikacji chromosomu E. coli kiedy gléwna replikaza ,ma klopoty” i dysocjuje po
wstawieniu niewlasciwej zasady na koricu 3°OH primera. Wykazaliémy, ze szczepach typu dzikiego pol
IV DNA preferencyjnie dziata na nici opdznione;j.

Kontynuowano prace majace na celu fizjologicznej roli podjednostki Dpb2p, wchodzacej
w sklad holoenzymu polimerazy epsilon z Saccharomyces cerevisiae. W wyizolowanych mutantach
dpb2 prowadzono pomiary mutagenezy. Wstepne wyniki sugeruja, ze podjednostka ta kontroluje
wierno$¢ replikacji.

Najwazniejszy wynik badawczy:
W szczepach typu dzikiego pol IV DNA preferencyjnie dziala na nici opéznionej. Udziat Pol IV

w replikacji znaczaco wzrasta, powodujac efekt mutatorowy, gdy gtdéwna replikaza oddysocjowuje np.
po wstawieniu nieprawidtowej pary zasad.

PUBLIKACIE: 3961, 3963, 2210/A, 2211/A, 2212/A, 359/N, 380/N.
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Temat nr 25.2: Mechanizmy odpowiedzi komérek Saccharomyces cerevisiae na
uszkodzenia DNA.

Zespol: prof. Zygmunt Cieéla, dr Marta Fikus-Krynska, dr Aneta Kaniak, mgr Piotr Dzierzbicki,
mgr Ewa Malc, mgr Agata Rogowska

Kontynuowano  badania nad alternatywnymi mechanizmami naprawy uszkodzen
mitochondrialnego DNA (mtDNA) komérek drozdzy S. cerevisiae. W celu zrozumienia funkcjonowania
mitochondrialnego systemu wycinania zasad (mtBER), powszechnie uwazanego za gléwny mechanizm
naprawy uszkodzonych zasad w mtDNA, skonstruowano szczepy oggl, nitgl, apnl, oggl nigl, oggl
apnl, oggl nigl apnl, pozbawione jednej, lub dwoch glikozylaz DNA, a takze endonukleazy
apurynowej, aktywnych w mitochondriach. Niespodziewanie okazalo sig, ze potréjny mutant ogg/ ntgl
apnl, pozbawiony praktycznie mozliwosci usuwania uszkodzefi oksydacyjnych przez mtBER, jest
Jedynie bardzo slabym mutatorem mitochondrialnym. Wynik ten jest zgodny z nasza poprzednia
sugestia, ze wnaprawe uszkodzen oksydacyjnych mtDNA zaangazowane sa inne niz mtBER
mechanizmy reperacyjne, m.in. mitochondrialny system naprawy blednie sparowanych zasad, mtMMR.
Zgodnie z ta hipoteza stwierdziliémy, ze wzmozenie aktywnosci mtMMR, poprzez wprowadzenie do
komérek dodatkowych kopii genu MSHI, prowadzi do supresji fenotypu mutatora mitochondrialnego
szczepu sod2 pozbawionego aktywnosci mitochondrialnej dysmutazy nadtlenkowej, a tym samym
narazonego na czgstsze uszkodzenia mtDNA. Obecnos¢ plazmidu pMSHI powoduje takze w szczepie
sod2 wyrazne zmniejszenie ilosci uszkodzen oksydacyjnych oznaczonych bezposrednio w mtDNA
metodg Southern. Otrzymane ostatnio wyniki pozwolily takze na lepsze zrozumienie funkcjonowania
mtMMR; analiza mutantéw mshl-G776D 1 mshl-R813W doprowadzito do konkluzji, ze biatko Msh1
odgrywa podwojna role w stabilizacji genomu mitochondrialnego, oprécz typowej funkcji korektorskiej
bledéw replikacyjnych pehi istotna role w utrzymaniu integralnosci mtDNA. Jednoczeénie analiza
szczepow z deleca genu MLHI lub PMS] doprowadzita do wniosku, ze w mitochondrialnym MMR,
w przeciwiefistwie do jadrowego MMR, nie funkcjonuje homolog bakteryjnego biatka MutL. Waznym
watkiem prac byly proby ustalenia zwiazku przyczynowego miedzy kumulacja uszkodzen
oksydacyjnych mtDNA a dlugowiecznoscig komérek drozdzy w fazie stacjonarnej. W tym kontekscie
bardzo ciekatve wydaje si¢ stwierdzenie, ze obecno$¢ plazmidu pMSH1 pociaga za soba supresje
fenotypu mitochondrialnego mutatora szczepu oggl, a jednocze$nie powoduje wydtuzenie

dhlugowiecznosci komorek.

Najwazniejszy wynik badawczy
Ustalenie, Zze supresja fenotypu mutatora mitochondrialnego mutanta oggl, w wyniku zw1egkszen1a
aktywnosci mtMMR, prowadzi do wydtuzenia dlugowiecznosci komarek S. cerevisiae

PUBLIKACIJE: 2178/A, 2204/A

Temat nr 25.3: Koordynacja proceséw naprawy DNA w komoérkach eukariontycznych.

Zespdt: doc. dr hab. Ewa Sledziewska-Goiska, dr Adrianna Skoneczna, dr Agnieszka Hatas,
mgr Justyna McIntyre, mgr Ewa Brzozowska, mgr Rafal Hoser (od X 2005),
prof. dr hab. Witold Jachymczyk (1/3 etatu), dr Hanna Baranowska (1/3 etatu), Zofia Policifiska

Prowadzone przez nas w ubiegltych latach badania roli proteasomu w kontroli stabilno$ci
genetycznej komoérek drozdzy wskazaly na udzial ubikwityno-zaleznej proteolizy w modulowaniu
syntezy DNA poprzez uszkodzenia matrycy (TLS) (MclIntyre i wsp. Mutation Res., w druku). Jednym
z gléwnych enzyméw odpowiedzialnych w komorkach drozdzy za TLS jest polimeraza eta (Pol eta)
kodowana przez gen RAD30. RAD30 jest homologiem ludzkiego genu XPV, ktérego uszkodzenie
powoduje syndrom predyspozycji rakowej xeroderma pigmentosum-variant (XP-V). Pol eta jest zdolna
do syntezy DNA na matrycy zawierajacej fotoprodukty powstajace pod wplywem UV, wstawiajac
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prawidtowe nukleotydy naprzeciw uszkodzenia. Ta zdolnos¢ jest podstawa uniknigcia mutacji i ochrony
przed indukcja transformacji rakowej. Z drugiej strony jednak, budowa centrum aktywnego Pol eta
pozwalajaca na tolerowanie zmodyfikowanych zasad DNA czyni z tej polimerazy enzym o bardzo
niskiej wiernoéci replikacji na matrycy nieuszkodzonej. Stad koniecznoéé funkcjonowania w komdree
mechanizméw kontrolujacych iloé¢ polimerazy eta. Zgodnie z hipoteza wynikajaca z uprzednich badan
fizjologicznych, udato nam si¢ wykaza¢, Ze za kontrole komoérkowej zawartosci Pol eta odpowiedzialny
jest system ubikwityno-zaleznej proteolizy. Wykazalismy, ze drozdzowa Pol eta jest biatkiem krétko
zyjacym, o $rednim czasie péitrwania 20 min i ze degradacja Pol eta zalezy od jej ubikwitynacji
i aktywnosci proteasomu. StwierdziliSmy takze, ze traktowanie komoérek drozdzy promieniowaniem UV
powoduje przejéciowa stabilizacje Pol eta, prowadzaca do kumulacji tego istotnego w reperacji DNA
enzymu w naswietlonych komoérkach. System zaangazowany w regulacje ilosci pol eta, w odpowiedzi na
uszkodzenia DNA, bedzie obiektem dalszych badan.

W naszej pracowni prowadzone sg takze badania majace na celu weryfikacje roli
poszczegdlnych polimeraz drozdzowych w kontroli poziomu mutacji spontanicznych, w niedzielacych
sie komérkach drozdzy. Potwierdziliémy, obserwowany takze przez innych badaczy fakt, ze mutacje
zmniejszajace wierno$é polimeraz replikacyjnych powoduja wzrost mutacji powstajacych w fazie
stacjonarnej. Uzyskaliémy takze wstepny wynik sugerujacy, ze Pol eta moze by¢é odpowiedzialna
za ochronie komérek drozdzy przed powstawaniem w fazie stacjonarnej niektdrych rodzajow mutacji.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Polimeraza eta jest enzymem krétko zyjacym, degradowanym proteasomalnie na drodze ubikwityno
zaleznwnej proteolizy i stabilizowanym przez promieniowanie UV.

PUBLIKACIE: 2196/A

Temat nr 27: Analiza funkcjonalna genéw plazmidu bakterii Gram dodatnich pSM19035.

Zespdk: dr Izabella Kern-Zdanowicz, dr Urszula Zielenkiewicz, mgr Michal Dmowski,
dr Maksymilian Zienkiewicz

Kontynuowano badania nad unikalnym systemem partycji plazmidu pSM19035, zlozonym
z produktéw genéw delta i omega. Eksperymentalnie wykluczono obecnos$¢ wspolnego transkryptu typu
read-through” obu genéw - potwierdzono, ze oba geny stanowia niezalezne jednostki transkrypcyjne,
co odréznia ten system od innych opisanych w literaturze. Stosujac bakteryjny system dwuhybrydowy
oparty o represor LexA wykazano zdolnoé¢ do oddziatywania ze sobg biatek Delta i Omega. Ponadto
w tym samym ukfadzie potwierdzono zdoIno$¢ do dimeryzacji zarowno biatka Omega jak i biatka Delta.

W projekcie po§wieconym genomice plazmidowej kontynuowano analizg amplifikacji regionu
zawierajacego gen blasuy.s a otoczonego sekwencjami 7526 w plazmidzie p1658/97. Zaobserwowano, zZe
wprowadzenie w obreb amplikonu genu cat prowadzi do utraty zdolnosci do amplifikacji takiej
pochodnej. Podobny efekt uzyskano, gdy jeden z genéw tego regionu, orf40, zastapiono genu cat.
Natomiast wprowadzenie tego genu w poblize amplikonu nie prowadzito do ufraty zdolnosci do
amplifikacji. Biorac pod uwage réwniez wezesniejsze obserwacje kolejnych delecyjnych pochodnych
plazmidu p1658/97 wysunieto hipoteze, ze do amplifikacji potrzebne jest zachowanie odpowiedniej
topologii regionu otoczonego sekwencjami 1526.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazanie oddziatywari bialek Omega i Delta w bakteryjnym systemie dwuhybrydowym.

PUBLIKACIJE: 3923, 3966, 356/N, 372/N
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Temat nr 28: Chemiczne podstawy mutagenezy i reperacja adduktéw cyklicznych.

Zespol: prof. dr hab. Jarostaw Kus$mierek, prof. dr hab. Irena Pietrzykowska (1/3 etatu),
dr Agnieszka Maciejewska, dr Joanna Krwawicz, mgr Katarzyna Arczewska, mgr Marek Komisarski

Rola modyfikowanych dANTP w mutagenezie i kancerogenezie. Kontynuowano badania nad rola
8-0ksodGTP-azy kodowanej przez gen hMTH] w nowotworach pluca. Zbadano poziom ekspresji
mRNA hMTHI1 w tkankach pacjentéw z NSCLC (tych samych dla ktérych wezesniej oznaczano
aktywnos¢ biatka hMTH]I). Stwierdzono, ze ekspresja hMTH1 mRNA jest istotnie wyzsza (p=0,009)
w tkance nowotworowej niz w zdrowej. Ponadto stwierdzono dodatnig korelacje pomiedzy ekspresja
mRNA a aktywnoscia hMTH]1 w zdrowym obrzezu pluca oraz brak takiej korelacji w tkance
nowotworowej. Sugeruje to, ze wzrost aktywnosci hIMTH1 w nowotworach nie wynika tyko i wylacznie
ze wzrostu poziomu hMTH1 mRNA.

Udzial biatka AIkB w naprawie s-adduktéw DNA. Uzyto plazmid IF zawierajacy operon
laktozowy ze szczepu Millera CC102 pozwalajacy badaé tranzycje GC — AT. Plazmid modyfikowano
aldehydem chlorooctowym, ktéry generuje e-addukty zasad DNA, i transfekowano do komérek E. coli
metoda elektroporacji. Badania mutagenezy prowadzono w skonstruowanych przez nas mutantach alkB,
mug i alkA E. coli DHS5a, a takze w trzech mutantach podwdjnych. Do$wiadczenia prowadzono
w warunkach indukeji biatek AlkA i AlkB oraz bez indukcji. Uzyskane wyniki potwierdzily znana role
glikozylaz Mug i AlkA w wycinaniu e-adduktéw zasad oraz wykazaly, ze produkt genu alkB pehi
istotna role w zapobieganin mutacjom powodowanym obecneoéeig s-adduktéw w DNA. Wskazuje to,
ze Fe(ll)-zalezna dioksygenaza AlkB najprawdopodobniej usuwa mostki etenowe z zasad na drodze
oksydacyjnej, podobnie jak to wykazano w innych laboratoriach w stosunku do grup alkilowych. Proces
ten prowadzi bezposrednio do odtworzenia natywnej struktury DNA. Prowadzone sa prace nad
opracowaniem metody badania in vitro naprawy etenoadduktow przez biatko AIKB.

Addukty  trans-4-hydroksy-2-nonenalu  (HNE). Kontynuowano badania nad synteza

enancjomeréw HNE.
Najwazniejszy wynik badawczy:

Wykazano, ze gen alkB E. coli pelni istotna role w zapobieganiu mutacjom powodowanym obecnoscia
etenoadduktéw w DNA.

PUBLIKACIE: 3909, 3937, 2112/A, 2136/A, 2170/A, 2173/A, 2174/A, 373/N, 385/N

Temat nr 29: Analiza molekularna genéw kodujgcych enzymy katabolizmu argininy u
Aspergillus.
Zespot: prof. dr hab. Piotr Weglenski, dr Piotr Borsuk, dr Agnieszka Dzikowska, dr Ana Stankovic,
.mgr Anna Olszewska, mgr Edyta Siergiejuk

Stosujac mutageneze transpozonows, zidentyfikowano jako supresor mutacji prolinowych gen
rrmA. Gen ten scharakteryzowano, wykazuje on silng homologie z genami kodujacymi biatka wiazace
RNA u innych organizméw. Ustalono, ze gen rrmA bierze udzial w postranskrypeyjnej regulacji syntezy
arginazy i transaminazy ornitynowej. Wykazano, ze gen prnX koduje biatko homologiczne do cyklazy
ornitynowej. Enzym ten nie jest jednak wykorzystywany przy syntezie proliny w sytuacji, gdy giéwna
droga syntezy proliny (z glutaminianu) jest zablokowana. Wyniki przedstawiono w pracy doktorskiej
A. Olszewskie;j.

Kontynuujac prace nad postranskrypcyjna regulacja syntezy arginazy ustalono stala wiazania
argininy z mRNA arginazy i zbadano okres pottrwania mRNA arginazy w obecnosci i nieobecnosei L-
argininy. Zbadano réwniez wplyw poliamin na regulacj¢ syntezy arginazy. Wyniki przedstawiono
w pracy doktorskiej M. Kopra.
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Temat nr 30: Analiza mutantéw typu SUV3.

Zespot: prof. dr hab. Piotr P. Stepien, dr Aleksandra Dmochowska, dr Pawel Golik, mgr Michat Matecki,
mgr Roman Szczesny (doktorant prof. Ewy Bartnik), mgr Aleksander Chlebowski, mgr Rafal Tomecki,

mgr Kamil Gewartowski

Kontynuowano badania nad mechanizmami degradacji RNA w mitochondriach drozdzy
i cztowieka oraz nad udziatem biatek zwiazanych z tymi procesami w kontroli cyklu komérkowego.
Scharakteryzowano promotor ludzkiego genu SUV3 kodujacego helikaze DNA i RNA i opisano
alternatywny splicing mRNA SUV3. Ustalono, ze ludzkie biatko suv3p jest interaktorem biatka HBXIP
i uczestniczy w regulacji apoptozy. Odkrycie to stato si¢ podstawa zgloszenia patentowego.

PUBLIKACIE: 3974, 3975

Temat nr 32.1: Dzialalno§é Pracowni Biologii Molekularnej (afiliowanej przy UG).
Regulacja ekspresji genoéw i innych procesow zwigzanych z funkcjami DNA
w komérkach bakteryjnych.

Zespol prof. dr hab. Grzegorz Wegrzyn, doc. dr hab. Alicja Wegrzyn, dr Agata Czyz,
dr Magdalena Gabig-Ciminska, dr Joanna J. akobkiewicz-Banecka

W przypadku ewolucyjnie konserwowanych gendw i ich produktéw badania nad mniej
skomplikowanymi modelami moga daé¢ wiele bardzo cennych informacji na temat ortologéw takich
genéw czy bialek w organizmach wyzszych. Zwykle jednak poréwnania takie byty dokonywane w
systemach in vitro. Na podstawie znajomosci sekwencji ludzkiego genu MTHFR oraz jego bakteryjnego
ortologa metF skonstuowaliémy szczepy bakteryjne, ktére niosly pare réznych alleli genu metF,
w réznych kombinacjach allelu dzikiego typu lub mutanta, ktéry odpowiadal jednemu z najczestyszych
polimorfizméw ludzkiego genu MTHFR, majacemu znaczenie kliniczne w zwiazku ze znacznie
podwyzszonym ryzykiem hyperhomocysteinemii. Przeprowadzone analizy wykazaly, ze ten stosunkowo
prosty do$wiadczalny uklad bakteryjny pozwolit na uzyskanie wynikéw zbieznych ze znacznie bardziej
skomplikowanymi badaniami komorek ludzkich. W zwiazku z tym zaproponowalismy, ze mozna
zastosowaé bakteryjny model badania efektéw ludzkich mutacji in vivo.

Badania genetyczne nad zjawiskiem bioluminescencji bakterii (na modelach kilku gatunkéw
$wiecacych bakterii morskich) wykazaly, ze w ich komoérkach dochodzi do zaleznej od emitowanego
przez nie $wiatla stymulacji naprawy DNA. Badania z wykorzystaniem zawierajacych geny lux
i zdolnych do luminescencji bakterii Escherichia coli wykazaly, ze zjawisko takie zachodzi tylko wtedy
ody aktywna jest fotoliaza. Wnioskujemy zatem, ze bakteryjna bioluminescencja stymuluje proces

naprawy DNA przez fotoreaktywacje.

Najwazniejsze wyniki badawcze:

1. Zaproponowanie bakteryjnego modelu badania dla badania efektow hudzkich mutacji in vivo.
2. Wykazanie, ze bioluminescencja bakterii stymuluje naprawg DNA przez fotoreaktywacje.

PUBLIKACIE: 3918, 3991, 3992, 3993, 3994, 3995, 3996, 3997, 3998, 3999, 2149/A, 2150/A, 2153/A,
2157/A, 2229/A, 2230/A, 2231/A, 2232/A, 2233/A, 2234/A, 2235/A, 2236/A
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Temat nr 32.2: Dzialalno$é Zespolu Biomedycyny Molekularnej (IBD PAN, IBB PAN,
MIBMIiK). Bialka opiekuncze w transformacji nowotworowej.

Zespot: prof. dr hab. Maciej Zvlicz (zatrudniony w MIBMiK), doktoranci IBB: mgr Aleksandra Helwak,
mgr Leszek Lipinski

Fosforylacja bialek przez kinazy biatkowe jest jednym z najwazniejszych mechanizméw
regulacyjnych, kontrolujacych wszystkie podstawowe procesy w komorce eukariotycznej. Zaburzenia
w fosforylacji protoonkogenéw i biatek supresorowych moga doprowadzi¢ do transformacji
nowotworowej. Celem badan prowadzonych w naszym zespole jest poznanie fizjologicznej roli oraz
mechanizmu dziatania nieznanej dotad ludzkiej kinazy — Tssk3. Biatko to jest po Tsskl i Tssk2 trzecim
czlonkiem rodziny kinaz serynowo-treoninowych, ktorych obecnosé wykrywa sie jedynie w gonadzie
meskiej. Gen TSSK3 zostat odkryty w naszym zespole w czasie badania selektywnej ekspresji genow
kodujacych kinazy biatkowe w komodrkach raka zotagdka. W warunkach fizjologicznych ze wzgledu na
lokalizacje kinaz Tssk przypisuje si¢ im funkcje zwiazane z regulacja procesu spermatogenezy. Nasz
zespol wyizolowal rekombinowane, aktywne biatko Tssk3 oraz szereg mutantéw, ktére zostaly
przebadane pod wzgledem zdolno$ci do autofosforylacji i fosforylacji substratéw testowych.
Wykazalismy in vitro, ze Tssk3 moze fosforylowaé substraty testowe — kazeing, MBP czy histony oraz
ulega¢ autofosforylacji a reakcja ta jest stabilizowana w podwyzszonej temperaturze przez biatko

opiekuncze Hsp90 1 Hsp70, a nie przez biatko Hsc70.

Zaobserwowane wysokie podobienstwo w budowie petli aktywacyjnej do homologicznej
struktury w kinazie PKB pozwolilo nam wyprognozowac, ze kinaza PDK-1 moze mie¢ znaczacg rolg
w regulacji aktywno$ci kinazy Tssk3. Zmutowanie reszty tyrozyny 168 na alaning w obrebie petli
aktywacyjnej prowadzi do utraty aktywnosci kinazowej. Udato nam si¢ réwniez wykazaé, iz PDK-1 jest
w stanie fosforylowa¢ Tssk3 na treoninie 168 co prowadzi do znaczacego wzrostu jej aktywnosci in
vitro, sugerujac iz Tssk3 moze by¢ regulowana w podobny sposoéb jak kinazy nalezace do rodziny AGC.
Alternatywnym mechanizmem regulujacym aktywnos¢ kinazy Tssk3 jest autofosforylacja seryny 166.

Pokazalismy rowniez iz seryna piata w peptydzie —RRSSSY- jest specyficznie fosforylowana
przez Tssk3 co pozwoli nam na wytypowanie naturalnych substratdéw i pomoze w zdefiniowaniu funkcji

pelnione;j przgz te kinaze w gonadzie meskiej.

Temat nr 33: Mechanizmy aktywnej segregacji niskopiowego plazmidu P1 do komoérek
potomnych w czasie podzialu komorkowego.

Zespol: dr Malgorzata T.obocka, dr Krystyna Krajewska-Grynkiewicz, dr Aneta Dobruk-Serkowska,
mgr Olga Juszczuk, mgr Magdalena Lewandowska, mgr Wojciech Staniszewski

Dalsze badania wplywu biatka ParA na wewnatrzkomoérkows lokalizacje fuzji biatka ParB-Gfp
oraz jej nieaktywnych w wiazaniu DNA lub wyciszaniu transkrypcji pochodnych, w obecnosci
i w nieobecnosci plazmidéw niosacych parsS, pozwolily na jednoznaczne ustalenie, ze biatko ParA
powoduje transport ParB wewnatrz komorki do miejsc docelowej lokalizacji plazmidéw podczas
partycji. Proces ten zalezy od zdolnosci ParB do niespecyficznej interakcji z DNA, nie zalezy natomiast
od parS. Plazmidy centromerowe pelig w nim rolg centréw agregacji ParB. Poczynione obserwacje
pozwolily na zaproponowanie nowego modelu partycji P1 i innych plazmidéw niosacych kasety
partycyjne typu la.

W badaniach nad regulacja ekspresji gendéw par wykazano, ze dwa biatka komdrkowe, THF
i Crp, wplywaja na transkrypcje zaréwno z gléwnego jak i z wewnetrznych promotoréw operonu par.
Zademonstrowano w ukladzie in vitro, ze biatkko IHF wiaze sic z DNA reJonu promotorowo-
operatorowego operonu par. Regulacja przez IHF jest niezalezna od parsS.

Kontynuowano prace nad charakterystyka genu dmt bakteriofaga P1, kodujacego dwufunkcyjna
metylotransferazg. Skonstruowano mutanty dmt P1 niezdolne do syntezy domeny C-5 metylotransferazy
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Dmt. Wykazano, ze regulacja ekspresji genu dmt zachodzi zaré6wno na poziomie transkrypcji jak
| na poziomie posttranskrypcyjnym.

Wykazano, ze gen lydD bakteriofaga P1 koduje holine.

Ustalono sekwencje nukleotydowa okolo 70% genomu poliwalentnego bakteriofaga AS
Staphylococcus aureus. Skonstruowano wektor do badania toksycznosci produktow genowych faga AS
dla komorek S. aureus. Zidentyfikowano kilkanascie gendéw AS, kodujacych biatka o cechach sekwencji
aminokwasowej charakterystycznych dla biatek transmembranowych, w tym holin.

Przygotowano manuskrypt publikacji ,,Differential expression of P1 plasmid partition genes

from the main and internal promoters of the par operon”.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Zademonstrowanie niezalezno$ci pozycjonowania ParB od plazmidéw niosacych parS podczas partycji.

PUBLIKACIJE: 2088/A, 2213/A, 2214/A, 2215/A, 371/N, 384/N.

Temat nr 34: Udzial struktur chromatynowych w regulacji transkrypcji genow.

Zespot: prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski. dr Jan Brzeski, dr Tomasz Sarnowski,
dr Katarzyna Olczak-Brzeska, mgr Szymon Swiezewski, mgr Katarzyna Pawlikowska,
mgr Malgorzata Cesarz

Lava oo

1. Odkryto nieznany do tej pory mechanizm sterowania aktywnoscia genu FLC, kluczowego
elementu genetycznego systemu kontroli czasu kwitnienia w Arabidopsis. Mechanizm ten polega na
generowaniu nieaktywnej transkrypcyjnie chromatyny w rejonie 3° konca genu FLC i opiera si¢ na
wykorzystaniu specyficznego do tego rejonu siRNA. Przebadano szczegélowo wystepowanie tego
zjawiska u mutantéw Arabidopsis w réznych genach $ciezki RNAi i wykonano profil modyfikacji
potranslacyjnych histonéw chromatyny na obszarze calego locus FLC. Wykonano takze analize
wanskryptow z nici sens i antysens w rejonie locus FLC.

2. Opracowano metodyke izolacji jader komérkowych z komorek Arabidopsis rosnacych
w kulturze plynnej i ekstrakcji biatek jadrowych. Ekstrakty te wykorzystano do wykonania wstgpnej
wersji dwuwymiarowe]j mapy peptydowej odzwierciedlajacej okoto 1000 biatek jadrowych Arabidopsis.
Mape wykonywano we wspolpracy z Laboratorium Proteomiki doc. M. Dadleza w IBB PAN, stosujac
wysokoci$nieniowe,  niskoprzeptywowe  chromatografy  cieczowe  (nanoHPLC)  polaczone
z tandemowym spektrometrem mas wyposazonym w dwa analizatory - liniowa putapke jonowa
i analizator cyklotronowego rezonansu jonéw (LTQ-FTICR).

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykrycie udzialu mechanizmu wykorzystujacego siRNA do sterowania aktywnoscia transkrypcyjng
genu FLC, kluczowego regulatora czasu kwitnienia u roslin.

PUBLIKACIE: 3910, 3958, 2191/A, 2192/A, 2193/A

Temat nr 35: Ekspresja genéw bakteryjnych w roslinach.

Zespot: doc. dr hab. Agnieszka Sirko, dr Anna Wawrzynska (urlop bezptatny -USA, dr Frantz Liszewska,
mgr Adam Wawrzynski (urlop bezplatny —~USA), mgr Malgorzata Lewandowska, mgr Jolanta Kaminska,
mer Szymon Godecki (marzec - pazdziernik), mgr Barbara Borez (od 15 wrzesnia)

Badania podzielone sa na dwa gléwne nurty badawcze: metabolizm siarki w roslinach oraz
ekspresja antygenéw Helicobacter pylori w roslinach. Tematyka badan dotyczacych metabolizmu siarki
w roslinach w ciggu ostatniego okresu koncentrowata si¢ gtéwnie wokot identyfikacji i charakterystyki
genow tytoniu regulowanych przez stres glodzenia siarkowego. Ponadto, kontynuowane byla mutacyjna
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analiza bialka OAS-TL z Escherichia coli. Celem tych dos$wiadczen bylo zidentyfikowanie
aminokwaséw bioracych udzial w oddziatywaniu OASTL-SAT. Biatka OASTL i SAT sa silnie
konserwowane, a zatem informacje uzyskane dla bialek bakteryjnych mozna latwo odniesé¢ do ich
odpowiednikow roslinnych. Nie udalo sie zidentyfikowaé mutacji, ktora powodowéiaby brak
oddzialywania z SAT, a réwnoczesnie nie obnizataby aktywnosci enzymatycznej biatka OASTL.
Jednakze doswiadczenia te nie sg jeszcze zakonczone.

Kontynuowane sa doswiadczenia majace na celu uzyskanie wydajnej ekspresji biatka UreB
Helicobacter pylori w ro$linach. Do przygotowania nowych kaset ekspresyjnych wykorzystano wektory
zawierajace promotor malej podjednostki Rubisco. Jest to bardzo silny promotor pozwalajacy na
wydajna ekspresje transgendéw w tkankach zielonych w formie bialek fuzyjnych z cytokinami ssakdw.
Przewidujemy, ze biatka fuzyjne beda mialy silniejsze whasciwosci immunogenne z powodu dziatania
cytokin jako adiuwantow odpowiedzi immunologicznej. Niektére z uzyskanych kaset ekspresyjnych
zostaly przetestowane w systemie do badania ekspresji przejsciowej (N. banthamiana; in planta).

Badania sa kontynuowane.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Zidentyfikowano szereg genéw N. fabacum regulowanych w odpowiedzi na glodzenie siarkowe,
przygotowano kasety do wydajnej ekspresji w roslinach biatka UreB H. pylori jako bialka fuzyjnego

z cytokinami, majacymi petic rolg adiuwantow.

PUBLIKACIE: 3924, 3925, 3944, 3945, 3946, 3988, 2065/A, 2077/A, 2114/A, 2115/A, 2116/A, 102/M,
361/N

Temat nr 36: Metody informatyczne w biologii molekularne;j.

Zespoh: prof. dr hab. Piotr Zielenkiewicz. dr Piotr Pawlowski, dr Szymon Kaczanowski,
mgr Pawet Siedlecki, mgr Pawet Szczesny

Kontynuowano prace nad inhibitorami metylacji DNA. Rozpoczeto wspdtprace z firma Cancer
Research UK w celu optymalizacji zwiazkéw oraz testowania na liniach zwierzecych. Trwa dalsza
wspotpraca z DKFZ Heidelberg przy dokowaniu wariantéw zwigzku NSC401077 oraz innych zwigzkow
niskoczasteczkowych.

Stworzono model in silico potrafiacy odtwarza¢ konformacje przestrzenne znanych ukladow
kinaza- substrat i kinaza-inhibitor. W dalszej perspektywie model ten zostanie uzyty do przeszukania
farmakotek w celu znalezienia nowych obiecujacych czasteczek. Wykorzystany zostanie system
wielokrotnego dokowania i oceny czasteczek, opracowany w latach poprzednich i z powodzeniem uzyty
w ramach projektu inhibitoréw metylacji.

Kontynuowano wspdtprace z dr hab. Grazyna Dobrowolska dotyczaca kinazy OSAK. Zbadano
nietypowa fosforylacje biatka przy pomocy technik modelowania i dynamiki molekularne;j.

Stworzono serwis SRS (Sequence Retrieval System) dostgpny dla calego Instytutu. Serwis
umozliwia wyszukiwanie i1 poréwnywanie informacji zawartych w 39 baz danych (w tym
najwazniejszych takich jak EMBL, UNIPROT, PDB, OMIM, ENZYME, PATHWAY). Bazy danych sg
uaktualniane codziennie. Zintegrowane z systemem sa tez narzedzia bioinformatyczne z pakietu
EMBOSS oraz BLAST, CLUSTAL i HMMER.

Opracowano teoretyczny model transformacji ksztattu reticulocytu, bedacy czescig zespotowe;j
pracy dotyczacej sferocytozy. Pozwolit on wjawni¢ w wyniku komputerowych symulacji tréjfazowy
obraz czasowych zmian geometrii komdrki w czasie jej dojrzewania oraz szerokie spektrum finalnych
ksztaltéw. Zaproponowano standardowy model przejscia reticulocyt-erytrocyt pokazujacy akumulacje
i wydatek energii w poszczegblnych strukturach komoérki w czasie jej przeobrazania. Opisano tez
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anomalie prowadzace do metamorfozy o charakterze sferocytozy, ovalocytozy, leptocytozy czy
stomatocytozy.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Stworzono model in silico potrafiacy odtwarzaé konformacje przestrzenne znanych ukladéw kinaza-

substrat i kinaza-inhibitor.

PUBLIKACIJE: 3913, 3921, 3936, 3952, 3958, 3984, 2081/A, 2082/A, 2087/A, 2146/A

Temat nr 37: Mechanizmy kontrolujace proces patogenezy komérek roslinnych.

Zesp6t: prof. dr hab. Jacek Hennig, dr Dorota Konopka-Postupolska, dr Magdalena Krzymowska,
mgr Anna Maassen, mgr Agnieszka Witek, mgr Kamil Witek, mgr Iwona Goszczynska-Legat
(od 01.XI. 2005), mgr Malgorzata Wilkowicz (od 01.X. 2005)

Kontynuowaliémy badania réznych mechanizméw obronnych wiaczanych podczas odpowiedzi
rodlin na infekcje oraz inne niekorzystne czynniki srodowiskowe. Analizowalismy role kinazy SIPK,
jednej z kinaz z rodzimy MAP aktywowanej podczas odpowiedzi obronne; roslin. Poprzez wykreowanie
dwoch grup transgenicznych roslin Nicotiana tabacum wyrazajacych gen kodujacy bialko SIPK,
w orientacji sens lub odwréconej (anty-sens) stworzylismy model dla badania funkeji biatka SIPK in
vivo. Stosujac ten model do$wiadczalny wykazaliSmy, ze poziom biatka SIPK determinuje wrazliwos¢
ro$lin na podwyzszony lub obnizony wewnatrzkomérkowy poziom reaktywnych form (ROS). Wyniki te
sugeruja, ze kluczowa rola kinazy SIPK w odpowiedzi na infekcje wynika nie tylko z faktu jej aktywacji
przez kwas salicylowy, ale takze jej udziatu w modulacji sygnatéw indukowanych przez ROS.

Rozpoczeliémy badania nad rola biatka aneksyny-1 z Arabidopsis thaliana, W odpowiedzi na
zmiany $rodowiskowe (suszg) oraz infekcje. WyizolowaliSmy cDNA dla aneksyny-1 (AnnAtl).
Oczyscili$my, do stanu homogenno$ci, zrekombinowane biatko AnnAtl. Stwierdziliémy, ze AnnAtl ma
stabg, aktywnos¢ peroksydazy. Z zastosowaniem technik spekrometrii okresliliémy masg biatka AnnAtlI,
uzyskanego w komorkach bakteryjnych, na 37.2 kDa. W testach in vitro, wykazalismy, ze biatko
AmnAt] wiaze dwie czasteczki glutationu poprzez utlenienie reszt SH dwoch cystein w pozycjach 111
1 239. Przeprowadzilismy analize, ktora wykazata, ze w zmienionych in vitro warunkach redox, biatko
AnnAtl podlega oligomeryzacji. Wyprowadzili§my homozygotyczne linie 4. thaliana z delecja genu
AnnAtl lub nadprodukujace biatko AnnAtl. Szczegélowa analiza fenotypu roSlin A. thaliana
o zmienionej ekspresji AnnAtljest w toku.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Izolacja i charakterystyka aneksyny-1 z Arabidopsis thaliana.

PUBLIKACIJE: 3907, 3941, 3973, 2066A, 2121A, 2122A, 2123A, 2124A, 2125A, 2126A, 2127A,
2128A, 396/N

Temat nr 38: Funkcjonalna analiza otwartych ramek odczytu z Saccharomyces cerevisiae.

Zesp6t: dr Bozenna Rempola

Prowadzone badania byly kontynuacja analizy funkcjonalnej nowo odkrytych genow
Saccharomyces cerevisiae zaangazowanych w biogeneze rybosoméw. Wczesniej wykazalismy,
ze biatko Fafl, niezbedne do zycia komorki, bierze udzial w biogenezie malej podjednostki rybosomu,
408S. Stosujac metode TAP (Tandem Affinity Purification) zidentyfikowaliSmy bialka oczyszczajace sig
wraz z Faflp. Sa to biatka wchodzace w sklad kompleksu SSU (duzego kompleksu biatkowego
zaangazowanego w procesowanie pre-rRNA i biogeneze matej podjednostki rybosomu) oraz produkty
dwdch ramek odezytu o nieznanej funkcji: YDR339c oraz YLROS5 I c.
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Wystepowanie biatek Ydr339c i YIr051c w kompleksie z biatkiem Fafl wskazuje na ich udziat
w procesie biogenezy rybosoméw. Celem prowadzonych badan jest ustalenie funkcji Ydr339cp
i YIr051cp, ze szczegdlnym uwzglednientem ich roli w tym procesie. Komputerowa analiza sekwencji
aminokwasowych wykazala, ze Ydr339cp zawiera domeng PIN, a YLR05 Ic, podobnie jak FAFI, nalezy
do regulonu RRB. Oba geny sa niezbedne do zycia komérki.

Po wyznakowaniu Ydr339cp biatkiem GFP wykazano metoda mikroskopii fluorescencyjnej
i immunofluorescencji, ze fuzyjne biatko Ydr339¢-GFP kolokalizuje z jaderkowym biatkiem Krrl
wyznakowanym epitopem HA.

Poniewaz efekty delecji YDR339c i YLRO51c sg letalne, skonstruowano mutanty warunkowe,
w ktérych ekspresja badanych genéw kontrolowana jest przez regulowany promotor galaktozowy.
W mutantach tych analizowano profil polisoméw. Zahamowanie syntezy Ydr339cp i YIr0Slcp
spowodowalo wyrazne zmniejszenie ilosci wolnych podjednostek 40S z rdwnoczesnym zwigkszeniem
iloéci wolnych podjednostek 60S jak rowniez spadek poziomu monosoméw 80S.

Badania prowadzone sa wspdlnie z prof. Joanna Rytka (Temat nr 56)

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazano, ze biatka Ydr339cp i YIr051cp sa niezbedne dla utrzymania w komoérce wlasciwego

poziomu malych podjednostek rybosomu.

PUBLIKACIJE: 2190/A, 387/N

Temat nr 39: Badanie polimorfizmu mitochondrialnego DNA w populacji polskiej.

Zespdt: prof. Ewa Bartnik, dr Katarzyna Tonska, mgr Janusz Piechota (do wrzesnia 2005),
mgr Anna Czamecka (Studium Medycyny Molekularnej od pazdziernika 2005)

Kontynuowano badania nad diagnostyka najczestszej choroby powodowanej przez mutacje
w genomie mitochondrialnym — zespotu Lebera. W sumie przebadano 46 oséb skierowanych przez
lekarzy okulistéw lub genetyk6éw, u 10 osob (pochodzacych z 9 rodzin) stwierdzono mutacje (wszystkie
w pozycji 11778 genomu mitochondrialnego). W tej grupie znajduje si¢ 1 chora kobieta, w tej chorobie
najczesciej choruja mezezyzni, z przyczyn, ktére nie zostaly jeszcze ustalone. U oséb, u ktérych wykryto
mutacje badana jest takze haplogrupa mitochondrialnego DNA, badania nie sa jeszcze zakonczone,
wyniki powinny by¢ znane do wiosny 2006. Dotychczas nie stwierdzono czestej w innych populacjach
korelacji mutacji 11778 z haplogrupa J.

Wznowione zostaly badania nad mutacjami w mitochondrialnym DNA w nowotworach, ktére

beda stanowic temat pracy doktorskiej mgr Anny Czarneckie;.

PUBLIKACIE: 2148/A, 2237/A, 2238/A

Temat nr 41. Oksydacyjne uszkodzenia DNA.

Zespot: doc. dr hab. Barbara Tudek. dr Elzbieta Speina (do 15.02.2005), dr Katarzyna Szymanska
(do 1.10.2005), dr Pawel Kowalczyk, mgr Tomasz Obtulowicz, mgr Maja Swoboda,
mgr Leena Maddukuri, mgr Alicja Winczura, mgr Justyna Janik (od 1.10.2005)

Uposledzona naprawa oksydacyjnych uszkodzen DNA moze odgrywac role w patogenezie
nowotwordw cziowieka. Stosujac oligonukleotydy z pojedyncza reszta 8-oksyguaniny (8-oksyG)
stwierdzili$my, ze wycinanie tej zmodyfikowanej zasady w ekstraktach z leukocytéw krwi obwodowe;j
jest obnizone u pacjentéw z pierwotnym rakiem ptuca w stosunku do zdrowych ochotnikéw, dobranych
do grupy badanej pod wzgledem wieku, plci i stylu zycia. W DNA leukocytow 56 pacjentdw i 58
zdrowych ochotnikéw zbadano wiec wystepowanie polimorfizmu Ser326Cys genu OGGI. Biatko
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OGG]1 zawierajace cysteing w pozycji 326 ma nizszq aktywno$¢ naprawcza niz biatko zawierajace
seryne. Zaobserwowano, ze frekwencja wystgpowania oséb niosacych allel Cys326 jest podobna w obu
badanych populacjach (ok. 40%), jednak o ile w populacji zdrowych ochotnikéw 40 % os6b z allelem
Cys326 byto heterozygotami, a jedynie 3 % homozygotami, to w populacji chorych na nowotwory pluca
22% 0s6b bylo homozygotami wzgledem allelu Cys326, a 13% os6b bylo heterozygotami Ser326Cys.
W obrzezu pluca homozygot Cys326Cys obserwowano obnizona aktywno$¢ naprawcza dla 8-oksyG
w stosunku do heterozygot i wariantu podstawowego Ser326Ser.

Badajac role naprawy 8-oksyG w progresji nowotworu stwierdzono, ze zdolno$¢ wycinania 8-
oksyG byla obnizona w guzie pluca w stosunku do obrzeza nie wykazujacego zmian histologicznych.
Jednak nie bylo to zwiazane z réznicami w ekspresji mRNA genu OGGI. Poziom mRNA glikozylazy
OGG]1 w tkankach pluc 58 pacjentéw oznaczany metoda PCR w czasie rzeczywistym nie réznit sie
w guzach w stosunku do obrzeza. Poziom mRNA znanego aktywatora OGGI, AP-endonukleazy 1 byt
Wwyzszy W guzie niz w niezmienionym obrzezu. Podobnie poziom biatka OGGI oznaczany metoda
hybrydyzacji Western wzgledem B-aktyny byt wyzszy w guzie niz w obrzezu. Sugeruje to, ze istnieja
dodatkowe specyficzne mechanizmy regulujace aktywnos¢ biatka OGG1 w koméree NOWOtWOrowej.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Genotyp Cys326Cys glikozylazy OGGI1 czgéciej wystgpuje u pacjentow z nowotworem ptuca niz
u zdrowych ochotnikéw. Czynnikiem determinujacym aktywnos¢ bialka OGGl w nowotworze pluca
jest regulacja post-translacyjna.

PUBLIKACJE: 3904, 3909, 3927, 366/N, 376/N, 377/N, 378/N, 2105/A, 2111/A, 2113/A, 2135/A,
2136/A, 2138/A, 2161/A, 2162/A, 2168/A, 2169/A, 2171/A, 2172/A, 2173/A

Zesp6l kierowany przez dr Anne Bebenek: dr Anna Bebenek, mgr Anna Trzemecka,
mgr Agata Jacewicz

Polimeraza faga RB69 (gp43), podobnie jak polimeraza faga T4 posiada dwie aktywnosci,
aktywno$é polimerazy pozwalajaca na wydluzanie fancucha w kierunku 5°-3° oraz aktywnos¢
egzonukleazy (3°-5°) usuwajaca zle sparowane nukleotydy. Obie te aktywnosci zapewniaja wysoki
stopien wierndsci replikacji fagowego DNA. Wiernoé¢ replikacji determinowana jest na poziomie
selekeji whasciwego nukleotydu przez centrum aktywne polimerazy. Wiaczenie blednego nukleotydu
op6znia wydhizanie konica startera co pozwala na przekazanie go do domeny egzonukleazy i usunigcie
bledu. Takie przekazanie korca startera z domeny polimerazy do egzonukleazy wymaga zmiany
konformacyjnej enzymu z tzw. formy zamknietej do otwartej. W strukturze krystalicznej polimerazy
RB69 obecna jest struktura petli B, ktéra wydaje si¢ odgrywaé istotna role w stabilizacji ssDNA startera
i wiasciwym ustawieniu startera w centrum aktywnym egzonukleazy. Dwa mutanty rejonu petli B;
G258S oraz mutant z delecja aminokwaséw (253-260) +Gly zostaly skonstruowane a nastepnie
okre$lono wptyw tych mutacji na poziom wiernosci replikacji in vivo.

Badano takze udziat L561, ktéra znajduje sie blisko centrum aktywnego polimerazy i jest
jedynym aminokwasem, ktOry sprawdza geometri¢ wlasciwej pary od strony duzego rowka DNA.
Zamiana L561 na Ala w nieznacznym stopniu obniza wierno$¢ replikacji DNA. Podwéjny mutant
L561A/D222A/D327A (z wylaczong funkcjg korektorska) nie podtrzymuje wzrostu faga T4 43amam.
Sprawdzono, ze replikacja DNA z udzialem tej polimerazy in vivo zachodzi z wysoka wydajnoscia. Za
brak powstawania nowych fagéw moze odpowiada¢ silny efekt mutatorowy (,.error catastrophy”)
wywolany mutacja w domenie polimerazy L561A w potaczeniu z brakiem aktywnej egzonukleazy, efekt
multiplikatywny. Rozpoczeto takze badanie wiernosci replikacji w uktadzie in vitro. Oczyszczono
polimerazy, Y619FExo"/Exo’, L561A Exo oraz D714AExo0". Do pofniér wiernosci replikacji w ukladzie
in vitro wykorzystywany jest jako substrat DNA faga M13mp2 lacZ z 600 nukleotydowa luka.
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Najwazniejszy wynik badawczy:

W strukturze polimerazy RB69 Glicyna w pozycji 258 wydaje si¢ nie odgrywaé kluczowej roli
w przekazywaniu konca startera do domeny egzonukleazy. Mutacja ta nie zmienia wiernosci replikacji.
Zastapienie L561A moze wzmaga¢ przekazywanie konca startera do domeny egzonukleazy i ostabia¢
mutatorowy charakter tej mutacji przy aktywnej domenie korektorskie;.

PUBLIKACIE: 3954, 3972, 2209/A, 379/N

Temat nr 42: Mutacje indukowane i adaptacyjne.

Zespot: doc. dr hab. Elzbieta Grzesiuk, dr Anna Sikora (urlop macierzyfiski), dr Anetta Nowosielska
(staz podoktorski, USA), mgr Jadwiga Nieminuszczy, mgr Michat Wrzesinski, mgr Albert Jaworski (od
05.10.05.), prof. Celina Janion (1/3 etatu)

Okreslono specyficzno$¢ mutacji dnaQ49 w podjednostce € gtéwnej polimerazy replikacyjnej
(Pol III) E.coli postugujac sie tzw. szczepami Millera. Opisano wplyw delecji operonu umuDC na
specyficzno$é mutacji w szczepie E.coli AB1157 dnaQ49AumuDC w temperaturze permisywnej (28°C)
i nie permisywnej (37°C) dla mutacji dna(Q49. Temat zostat zakonczony publikacja (3916).

Przeanalizowano udzial polimeraz reperacyjnych indukowanych w obrgbie systemu SOS
w mutagenezie SOS indukowanej UV i role systemu MFD w naprawie uszkodzen indukowanych UV.
Stwierdzono, ze Pol V jest jedyna polimeraza indukowana w obrebie odpowiedzi SOS wymagana dla
mutagenezy SOS. Co wigcej, postuluje sig, ze tylko te uszkodzenia DNA, ktére wynikaja z kierowanego
przez Pol V blednego przejécia przez miejsce uszkodzenia (TSL) podlegaja naprawie MFD. Temat
zostal zakonczony publikacja (3960).

Charakteryzowano mutanty E.coli w genie alkB kodujacym dioksygenaz¢ oksydatywnie
demetylujaca 1meA i 3meC w DNA. Okazalo si¢, z2 MMS indukuje wysoki poziom mutacji w tych
mutantach i ze dodatkowa delecja operonu umuDC prowadzi do dramatycznego spadku rewersji Arg’
w szczepach alkB~ (publikacja w druku, DNA Repair).

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazano, ze bialko AIkB, oksydatywna demetylaza, chroni komérke bakteryjna nie tylko przed
cytotoksycznym, ale réwniez mutagennym dziataniem czynnika metylujacego MMS.

PUBLIKACIE: 3916, 3960, 2097/A, 2110/A, 2174/A, 2175/A, 2197/A, 98/M, 383/N

Temat nr 43: Biologia plazmidu RK2 z grupy IncP Escherichia coli.

Zespot: doc. dr hab. Grazyna Jagura-Burdzy. dr Aneta Bartosik, mgr Patrycja Dolowy,
mgr Anna Kuliniska, mgr Jolanta Mierzejewska, mgr Magdalena Kusiak i Lukasz Kusiak
(w roku sprawozdawczym cztonkami grupy byli tez: mgr Matgorzata Mikosa i mgr Magdalena
Ochocka). Dr D. Plochocka (Zaklad Bioinformatyki, IBB) uczestniczyta w czesci projektu:
modelowaniu biatek KorB i ParB.

Niskokopijne plazmidy o szerokim zakresie gospodarzy (m.in. IncP-1 czy IncU) sa doskonalym
modelem do badan mechanizméw replikacji i stabilno$ci odznaczajacych si¢ uniwersalnymi
wlasciwosciami (efektywnych w réznych gatunkach bakterii). W okresie sprawozdawczym
wyjasniliémy mechanizm regulacji procesu replikacji pRA3. Plazmidowe kasety partycyjne koduja
system aktywnego rozdziatu kopii plazmidéw oparty na dwéch biatkach: ParA (ATPazy), ParB (biatka
wiazacego DNA) i sekwencji centromero-podobnej parS. Homologi genéw pard i parB sa znajdowane
w wiekszosci chromosoméw bakterii niedaleko oriC. Podczas gdy RK2 czy R751 z grupy IncP-1
reprezentuja najbardziej zlozony system stabilizacyjny wspomagany skomplikowang siecia regulacji
ekspresji genéw, wykazali$my, ze plazmid RA3 z grupy IncU zawiera maksymalnie uproszczona kasete
partycyjna wspomagang jedynie przez nieliczne dodatkowe elementy stabilizacyjne czy regulacyjne.
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Drugi kierunek naszych badan dotyczy chromosomalnych przedstawicieli rodzin ParA i ParB na
modelu Pseudomonas aeruginosa. Kontynuowano analize¢ mutacyjna (mutageneza ukierunkowana)
gendw pard i parB P.aeruginosa w celu zidentyfikowania reszt aminokwasowych odpowiedzialnych za
dimeryzacje i oddziatywania z partnerem. Produkty zmutowanych alleli parB zostaly nadprodukowane,
oczyszczone i analizowane in vitro pod wzgledem dimeryzacji/ polimeryzacji oraz oddziatywan biatko-
biatko (wspétoczyszczanie na kolumnach) i biatko-DNA. Zidentyfikowano w obydwu partnerach
domeny interakcji. Zdefiniowano réwniez ,,domeng” inhibicji w ParB, jest to prawdopodobnie region
oddziatywan z innymi sktadnikami komérkowymi. Rozpoczeto analizg proteomiczng mutantéw pard i
parB z P.aeruginosa w celu wyjasnienia plejotropowosci mutacji.

Najwazniejszy wynik badawczy:

a/ analiza mutacyjna pard i parB P.aeruginosa $ci§le zdefiniowata ptaszczyzne interakeji ParA-ParB
1 wskazala ,,domene inhibicji” w ParB

b/ poznano regulacje procesu replikacji w nowym typie replikonu IncU.

PUBLIKACIJE: 3935, 2206/A, 2207/A, 2208/A, 382/N

Temat nr 44: Srodowiskowe Laboratorium Magnetycznego Rezonansu Jadrowego.

Zespdt: prof. dr hab. Andrzej Eichart, dr Jacek Wjcik, dr Piotr Bernatowicz, dr Beata Toczylowska

£LAVOP VUL, 1. av. faxalo) s spvaadia e,

(1/4 etatu), dr Igor Zhukov, mgr Monika Budzifiska (studium doktoranckie), mgr Michat Nowakowski
(studium doktoranckie), mgr Pawet Hodurek (studium doktoranckie), mgr Hanna Kozlowska

Badanie dynamiki w biatkach z wykorzystaniem magnetycznej relaksacji jadrowej.

Magnetyczna relaksacja jader N w szeregu biatek znakowanych tym izotopem pozwala
okresli¢ lokalng ruchliwosé szkieletu biatkowego i powiazaé ja ze struktura i funkcja bialek. Dla
wiazacego jony wapnia biatka apo-S100A1 stwierdzono zmiany dynamiki po utworzeniu mieszanego
dwusiarczku z B-merkaptoetanolem. Dla biatka szoku termicznego Yfia z Escherichia ~coli
zaobserwowano zupeie rézng dynamike dwoch fragmentéw biatka: dos¢ duza sztywnosé fragmentu
N-konicowego i zachowanie charakterystyczne dla biatek pozbawionych struktury we fragmencie
C-koncowym. ’

Badanie zwiazkéw modelowych z wiazaniem wodorowym C-H...X.

Zbadano modelowe zwiazki, w ktérych wystepuja wewnatrzczasteczkowe oddziatywania
C-H..X.

Rozwijanie metod pomiarowych stosowanych przy badaniach strukturalnych biatek.

Metody wykorzystujace zredukowana wymiarowos$¢ i.ewolucje koherencji dwukwantowych
zostaly rozszerzone na wybidrcze sposoby probkowania wymagajace stosowania wielowymiarowej
transformacji Fouriera. Metody te znacznie skracaj czas pomiaru widm NMR w biatkach.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Obserwacja zahamowanej rotacji grupy metylowej w pochodnych 9-metylotryptycenu pozwalajaca
wyznaczy¢ niedostepne dotychczas sprzezenia skalarne pomigdzy protonami grupy metylowe;j i bariere
rotacji oraz stwierdzi¢ wystepowanie wigzai wodorowych C-H...Cl i C-H...Br (publikacja 3914).

PUBLIKACJE: 3905, 3914, 3928, 3932; 3940, 3947, 3955, 3976, 95/M, 2067/A, 2070/A, 2071/A,
2072/A, 2073/A, 2078/A, 2086/A, 2098/A, 2099/A, 2100/A, 2101/A, 2102/A, 2158/A, 2165/A, 2166/A,
2167/A.
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Temat nr 45: Regulacje biosyntezy pochodnych kwasu mewalonowego w drozdzach
Saccharomyces cerevisiae.

Zespdt: dr hab. Anna Szkopinska

Kontynuowano badania nad indukcja genu SR77 kodujacego cis-prenyltransferazg syntetyzujaca
alternatywna rodzine drozdzowych poliprenoli o dlugosci lancuchéw zbudowanych z 18-29 reszt
izoprenoidowych oraz lokalizacje komdrkows tej prenylotransferazy. Do badan uzyto metylotroficznych
drozdzy Pichia pastoris mogacych wykorzystaé metanol lub kwas olejowy jako jedyne zrédlo wegla.
Obydwa 7rédia energii metabolizowane sa w peroksysomach powodujac ich proliferacje. Wykazano,
ze oczyszczona frakcja peroksysomalna syntetyzuje in vitro dluzsze poliprenole. Otrzymany wynik
wskazuje, Ze alternatywna cis-prenyltransferaza moze by¢ zlokalizowana w peroksysomach.

Inne badania dotyczyly ko-regulacji aktywnosci obu drozdzowych cis-prenylotransferaz Rer2p
i Srtlp oraz reduktazy poliprenoli. W badaniach uzyte zostaly szczepy Saccharomyces cerevisiae ze
zmutowanymi genami ERGY9 i ERG20 pozwalajace na manipulownie iloscia syntetyzowanych
poliizoprenoidéw. Wyniki wskazuja, ze aktywnos¢ reduktazy nie zalezy od poziomu aktywnosci cis-
prenylotransferaz, co wigcej reduktaza moze by¢ enzymem limitujacym poziom syntezy dolicholi.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Cis-prenyltransferaza Srtlp moze by¢ zlokalizowana w peroksysomach. Reduktaza prenolowa jest
enzymem limitujacym poziom dolicholi w komorce.

PUBLIKACIJE: 3919, 2085/A

Temat nr 46: Badania konformacji peptydow i bialek wiazacych wapn.

Zespot: prof. Andrzej Bierzynski, dr Grazyna Goch, mgr Hanna Koztowska, mgr Elzbieta Soszynska,
mgr Marianna Niczypor

Opublikowano prace (3948, 2074A) przedstawiajaca nowatorska hipoteze, Ze glutationylacja
bialka S100A1, a by¢ moze takze innych biatek z rodziny S100, stanowi przekaznik pomiedzy
wapniowym szlakiem sygnalizacyjnym regulujacym wiele proceséw biologicznych zachodzacych
w komorkach kregowcow a réwnie waznym szlakiem oksydacyjno-redukcyjnym (patrz sprawozdanie
z poprzedniego roku).

Otrzymano mutant S100A1 Trp90Phe, umozliwiajacy badanie metoda fluorescencyjna wiazania
przez biatko S100A1 peptydu TRTK-12. Sprawdzono, ze mutacja nie zmienia powinowactwa biatka do
jonéw wapnia i podjeto systematyczne badania majace na celu okreslenie wplywu glutationylacji
S100A1 na jego zdolno$¢ do koordynacji biatek docelowych, ktérych modelem jest peptyd TRTK-12
oraz ustalenie, metodami kalorymetrycznymi, jak zmienia si¢ entalpia koordynacji pod wplywem
glutationylacji.

Metoda NMR ostatecznie ustalono strukture biatka S100A1, w ktéorym reszta Cys 85 jest
zmodyfikowana przez podstawienie [-merkaptoetanolu. Ustalono zmiany strukturalne i zmiany
w. dynamice struktury wywolane przez to podstawienie, ktére przynajmniej czesciowo tlumacza
mechanizm wzrostu stalych wiazania wapnia biatka SI00A1 obserwowany w wyniku modyfikacji reszty
cysteinowej. Praca zostanie wystana do publikacji w najblizszych dniach.

Po kilku latach bezowocnych prob udalo si¢ otrzymaé wysoka ekspresje fragmentow ludzkiej
protaminy HP2 w ukladzie bakteryjnym SUMO, co otwiera nadzieje na uzyskanie materiatu do badan
konformacyjnych czasteczki HP2 metodami NMR.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Okreslenie struktury i dynamiki czasteczki S100A1 modyfikowanej przez podstawienie Cys 85 [B-
merkaptoetanolem. Znalezienie zmian wywotanych modyfikacja, ktére w czesci tlumacza efekt
modyfikacji na wiazanie jonéw wapnia przez biatko.

PUBLIKACIJE: 3948, 2074A, 2078A
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Temat nr 47: Modelowanie struktury i funkcji bialek

Zespot: prof. dr hab. Piotr Zielenkiewicz, dr Danuta Plochocka, mgr Grzegorz Wieczorek,
mgr Marian Siwiak

Funkcja enzyméw proteolitycznych kontrolowana jest przez biatka bedace inhibitorami tych
enzymo6w. Inhibitor proteaz serynowych typu KAZAL z Galleria mellonella (SPI) jest przedmiotem
badaf Zakladu Biosyntezy Biatka. Struktura NMR biatka SPI zostala otrzymana w Srodowiskowym
Laboratorium NMR. Struktura SPI oraz dane krystalograficzne pozwolily na skonstruowanie modeli
oddziatywari inhibitora SPI z trypsyna, subtylizyna oraz kolagenaza. Na podstawie tych modeli
zaproponowano wprowadzenie punktowych mutacji inhibitora zmieniajacych jego aktywno$¢ wzgledem
poszczegblnych proteinaz.

Znana jest sekwencja genomu bakteriofaga bIL67 komorek Lactococcus. Biatko kodowane
przez ORF14, prawdopodobnie wiazace si¢ do telomeru, otrzymano w Zakladzie Biochemii
Drobnoustrojéw. Bialko to nie ma homologa, ktérego struktura zostala poznana. Stosujac
bioinformatyczne metody rozpoznawania struktur zbudowano model dimeru biatka oraz zaprojektowano
punktowe mutacje zmieniajace oddziatywanie biatko-DNA oraz monomer-monomer. Mutacje N17A,
K65A i Y70A zostaty potwierdzone eksperymentalnie jako oddziatujace z DNA, natomiast DS1A jako
majaca wplyw na tworzenie dimeréw. Eksperymentalna czeg$¢ pracy wykonana byla w Zakladzie

Bir\nhamn ahn sfrr“n“/

ocnemi oreenoe UVUUY

Zakofczone zostaly obliczenia Dynamiki Brownowskiej wplywu tloku molekularnego na
kinetyke asocjacji bialek. Wyniki wskazuja one na znaczne przyspieszenie procesow kondensacji
makromolekut pod wplywem niespecyficznych oddzialywaf, powszechnych w zattoczonych
roztworach, na przyklad w cytoplazmie. Wyniki sa zgodne z otrzymywanymi eksperymentalnie.

Opracowano pierwsza wersje programu do dokowania makromolekul, jako bryt sztywnych.
Program ten zostal wykorzystany w trakcie szostej i siédmej rundzie CAPRI (Critical Assessment of
PRediction of Interactions). Nastepnie program zostal ulepszony i wstepnie zintegrowany z pakictem

programéw do dynamiki molekularnej GROMACS.

Najwazniejszy 1 wynik badawczy:
Opracowano program do dokowania makromolekut, jako bryt sztywnych.

PUBLIKACIJE: 3919, 103/M, 2096/A, 2223/A

Temat nr 48: Badania wczesnych etapéw zwijania i agregacji bialek.

Zespot: doc. dr hab. Michal Dadlez. mgr. A. Jablonowska, mgr. Anna Kupniewska-Kozak,
mgr. Marcin Kloniecki, mgr Emilia Wienczek-Gospodarska, mgr Matgorzata Kowalska

Kontynuowano badania procesu agregacji peptydu Abeta zwiazanego z choroba Alzheimera
oraz jego oddzialywanie z potencjalnym receptorem RAGE (domena V). Wykonano seri¢ nowych
konstruktéw (8 wariantéw) kodujacych warianty badanego peptydu i ich nadkespresj¢ w bakteriach.
Otrzymano preparatywne iloéci pelnej sekwencji Abetal-40 przez nadekspresj¢ w bakteriach fuzji
i odcinanie p)foduktu przy pomocy proteazy TEV. Ustalono optymalne warunki pomiar6w
niekowalencyjnych komplekséw domeny V-Rage z peptydem Abeta za pomoca spektrometrii mas.
Opracowano metod¢ pomiaru statych oddziatywan peptydu RAGE z uzyciem fluorescencji. Wykonano
serie eksperymentéw wiazania peptydu do RAGE z wariantami Abetal0-30 skréconymi o trzy i szesé
aminokwaséw oraz z delecjami trzech aminokwaséw. Ustalono stale powinowactwa wariantéw peptydu
Abeta do domeny V-Rage oraz stosunku stezeniowego domeny V-Rage do peptydu Abeta koniecznego
Jo wysycenia biatka peptydem za pomocg pomiaréw fluorescencyjnych. Uzyskano pozytywna korelacje
wynikami pomiarow MS i pomiaréw stalej asocjacji przez fluorescencj¢. Przeprowadzono wstepne
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do$wiadczenie obnizajace stopien natadowania czasteczek podczas pomiaréw spektrometrii mas na
modelowym peptydzie AB (10-30) za pomoca trietylenoaminy (TEA).

Najwazniejszy wynik badawczy:
Najwazniejszym rezultatem jest wstepne okreslenie obszaru w sekwencji Abeta odpowiedzialnego za
wiazanie do RAGE.

Temat nr 49: Metabolizm cukréw u bakterii mlekowych.

Zesp6t: doc. dr hab. Jacek Bardowski, dr Tamara Aleksandrzak-Piekarczyk, dr Magda Kowalczyk, mgr
Agnieszka  Szczepanska, mgr .Roman Krzysztof ~ Goérecki, mgr Anna Koryszewska,
mgr Monika Hejnowicz, mgr Joanna Zycka, mgr Joanna Lampkowska

Kontynuujac badania nad sprzezonym Kkatabolizmem laktozy i celobiozy u laktokokow
scharakteryzowano role biatek regulatorowych CcpA i BgIR w katabolizmie laktozy i B-glukozydéw
u L. lactis TL1403. W badaniach zastosowano podejscie transkryptomiczne, z wykorzystaniem metody
makromacierzy DNA, poddajac analizie ekspresj¢ genéw kodujacych systemy PEP:PTS transportu
cukr6w (YbhE, celB, bglS, rheB, yebF, picB, picA, ptcC, bgld, bgIR, ptbA, bglH, yleE, yidB, yedE, yedF),
geny glikolityczne i fermentacji (glk, pgid, pfk, fbad, tpid, gapA, pgk, pmg, enod, pyk, ldh, pfl, pta,
ackAl, adhE), gen ccpA oraz geny kodujace hydrolazy (yidC, ypcA, yrcd, lacZ, mapA, udp, glmU).

Wykazano, Ze regulacja transportu salicyny, kodowanego przez operon bg/R, wymaga obecnosci
zaréwno substratu jakim jest salicyna, jak réwniez regulatora BgIR. Dwa inne geny yedE i yedF,
podlegajace negatywnej regulacji ze strony biatka CcpA, a jednoczesnie niezalezne od regulatora BglR,
moga by¢ réwniez zaangazowane w katabolizm salicyny. Wykazano takze istotng role CcpA w regulacji
ekspresji genoéw glikolitycznych i fermentacji u L. lactis 1L1403. Analiza funkcjonalna genow
kodujacych hydrolazy wykazata, ze ekspresja genéw bgiS i udp podlega regulaciji przez CcpA, podczas
gdy ekspresja gendw bglS, bgld, bglH, yidC, ypcA i mapA jest regulowana przez biatko BgIR. Wyniki te
sugeruja, ze geny bglS, bgld, bglH, yidC, ypcA, mapA i udp moga by¢ zaangazowane w katabolizm
salicyny.

Uzyskane wyniki pozwolily na przedstawienie kilku hipotez dotyczacych katabolizmu
B-glukozydéw oraz laktozy, zgodnie z ktorymi: (i) u L. lactis obecne sg dwa systemy zaangazowane
w transport salicyny - jeden regulowany przez BgIR; drugi (yedEF) - regulowany przez CcpA; (ii)
w transport celobiozy w szczepie IL1403 zaangazowany jest tylko jeden system PEP:PTS; system ten
sktada sie z biatek kodowanych przez geny celB, picB i ptcA i bierze udzial w transporcie laktozy; (iit)
geny bglS, bglA, bglH, yidC, ypcd, mapA i udp moga by¢ zaangazowane w katabolizm salicyny.

Ponadto wykazano, ze w genomie szczepu L. lactis 11403 istnieja funkcjonalne geny
alternatywnego szlaku katabolizmu laktozy, ktére zlokalizowane sa w dwdch nie sasiadujacych ze soba
regionach chromosomu i ktére koduja biatka CelB, PtcB, PtcA, BglS.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazanie, ze w L. lactis IL1403 obecne sa dwa systemy zaangazowane w transport salicyny — jeden
regulowany przez BglR; drugi (vedEF) - regulowany przez CcpA.

PUBLIKACIJE: 3970, 2089/A, 2090/A, 2091/A, 2092/A, 2093/A, 2094/A, 2095/A, 2096/A, 2216/A,
2217/A, 2218/A, 2219/A, 2220/A, 2221/ A, 2222/A, 2223/A, 2224/A, 2225/A, 2226/A, 2227/A, 2228/A,

96/M, 97/M, 388/A, 365/N, 372/N
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Temat nr 50: Przewodzenie sygnalu stresu osmotycznago w roslinach.

Zespot: doc. dr hab. Grazyna Dobrowolska, mgr Anna Kelner, mgr Izabela Pekala

Kontynuowano badania dotyczace mechanizmu aktywacji 1 funkcji kinazy biatkowej NtOSAK
w odpowiedzi roéliny na dziatanie stresu osmotycznego. Uprzednio wykazali$my, ze w pod wplywem
stresu osmotycznego NtOSAK ulega fosforylacji na Ser154 i Ser158 w petli aktywacyjnej kinazy.
Obecnie za pomoca mutagenezy ukierunkowenej wykazalismy, ze kluczowa rola w aktywacji enzymu
odgrywa fosforylacja Ser158, natomiast fosforylacja Serl54 najprawdopodobniej wplywa na
konformacje enzymu, ulatwiajac fosforylacje Ser158 lub decyduje o specyficznos¢i substratowej lub
zmianie lokalizacji subkomérkowej kinazy pod wplywem stresu. Podjelismy probe uzyskania linii
transgenicznych tytoniu o zmienionej aktywnosci NtOSAK. Zamierzalismy uzyskaé linie komoérkowe
i rodliny, w ktérych NtOSAK jest konstytutywnie aktywny (poprzez zastapienie seryn 154 i 158
kwasami glutaminowymi) oraz rosliny z nieaktywna forma NtOSAK. Niestety nie udalo nam si¢
uzyskaé roslin z konstytutywnie aktywna kinaza NtOSAK. Obecnie analizowane sa uzyskane
transgeniczne ro$liny o obnizonej aktywnosci NtOSAK.

Wykazalismy, Ze kinaza NtOSAK bierze udziat w przewodzeniu nie tylko stresu osmotycznego

w roslinie, lecz rowniez stresu oksydacyjnego i zranienia.
Ponadto stwierdzono, ze NtOSAK jest regulowany przez NO. Traktowanie komérek tytoniu

woaniatacz

M i tot roTIIionia N Ay owonia
i vY

donorem NO powoduje aktywacje kinazy, natomist usunigcie NO, poporzez zastosowan
NO - cPTIO powoduje zanik aktywno$ci NtOSAK.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Kinaza bialkowa NtOSAK jest regulowana w komorce roslinnej przez NO.

PUBLIKACIE: 3984, 2139/A, 2140/A, 2143/A, 2156/A

Temat nr 51: Strukturalne i funkcjonalne konsekwencje modyfikacji potranslacyjnych
bialek.

Zespot: dr Aleksandra Wyslouch-Cieszviiska, mgr Malgorzata Bajor, mgr Monika Zargba,
mgr Katarzyna Piechota (urlop wychowawczy), Liliya Zhukova

Zespot w roku 2005 kontynuowat projekt, ktéry wyjasni wplyw modyfikacji cystein w biatkach
SI00A1 i S100B na oddziatywania tych bialek z receptorem RAGE na poziomie strukturalnym,
funkcjonalnym i proteomicznym. Dodatkowo prowadzone sa badania nad reaktywnoscia cystein
= biatkach S100A8 i S100A9, ktére sa markerami stanéw zapalnych oraz, we wspotpracy z Profesor
Sara Linse z Uniwersytetu w Lund, prowadzone sa eksperymenty nad S-nitrozylacja mutantow
calbindyny d28k. Badania mikrokalorymetryczne, we wspolpracy z Instytutem Chemii Fizycznej (Prof.
3. Zielenkiewicz i dr M. Wszelaka) wiazania jonéw metali do S-nitrozylowanych biatek S100A1

S100B, pokazaty mozliwos¢ wspéizaleznosci, miedzy tymi dwoma sposobami regulacji aktywnosci
~ologicznej biatek S100. Poprzez modyfikacje metody tzw. metody Biotin Switch pokazano, ze biatka
3100 z mézgu wolowego ulegaja S-nitrozylacji. Nawiazano wspdiprace z Dr Angelika Bierhaus
\fedizinische Universitatklinik, Heidelberg), z ktéra prowadzone sa badania na liniach komérkowych
<sbilnie transferowanych receptorem RAGE. Celem eksperymentéw, prowadzonych w Polsce, jest
~~:eomiczna analiza zmian stanu redoks cystein w biatkach pod wplywem oddzialywania S100/RAGE.

Opracowano metode badania kinetyki S-nitrozylacji biatek przy pomocy spektrometrii mas,

zostato wykorzystane do zbadania S-nitrozylacji mutantéw kalbindyny d28k (wspéipraca z Profesor
‘w2 Linse z Uniwersytetu w Lund). Pokazali§my powiazanie reaktywnosci poszczegdlnych (5-ciu)
-~ =mzin w tym biatku.
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Temat nr 52: Analiza wybranych genéw metabolizmu komérkowego Arabidopsis thaliana.

Zespot: dr Elszbieta Kraszewska, prof. dr hab. Jerzy Buchowicz, dr Marta Dobrzaniska,
dr Blanka Szurmak, dr Maria Bucholc, mgr Arkadiusz Ciesielski, mgr Kamil Olejnik

W zespole sa prowadzone badania bialek Nudix oraz biatka Ku70. W dalszym ciagu
charakteryzowano hydrolazg ADP-rybozy ANUDT4.1 (obecnie NUDIX7). Ustalono ze bialko to
wystepuje w roztworze w postaci dimeru. We wspdlpracy z dr dr Marcinem Grynbergiem oraz Danuta
Plochocka opracowano przypuszczalny trojwymiarowy model tego dimeru. W celu potwierdzenia
prawidlowosci modelu do bialka NUDIX7 wprowadzono mutacje punktowe. Zmutowane biatko bedzie
sprawdzane pod katem zdolno$ci tworzenia kompleksu.

W celu okreslenia funkcji komérkowych biatka NUDIX7 poszukiwano jego ewentualnych
partneréw. Przy pomocy drozdzowego systemu dwuhybrydowego oraz tzw. pull-down assays
z wykorzystaniem ekstraktow komérkowych z Arabidopsis ustalono, ze hydrolaza ta tworzy kompleksy
z regulatorowym biatkiem 14.3.3 oraz z biatkiem WD40 (oznaczonym w bazie danych jako
przypuszczalna B podjednostka heterotrimerycznego biatka G). Uzyskane wyniki sugeruja, ze aktywnosé
tego enzymu podlega w komorce Scistej regulacji oraz wskazuja na zwiazek biatka NUDIX7 ze szlakiem
transdukcji sygnatéw zaleznych od biatka G.

Sklonowano, oczyszczono i czgSciowo scharakteryzowano dwie inne hydrolazy Nudix.

Mitochondrialng hydrolaze dwuadenozynoszesciofosforanowa (Ap6A) oraz chloroplastowa hydrolaze
koenzymuA. Wstepna charakterystyka biochemiczna tych bialek wykazala, ze hydrolaza Ap6A jest
wysoce specyficzna, natomiast hydrolaza koenzymuA oprécz tego zwiazku moze réwniez hydrolizowaé

dNTP-y co mogloby sugerowaé antymutatorowy charakter tego biatka.
W czesci poswieconej badaniom biatka Ku70 oraz jego interakcji z fitochromem B

potwierdzono uzyskane wczesniej wyniki przy uzyciu systemu transkrypcji/translacji in vitro. Obecnie
prowadzone sa badania majace na celu okreslenie w jakim stopniu $wiatlo jest odpowiedzialne za

interakcje Ku70 z fitochromem B.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Ustalenie potencjalnych partneréw komdrkowych biatka NUDIX?7.

PUBLIKACIE: 3971, 2079/A

Temat nr 53: Zastosowanie metod bioinformatyki do analizy genomow.

Zespét: dr Andrzej M. Kierzek, mgr inz. Jolanta Zaim (wolontariuszka)

Poszukiwano gendéw regulowanych przez czynnik transkrypcyjny Crtlp (RFX1) u drozdzy
Saccharomyces cerevisiae. Bialko Crtlp jest efektorem punktu kontrolnego cyklu komoérkowego.
Dotychczas bylo wiadomo, Ze rozpoznaje ono 13-sto nukleotydowy odcinek DNA w rejonach
regulacyjnych gendéw RNRI, RNR2, RNR4, HUGI i Crtl (gen Crtl jest negatywnie autoregulowany).
Korzystajac z metody MEME obliczyliSmy model statystyczny miejsca wiagzania bialka Crtlp.
Przeszukanie sekwencji rejondéw 5°UTR wszystkich genéw drozdzy wykazato obecno$¢ potencjalnego
miejsca wigzania Crtlp w rejonach 5’UTR 30 genow. Analiza dostgpnych danych z mikromacierzy
DNA pozwolita wyodrebni¢ pie¢ najbardziej prawdopodobnych, nieznanych dotychczas celéw
dzialania Crtlp: FSH3, YLR345W, UBCS5, NDE2 i NTH2. Nastepnie metoda RT-PCR poréwnano
poziomy mRNA tych genéw w szczepie dzikim oraz szczepie ACrtl. Wyniki doswiadczen
potwierdzilty, ze FSH3, YLR345W i NTH2 sa regulowane przez czynnik transkrypcyjny Crtlp. Nasze
wyniki pozwalajg lepiej zrozumieé zwiazek pomiedzy procesami naprawy DNA, syntezy nukleotydow
i odpowiedzi na stres ogdlny.

We wspoélpracy z grupami doswiadczalnymi Jean-Marie Buerstedde (GSF Monachium,
Niemcy) i Erica van Dycka (IARC, Lyon, Francja) przeprowadzono badania biatka RDM1p. Bialko to
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zostalo wykryte w sekwencjach cDNA kregowcow na podstawie krétkiego segmentu podobienstwa
sekwencji z biatkiem RAD52p. Badania do$wiadczalne wykazaly, ze uczestniczy ono w odpowiedzi
komérki na uszkodzenia DNA cisplatyna. Analiza sekwencji biatlka RDMlp doprowadzita do
wykrycia domeny oddzialywania z RNA i jednoniciowym DNA oraz do zdefiniowania motywu

sekwencji wspdlnego z rodzing RADS2.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Odkrycie nowych celéw regulacji czynnika transkrypeyjnego Crtlp.

PUBLIKACIE: 3904, 3906, 3917, 3985, 2080/A, 2162/A

Temat nr 54: Mechanizmy molekularne dzialania jonéw metali czynnych biologicznie.

Zespdl: doc. dr hab. Wojciech Bal. mgr Maciej Maciejezyk, dr Malgorzata Adamczyk (1/2 etatu),
mgr Edyta Kopera (doktorant), mgr Aleksandra Witkiewicz-Kucharczyk (doktorant)

W roku 2005, w ramach grantu zamawianego nr PBZ-MIN-007/P04/01, po$wigconego nowej
metodzie odcinania etykiety powinowactwa, zoptymalizowalismy z zadawalajacym skutkiem warunki
reakcji hydrolizy dla fuzji biatka SPI, realizujac tym samym ten projekt, zakonczony 13.X1.2005.
W kontynuowanym grancie nr 3 TO9A 009 26 zbadali$my mechanizmy uszkodzenia palca cynkowego
XPA przez utleniacze biologiczne — HyO, i GSNO jako potencjalne mechanizmy regulacji aktywnosci
palcow cynkowych oraz mechanizmy karcynogenezy (manuskrypt w przygotowaniu). Prace ta
wykonano we wspdlpracy z z grupa dr A. Wystouch-Cieszynskiej, grupa prof. Andrei Hartwig (TU
Berlin, Niemcy) oraz grupa prof. P. Palumaa (Tallinn TU, Estonia). Istotnym elementem tej wspolpracy
byto odbycie w IBB dwoch stazy Marie Curie przez doktorantke z Tallinn TU, p. Juli¢ Smirnova.
W ramach tej wspolpracy zainicjowaliémy réwniez badania metalotionein (manuskrypt
w przygotowaniu). Grant promotorski nr 4 TO9A 129 25 (mgr Magdalena Sokotowska, U. Wr.)
zakonczyl sie pomyslna obrona rozprawy doktorskiej p. Sokolowskiej. Jego efektem jest tez publikacja
dotyczaca wigzania jonéw Cu(Il) w buforze Hepes (3956). We wspbtpracy z prof. M. Jezowska-Bojczuk
(U. Wr.) zbadaliémy wiazanie Ni(I) do dGTP i reaktywnos¢ komplekséw z punktu widzenia
karcynogenezy niklu (3912) oraz wiasciwosci redoks kompleksow miedziowych peptydéw
modelujacych sekwencje wiazaca histonu H2A (3943). Przedstawili$my rdwniez zbiorczy opis wiazania
sonéw metali do sekwencji wiazacej histonu H2A (3908). Wspélnie z dr K. S. Kasprzakiem (NCI at
Frederick) opublikowali$my rozdziat w ksiazce zbiorowej, poswigcony metodologii badan modelowych
w karcynogenezie metali (3949). We wspolipracy z grupa doc. A. Sirko opublikowaliSmy prace
Jotyczaca wprowadzenia genéw syntezy fitochelatyn w E. coli (3924).

Najwazniejszy wynik badawczy w r. 2005 dotyczy opracowania skutecznej metody odcinania
=wvkiety powinowactwa. Wynik ten nie moze by¢ opublikowany, ani upubliczniony inacze] przez
Zazeniem wniosku patentowego, co nastapi przed koncem stycznia 2006.

"UBLIKACIJE: 3908, 3912, 3924, 3943, 3949, 3956, 2077/A, 2102/A

Temat nr 55: Analiza genetyczna podstaw wybranych choréb dziedzicznych.

Z=spot: dr Beata Burzyiiska. mgr Monika Maciag

We wspélpracy z Instytutem Hematologii i Transfuzjologii oraz Klinika Pediatrii, Hematologii
2akologii AM zajmujemy si¢ badaniem genetycznego podioza anemii hemolitycznych. W zesztym
=i pobralismy materiat genetyczny od ponad 120 rodzin z podejrzeniem sferocytozy wrodzonej, 30
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rodzin z podejrzeniem talasemii i okoto 20 rodzin z podejrzeniem enzymopatii (gtéwnie niedoboru
dehydrogenazy-6-glukozo-fosforanowej).

Prowadzone sa analizy sekwencji wybranych bialek blonowych i korelowanie wynikow
z obrazem klinicznym pacjentéw. W ubieglym roku skoncentrowaliémy si¢ na badaniach sekwencji
biatka prazka 3 i wykryliémy mutacje dajace zréznicowane obrazy kliniczne. Kontynuowane sa badania
sekwencji ankiryny i spektryny B i szczegélnie interesujace wydaja si¢ by¢ liczne polimorfizmy genu

spektryny.
Opracowali$my metode wykrywania mutacji u pacjentéw z podejrzeniem beta-talasemii.
Sekwencjonowanie wykazalo obecno$¢ 11 mutacji (w tym 4 — dotychczas nie notowane).

Opracowali$my metode pomiaru ekspresji genéw kodujacych globiny krwinki czerwonej, co umozliwi
diagnostyke hemoglobinopatii.

U dwéch rodzin z niedoborem G6PD wykryli$my istnienie 2 nieopisanych mutacji w genie
kodujacym G6PD. Zastosowano metode modelowania molekularnego, ktére umozliwito stwierdzenie

charakteru zmian w biatku, spowodowanych dang mutacja.
Scharakteryzowano i opisano pierwszy przypadek niedoboru kinazy pirogronianowej w Polsce.

PUBLIKACIE: 103/M

Temat nr 56: Genomika Paramecium tetraurelia.

Zespdt: prof. Joanna Rytka, dr Roberet Gromadka, dr Marek Juszczuk, dr Marek Zagulski,
mgr Iwona Karkusiewicz, mgr Julita Koper-Nawrocka, mgr Andrzej Migdalski, mgr Jacek Nowak,
Beata Babinska, Malgorzata Filipiak, Ewa Kalinska.

Kontynuowano badania nad funkcja genéw Paramecium tetraurelia potencjalnie
zaangazowanych w proces autogamii. Na podstawie analizy profilu ekspresji uzyskanych metoda
mikromacierzy DNA wybrano 14 genéw. W pigciu przypadkach inaktywacja genéw metoda wyciszania
RNAi prowadzita do $mierci komoérki lub spowolnienia wzrostu. Poréwnano zmiany poziomdéw
ekspresji tych genéw w trakcie wzrostu wegetatywnego, glodzenia i autogamii metoda hybrydyzacji
Northern — wyniki sa zgodne z uzyskanymi przy uzyciu mikromacierzy. Dotychczasowe wyniki
wskazuja, ze gen PTMB.220 jest zaangazowany w wycinanie krotkich sekwencji eliminowanych
w trakcie dojrzewania makronukleusa (IES6w) oraz najprawdopodobniej transpozonéw. Wykonano
analize wpltywu wyciszania genu na szereg znanych IES6w — w zdecydowanej wigkszoéci przypadkdw
obserwowano efekt.

Skonstruowano fuzje trzech genéw (PTMB 134, PTMB 186 i PTMB 284) z GFP do badania
lokalizacji ich produktéw w komorce. Dzigki wspdlpracy z dr Malgorzata Prajer (Instytut Systematyki
i Ewolucji Zwierzat PAN, Krakéw) uruchomiono metode wprowadzania fuzji genowych do

makronukleusa metoda iniekcji.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Identyfikacja funkcji genu PTMB 220.

PUBLIKACIJE: 3915, 3942
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Sprawozdanie z dzialalno$ci Szkoly Biologii Molekularnej/Studium Doktoranckiego przy
IBB PAN - temat statutowy nr 31

Kierownik Studium: prof. dr hab. Grazyna Palamarczyk

Kierownictwo z ramienia Dyrekcji IBB PAN:
prof. dr hab. Piotr Zielenkiewicz i doc. dr hab. Piotr Jonczyk

Recenzenci przebiegu studiéw doktoranckich:
Prof.. Prof. dr hab. Magdalena Boguta, Danuta Hulanicka, Grazyna Muszynska, Joanna Rytka,
Kazimierz L. Wierzchowki, Piotr Zielenkiewicz, Teresa Zoladek, Doc Doc. dr hab. Michat Dadlez,

Grazyna Dobrowolska, Grazyna Jagura-Burdzy, Iwona Fijatkowska, Monika Hryniewicz, Agnieszka
Sirko, dr Elzbieta Kraszewska

Na studiach doktoranckich w IBB PAN zarejestrowano 88 0sob, w tym na pierwszy rok przyjeto
26 0s6b. Ponadto na etatach asystentéw i biologéw jest zatrudnionych 58 oséb robiacych prace
doktorskie. Osoby te wraz z doktorantami wchodza w sklad stuchaczy Szkoly Biologii Molekularne;j
(SBM). Stopien doktora w roku 2005 otrzymato: 19-tu doktorantow.

Dziatalnos$¢ dydaktyczna:

W okresie sprawozdawezym doktoranci wzigli udzial m w cykiu 15-tu wykladow z zakresu:
Diagnostyka molekularna w medycynie, prowadzonym przez wyktadowcdw z Centrum Onkologi,
Instytutéw Hematologii, Matki i Dziecka oraz Psychoneurologii.

W roku sprawozdawczym rozpoczat si¢ réwniez cykl wyktadow pt. ,,Omika” dotyczacy
analizy ekspresji i funkcji genéw oraz przewidywania funkcji biatek i analizy systemow
biologicznych. Cykl ten jest prowadzony przez pracownikow IBBPAN.

Czesé doktorantéw uczestniczyta réwniez w wyktadach zorganizowanych przez Zaklad
Biofizyki UW oraz w Migdzynarodowych Szkotach Letnich.

W roku sprawozdawczym, podobnie jak w poprzednim, istnial obowiazek rocznego
pisemnego sprawozdawania sie doktorantéw z przebiegu ich pracy badawczej. Sprawozdania te sg
oceniane poza promotorem przez dwoéch samodzielnych pracownikéw naukowych IBB PAN
irecenzenci doktorantéw).

Dsiagniecia naukowe doktorantow:

19 doktorantéw jest wspolautorami petnych prac naukowych opublikowanych w roku 2005 oraz
66 komunikatéw lub plakatéw przedstawionych na zjazdach krajowych i zagranicznych, w tym 8-miu
=2 kongresie FEBS w Budapeszcie. SBM zorganizowalo wspolny wyjazd doktorantéw na ten ostatni
Zazd.

27 doktorantéw przedstawito projekty badawcze pisane wg wzoréw projektow badawczych
=nansowanych przez KBN 1 uzyskalo ich finansowanie w kwocie 5000 zt. Fundusze te moga by¢
~zeznaczone na zakup odczynnikéw i drobnego sprzetu lub sfinansowanie uczestnictwa w dowolnie

vbranej konferencji naukowej. Odbiorcow grantéw obowiazywaé bedzie przedstawienie sprawozdania
merytorycznego i finansowego. Sprawozdanie to bedzie podstawa do ewentualnego przedluzenia grantu

“z 1ok nastepiy.

" manse
W roku sprawozdawczym SBM/Studium Doktoranckie otrzymalo po raz drugi status
“edzynarodowego Studium Doktoranckiego i zwiazany z tym grant Ministerstwa Nauki w wysokosci
2% 000 zi. Z tych funduszy finansowano czesciowo udziat doktorantéw w konferencjach
= a2dzynarodowych odbywajacych si¢ za granica a takze w calosci w konferencjach w Polsce.
Warunkiem dofinansowania wyjazdu bylo otrzymanie czg$ciowego pokrycia kosztéw
wzestnictwa w konferencji z funduszy nie pochodzacych z IBB.
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Dzialalnos¢ Komisji Wspomagania Wspolpracy Naukowej z Zagranica Rady Naukowej
IBB PAN

Przewodniczacy: prof.dr hab. Przemyslaw Szafranski

W ramach funduszu w Instytucie pracowato siedem oséb. Sze$¢ z Instytutu Molekularnej
Biologii i Genetyki Ukrainskiej Akademii Nauk w Kijowie i jedna z Kijowskiego Uniwersytetu. Byly to
stypendia od 2 do 12 miesigcy. Badania dotyczyly syntezy rekombinowanego biatka wiazacego hormon
mola woskowego Galleria mellonella, syntezy heterologicznych bialek bakulowirusowych, struktury
adenowirusa, specyfiki rozpoznawania tyrozynowego tRNA przez synteze, poszukiwania inhibitoréw
helikazy wirusa watrobowego typu C, spektroskopii NMR bialek oraz zastosowania metod
komputerowych w biologii.

Wyniki prac ukazaly si¢ w doniesieniach zjazdowych oraz Biological Lett., FEBS I,
Ukr.Biochim.Zurn. i Acta Biochim.Pol. a takze przygotowywane do druku.

PUBLIKACIJE: 3925, 3948, 3982, 2065/A, 2116/A, 2160/A, 2137/A

Pracownia Sekwencjonowania DNA i Syntezy Oligonukleotydow

W ramach dzialalnosci ustugowej dla IBB zsyntetyzowano 5 170 oligonukleotydéw oraz
zsekwencjonowano na aparatach ABI 377 i ABI 3730 6 125 matryc DNA, co przy $redniej dtugosci
odczytu 650bp daje 3 981 250 zasad.

Syntezy oligonukleotydow i sekwencjonowanie matryc wykonano dla nastepujacych zaktadéw IBB:

1.Zaktad Genetyki 625 matryc 245 oligonukleotyddw
2.Zaklad Biochemii Drobnoustrojéw 878 matryc 895 oligonukleotydow
3.Zaklad Biosyntezy Biatka 320 matryc 325 oligonukleotydéw
4.Zaktad Biochemii Roslin 355 matryc 258 oligonukleotyddw
5.Zaktad Biofizyki 185 matryc 170 oligonukleotyddw
6.Zaklad Biologii Molekularnej 650 matryc 320 oligonukleotydow
7.Zaklad Geénetyki UW 2167 matryc 2305 oligonukleotydow
8.Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA 525 matryc 235 oligonukieotydow
9.Pracownia Glikobiologii Grzybow 45 matryc 65 oligonukleotydow
10.Pracownia Sekwencjonowania DNA 375 matryc 352 oligonukleotydéw

i Syntezy Oligonukleotydéw

Oprécz zamoéwien z Instytutu Biochemii i Biofizyki zrealizowane zostaly zamoOwienia na
sekwencjonowanie DNA i syntezg oligonukleotydéw dla zleceniodawcow spoza Instytutu:

1. Uniwersytet w Biatymstoku
2. Akademia Medyczna w Bydgoszczy
3. Akademia Techniczno-Rolnicza Wydziat Rolniczy
4. Akademia Medyczna - Samodzielna Pracownia Endokrynologii i Diagnostyki Laboratoryjnej w Gdansku
5. Bio-Diagnostyka sp. z 0.0. Gdansk
6. DNA Gdansk s.c.
7. EURx sp. z 0.0. w Gdansku
8. Izba Celna w Gdansku
9. Miedzyuczelniany Wydzial Biotechnologii UG-AMG
10. Politechnika Gdanska
11. Samodzielny Publiczny Szpital Kliniczny AM Nr2 w Gdansku
12. Uniwersytet Gdanski Katedra Biochemii
13. Katedra Zoologii Bezkrggowcow Uniwersytet Gdanski
14. Morski Instytut Rybacki w Gdyni
15. Zaklad Ichtiobiologii i Gospodarki Rybackiej PAN - Golysz
16. Instytut Genetyki i Hodowli Zwierzat PAN- Jastrzebiec
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17. Slaska Akademia Medyczna w Katowicach

18. Akademia Swietokrzyska im Jana Kochanowskiego w Kielcach

19. Swietokrzyskie Centrum Onkologii

20. Instytut Dendrologii PAN - Ko6rnik

21. Collegium Medicum Uniwersytet Jagiellonski - Krakow

22. Instytut Biologii Molekularnej Uniwersytet Jagiellonski - Krakéw

23. Instytut Farmakologii w Krakowie

24. Instytut Ochrony Przyrody -Krakow

25. Instytut Systematyki i Ewolucji Zwierzat PAN w Krakowie

26. Instytut Zootechniki w Krakowie

27. Katedra Genetyki, Hodowli i Nasiennictwa - Akademia Rolnicza w Krakowie
28. Akademia Medyczna w Lublinie

29. Akademia Rolnicza w Lublinie, Wydziat Biologii i Hodowli Zwierzat
30. Akademia Rolnicza w Lublinie, Wydzial Medycyny Weterynaryjnej
31. Katolicki Uniwersytet Lubelski

32. Uniwersytet Marii Curie-Sklodowskiej w Lublinie

33. Centrum Badaf Molekularnych i Makromolekularnych PAN w Eodzi
34. Centrum Biologii Medycznej i Mikrobiologii PAN w Lodzi

35. Centrum Mikrobiologii i Wirusologii PAN w Lodzi

36. Instytut Medycyny Pracy w Lodzi

37. Politechnika L.6dzka, Wydziat Chemii Spozywczej i Biotechnologii
38. Szpital Kliniczny Nr3 Samodzielny Akademicki Publiczny ZOZ w odzi
39. Uniwersytet Medyczny w Lodzi

40, Zaktad Genetyki Drobnoustrojéw Uniwersytet £.odzki

41. Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin w Miochowie

42, Instytut Rozrodu Zwierzat i Badan Zywnosci PAN Olsztynie

43. Uniwersytet Warmifisko — Mazurski

44. Wojewddzka Stacja Sanitarno-Epidemiologiczna w Qlsztynie

45. Uniwersytet Opolski

46. Akademia Ekonomiczna - Poznan

47. Akademia Medyczna im. Karola Marcinkowskiego w Poznaniu

48. Akademia Rolnicza w Poznaniu

49. Akademia Wychowania Fizycznego im. Eugeniusza Piaseckiego w Poznaniu
50. Centrum Alergologii Dr Med. Teresa Hoffiman - Poznan

51. Instytut Chemii Bioorganicznej w Poznaniu

52. Instytut Genetyki Cztowieka PAN - Poznan

53. Instytut Genetyki Roslin w Poznaniu

54. Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin Oddzial Poznan

55. Instytut Ochrony Roslin w Poznaniu -

56. Prywatny Gabinet Lekarski Lek. Ewa Matuszewska — Poznan

57. Piranus PPHU - Poznan

58. Samodzielny Publiczny Szpital Kliniczny Nr.2 — Poznan

59. Wielkopolska Hodowla Buraka Cukrowego sp.z 0.0.

60. Wojewd6dzka Stacja Sanitarno-Epidemilogiczna w Poznaniu

61. Wydziat Biologii Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu
62. Biowet Putawy Sp. Z 0.0. w Pulawach

63. Instytut Uprawy Nawozenia i Gleboznawstwa w Putawach

64. Panstwowy Instytut Weterynaryjny- Putawy

65. Wojskowy Instytut Higieny i Epidemiologii w Putawach

66. Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin w Radzikowie

67. Akademia Podlaska Instytut Bioinzynierii i Hodowli Zwierzat w Siedlcach
68. Instytut Sadownictwa i Kwiaciarstwa w Skierniewicach

69. Instytut Warzywnictwa w Skierniewicach

70. Pomorska Akademia Pedagogiczna w Shupsku

71. Instytut Oceanologii PAN - Sopot

72. Akademia Rolnicza w Szczecinie

73. Pomorska Akademia Medyczna w Szczecinie

74. Uniwersytet Szczecinski
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75. Gtéwny Inspektorat Inspekcji Ochrony Roslin i Nasiennictwa w Szczecinie
76. Instytut Biologii Ogélnej i Molekularnej Uniwersytet im. M. Kopernika w Toruniu
77. Adamed Sp. Z o.0. Pienkéw

78. Akademia Medyczna w Warszawie

79. Centralne Laboratorium Surowic i Szczepionek w Warszawie

80. Centrum Medyczne Ksztatcenia Podyplomowego w Warszawie

81. Centrum Onkologii-Instytut im Marii Sklodowskiej-Curie w Warszawie
82. Fundacja na Rzecz Chorych z Chorobami Krwi - Warszawa

83. Instytut Badan DNA Sp. Z 0.0. w Warszawie

84. Instytut Badawczy Lesnictwa - Warszawa

85. Instytut Biologii Doswiadczalnej im. M.Nenckiego w Warszawie

86. Instytut Biotechnologii i Antybiotykdw

87. Instytut Centrum Medycyny Doswiadczalnej i Klinicznej PAN w Warszawie
88. Instytut Gruzlicy i Choréb Pluc w Warszawie

89. Instytut Hematologii i Transfuzjologii w Warszawie

90. Instytut Kardiologii - Warszawa

91. Instytut Lekoéw - Warszawa

92. Instytut Matki i Dziecka w Warszawie

93. Instytut Parazytologii PAN - Warszawa

94. Instytut Reumatologiczny w Warszawie

95. Instytut Zywnosci i Zywienia - Warszawa

96. Krzysztof Kucharczyk - Techniki Elektroforetyczne

97. Labgen w Warszawie

98. Migdzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej i Komoérkowej - Warszawa
99. Medigen — Warszawa

100. Muzeum i Instytut Zoologii PAN — Warszawa

101. Ogréd Botaniczny - Centrum Zachowania Réznorodnosci Biologicznej
102. Uniwersytet Warszawski

103. Panistwowy Zaklad Higieny Instytut Naukowo-Badawczy w Warszawie
104. Polskie Towarzystwo Kardiologiczne w Warszawie

105. SGGW AR

106. Wojewddzki Szpital Zakazny ul. Wolska 37 Warszawa

107. Wojskowy Instytut Higieny i Epidemiologii w Warszawie

108. Wojskowy Instytut Medyczny w Warszawie

109. Wojewddzki Szpital Zakazny SPZOZ

110. Zaklad Biologii Antarktyki PAN w Warszawie

111. Akademia Medyczna we Wroclawiu

112. Akademia Rolnicza - Wroctaw

113. Genet Research Sp. Z o0.0. Wroctaw

114. Instytut Immunologii I Terapii Doswiadczalnej PAN Wroclaw

115. Uniwersytet Wroctawski

116. Paistwowy Instytut Weterynaryjny Zaklad Pryszczycy — Zdunska Wola
117. Instytut Biotechnologii i Ochrony Srodowiska Uniwersytet Zielonogérski
118. Liga Ochrony Przyrody Zarzad Okrggu —Zielona Géra

W 2005r. zorganizowalismy dwa kursy pt.,,Sekwencjonowanie DNA i analiza wynikéw”.

W Pracowni zsyntetyzowano dla laboratoriow IBB 5170 oligonukleotyddéw oraz zsekwencjonowano na
aparatach ABI 377 i ABI 3730 — 6 125 matryc DNA, co przy $redniej dtugosci odczytu 650 zasad daje
3 981 250 zasad. Dla 118 zleceniodawcow spoza IBB zostaly zrealizowane zamowienia na
zsekwencjonowanie 11 520 matryc i zsyntetyzowano 12 173 oligonukleotydy. Dodatkowo w ramach
przyznanych minigrantéw wykonano 450 sekwencjonowan matryc DNA i 2086 reakcji analiz

polimorfizmu.
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Srodowiskowe Laboratorium Spektrometrii Mas

Zespbt: dr hab. Michal Dadlez, mgr Jacek Olgdzki, mgr J acek Sikora, mgr Magdalena Bakun,
mgr Agnieszka Fabijanska, Piotr Zarebski, mgr Marta Tkaczyk, Agata Malinowska

$rodowiskowe Laboratorium Spektrometrii Mas prowadzi pomiary mas czasteczek
biologicznych wykorzystujac posiadane trzy spektrometry: typu MALDI-ToF ESI-ToF oraz LTQ
FTICR. Wykonuje zlecenia uzytkownikéw z IBB oraz spoza Instytutu w zakresie pomiarOw mas
peptydéw, oligonukleotydéw, bialek a takze innych zwiazkéw. Na podstawie mas fragmentéw biatek,
powstatych na drodze trawienia trypsyna, Laboratorium wykonuje identyfikacje sktadu biatkowego
zleconych probek. Najczesciej sa to biatka separowane w zelach poliakryalamidowych. W ciagu
ostatniego roku wykonano 1300 identyfikacji sktadu biatkowego probek i ok. 1500 oznaczefi mas
czasteczkowych. Oprocz identyfikacji sktadu biatkowego Laboratorium prowadzi réwniez identyfikacje
modyfikacji potranslacyjnych bialek. Lista uzytkownikow Laboratorium liczy kilkadziesiat pozycji,
zawiera réwniez o§rodki spoza Polski. Laboratorium prowadzi szkolenia uzytkownikow w dziedzinie
interpretacji wynikéw proteomicznych. Laboratorium uczestniczy w trzech zamawianych projektach
MEiN (cztery nastepne rozpoczng si¢ w r. 2006) i w jednym projekcie VI-ego programu ramowego Unii
Europejskiej.

Prowadzone sa prace nad proteomika ludzkich ptynéw ustrojowych oraz tkanek. Korzystajac
z dostepnych w sieci procedur analizy i wizualizacji danych stworzono nowe narzedzia do analizy
zlozonych wielowymiarowych zbioréw danych. Badane sa mapy peptydomu osocza i surowicy krwi
ludzkiej, $liny, blon erytrocytéw czy biopsji nablonka przelyku w chorobie Barretta. Pokazano,
ze w wyniku analizy tych probek mozna uzyska¢ wysokiej zlozonosci mapy peptydow, zawierajace
kilka tysiccy sygnaléw peptydowych. Mapy takie moga staé si¢ podstawa nowych procedur
diagnostycznych dla medycyny. W celu uzyskania dobrej wiarogodnosci statystycznej konieczne jest
wykonywanie diugich serii analiz rzedu setek, czas zbierania tych danych jest dlugi a analiza
poréwnawcza uzyskanych map skomplikowana.

Opracowywane sa réwniez metody stosowania spektrometrii mas do badani strukturalnych
biatek z zastosowaniem wymiany proton-deuter i pomiaréw przesunig¢¢ mas.

Lista uzytkownikéw Srodowiskowego Laboratorium Spektrometrii Mas w latach 2003-2005

1. Akademia Medyczna w Warszawie, Zaklad Badania Srodowiska
Grzegorz Nalecz-Jawecki (2003-2005)

2. Akademia Medyczna we Wroctawiu, Katedra i Klinika Choréb Phuc Renata Ji ankowska (2003)
Katedra i Zaklad Biochemii Lekarskiej Grzegorz Terlecki (2004)

3. Akademia Rolnicza im. Augusta Cieszkowskiegp w Poznaniu, Katedra Biochemii
i Biotechnologii, Andrzej Guwanowski

4. Akademia Swictokrzyska im. Jana Kochanowskiego, Instytut Biologii, Zaktad Genetyki
Jan Palyga (2003-2004), Ewa Gornicka-Michalska (2003)

5. Centrum Medyczne Ksztalcenia Podyplomowego, Klinika Gastroenterologii
Jerzy Ostrowski, Michat Mikula (2003-2005)

6. Centrum Onkologii w Gliwicach, Instytut im. Marii Sklodowskiej-Curie, Zaklad
Radiobiologii Do$wiadczalnej i Klinicznej
Piotr Widlak, Monika Pietrowska (2003-2005)

7. Instytut Biologii Doswiadczalnej PAN im. M. Nenckiego
Anna Filipek, Magdalena Dominik, Barbara Pliszka, Elzbieta Wyroba (2003), Adam
Szewczyk, Stawomir Pikuta, Andrzej Kasprzak (2004), Izabela Strzyzewska-Jowko, Pawet
Wisniewski (2004-2005), Jolanta Barariska, Marcin Balcerzak (2005)

8. Instytut Chemii Fizycznej PAN, Zaktad Kalorymetrii
Jedrzej Szymanski, Ewa Utzig (2003), Marek Luszczyk (2004)

9. Instytut Dendrologii PAN
Tomasz Pawlowski (2003, 2005)

10. Instytut Immunologii i Terapii Doswiadczalnej PAN
Katarzyna Kuczek 2003), Danuta Witkowska (2004-2005)
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11.

12.

13.

14.

15.

16.
17.

18.

19.
20.
21.

22.

23.

24,

25.

26.

27.

28.

29.

30.

31.

Miedzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej i Komérkowej, Pracownia Neurodegeneracji
Urszula Wojda (2003), Alicja Wawrzynow (2003-2004), Henryk Korza, Rafat Klejn,
Magdalena Blazejczyk, Andrzej Lewandowicz, Leszek Lipinski, Roman ‘Szczepanowski,
Monika Sokolowska, Magdalena Lipka (2004), Malgorzata Marcyjaniak, Renata Filipek,
Agnieszka Chmiel (2004-2005)

Politechnika Wroctawska, Zaklad Biochemii

Andrzej Ozyhar (2003, 2005)

Szkola Gléwna Gospodarstwa Wiejskiego, Katedra Genetyki, Hodowli i Biotechnologii
Roslin

Maria Szwacka, E. Bemartowicz (2003)

Szkota Gtéwna Gospodarstwa Wiejskiego, Katedra Szczegdtowej Hodowli Zwierzat, Zaktad
Hodowli Bydta

Barbara Reklewska 2003)

Katedra Biochemii Andrzej Paszkowski (2004)

Katedra Botaniki Marzena Sujkowska (2004-2005), Malgorzata Lichocka 2005

Uniwersytet Gdanski, Katedra Biochemii

Dorota Zurawa (2003),Ewa Laskowska (2003-2004), Joanna Narkiewicz (2003-2005),
Uniwersytet Gdanski, Katedra Biologii Molekularnej 2003

Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, Instytut Biologii Molekularnej i Biotechnologii, Zaktad
Bioenergetyki

Matgorzata Wojtkowska (2003), Wiestawa Jarnuszkiewicz, Przemystaw Wojtaszek, Antoni
Grobelny (2004)

Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, Instytut Biologii Eksperymentalnej Roslin, Zakiad
Ekofizjologii Roslin

Robert Sobkowiak (2003-2004), Jarostaw Gzyl 2005

Zaktad Fizjologii Roslin Wiadystaw Polcyn, Teresa Lehmann (2005)

Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, Katedra Chemii,

Karolina Michalska (2003),Mariusz Jaskdlski, Magdalena fuczak (2004)

Uniwersytet Jagiellofski, Collegium Medicum Anna Lityfiska 2005

Uniwersytet Jagiellonski, Instytut Zoologii, Pracownia Glikobiologii, Zaktad Fizjologii
Zwierzat

Ewa Poche¢ 2003 , Elzbieta Kremser 2004,Anna Litynska 2003-2004

Uniwersytet im. Marii Sktodowskiej-Curie, Wydziat Biologii i Nauk o Ziemi, Instytut
Mikrobiologii i Biotechnologii, Zaktad Biologii Molekularnej

Nikodem Grankowski 2003-2004, Grzegorz Nowak, Krzysztof Grzywnowicz 2004. Dawid
Korkowski, Barbara Wolska-Mitaszko 2005

Uniwersytet Medyczny w Lodzi, Zaklad Biologii Molekularnej

P. Dukowski 2003

Uniwersytet Medyczny w Lodzi, Katedra Neurologii, Pracownia Neuroimmunologii,

Grazyna Gatazka 2003, Sylwester Ptaskowski 2004 Anna Jurewicz 2003-2004

Uniwersytet Medyczny w Lodzi, Zaklad Biofizyki

Czestaw Cierniewski 2003-2005

Zak}ad Biochemii Janusz Szemraj 2004, Wojciech Mielicki 2005

Uniwersytet Warszawski, Instytut Biochemii, Zaktad Biologii Molekularnej

Agata Trzcinska 2003, Agnieszka Girstun 2004, Alicja Czubaty 2003-2004

Uniwersytet Warszawski, Wydzial Biologii, Instytut Mikrobiologii

Agata Krawczyk-Balska 2003, Izabela Wolska 2004

Uniwersytet Warszawski, Instytut Zoologii, Zaktad Cytofizjologii

Ewa Joachimiak 2003, Janina Kaczanowska 2004, Piotr Bgbas 2003-2005

Uniwersytet Warszawski, Instytut Fizyki Doswiadczalnej, Zaktad Biofizyki

Katarzyna Motoszko-Kiraga, Marzena Jankowska 2003, Magdalena Lewdorowicz 2003-
2004, prof. Darzynkiewicz 2005

Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, Pracownia Analizy Skazen Srodowiska

Renata Matlakowska 2003-2005

Uniwersytet Wroctawski, Instytut Biochemii i Biologii Molekularnej

Ludwik Jujeczka, Monika Kasztura 2003, Anna Krél, Dominika Drulis-Fajdasz, Jacek
Otlewski (2003-2004), Marcin Paduch, Malgorzata Sikorska (2004), Filip Jelea (2003, 2005),
Matgorzata Zakrzewska (2003-2005), Arkadiusz Oleksy (2005)
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32. Uniwersytet Wroctawski, Zaktad Cytobiochemii
Aleksander Sikorski 2003, Michal Grzybek 2004
33. Uniwersytet Wroctawski, Zaklad Fizjologii Zwierzat
Daria Szwajkowska, Dariusz Rakus (2004),Andrzej Dzugaj (2003-2005)
Uniwersytet Wroclawski Pracownia Biatek Jadrowych Ryszard Rzepecki (2004-2005)
34. Instytut Chemii Bioorganicznej PAN, Poznaf Agnieszka Wojtkowiak 2003
35. Polfa Tarchomin
36. Uniwersytet Wiedefiski Reinhard Kodym 2003-2004
37. University of North Carolina Zbigniew Dominski 2003
38. Instytut Genetyki Roslin PAN, Poznari Joanna Bajsa 2004
39. Biuro Geodezyjno Kartograficzne JURANT Sp. z 0.0., Kérnik Antoni Grobelny 2004
40. Instytut Medycyny Do$wiadczalnej i Klinicznej Barbara Zablocka 2004
41. Thomson Multimedia Wojciech Patyska2004
42, Narodowy Instytut Zdrowia Publicznego Lech Kozerski 2004
43. Centrum Biologii Medycznej PAN Maciej Cedzynski 2004
44, Praktyka Specjalistyczna Vadim Kapulkin 2004-2005
45, University of Washington Mila Diaz 2004
46. University of Athens Fragoulis Emmanuel 2004, Dido Vassilacopoulou 2005
47. University of Ireland, Galway Aoife Boyd, Neil Fennelly 2005
48. Aristotle Univ. of Thessaloniki T. Sklaviadis, Spyros Petrakis 2005
49. Centralny Instytut Ochrony Pracy — Panstwowy Instytut Badawczy 2005
50. Politechnika L.6dzka B. Korona, A. Kauf, Marianna Truszkiewicz 2005
51. Instytut Chemii Organicznej PAN Ryszard Ostaszewski 2005
52. Pafistwowy Zaklad Higieny Warszawa Jolanta Solecka
53. Instytut Biotechnologii i Antybiotykéw Warszawa Dariusz Kurzynoga
54. BIOMED Wytwdrnia Surowic i Szczepionek Lublin Maryla Gorzata
55. Global Biologics Supply Chain , LLC USA Michae] Lennick
56. Avicenna Biosystem KLK Warszawa Marta Bucko

Laboratorium Analiz Modyfikacji Genetycznych IBB PAN, GMOIBB

Zespol: doc. Barbara Tudek, dr Jarostaw Ciesla, mgr Beata Janowska

W czerwcu 2005 r. zostal zakonczony etap wyposazania laboratorium w niezbedny sprzet
i rozpoczelo ono przygotowania do dziatalnosci, ktéra ma by¢ nakierowana na (i) wykonywanie analiz
-aterialu transgenicznego w produktach rynkowych, (ii) opracowywanie nowych metod identyfikacji
1 analizy GMO oraz (iii) badanie ekspresji genéw w ramach ushig dla jednostek badawczych.
i) W ramach przygotowafi do wykonywania analiz materiatlu transgenicznego przeprowadzono
wewnatrzlaboratoryjna walidacje nastepujacych jakosciowych metod analitycznych: dwie metody na
sbecnosé soi (lektyna), metoda na obecnosé kukurydzy (dehydrogenaza alkoholowa), na obecnos¢ soi
RoundupReady (specyficzna do konstruktu), na obecnos$¢ kukurydzy Bt10 i Btll (specyficzne do
“onstruktu), na obecno$¢ kukurydzy Bt10 (specyficzna do linii), wykrywania i identyfikacji kukurydzy
1ON810 (specyficzna do linii), na obecno$¢ promotora 35S (specyficzna do wielu GMO), na obecnoscé
s=rminatora t-nos (specyficzna do wielu GMO). W trakcie walidacji jest metoda ilosciowego oznaczania
s0i RoundupReady przy pomocy PCR w czasie rzeczywistym. Laboratorium opracowalo réwniez
maczng cz¢$¢ Ksiegi Jakosci, w ramach przygotowania do akredytacji.

i} We wspotpracy z Instytutem Rozrodu Zwierzat i Badania Zywnos$ci PAN w Olsztynie Laboratorium
sazpoczelo projekt badawczy MEIN na opracowanie elektrycznych biosensoréw do wykrywania
construktéw GMO w DNA izolowanym z produktéw rynkowych.

i) W ramach ustug dla jednostek badawczych Laboratorium wdrozylo metode oznaczania ekspresji
-zterech ludzkich gendéw naprawy DNA (ANPG, OGG1, APX, TDG) wobec genu referencyjnego 18S
BNA z zastosowaniem SYBR Green. Oznaczono ekspresj¢ powyzszych genéw w probkach cDNA
rochodzacych z guzdw jelita i zdrowego obrzeza od 19 pacjentow; dalsze badania sa w toku. Metoda
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moze by¢ tatwo zaadaptowana do oznaczania dowolnych innych genéw ludzkich, a takze pochodzacych

z innych organizmow.

Ogétem wykonano 44 ekstrakcje DNA, 307 reakcji PCR oraz 922 reakcje PCR w czasie

rzeczywistym.

Srodowiskowe Laboratorium Magnetycznego Rezonansu Jadrowego

Zgodnie ze swymi zadaniami statutowymi w Laboratorium wykonywano pomiary widm NMR dla
zespolow naukowych IBB oraz 11 laboratoriow spoza instytutu. Wykorzystanie czasu pracy

spektrometru 500 MHz wynosito 92% a spektrometru 400 MHz — 69%.

Lista uzytkownikéw Srodowiskowego Laboratorium Magnetycznego Rezonansu Jadrowego:

Kierownik projektu Instytucja Czas przyrzadu (h)
400 MHz 500 MHz

Prof. Ryszard Stolarski Wydziat Fizyki, UW 240 [ e
Prof. K. Kamienska-Trela IChO PAN, Warszawa 721 -
Prof. Stawomir Szymanski | IChO PAN, Warszawa 240 | -meee-
Dr S. Rodziewicz- Wydzial Chemii, UG 96 1464
Motowidlo

Prof Adam Gryff-Keller Wydziat Chemii, PW 96 72
Prof. Janusz Lipkowski IChF PAN, Warszawa 120 —eeee-
Prof. J. Taraszewska IChF PAN, Warszawa |  --—-- 192
Prof. Jan Izdebski Wydziat Chemii, UW | - 528
Doc. Wiktor Kozminski Wydziat Chemii, UW 48 120
Prof. Temeriusz Wydzial Chemii, UW 48 |  —emmeee-
Dr.hab Bochtler IMBC 48 1536
Dr Maria Bretner IBB 48 |  -meee-
Prof. Ewa Swiezewska IBB 528 | e
Doc. Wojciech Bal IBB 1368 |  ememee-
Prof. Kulikowski IBB 1038 672
Prof. K. Wierzchowski IBB 264 432
Prof. Wlodzimierz Zagdrski | IBB 168 --me-
Doc. Jacek Bardowski BB | == 24
Dr Aleksandra Wystouch BB | e 264
Dr Igor Zhukov wlasne 120 1056
Dr Jacek Wojcik wasne | emeee 96
Dr. Beata Toczylowska wlasne 168
Mgr Michal Nowakowski wiasne 168 --ee-
Dr Piotr Bernatowicz wlasne 408| = -
nowe techniki, szkolenia 120 120
konserwacje, nalewanie cieklego helu 1 azotu 150 150
awarie 600 868
Wykorzystanie czasu w godzinach 5940 7858
Wykorzystanie czasu w procentach 69 % 92 % |
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Sprawozdanie z dzialalnosci Pracowni Mikroskopii Konfokalnej i Fluorescencyjnej

Kierownik pracowni: mgr Olga Juszczuk

1.

Przygotowano strong internetowa Pracowni Mikroskopii Konfokalnej i Fluorescencyjnej (adres
http://www.ibb.waw.pl/~mikroskopia/), na ktérej umieszczono miedzy innymi zdjecia i informacje
dotyczace wyposazenia pracowni, oprogramowania zainstalowanego na komputerach wraz z
dostepnymi instrukcjami w formacie pdf, sposobéw archiwizacji zgromadzonych danych, odsylacze
do stron poéwigconych mikroskopii i réznego typu mikroskopom oraz innym urzadzeniom
wykorzystywanym do rejestracji obrazéw. Integralng czes¢ strony stanowia kalendarze do
rezerwacji czasu pracy na mikroskopie konfokalnym, fluorescencyjnym oraz dwéch komputerowych
stacjach roboczych przeznaczonych do analizy danych. Strona ta aktualizowana jest przez
prowadzacego pracownig.

Zorganizowano wyklady przedstawiciela firmy Nikon, p. Michata Wojciechowskiego, na ktérych
oméwiono budowe i mozliwosci wykorzystania mikroskopu konfokalnego TE2000-E/C1
zakupionego przez IBB PAN, zasade doboru laseréw i fluorochroméw w mikroskopii konfokalnej,
tryby skanowania oraz generalne zasady technik mikroskopii konfokalnej (FRAP, FLIP, FRET,
FLIM, fotoaktywacja) majacych zastosowanie na zestawie do mikroskopii konfokalnej TE2000-
E/C1. Wyklady poprzedzono wstepem na temat wyposazenia pracowni, zasad rezerwacji czasu
pracy na mikroskopach i komputerowych stacjach i
archiwizacji danych przez uzytkownikow.

Przeszkolono grupe 37 0sdb w zakresie obstugi mikroskopu fluorescencyjnego Eclipse E800 oraz
cyfrowej kamery monochromatycznej DS.-1QM i kolorowej DS-5Mec.

Zorganizowano trzy szkolenia w zakresie podstawowej obstugi mikroskopu konfokalnego Eclipse
TE2000-E/C1 (w sumie przeszkolono 18 0s6b).

Przeszkolono 1 osobe w zakresie obstugi urzadzenia Mirziuser ECO-STEP umozliwiajacego
sekwencyjne pobieranie obrazéw w osi Z z mikroskopu fluorescencyjnego Eclipse E800.
Uczestniczono w Warsztatach Mikroskopii Konfokalnej przy II Konferencji Polskiego Towarzystwa

Biologii Eksperymentalnej Ro$lin w Poznaniu.

E

et 12
roboczych, systemu szkolefi, sposo
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SEMINARIA INSTYTUTOWE

04.01.2005
Mgr Anna Kuliniska /Zaklad Biochemii Drobnoustrojéw/

Nietypowe biatko partycyjne plazmidu RA3

04.01.2005
Mgr Mariusz Nowacki /Zaklad Biosyntezy Bialka/
RNA-mediated programming of developmental genome rearrangements in Paramecium tetraurelia

18.01.2005
Mgr Renata Grzela /Zaklad Biosyntezy Biatka/
Potyvirus terminal genome-linked protein VPg, effector of host eukaryotic initiation factor eIFAE.

25.01.2005
Mgr Maja Zieliniska- Swoboda /Zaktad Biologii Molekularnej/
Czynniki warunkujace aktywno$¢ glikozylaz DNA u pacjentéw z nowotworem phuc.

01.02.2005
Dr Igor Zhukov /Laboratorium NMR/
Zastosowanie zredukowanej liczby wymiaréw widm NMR w wyznaczaniu struktur biatek.

08.02.2005
Mgr Anna Maassen /Laboratorium Patogenezy Roslin/
Rola tlenku azotu w odpowiedzi roslin na infekcje.

11.02.2005
Prof. Jan Miernyk /University of Missouri, Columbia, USA/

Proteomic analysis of soybean seed development.

15.02.2005
Mgr Karina Solecka-Blachnio /Zak}ad Biosyntezy Biatka/
Nukleaza ChSI, izolowana z chloroplastéw pszenicy (Triticum vulgare), wykazuje aktywnos¢

specyficznej ' flap endonukleazy.

22.02.2005
Dr Andrzej Palucha /Zaktad Biosyntezy Biatka/
Mechanizmy ekspresji genéw wiruséw RNA: transkrypcja subgenomowego RNA1T wirusa lisciozwoju

ziemniaka.

02.03.2005
Dr J. Polanska, K. Fujarewicz, A. Polanski /Instytut Automatyki Politechniki Slaskiej, Gliwice/

Matematyczne modelowanie zjawisk biologicznych w trakcie proceséw nowotworzenia.

08.03.2005
Dr Jerzy Brzywczy /Zaktad Genetyki/
Mutacje czynnika transkrypcyjnego metR A. nidulans prowadzace do skrajnie réznych fenotypow

15.03.2005
Dr Maria Bretner /Pracownia Antymetabolitow/
Czy mozna pokonaé wirusa zapalenia watroby typu C (HCV)?

22.03.2005
Dr Anna Bebenek /Zaktad Biologii Molekularnej/
Badanie wiernosci replikacji mutantéw spodu dtoni polimerazy RB69.

05.04.2005
Mgr Agnieszka Szezepanska /Zaktad Biochemii Drobnoustrojow/

Recombination functions of a Lactococcus lactis bacteriophage bIL67.
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05.04.2005
Prof. Benjamin S. Szwergold /Department of Medicine, Dartmouth Medical School, Hanover, USA/

New paradigm for understanding the basic mechanisms underlying development of diabetic
complications.

06.04.2005
Dr Zuzanna Tymowska /Medical Research Council, Oxfordshire, USA/

Gene-driven ENU mutation detection.

12.04.2005
Mgr Malgorzata Witkowska-Zimny /Zaklad Biochemii Drobnoustrojow/
Charakterystyka funkcjonalna przedstawicieli rodziny LysR bakteryjnych regulatoréw transkrypcji -

biatek Cbl i CysB E. coli.

20.04.2005
Prof. Richard Visser /Wageningen University & Research Centre, Wageningen/

Potato structural and functional genomics: from tuber to nucleotide.

25.04.2005
Prof. Igor Mikhailopulo /University Kuopio, Kuopio, Finlandia/
Biotechnology of Nucleic Acid Constituents - State of the Art and Perspectives.

10.05.2005
Doc. Grazyna Jagura-Burdzy /Zaktad Biochemii Drobnoustrojow/
ParB Pseudomonas aeruginosa jako przedstawiciel rodziny biatek partycyjnych.

17.05.2005
Mgr Maria Klimecka /Zaklad Biochemii Roslin/
Rola roslinnych kinaz biatkowych zaleznych od wapnia (CDPK) w procesie zranienia.

24.05.2005
Mgr Justyna Mclntyre /Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA/
Udzial proteasomu w utrzymywaniu stabilno$ci genetycznej w komérkach drozdzy Saccharomyces

cervisige.

06.06.2005
Prof. Adam Godzik /The Burnham Institute, UCSD, USA/
Overview of the apoptotic network in human cells, its evolution and how pathogens are hijacking it to

survive in our organisms.

07.06.2005
Prof. Adam Godzik /The Burnham Institute, UCSD, USA/
How to describe (and eventually predict) changes in protein structures.

13.06.2005
Dr Tinna Ventrup Stevnsner /Danish Center for Molecular Gerontology, University of Aarhus,

Denmark/
Nuclear and mitochondrial DNA repair and relation to aging.

14.06.2005
Mgr Wojciech Kuban /Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA/
Udziat polimerazy IV w replikacji chromosomu Escherichia coli.

14.06.2005

Dr Catherine Suski /Memorial Sloan Kettering Cancer Center, New York, USA/
Resolution of the parental DNA by RecQ and Topolll
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29.06.2005
Prof. Eugenia Dogliotti /Istituto Superiore di Sanita, Rome, Italy/
Base excision repair: mechanisms and biological revelance.

18.10.2005
Dr Jadwiga Chroboczek /Instytut Biologii Strukturalnej, Grenoble, Francja/

Syzyfowe prace wirusowe.

25102005
Mgr Szymon Swiezewski /Zaklad Biosyntezy Biatka/

Rola RNAi w regulacji flc.

22.11.2005
Prof. Peep Palumaa /Department of Gene Technology, Tallinn Technical University, Estonia/

Application of mass spectrometry for studies of metallothioneins and copper chaperones.

29.11.2005

Prof. dr hab. Przemyslaw Wojtaszek /Instytut Biologii Molekularnej i Biotechnologii UAM i Instytut
Chemii Bioorganicznej, Poznar/

Architektura zycia.

06.12.2005
Dr Joanna Kaminska /Zaktad Genetyki/
Poszukiwanie roli biatka Emp24p w transporcie biatka ER-Golgi u Saccharomyces cerevisiae.

13.12.2005
Prof. Zofia Szweykowska-Kuliniska /Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, Poznan/

Introno-zalezna modyfikacja pierwszej zasady antykodonu ludzkiego pre-tRNALeu (CAA) oraz
identyfikacja pierwszej ludzkiej introno-zaleznej tRNA-metylotransferazy katalizujacej te reakcje.

21.12.2005
Dr Anetta Nowosielska /Zaktad Biologii Molekularnej/
Toksycznoé¢ indukowana cisplatyna i czynnikami metylujacymi u E.coll.
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XVIII Zjazd Polskiego Towarzystwa Endokrynologicznego, Krakéw, 22-25.09.2005.

Pol. J. Endocr. (2005) 56 53 s.598
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2111/A
BIELEN, A. KOWALCZYK, P. TUDEK, B.
Cell death and DNA desintegration by induction of adaptive response in E.coli bearing heavily

alkylated plasmid DNA.
Responses to DNA Damage: Insights from Chemical, Biochemical, Structural Biology and Cellular

Studies, 19-21 September 2005, University of Sussex, Brighton, UK.
Book of Abstracts P75

2112/A
KRWAWICZ, J. PIETRZYKOWSKA, 1.
In vivo evidences that UV(254 nm)- and MMS-induced BER is mutagenic repair in SOS-induced E.

coli cells.
Responses to DNA Damage: Insights from Chemical, Biochemical, Structural Biology and Cellular

Studies, 19-21 September 2005, University of Sussex, Brighton, UK.
Book of Abstracts P66

2113/A
MADDUKURI, L. CHRISTIANSEN, M. STEVNSNER, T. WOICIK, A. TUDEK, B.

The lipid peroxidation product #rans-4-hydroxy-2- nonenal affects transcription - coupled repair and
increases genomic instability in mammalian cells.

Responses to DNA Damage: Insights from Chemical, Biochemical, Structural Biology and Cellular
Studies, 19-21 September 2005, University of Sussex, Brighton, UK.

Book of Abstracts P25

2114/A

LEWANDOWSKA, M. WAWRZYNSKA, A K. SIRKO, A.

Identification and preliminary characteristics of several novel tobacco genes regulated by sulfur
deficiency stress.

2™ Conference of Polish Society of Experimental Plant Biology; Poznan, September 26292005
{Abstracts).

Biological Lett. (2005) 42 G09 5.218

2115/A

LISZEWSKA, F. SIRKO, A.

Identification and characteristics of tobacco clones encoding an organellar isoform of serine
acetyltransferase and a cytosolic isoform of cysteine synthase.

22 Conference of Polish Society of Experimental Plant Biology; Poznan, September 2620 2005

(Abstracts).
Biological Lett. (2005) 42 G10 s.219

2116/A
KAMINSKA, J. LEWANDOWSKA, M. WAWRZYNSKA, A.K. GAGANIDZE, D. LISZEWSKA,

F. SIRKO, A.

Using yeast two-hybrid system for identification of the proteins interacting with the product of a novel
plant gene induced by sulfur deficiency stress.

2™ Conference of Polish Society of Experimental Plant Biology; Poznan, September 26"-29™ 2005

{Abstracts).
Biological Lett. (2005) 42 5.215-216

2117/A
BOLTOWICZ, D. SZCZERBAKOWA, A. WIELGAT, B.
Cytogenetic analysis of interspecific somatic hybrids between Solanum tuberosum and Solanum

nigrum.
2" Conference of Polish Society of Experimental Plant Biology; Poznan, September 26"-29™ 2005

(Abstracts).
Biological Lett. (2005) 42 G03 s.214
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2118/A

POLKOWSKA-KOWALCZYK, L. MACIEJEWSKA, U. WIELGAT, B.

Oxidative stress and the antioxidant status in Solanum species leaves treated with elicitor from
Pﬁytophthora infestans.

2" Conference of Polish Society of Experimental Plant Biology; Poznan, September 26™-29", 2005

(Abstracts).
Biological Lett. (2005) 42 204-205

2119/A
KLIMECKA, M.M. SZCZEGIELNIAK, J. KOPER, L. KOSLINSKI, A. MUSZYNSKA, G.

Searching for inhibitors of CDPK as potential drugs against parasites?

IPK2005, 4™ International Conference Inhibitors of Protein Kinanses and Workshop on Modelling
Recognition Processes, June 25-29, 2005, Warsaw, Poland.

Cell. Mol. Biol. Lett. (2005) 10 Suppl. 2 p.107

2120/A
ZIEN, P. LITCHFIELD, D.W. DUNCAN, J. SKIERSKI, J. BRETNER, M. SHUGAR, D.

Tetrabromobenzotriazole (TBBt) and tetrabromobenzimidazole (TBBz): selective inhibitors of protein kinase
CK2, and their influence on activities of different forms of human CK2, and on the cells.

IPK2005, 4™ International Conference Inhibitors of Protein Kinanses and Workshop on Modelling
Recognition Processes, June 25-29, 2005, Warsaw, Poland.

Cell. Mol. Biol. Lett. (2005) 10 Suppl. 2 p.141-142

2121/A
WITEK, A. WITEK, K. BARABASZ, A. KRZYMOWSKA, M. BIENIAK, B. CHARZYNSKA, M.

ZEBROWSKI, J. HENNIG, J.

Characterization of glub 20-2 gene product - a novel ?-1,3-glucanase involved both in pathogenesis
and development of potato (Solanum tuberosum).

2" Solanaceae Genome Workshop 2005, September 25-29, 2005, Hotel Continental Terme - Ischia,
Italy.

Book of Abstracts P27 p.188

2122/A
KONOPKA-POSTUPOLSKA, D. GORECKA, K.M. PIKULA, S. VOIGT, B. BALUSKA, F.

HENNIG, J.
Actin-annexih relationships in stress signaling.
XVII International Botanical Congress, Vienna, Austria, Furope, Austria Center Vienna, 17-23 July 2005.

Abstracts 1.3.3 p.9

2123/A

KRZYMOWSKA, M. KONOPKA, D. MACIOSZEK, V. HENNIG, J.

Molecular characterization of hypersensitive response-like reactions in tobacco plants infected with
different pathovars of Pseudomonas syringae.

PSEUDOMONAS, 10™ International Congress, August 27-31, 2005, Marseille (France).

Abstract Book P239 p.173

2124/A

HENNIG, J. KONOPKA, D. GORECKA, K.M. PIKULA, 8.

Is annexin 1 an element of cellular defense response in Arabidopsis thaliana?
IX Conference on Cell Biology, September 15-17, 2005, 1.6dz, Poland.

Folia Histochem. Cyto. (2005) 43 Suppl. 1 p.137

2125/A

HENNIG, J.

Plant-microbe-interactions - a unique type of the stress.

2" Conference Polish Society of Experimental Plant Biology, Poznan, September 26-29, 2005.

Biological Lett. (2005) 42 FIII p.108-109
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2126/A

KONOPKA, D. GORECKA, K.M. PIKULA, S. HENNIG, J.

Annexin I - a new player in stress response in Arabidopsis.

2" Conference Polish Society of Experimental Plant Biology, Poznan, September 26-29, 2005.

Biological Lett. (2005) 42 Poster Oxidative stress 04 p.196

2127/A

GORECKA, K.M. KONOPKA-POSTUPOLSKA, D. HENNIG, J. PIKULA, S.

Redox potential influences oligomerization state of annexin 1 (AnnAtl) from Arabidopsis thaliana.
2" Conference Polish Society of Experimental Plant Biology, Poznafi, September 26-29, 2005.

Biological Lett. (2005) 42 Poster Oxidative stress 02 p.195

2128/A
KRZYMOWSKA, M. KONOPKA, D. MACIOSZEK, V. HENNIG, J.

Does cell death morthotype determine plant systemic response?
2™ Conference Polish Society of Experimental Plant Biology, Poznar, September 26-29, 2005.

Biological Lett. (2005) 42 Poster Plant-pathogen and plant-insect interaction 04 p.202

2129/A
NAJDA, A. KOPANSKA, K. EEBSKA, M. DOMANSKA, K. ODOLCZYK, N. SZYSZKA, R.

BRETNER, M.

New alkyl-derivatives of 4,5,6,7-tetrabromo-1H-benzotriazole - inhibitors of protein kinase CK2.
40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.

Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 P8.27 p.137

2130/A
PILECKI, M. KORSZEN-PILECKA, I. DOMANSKA, K. KOCKI, J. BRETNER, M. SZYSZKA, R.

WOIJCIEROWSKI, J.

Protein kinase CK2 inhibitors induce apoptosis in cancer transformed cell lines.
40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.
Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 P8.33 p.139-140

2131/A

SZCZERBAKOWA, A.

Miedzygatunkowe mieszance somatyczne Solanum.

Warsztaty Naukowe: "Haploidy i linie podwojonych haploidéw w genetyce i hodowli roélin" oraz
"Mieszance oddalone roslin uprawnych", 18-21 pazdziernika 2005, Inowroctaw.

Streszczenia wykladow i posterow s.69

2132/A

BOLTOWICZ, D. SZCZERBAKOWA, A. WIELGAT, B.

Selekcja mieszancow somatycznych Solanum z zastosowaniem markeréw molekularmych.
Warsztaty Naukowe: "Haploidy i linie podwojonych haploidéw w genetyce i hodowli ro$lin" oraz
"Mieszafice oddalone roslin uprawnych", 18-21 pazdziernika 2005, Inowroclaw.

Streszczenia wykladow i posteréw s.76

2133/A

BAIER, A. SIWECKA, M.A. KULIKOWSKI, T.

Expression of hepatitis C virus NS3 protein and inhibitors of its helicase activity.

1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-
Filozof-Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.

Als.28

2134/A

GAJEWSKA, J. FATEK, R. KOZIEL, M. ROGOWSKA, M. JANKOWSKI, W.

Bioactivity of plant extracts as natural substitutes of antibiotics.

1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-
Filozof-Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.

A7 5.34
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2135/A
KOWALCZYK, P. BIELEN, A. JAWOREK, J. SOKOLOWSKA, B. LAUBITZ, D. ZABIELSKI, R.

TUDEK, B.

Modification of the rate of oxidative DNA damage repair by dietary factors and inflammation in
newborn pigs and rats.

COSCANCER, Chronic oxidative stress and cancer: Mechanisms, biomarkers and prevention, Venue:
Communication Center, Hl German Cancer Research Center (DKFZ), Im Neuenheimer Feld, 280
Heidelberg, Germany, 23-26 October 2005.

Program & Abstracts p.21

2136/A
TUDEK, B. RUSIN, B. MADDUKURI, L. KOMISARSKI, M. KUSMIEREK, J.T. STEVNSNER, T.

ZDZIENICKA, M.Z.

Repair pathways of lipid peroxidation product, trans-4-hydroxy-2-nonenal adducts to DNA bases in
bacterial and mammalian cells.

COSCANCER, Chronic oxidative stress and cancer: Mechanisms, biomarkers and prevention, Venue:
Communication Center, Hl German Cancer Research Center (DKFZ), Im Neuenheimer Feld, 280
‘Heidelberg, Germany, 23-26 October 2005.

Program & Abstracts p.29

2137/A
GRZELA, R. STROKOVSKAYA, L. ANDRIEU, J.P. DUBLET, B. ZAGORSKI, W.

CHROBOCZEK, J.
Interaction of eukaryotic initiation translation factor eIF4E with potato virus Y terminal protein VPg.
5% Symposium on Post-Transcriptional Regulation of Plant Gene Expression (PTRoPGE): June 8-12,

2005 at The University of Texas at Austin.

2138/A )

KOWALCZYK, P. CIESLA, JM. TUDEK, B.

Lipid peroxidation product, trans-4-hydroxy-2-nonenal, forms sequence-specific adducts to p53 gene,
DNA-DNA and DNA-protein cross-links.

EEMS 2005, 35% Annual Meeting of the European Environmental Mutagen Society, "Environment
and human genetic disease - Causes, mechanisms and effects", 3-7 July, Kos Island, Greece.

Abstracts and participant list P6 p.63

2139/A =

PEKALA, I. KELNER, A. DOBROWOLSKA, G.

Study on the biological function of Nicotiana tabacum osmotic stress activated protein kinase
(NTOSAK).

2" Conference of Polish Society of Experimental Plant Biology; Poznan, September 26th-29th, 2005
(Abstracts).

Biological Lett. (2005) 42 211

2140/A |
EEBSKA, M. SZCZEGIELNIAK, J. GNATOWSKA, E. MORO, S. PINNA, L.A.

DOBROWOLSKA, G. MUSZYNSKA, G.

A homolog of catalytic subunit of CK2a. in maize.

2 Conference of Polish Society of Experimental Plant Biology; Poznan, September 26th-29th, 2005
(Abstracts).

Biological Lett. (2005) 42 A19 p.122-123

2141/A

KLIMECKA, M.M. SZCZEGIELNIAK, J. KOPER, L. MUSZYNSKA, G.

Calcium-dependent protein kinase from maize (ZmCPK11) activated by phospholipids.

2™ Conference of Polish Society of Experimental Plant Biology; Poznan, September 26th-29th, 2005
(Abstracts).

Biological Lett. (2005) 42 G06 p.216
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2142/A
KLIMECKA, M.M. SZCZEGIELNIAK, J. MUSZYNSKA, G.

Regulation of ZmCPK11 activity by phosphatidic acid.
Protein Phosphorylation in Plant Signaling 2005, Oct. 20 - 21 2005, International Congress Center

"Epochal Tsukuba", Takezono 2-20-3, Tsukuba, Ibaraki 305-0032, Japan.
Poster Abstracts P10 p.59

2143/A
PEKALA, I. MALAGOCK]I, P. KELNER, A. KOPER, L. DOBROWOLSKA, G.

Osmotic stress-activated protein kinase from tobacco (NtOSAK). Studies on mechanism of the kinase
activation and its involvement in plant response to various abiotic stresses.

Protein Phosphorylation in Plant Signaling 2005, Oct. 20 - 21 2005, International Congress Center.
"Epochal Tsukuba", Takezono 2-20-3, Tsukuba, Ibaraki 305-0032, Japan.

Poster Abstracts P-14 p.63

2144/A

SZCZEGIELNIAK, J. KLIMECKA, M.M. MUSZYNSKA, G.

A novel maize calcium-dependent protein kinase responsive to wounding.

International Conference on the Frontiers of Plant Molecular Biology, CAS, Oct.26-29, 2005,
Shanghai, China.

p.108

2145/A
PODWINSKA, R. LEBSKA, M. MUSZYNSKA, G. FELCZAK, K.
Synthesis, and inhibitory activities vs protein kinase CK2, of some substituted halogeno benzotriazole

analogues.

IPK2005, 4™ International Conference Inhibitors of Protein Kinanses and Workshop on Modelling
Recognition Processes, June 25-29, 2005, Warsaw, Poland.

Cell. Mol. Biol. Lett. (2005) 10 Suppl. 2 p.

2146/A
ZAGORSKI-OSTOJA, W. KACZANOWSKI, S. MILNER, M.
"Lonely" and "social" domains - a structural constraint of probability of domain shuffling.

40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.
Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 OL

2147/A

STEPIEN, P.P.

Human genes controling metabolism of mitochondrial RNA.

40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.

Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 PAL

2148/A
BARTNIK, E.

The mitochondrial genome.
40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.

Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 L1.1

2149/A
KLOSKA, A. JAKOBKIEWICZ-BANECKA, J. TYLKI-SZYMANSKA, A. CZARTORYSKA, B.

WEGRZYN, G.
Nonrandon inactivation of the X-chromosome in a girl with hunter disease.
40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.

Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 OP1.4 p.8-9

2150/A

LYZEN, R. SZALEWSKA-PALASZ, A. WEGRZYN, G. WEGRZYN, A.

Two GATC sites are necessary and sufficient for stimulation of bacteriophage lambda pR promoter by
SegA protein.

40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.

Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 OP1.8 p.10
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2151/A

BOGUTA, M.

Netgative regulation of RNA polymerase III transcription by Mafl protein.

40" Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.
Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 L2.2

2152/A

BORSUK, P. PRZYKORSKA, A. BLACHNIO, K. KOPER, M. PAWLOWICZ, IM. PEKALA, M.
WEGLENSKI, P.

The arginine-riboswitch regulates alternative splicing of the Aspergillus nidulans arginase mRNA.
40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.

Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 L2.3

2153/A

LOS, M. GOLEC, P. CZYZ, A. LOS, JM. NEUBAUER, P. WEGRZYN, G.
Development of phage lambda in slowly growing bacterial cultures.

40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.
Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 P11.38 p.180

2154/A

DADLEZ, M.

Examples of applicatio of mass spectroscopy in proteomics.

40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.
Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 L3.4 p.40

2155/A )

WYSLOUCH-CIESZYNSKA, A.

Concerted regulation of proteins by metal binding and specific cysteine S-nitrosylation.
40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.

Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 L3.9 p.41-42

2156/A )

DOBROWOLSKA, G. MUSZYNSKA, G.

The involvement of plant protein kinases in stress signal transduction.

40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.

Acta Biochkim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 L4.1

2157/A
PIOTROWSKA, E. SKORUPA, E. JAKOBKIEWICZ-BANECKA, J. WEGRZYN, A. TYLKI-

SZYMANSKA, A. WEGRZYN, G.

Inhibition of glycosaminoglycans synthesis - alternative treatment of mucopolysaccharidoses.
40™ Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.

Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 P7.35 p.110-111

2158/A
BOGUSZEWSKA-CHACHULSKA, A.M. STANKIEWICZ-DROGON, A. GOZDEK, A. ZHUKOV,

I. POZNANSKI, J. BRETNER, M. KOPANSKA, K. KRAWCZYK, M. ZAGORSKI-OSTOJA, W.
KULIKOWSKI, T.

Mechanisms of action of hepatitis C virus (HCV) helicase inhibitors.

EMBO Conference, Helicases and NTP-Driven Nucleic Acid Machines. Structure, Function and Roles

in Human Disease, July 5 - July 10, 2005, Arolla, Switzerland.
Poster p.11

2159/A
KRAWCZYK, M. STANKIEWICZ, A. BRETNER, M. NAJDA, A. KULIKOWSKI, T.

BOGUSZEWSKA-CHACHULSKA, A M.
New inhibitors of hepatitis C virus (HCV) helicase.
EMBO Conference, Helicases and NTP-Driven Nucleic Acid Machines. Structure, Function and Roles

in Human Disease, July 5 - July 10, 2005, Arolla, Switzerland.
Poster p.39b
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2160/A
BOGUSZEWSKA-CHACHULSKA, A.M. STANKIEWICZ-DROGON, A. KRAWCZYK, M.

STROKOVSKAYA, L. GOZDEK, A. HAENNI, A.-L. ZAGORSKI-OSTOJA, W.
The Helicase activity of the hepatitis C virus (HCV) NS3 protein measured using a fluorometric assay.
5% Parnas Conference "Molecular Mechanisms of Cellular Signaling", Kiev, Ukraine, April 26-29,

2005. .
Ukr. Biochim. Zurn. (2005) 77 p.160

2161/A
KOWALCZYK, P. BIELEN, A. SOKOLOWSKA, B. LAUBITZ, D. ZABIELSKIL R. TUDEK, B.

Modification of the rate of oxidative DNA damage repair by dietary factors and inflammation in

newborn pigs.
Gliwice Scientific Meetings 2005, The 80™ Anniversary of Professor Mieczystaw Chorazy, Gliwice,

18-19 X1 2005.
p-45

2162/A
SWOBODA, M. SPEINA, E. JANIK, J. GACKOWSKI, D. KOWALEWSKI, J. OLINSKI, R. ZAIM,

J. TUDEK, B.
Activity, but not expression of OGGT1 glycosylase is decreased in tumors of lung cancer patients.
30™ FEBS Congress and 9th IUBMB Conference, The Protein World, Budapest, Hungary, 2-7 July

2005.
FEBS J. (2005) 272 A4-061P p.134-135

2163/A
WIESYK, A. CANDRESSE, T. ZAGORSKI, W. GORA-SOCHACKA, A.
Using random-mutated genomic bank of potato spindle tuber viroid to screen for viable versions of

viroid genome.
6™ International Symposium in the Series Recent Advances in Plant Biotechnology, From Laboratory

to Business, September 12-16, 2005, Ceské Budgjovice, Czech Republic.
Book of Abstracts p.99

2164/A
GORA-SOCHACKA, A. WIESYK, A. ZAGORSKI, W. CANDRESSE, T.
Construction of two genomic banks of potato spindle tuber viroid carrying a randomly mutated short

region of the P-or TL domain.
6™ International Symposium in the Series Recent Advances in Plant Biotechnology, From Laboratory

to Business, September 12-16, 2005, Ceské Budgjovice, Czech Republic.
Book of Abstracts p.84

2165/A

EJCHART, A.
Determination of complex binding constans at not fast enough chemical exchange.

XXXVII Ogoélnopolskie Seminarium na Temat Magnetycznego Rezonansu Jadrowego i Jego
Zastosowan, Instytut Fizyki Jadrowej PAN im. H. Niewodniczanskiego, Krakéw, dnia 1 i 2 grudnia

2005. .
Program

2166/A
JAREMKO, £. JAREMKO, M. FILIPEK, R. SZCZEPANOWSKI, R.H. BOCHTLER, M. ZHUKOV,

L
Sequence-specific assignment and secondary structure of the catalytic domain of protein from

ubiquitination pathway.
XXXVIII Ogélnopolskie Seminarium na Temat Magnetycznego Rezonansu Jadrowego i Jego
Zastosowan, Instytut Fizyki Jadrowej PAN im. H. Niewodniczanskiego, Krakéw, dnia 112 grudnia

2005.
Program
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2167/A

NOWAKOWSKI, M. EJICHART, A. BERNATOWICZ, P. DODZIUK, H.

Equilibrium constant determination by NMR. Advantages of lineshape analysis.

XXXVIII Ogéinopolskie Seminarium na Temat Magnetycznego Rezonansu Jadrowego i Jego
Zastosowan, Instytut Fizyki Jadrowej PAN im. H. Niewodniczanskiego, Krakéw, dnia 1 i 2 grudnia
2005.

Program

2168/A

KOWALCZYK, P. CIESLA, JM. TUDEK, B.

Repair kinetics of chloroacetaldehyde induced DNA lesions in E. coli.

2" EU-US DNA Repair Meeting Endogenous Stress, Base Excision Repair and Related Processes,
Erice, November 28-December 3, 2005.

A24

2169/A
KOWALCZYK, P. BIELEN, A. JAWOREK, J. SOKOLOWSKA, B. TUDEK, B.

Inflammation incteases the rate of 8-oxoguanine repair and stimulates the development of
preneoplastic changes in colons of newborn rats.

2" EU-US DNA Repair Meeting Endogenous Stress, Base Excision Repair and Related Processes,
Erice, November 28-December 3, 2005.

A25

170/A

KRWAWICZ, J. PIETRZYKOWSKA, I.

BER is involved in UV and MMS-induced mutagenesis in SOS-induced E. coli cells.

2" EU-US DNA Repair Meeting Endogenous Stress, Base Excision Repair and Related Processes,
Erice, November 28-December 3, 2005.

A26

2171/A

TUDEK, B.

Lié)id peroxidation as an endogenous source of DNA damage and genome instability.

2" EU-US DNA Repair Meeting Endogenous Stress, Base Excision Repair and Related Processes,

Erice, November 28-December 3, 2005.

2172/A
SWOBODA, M. SPEINA, E. JANIK, J. ZAIM, J. TUDEK, B. GACKOWSKI, D. SIOMEK, A.

KOWALEWSKI, J. OLINSKL R.

Activity, but not expression of OGGI glycosylase is decreased in tumors of lung cancer patients.
9% International Conference on Environmental Mutagens & 36™ Annual Meeting of The
Environmental Mutagen Society, September 3-8, 2005, San Francisco.

Abstracts p.122

2173/A
TUDEK, B. RUSIN, B. MADDUKURI, L. KOMISARSKI, M. KUSMIEREK, J.T. STEVNSNER, T.

ZDZIENICKA, M.Z.
Repair pathways of lipid peroxidation product, trans-4-hydroxy-2-nonenal adducts to DNA bases in

bacterial and mammalian cells.
9™ International Conference on Environmental Mutagens & 36™ Annual Meeting of The

Environmental Mutagen Society, September 3-8, 2005, San Francisco.
Abstracts p.125

2174/A
NIEMINUSZCZY, I. SIKORA, A. MACIEJEWSKA, A.M. WRZESINSKI, M. JANION, C.

GRZESIUK, E.
ALKBR protection against MMS-induced mutagenesis in E. coli. Effect of UMUD(D")C and alka

proteins.
9™ International Conference on Environmental Mutagens & 36™ Annual Meeting of The

Environmental Mutagen Society, September 3-8, 2005, San Francisco.
Abstarcts p.110
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2175/A
GRZESIUK, E. SIKORA, A. LUBANSKA, A. WOLINSKI, J. ZABIELSKI, R. LAUBITZ, D.

Gut myoelectrical activity induces heat shock proteins in E. coli and caco-2 cells and modifies
optosis.
?,, International Conference on Environmental Mutagens & 36™ Annual Meeting of The
Env1ronmental Mutagen Society, September 3-8, 2005, San Francisco.
Abstracts p.166

2176/A

STAWIECKA, M. ZOLADEK, T.

Study of the interaction of ubiquitin-protein ligase RspSp with actin cytoskeleton proteins Beelp
Lsblp in S. cerevisiae.

The XXII™ International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S54

2177/A

CHELSTOWSKA, A. RYTKA, J.

The universal solvent DMSO (dimethyl sulfoxide) affects genome stability in S. cerevisiae.
The XXII" International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S70

2178/A
FIKUS-KRYNSKA, M.U. KOPROWSKI, P. DZIERZBICKI, P. CIESLA, Z.

Dual role of MSHI in maintaining the stabilty of mitochondrial DNA of Saccharomyces cerevisiae.
The XXII™ International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S54

2179/A

TOWPIK, J. KUTNER, J. BOGUTA, M.

Expressmn of mitochondrial release factor in relation to respiratory competence in yeast.
The XXII™ International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22-Suppl.1 S120

2180/A
KAMINSKA, J. WYSOCKA, M. SMACZYNSKA-de ROOIJ, L. RYTKA, J. ZOLADEK, T.

Cytosolic and nuclear pools of Panlp are required for growth of yeast on oleate medium.
The XXII* International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S124

2181/A
ROGOWSKA, A. PUCHTA, O. CZARNECKA, A.M. KANIAK, A. STEPIEN, P P. GOLIK, P.

Mutations in yeast mitochondrial RNA polymerase genes partially suppress RNA processing defects
due to the lack of mitochondrial degradosome function.

The XXII™ International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S135

2182/A

MALECKI, M. JEDRZEJCZAK, R. STEPIEN, P.P. GOLIK, P.

In vitro act1v1ty and substrate specificity of the mitochondrial degradosome complex.

The XXI™ International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S136

I1.69



2183/A

CIESLA, M. BALICKI, K. BOGUTA, M.

Point mutation in C128 subunit of the yeast RNA polymerase IIl compensates deffect in regulation of
the tRNA biosynthesis in the absence of Mafl.

The XXII™ International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S140

2184/A

JANKOWSKA, A. HATIN, I. NAMY, O. ROUSSET, J.P. BOGUTA, M.

Effect of the Prion [PSI'] on Expression of COX5bh Gene Encoding Subunit of Cytochrome Oxidase in
Saccharomyces cerevisiae.

The XXII" International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S140

2185/A
BIANCHI, M.M. PICCINNL E. CHELSTOWSKA, A. NEGRI, R. FRONTALI, L.

Functional characterization of Yaf9p, a component of the chromatin remodelling complexes NuA4
and SWR, with suppressor genetics and molecular tools.

The XXI™ International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S151

2186/A

MICIALKIEWICZ, A. SKONECZNA, A. SKONECZNY, M.

Functional analysis of Saccharomyces cerevisiae HSP31 gene, homolog of human DJ-1.
The XXII* International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S161

2187/A
HOFFMAN-SOMMER, M. JASZCZA, A. RYTKA, J. KUCHARCZYK, R.

Multiple functions of the vacuolar sorting protein Cczlp in Saccharomyces cerevisiae.

The XXII™ International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S169

2188/A
KALISZEWSKI, P. FERREIRA, T. GAJEWSKA, B. SZKOPINSKA, A. BERGES, T. ZOLADEK,

T.
Enhanced level of Pislp in S. cerevisiae allows for better growth of cells with unsaturated fatty acids

deficiency caused by defect in Rsp5 ubiquitin ligase.

The XXII" International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S170

2189/A
CHOLBINSKI, P. LEWANDOWSKA, M. HOPPER, A.K. ZOLADEK, T.
Cytosolic pool of Rsp5 ubiquitin ligase is sufficient for proper intracellular tRNA distribution in

Saccharomyces cerevisiae.

The XXII" International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S188

2190/A

REMPOLA, B. KARKUSIEWICZ, 1. PIEKARSKA, I. RYTKA, J.

Faflp associates with proteins required for biogenesis of small subunits of ribosomes.

The XXII™ International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Yeast 2005,
Bratislava, Slovakia, August 7-12, 2005.

Yeast (2005) 22 Suppl.1 S204
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2191/A
SWIEZEWSKI, S.S. PUZIO, M. CREVILLEN, P. DEAN, C. JERZMANOWSKI, A.J.

The role of RNAI in flc regulation.

11 Konferencja Polskiego Towarzystwa Biologii Eksperymentalnej Roslin, 26-29 wrzesnia 2005 r.,
Poznan.

Abstract Book

2192/A
SARNOWSKI, T.J. RIOS, G. JASIK, J. SWIEZEWSKI S.S. KACZANOWSKI, S.

KWIATKOWSKA, A. PAWLIKOWSKA, K.P. KOZBIAL, M. KOZBIAL, P. KONCZ, C.
PRYMAKOWSKA-BOSAK, M.P.-B. WIERZBICKI, A.T. JERZMANOWSKI, A.J.
ATP-dependent chromatin remodeling and linker histones in regulation of plant development.
IX Conference on Cell Biology, September 15-17, 2005, £.6dz, Poland.

Abstracts

2193/A

SARNOWSKI, T.J. JERZMANOWSKI, A.J.

Function of ATP- dependent chromatin remodehng in plant development.

Workshop "Gene expression and silencing in plants - from model to crop", IHAR (PBAI) Radzikéw,
Poland, March 09-13, 2005

Session 4 p.22-23

2194/A
KURLANDZKA, A.
Sister chromatid cohesion complex - classical functions and new possibilities.

IX Conference on Cell Biology, September 15-17, 2005, £.6dz, Poland.
Folia Histochem.Cyto. (2005) 43 Suppl.1 20

2195/A
CENA, A. KURLANDZKA, A.
Mutation in Irr1p/Sce3p, an element of sister chromatid cohesion complex of Saccharomyces

cerevisiae, influences nucleus transmission to daughter cell.
IX Conference on Cell Biology, September 15-17, 2005, £.6dz, Poland.
Folia Histochem.Cyto. (2005) 43 Suppl.1 p.13-14

2196/A g
McINTYRE, J. PODLASKA, A. SKONECZNA, A. HA£AS, A. LEDZIEWSKA- GOJSKA, E.

Contribution of 20S proteasome activity to the modulation of translesmn DNA synthesis in S.
cerevisiae- the effect on spontaneous mutagenesis.

Keystone Symposia, Connecting the Scientific Community, Genome Instability and Repair, Sagebrush
Inn and Conference Center, Taos, New Mexico, USA, March 15-20, 2005.

Abstract Book 204

2197/A
GRZESIUK, W. NIEMINUSZCZY, J. PLAZINSKA, M.T. BOGDANSKA, M. KRUSZEWSKI, M.

KROLICKI, L. BAR-ANDZIAK, E. GRZESIUK, E.
Evaluation of DNA damage and repair in autonomous thyroid nodules and peripheral blood

lymphocytes in patients receiving 131-lodine therapy.

1. Polnisch-Deutsches Nuklearmedizin-Symposium - I Niemiecko-Polskie Sympozjum Medycyny
Nuklearnej, Radiojodtherapie bei benignen Schilddriisenerkrankungen - Leczenie radiojodem
tagodnych choréb tarczycy, Frankfurt(Order) - Stubice 4.02 - 5.02.2005.

Program

2198/A
OFICJALSKA, D. HARISMENDY, O. SMAGOWICZ, W.J. BOGUTA, M. SENTENAC, A.

LEFEBVRE, O.
MAF1-mediated regulation of RNA polymerase IlI transcription.
Mechanisms of Eukaryotic Transcription, Cold Spring Harbor, September, 2005.

Poster
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2199/A o

TOWPIK, J. CIESLA, M. BOGUTA, M.

Expression of yeast mitochondrial release factor in relation to its function in translation.

EMBO Conference on Protein Synthesis and Translational Control, EMBL Heidelberg, September 14-
18, 2005.

p.246

2200/A )

PILSYK, S. NATORFF, R. SIENKO, M. PASZEWSKI, A.

Two nowel genes of Aspergillus nidulans: one encoding alternative sulfate transporter (ast4), and the
second putatively involved in the vesicular transport (pigP).

"Eurofung" Workshop, Sevilla, 16-18 November, 2005.

Astracts p.8

2201/A
MACHUELA, K. SOSINSKA, G. PALAMARCZYK, G.
Tryptophan to glycine substitutation in dolichol binding site of the yeast dolichol kinase affects the

cell wall.
Glycoproteomics: Protein Modifications for Versatile Functions, Dubrovnik, Croatia, June 28-30, 2005.

2202/A

ORLOWSKI, J. JANIK, A.
Increased synthesis of dolichol compensates for defect in yeast cells impaired in dolichylphosphate

mannose synthase activity.
Glycoproteomics: Protein Modifications for Versatile Functions, Dubrovnik, Croatia, June 28-30,

2005.

2203/A
BRZYWCZY, J. KACPRZAK, M. PASZEWSKI, A.
Identification and characterization of dominant mutations in the Aspergillus nidulans metR gene

encoding the transcriptional activator of sulphur metabolism.
"Eurofung" Meeting, Wageningen, Holland, May 18-20, 2005.
Abstracts p.12

2204/A

KANIAK, A. FIKUS, M.U. DZIERZBICKI, P. MALC, E. CIESLA, Z.

MIh1 is involved in the maintenance of mitochondrial genome stability in Saccharomyces cerevisiae.
Keystone Symposia, Connecting the Scientific Community, Genome Instability and Repair, Sagebrush
Inn and Conference Center, Taos, New Mexico, USA, March 15-20, 2005.

Abstract Book 140

2205/A
KURANDA, K. LEBERRE, V. SOKOL, S. PALAMARCZYK, G. FRANCOIS, J.

Short-term responses to the loss of the cell integrity induced by cell wall drugs in yeast

Saccharomyces cerevisiae.
2" Trends in Medical Mycology, 23-26 October 2005, Berlin, Germany.

2206/A
PIWOWAREK, M. PISARSKA, A. BARTOSIK, A.A. THOMAS, CHM. JAGURA-BURDZY, G.

Polymerization mutants of ParB of Pseudomonas aeruginosa.
Workshop on chromosome duplication and segregation - International Centre for Genetic Engineering

and Biotechnology, Trieste, Italy, 2-5 May, 2005.
P28 p.108

2207/A
LASOCKI, K.W. MIKOSA, M.
Molecular characterization of ParA of Pseudomonas aeruginosa - a homologue of plasmid partitioning

proteins.
Workshop on chromosome duplication and segregation - International Centre for Genetic Engineering

and Biotechnology, Trieste, Italy, 2-5 May, 2005.
P24 p.108
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2208/A
MIERZEJEWSKA, J. BARTOSIK, A.A. MACIOSZEK, M. PISARSKA, A. THOMAS, CH.M.

JAGURA-BURDZY, G.
Dissection of ParB of Pseudomonas aeruginosa.
XI™ International Congress of Bacteriology and Applied Microbiology "Microbes in a Changing

World", July 23-28, 2005, San Francisco, USA.
Poster B-816

2209/A
JACEWICZ, A. MAKIELA, K. DRAKE, J.W. BEBENEK, A.

In vivo fidelity studies of RB69 DNA polymerase mutants.
Keystone Symposia, Connecting the Scientific Community, Genome Instability and Repair, Sagebrush

Inn and Conference Center, Taos, New Mexico, USA, March 15-20, 2005.
Abstract Book 236 p.83

2210/A
FIJALKOWSKA, 1.J. KUBAN, W. BANACH-ORLOWSKA, M. BIALOSKORSKA, M. JONCZYK,

P.

The role of DNA polymerase IV in chromosome DNA synthesis in Eschericha coli.

Keystone Symposia, Connecting the Scientific Community, Genome Instability and Repair, Sagebrush
Inn and Conference Center, Taos, New Mexico, USA, March 15-20, 2005.

Abstract Book 210 p.77

2211/A
JASZCZUR, M. JONCZYK, P. FIJALKOWSKA, 1.J.
Mechanisms of mismatch repair in Escherichia coli - different requirements of the MutH

endonuclease activity on two replicating DNA strands.
Keystone Symposia, Connecting the Scientific Community, Genome Instability and Repair, Sagebrush

Inn and Conference Center, Taos, New Mexico, USA, March 15-20, 2005.
Astract Book 238 p.84

2212/A
JONCZYK, P. BANACH-ORLOWSKA, M. SCHAAPER, R.M. FIJALKOWSKA, 1.J.

DNA polymerase I as a fidelity factor in chromosome DNA synthesis in Escherichia coli.

Keystone Symposia, Connecting the Scientific Community, Genome Instability and Repair, Sagebrush
Inn and Conference Center, Taos, New Mexico, USA, March 15-20, 2005.

Abstract Book 240 p.84

2213/A

DOBRUK-SERKOWSKA, A. LOBOCKA, M.B.

Participation of the Escherichia coli THF protein in the regulation of P1 plasmid partition genes.

1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-

Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydzial Biologii, 22 pazdziernika 2005.

2214/A
LEWANDOWSKA, M. WEBER-DABROWSKA, B. SADOWY, E. KRZYSZTON-RUSJAN, J.

GORSKI, A. LOBOCKA, M.B. ‘
Characterization of a polyvalent staphylococcal bacteriophage ASW and identification of its

potentially bacteriotoxic proteins.
! Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-

Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.

2215/A

JUSZCZUK, O. LOBOCKA, M.B.

Dynamic behaviour of P1 plasmid partitioning atpase para.

i Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-

Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.
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2216/A
AARTS, H. BERRUTI, G. DANIELSEN, M. MAYO, B. MARGOLLES, A. FLOREZ, B.

GONZALEZ, C. HOLCK, A. AXELSSON, L. LAMPKOWSKA, J.B. ZYCKA, J. BARDOWSK]I, J.
HUYS, G. LINDMARK, H. HOEK, A. van MORELLL, L.

Genetic mechanisms of resistance in lactic acid bacteria.

3" Probiotics & Prebiotics New Food, Rome, Universita Urbaniana, September 4/6, 2005.

Abstracts p.1-3

217/A

BARDOWSKI, J. ZYCKA, J. LAMPKOWSKA, J.B.

Atypical tetracycline resistance in natural strains of Lactococcus lactis.

3" Probiotics & Prebiotics New Food, Rome, Universitd Urbaniana, September 4/6, 2005.

Abstracts

2218/A
BARDOWSKI, J. GORECKI, RK. KORYSZEWSKA, A. SZMYTKOWSKA, A.

Characterisation of three probiotic strains of Lactobacillus rhamnosus present in lakcid.
3" Probiotics & Prebiotics New Food, Rome, Universita Urbaniana, September 4/6, 2005.

Abstracts

2219/A

BARDOWSKI, J.

Bakterie mlokowe - Zr6dlo gendw, enzymow i zdrowia.

LAB 2005, I Konferecja Naukowa "Wykorzystanie bakterii mlekowych do otrzymywania produktow
zywnosciowych wysokiej jakosci i o podwyzszonej wartosci odzywczej", Warszawa, 27-28
pazdziernika 2005.

Program, streszczenie referatéw i posterow

2220/A
SZCZEPANSKA, A. BIDNENKO, E. BARDOWSKI, J. CHOPIN, M.-CH.

Recombination functions of Lactococcus lactis bacteriophage bIL67.

1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-
Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdzierika 2005.

B25 p.74

2222/A &

HEINOWICZ, M.S. BARDOWSK]I, J.

Characterization of bacteriophage bIBB29 active against Lactococcus lactis ssp. lactis 1L1403 and
Lactococcus lactis ssp. cremoris.

1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-
Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.

B12 p.61

2223/A

KOWALCZYK, M. PLOCHOCKA, D. BARDOWSKI, J.

Lactococcus lactis CepA protein - structure and DNA binding capacity.

1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-
Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.

B17 p.66

2224/A

ZYLINSKA, J. BARDOWSKI, J.

Genetic analysis of a small theta-replicating plasmid from Lactococcus lactis 1L594.

1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-
Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.

(B36) p.173

2225/A

ZYCKA, J. LAMPKOWSKA, J.B. BARDOWSK]I, J.

Identification and characterization of tetracycline resistance in Lactobacillus lactis.

1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-
Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.

(C47) p.172
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226/A

KORYSZEWSKA, A. BARDOWSKI, J.

Genetic characterization the PIL7 plasmid from the Lactococcus lactis IL594 strain.

1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-
Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.

(B34) p.168

2227/A

LAMPKOWSKA, J.B. ZYCKA, J. BARDOWSKL J.

Intergeneric and intrageneric conjugal transfer of tetracycline resistance in Lactococcus SPP.

1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-
Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.

(C46) P.169

2228/A ‘
LAMPKOWSKA, J.B. ZYCKA, J. BARDOWSKI, J.
Efficiency of cre-dependent CCPA repression of B-glucosides-specific PTS in Lactococcus lactis

1.1403.
1 Konferencja Naukowa, Komitet Mikrobiologii PAN, W.J.H. Kunicki-Goldfinger, Mikrobiolog-Filozof-

Mistrz, Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii, 22 pazdziernika 2005.
(C46) p.169

2229/A

SZALEWSKA-PALASZ, A. LYZEN, R. WEGRZYN, A. WEGRZYN, G.

Sequence requirement for SeqA-mediated stimulation of bacteriophage lambda pR promoter.
Molecular Genetics of Bacteria & Phages, August 2-7, 2005, University of Wisconsin-Madison.

p-239

2230/A

KLOSKA, A. JAKOBKIEWICZ-BANECKA, J. TYLKI-SZYMANSKA, A. CZARTORYSKA, B.
WEGRZYN, G.

Hunter disease in a girl due to nonrandom inactivation of the X-chromosome.

30" FEBS Congress and 9th TUBMB Conference, The Protein World, Budapest, Hungary, 2-7 July 2005.
FEBS J. (2005) 272 A4-028P p.125

2231/A - »

WEGLEWSKA, A. JAKOBKIEWICZ-BANECKA, J. WEGRZYN, G.

False positive results of molecular analysis suggesting mtDNA depletion/deletion due to additional
Pvull restriction site.

40" Meeting of the Polish Biochemical Society, Lublin 19-23 September 2005.

Acta Biochim. Pol. (2005) 52 Suppl.1 P1.43 p.28-29

2232/A
KLOSKA, A. JAKOBKIEWICZ-BANECKA, J. CZARTORYSKA, B. POPOWSKA, E. TYLKI-

SZYMANSKA, A. WEGRZYN, G.
Female mucopolysaccharidosis type II (Hunter disease) caused by nonrandom inactivation of the X-

chromosome.
15% European Study Group on Lysosomal Diseases, September 15-18, 2005, Soria Moria Conference

Centre Holmenkollen, Oslo, Norway.
012 p.33

2233/A
WEGRZYN, G. PIOTROWSKA, E. TYLKI-SZYMANSKA, A. JAKOBKIEWICZ-BANECKA, J.

CZARTORYSKA, B. WEGRZYN, A.

Developing gene expression-targeted isoflavone therapy (GET IT) for mucopolysaccharidoses.

15% European Study Group on Lysosomal Diseases, September 15-18, 2005, Soria Moria Conference
Centre Holmenkollen, Oslo, Norway.

036 p.66-67
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2234/A
KLOSKA, A. BOHDANOWICZ, J. KONOPKA, G. TYLKI-SZYMANSKA, A. JAKOBKIEWICZ-

BANECKA, J. CZARTORYSKA, B. LIBEREK, A. WEGRZYN, A. WEGRZYN, G.
Changes in hair morphology of mucopolysaccharidosis I patients treated with recombinant human

alpha-L-iduronidase (laronidase, Aldurazyme).
15" European Study Group on Lysosomal Diseases, September 15-18, 2005, Soria Moria Conference

Centre Holmenkollen, Oslo, Norway.
P69 p.157

2235/A

LOS, M. CZYZ, A. WEGRZYN, G.

Effect of oxyR mutation on spontaneous and hydrogen peroxide-mediated induction of lambda prophage.
Molecular Genetics of Bacteria & Phages, August 2-7, 2005, University of Wisconsin-Madison.

p-113

2236/A
BARANSKA, S. NARAJCZYK, M. KONOPA, G. WEGRZYN, A. WEGRZYN, G.
Role of DnaA and SeqA proteins in the regulation of switch from theta to sigma replication of

bacteriophage lambda DNA.
Molecular Genetics of Bacteria & Phages, August 2-7, 2005, University of Wisconsin-Madison.

p-149
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MISCELLANEA

95/M

EJCHART, A.

Strategie NMR wyznaczania struktur biatek w roztworze.NMR strategies for the protein structure
determination in solution.

Wiadomosci Chemiczne (2005) 59 1-2

96/M
HEINOWICZ, M.S. BARDOWSKI, J.
Infekcje bakteriofagami mezofilnych szczepdéw bakterii z rodzaju Lactococcus w mleczarstwie.

Przeglad Mleczarski (2005) 7 4-7

97/ M
BARDOWSKJ, J. DMOWSKI, M. GORECKI, R.K. HEINOWICZ, M.S. KERN-ZDANOWICZ, 1.

KORYSZEWSKA, A. ZIELENKIEWICZ, U.
Cwiczenia z genetyki bakterii dla studentéw biofizyki UW.
Skrypt opracowali pracownicy i doktroranci Zaktadu Biochemii Drobnoustrojéow Instytutu Biochemii i

Biofizyki PAN, Warszawa 2005

98/M

SIKORA, A. SIKORA, R.

Mikrobiologiczne ogniwa paliwowe.Microbial fuel cells.
Biotechnologia - Monografie (2005) 2 68-77

99/M

BLACHNIO, K. PRZYKORSKA, A.

Oddzialywanie argininy z RNA.Specific arginine mediated RNA recognition.
Postepy Biochemii (2005) 51 339-344

100/M
FIKUS, M.

Audiences.
In: Science Communication Events in Europe. Janez Poto¢nik. Vienna 2005, EUSCEA, White

Book, p.31-34

101/M
FIKUS,M.

Science.
In: Science Communication Events in Europe. Janez Potoénik. Vienna 2005, EUSCEA, White

Book, p.65-70

102/M
SAITO, K. De KOK, L.J. STULEN, I. HAWKESFORD, M.J. SCHNUG, E. SIRKO, A.

RENNENBERG, H.
Sulfur Transport and Assimilation in Plants in the Post Genomic Era, Leiden 2005, Backhuys

Publishers

103/M
JABLONSKA-SKWIECINSKA, E. MACIAG, M. PLOCHOCKA, D. CZAJKOWSKA-MENDEK, E.

ZDEBSKA, E. BURZYNSKA, B.

Mutacja G1529A genu kinazy pirogronianowej krwinek czerwonych u chorego z wrodzona
niesferocytowa niedokrwisto$cia hemolityczna. The G1529A mutation of the red blood cell pyruvate
kinase gene in a subject with hereditary chronic nonspherocytic anaemia.

Acta Haematol. Pol. (2005) 36 343-354

104/M

BOGUTA, M.
Termination in the yeast mitochondrial system: mutations in the MRF1 gene encoding the relase factor

inhibit translation.
Annu. Rep. (2005) p.35-37
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ROZPRAWY HABILITACYJNE

353/N

KRUSZEWSKA, J.S.

Genetyczne modyfikacje szlaku O-glikozylacji a sekrecja biatek w Trichoderma reesei.

Genetic modification of O-glycosylation pathway and protein secretion in Trichoderma reesei.
2005-10-05

Presented October 5, 2005

Curr.Genet. (1998) 33 445-450; Appl.Environ.Microb. (1999) 65 2382-2387; Glycobiology (2000)
10 983-991; Acta Biochim.Pol. (1999) 46 181-195; Curr.Genet. (2003) 43 11-16;
Appl.Environ.Microb. (2003) 69 4383-4389

354/N
KURLANDZKA, A.
Niekanoniczne funkcje biatek Irr1/Sce3 i Csm1 bioracych udzial w segregacji chromosoméw drozdzy

Saccharomyces cerevisiae.

Non-canonical functions of Irr1/Sce3 and Csm1 proteins involved in chromosome segregation of yeast
Saccharomyces cerevisiae.

2005-11-25

Presented November 25, 2005

Yeast (1995) 11 885-890; Yeast (1999) 15 23-33; Post.Biol. Kom. (2000) 27 261-272; Yeast (2002) 19
1323-1333; Acta Biochim.Pol. (2002) 49 421-425; Exp.Cell Res. (2004) 294 592-602

355/N

BUJNICKI, J.

Ewolucja metylotransferaz RNA: analiza sekwencji, struktury i funkcji bialek.

Evolution of RNA methyltransferases: analysis of protein sequence, structure, and function.
2005-01-11

Presented January 11, 2005

FEBS Lett. (2001) 507 123-127; Nucleic Acids Res. (2003) 31 2148-2156; Nucleic Acids Res.

(2004) 32 465-476; J.Mol.Microbiol.Biotechnol. (2002) 4 93-99; J.Mol.Evol. (2002) 55 431-444;
Nucleic Acids Res. (2003) 31 4941-4949; BMC Bioinformatics (2002) 3 10; J.Mol.Biol. (2003) 332
99-109; J.Mol.Microbiol.Biotechnol. (2002) 4 405-415; Nucleic Acids Res. (2003) 31 4899-4909;
Acta Microbiol.Pol. (2001) 50 7-17; BMC Bioinformatics (2001) 2 2; J.Bacteriol. (2003) 185 3238-
3243; Genome Biol. (2001) 2 0038.1-0038.6; Protein Eng. (2002) 15 101-108; EMBO J. (2002) 21
1139-1147; EMBO J. (2002) 21 1811-1820; Gene (2003) 302 129-138
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PRACE DOKTORSKIE

356/N

GOLEBIEWSKI, M.

Kompletna sekwencja nukleotydowa plazmidu pCTX-M3 i analiza jego genéw zaangazowanych w
transfer koniugacyjny. (Complete nuclotide sequence of pCTX-M3 plasmid and analysis of its genes
responsible for conjugational transfer.)

Presented January 5, 2005

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.

357/N

OLESZCZUK, M.

Badania konformacyjne modelowych fragmentéw bialek wiazacych jony wapnia. Conformational
studies of model fragments of calcium binding proteins.)

Presented April 12, 2005

Research done in the Laboratory of Biological NMR IBB PAS.

358/N

KESIK, M.

Ciatka inkluzyjne z rekombinowanych bakterii jako nowy system dostarczania antygenu droga
pokarmowa. (Inclusion bodies from recombinant bacteria as a novel system for delivery of vaccine
antigen by the oral route.)

Presented June 7, 2005

Research done in the Institute of Biotechnology and Antibiotics ant the IBB PAS. _

359/N

BANACH-ORLOWSKA, M.

Polimeraza Il DNA jako dodatkowy czynnik kontrolujacy wiernoé replikacji w komorkach
Escherichia coli. (DNA polymerase II as a fidelity factor in chromosomal DNA synthesis in
Escherichia coli.)

Presented June 30, 2005

Research done in the Laboratory of Mutagenesis and DNA Repair IBB PAS.

360/N

BLACHNIO, K.

Wplyw argininy na drugorzedowa strukture regionu 5S’UTR mRNA arginazy z Aspergillus nidulans.
(Effect of arginine on the secondary structure of 5' untranslated region (5 'UTR) of Aspergillus
nidulans arginase mRNA..)

Presented June 30, 2005

Research done in the Department of Protein Biosynthesis IBB PAS.

361/N

LISZEWSKA, F.

Ekspresja prokaryotycznych genéw cysK i cysE w tytoniu oraz analiza heterologicznych oddzialywan
produkt6éw tych gendw. (Overexpression of the prokaryotic genes cysK and cysE in tobacco and
analysis of the heterologous interactions of their products.)

Presented April 19, 2005

Research done in the Department of Plant Biochemistry IBB PAS.

362/N

KUDLA, G.

(Evolution and function of nucleotide usage in mammalian Hsp70-family genes.)
Presented April 19, 2005

Research done in the Institute of Biochemistry and Biophysics IBB PAS.
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363/N

AUERBACH, W.

Konstrukcja 1 charakterystyka myszy typu "knock-in" ze zwigkszong liczba powtérzenn CAG w mysim
homologu genu HD. (Creation and characterization of knock-in mutant mice with the expanded CAG
repeats in the mouse homologue of the HD gene.)

Presented March 1, 2005

Research done in the Institute of Biochemistry and Biophysics PAS.

364/N

TOWPIK, J.

Terminacje translacji mitochondrialnej u drozdzy Saccharomyces cerevisiae. (Mitochondrial
translation termination in the yeast Saccharomyces cerevisiae.)

Presented March 1, 2005

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Protein Biosynthesis IBB

PAS.

365/N

KOWALCZYK, M. v

Analiza fizjologiczna i molekularna funkcji biatek regulatorowych CcpA i BgIR w katabolizmie
laktozy i B-glukozydow u Lactococcus lactis 11.1403. (Physiological and molecular analysis of
regulatory proteins CcpA and BgIR functions in lactose and B-glucoside catabolism in Lactococcus
lactis 11.1403.)

Presented June 28, 2005
Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.

366/N
KOWALCZYK, P.
Sekwencyjnie zalezna indukcja egzocyklicznych adduktéw DNA przez frans-4-hydroksy-2-nonenal i

aldehyd chlorocytowy, mutageneza i naprawa w komédrkach Escherichia coli. (Sequence-dependent
induction of exocyclic DNA adducts by trans-4-hydroxy-2-nonenal and chloroacetaldehyde,
mutagenesis and repair in Escherichia coli cells.)

Presented June 28, 2005

Research done in the Department of Molecular Biology IBB PAS.

367/N

FLIS, K. ®
Funkcjonalnhe wyrazenie ssaczego kanatu chlorkowego CIC-2 w drozdzach Saccharomyces

cerevisiae. (Functional expression of mammalian CIC-2 chloride channel in Saccharomyces
cerevisiae.)

Presented June 30, 2005

Research done in the Department of Genetics IBB PAS.

368/N )

SKORUPINSKA-TUDEK, K.

Mechanizm biosyntezy poliizoprenoidéw w komorkach roslinnych. (The mechanism of
polyisoprenoid biosynthesis in plant cells.)

Presented September 13, 2005

Research performed at the Department of Lipid Biochemistry IBB PAS

369/N

BARABASZ, A.

Analiza ekspresji i funkcji 1,3-B-glukanazy - produktu genu g/uB20-2 - w roslinach ziemniaka.
(Functional analysis of the 1,3-B-glucanase, product of gluB20-2 gene in potato.)

Presented September 13, 2005

Research done in the Laboratory of Plant Pathogenesis IBB PAS
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370/N

KWAPISZ, M.
Czynniki wplywajace na doktadno$¢ translacji u drozdzy Saccharomyces cerevisiae. (Factors affecting

fidelity of translation in yeast Saccharomyces cerevisiae.)
Presented September 27, 2005
Research done in the Department of Genetics IBB PAS and the University Paris VI - Pierre and Marie

Curie.

371/N

DOBRUK-SERKOWSKA, A.

Partycja plazmidu P1: mechanizmy zréznicowanej ekspresji genow operonu par P1. (P1 plasmid
patition: mechanisms of differential expression of genes of P1 par operon.)

Presented October 4, 2005

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.

372/N

ZIENKIEWICZ, M.
Kompletna sekwencja nukleotydowa plazmidu p1658/97 i analiza regionu odpowiedzialnego za

amplifikacje genu B-laktamazy SHV-5. (Complete nucleotide sequence of p1658/97 plasmid and
analysis of the region responsible for amplification of B-lactamase SHV-5 gene.)

Presented October 25, 2005
Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.

373/N

KRWAWICZ, J.

Udzial naprawy DNA przez wycinanie zasad (BER) w indukowanej mutagenezie faga AO(am)8 w-
warunkach niepermisywnych dla jego replikacji. ()

Presented November 15, 2005

Research done in the Department of Molecular Biology IBB PAS.

374/N
PERLINSKA-LENART, U.
Modulacje szlaku glikozylacji bialek w Trichoderma reesei i Aspergillus nidulans. (Bioengineering of

the glycosylation pathway in Trichoderma reesei and Aspergillus nidulans.)

Presented October 25, 2005
Research done in-the Laboratory of Fungal Glycobiology IBB PAS.
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PRACE MAGISTERSKIE

375/N

WALCZUK, B.

I. Identyfikacja mutacji w allelu ota4 genu kodujacego transaminazg ornitynowa Aspergillus nidulans.

II. Identyfikacja genéw kodujacych bialka zawierajace domeng MADS u Aspergillus nidulans. (1.
Identification of mutation in otadl allele of Aspergillus nidulans gene encoding ornithine
transaminase. II. Identification of genes encoding MADS-box proteins in Aspergillus nidulans.)
Presented February 14, 2005

Research done in the the Faculty of Biology UW and the IBB PAS.

376/N

BIELEN, A.

Uszkodzenia i naprawa DNA w chronologicznym starzeniu kultur Escherichia coli. (Damage and
repair of DNA in chronological aging of Escherichia coli.)

Presented June 24, 2005

Research done in the Faculty of Biology and Earth Sciences Maria Curie-Sktodowska University and

the Department of Molecular Biology IBB PAS.

377N

CYWINSKA, M.

Naprawa oksydacyjnych uszkodzen DNA w nowotworze jelita grubego czlowieka. (Repair of
oxidative DNA damage in sporadical colon cancer.)

Presented June 24, 2005

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Molecular Biology IBB

PAS.

378/N

JANIK, J.

Ekspresja i polimorfizmy genu ZOGGI w nowotworach pluca czlowieka. (Expression and
polymorphisms of ZOGG! gene in lung cancer patients.)

Presented June 24, 2005

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Molecular Biology IBB

PAS.

379/N

MAKIELA, K.

Badanie in vivo wiernosci replikacji polimerazy DNA bakteriofaga RB69. (In vivo fidelity studies of
RB69 DNA polymerase.)

Presented July 5, 2005

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Molecular Biology IBB

PAS.

380/N

GAJDA, AE.
Udziat biatka Dpb2p, podjednostki holoenzymu polimerazy € DNA w kontroli wiernosci replikacji

DNA w komérkach Saccharomyces cerevisiae. (The role of Dpb2p, the DNA polymerase ¢
holoenzyme subunit in the fidelity of DNA replicationj in Saccharomyces cerevisiae.)

Presented , 2005

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Laboratory of Mutagenesis and DNA

Repair IBB PAS.

381/N

LUBELSKA, K. «
Synteza i sekrecja biatka SPI-2 przez komdrki drozdzy Pichia pastoris. (Synthesis and secretion of the

SPI-2 protein in Pichia pastoris yeast cells.)

Presented September 27, 2005
Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Protein Biosynthesis IBB

PAS.
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382/N

OCHOCKA, M.

Replikacja plazmidu RA3 z grupy IncU. (Replication of plasmid RA3 from IncU group.)
Presented June 30, 2005

Research done in the Institute of Microbiology UW and the Department of Microbial Biochemistry

IBB PAS.

383/N

KOZELOWSKI, M.

Mutageneza MMS i naprawa MFD w mutantach E.coli alkB. (MMS mutagenesis and MFD repair in
E.coli alkB mutants.)

Presented October 11, 2005

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Molecular Biology IBB

PAS.

384/N

CENA, A.

Wstepna charakterystyka funkcjonalna genéw operonu /yz bakteriofaga P7. (Preliminary functional
characterization of lyz operon genes of P7 bacteriophage.)

Presented , 2004

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Microbal Biochemistry

IBB PAS.

385/N

KACZKA, P. :

Inkorporacja in vitro tréjfosforanu 3,N4-etenodezoksycytydyny naprzeciwko kanonicznych zasad
DNA i jej konsekwencje strukturalne. (In vitro incorporation of 3,N4-ethenodeoxycytydine
triphosphate opposite all canonical DNA bases and its structural consequences.)

Presented June 21, 2005

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Molecular Biology IBB

PAS.

386/N

MOZEJKO, M.

Badanie interakcji regulatora transkrypcyjnego CysB z polimerazq RNA u Escherichia coli.
(Interactions of transcriptional regulator CysB with RNA polymerase in Escherichia coli.)
Presented July 20, 2005

Research done in the Institute of Microbiology UW and the Department of Microbial Biochemistry

IBB PAS.

387/N

PIEKARSKA, 1.
Gen YDR339c i jego produkt w Saccharomyces cerevisiae. Lokalizacja i oddziatywania biatka Ydr339

z biatkami zaangazowanymi w biogenezg rybosoméw. (Gen YDR339c¢ and its product in
Saccharomyces cerevisiae. The localization and interactions of Ydr339 with other proteins involved in
ribosome biogenesis.)

Presented June 25, 2005
Research done in the Faculty of Biology and Earth Sciences Maria Curie-Sktodowska University and

the Department of Biophysics IBB PAS.
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382/N

OCHOCKA, M.

Replikacja plazmidu RA3 z grupy IncU. (Replication of plasmid RA3 from IncU group.)
Presented June 30, 2005

Research done in the Institute of Microbiology UW and the Department of Microbial Biochemistry

IBB PAS.

383/N

KOZELOWSKI, M.

Mutageneza MMS i naprawa MFD w mutantach E.coli alkB. (MMS mutagenesis and MFD repair in
E.coli alkB mutants.)

Presented October 11, 2005

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Molecular Biology IBB

PAS.

384/N

CENA, A.

Wstepna charakterystyka funkcjonalna genéw operonu /yz bakteriofaga P7. (Preliminary functional
characterization of lyz operon genes of P7 bacteriophage.)

Presented , 2004

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Microbal Biochemistry

IBB PAS.

385/N

KACZKA, P. :

Inkorporacja in vitro tréjfosforanu 3,N4-etenodezoksycytydyny naprzeciwko kanonicznych zasad
DNA i jej konsekwencje strukturalne. (In vitro incorporation of 3,N4-ethenodeoxycytydine
triphosphate opposite all canonical DNA bases and its structural consequences.)

Presented June 21, 2005

Research done in the Warsaw Agricultural University and the Department of Molecular Biology IBB

PAS.

386/N

MOZEJKO, M.

Badanie interakeji regulatora transkrypcyjnego CysB z polimeraza RNA u Escherichia coli.
(Interactions of transcriptional regulator CysB with RNA polymerase in Escherichia coli.)
Presented July 20, 2005

Research done in the Institute of Microbiology UW and the Department of Microbial Biochemistry

IBB PAS.

387/N

PIEKARSKA, 1.

Gen YDR339c i jego produkt w Saccharomyces cerevisiae. Lokalizacja i oddziatywania biatka Ydr339
z bialkami zaangazowanymi w biogeneze rybosoméw. (Gen YDR339¢ and its product in
Saccharomyces cerevisiae. The localization and interactions of Ydr339 with other proteins involved in
ribosome biogenesis.)

Presented June 25, 2005

Research done in the Faculty of Biology and Earth Sciences Maria Curie-Sktodowska University and

the Department of Biophysics IBB PAS.
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II. Aktywnos$¢ naukowa placéwki:

I1.1. Publikacje placowki, ktore ukazaly si¢ drukiem:

liczba ogélem ? LA L
(virolu monografie odreczniki publikacje | publikacje oplzzli::no- d;)' I:ze;(l):lléa inne
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I1.1.1. Wykaz publikacji recenzowanych w czasopismach:
liczba | czasopismo/wydawca
ogélem monografii tytul autor rok, tom, st

a) z listy filadelfijskiej

I. Biol. Chem.

Identification of new genes regulated by the
Crtl transeription factor, an effector of the

DNA damage checkpoint pathway in

Saccharemyces cerevisiae.

ZAIM 1., SPEINA E., KIERZEK AM.

2005, 280. 2

J. Biomol. NMR

 dependence of 2IN(3),Cai - 1):
NMR experiment and quantum chemical

A protein backbone y and ¢ angle
: The new

caicuiaixons

2003,31, &

I Biol Chem.

| cell response to -c:tsplatm in vertebrates

2005, 280,
9233

Mol. Breeding

The Ry-fsto gene from Solanum

virus ¥ maps to potato chramosome X1I and
is diagnosed by PCR marker GP122718 in

| PVY resistant potato cultivars,

2005, 15. 9

7. Mol. Liq.

 Interactions of transition mmetal fops with

containing peptide models of histone

2005, 115
129

J. Natl. Cancer L

Contribution of BMTHI 1o the maintenance |
of $-oxoguanine levels in fung DNA of non-
smallcell lung cancer patients.

Genetics

| Suppression of histone H1 genes in

' Arabidopsts results in heritable

- developmental defects and stochastic
 changes in DNA methylation.

2605, 16+
1008

Physiological effects of unassembled
: chaperonin Cct subunits in.the yeast
| Saccharomysec cerevisiae.

1. Inorg. Biochem,

{ oxidation susceptibility of nickel(IT}

Determination of the stability constans and

iplexes with 2'~deoxyguanesite 5-
osphate and L -histidine.

16

Plos Biol.

Systematic assoctation of genes to

phenotypes by genome and literature mining. ':

1

' Angew. Chem. Int.

Ed.

12

’ Blochem Bioph Res.

C@

Multiple func
sorting protein ¢

z1p in Sacchammycss

| cerevisiag.
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| Effect of SOS-induced Pol 11, Pol IV, and

‘Pol'V DNA polymerases on UV-induced

WRZESINSKI M., NOWOSIELSKA
A., NIEMINUSZCZY J.. GRZESIUK

2005, 52,139-

13 Acta Biochim. Bol. mutagenesis and MED repair in Escherichia | 147
voli cells. ; :
THe Obg subfamily of bacterial GTP-binding
_ T proteins: essential proteins of largely e TN e
14 - Acta Biochim. Pol. A funcnﬁns that are evolutionarily CZYZ A.. WEGRZYN G. 2005, 52, 35-43
‘conserved from bacteria to humans.
15 |" ActaBiochim Poi. | Famesyl diphosphate synthase;regulation of | ¢y 5o 1SKA A PLOCHOCKAD. | 2005, 52, 45-55
= e product specificity.
16 Acta Biochim, Pol, | LXisting and future therapeutic options for | pp e g 200, 52, 57-70
: = hepatitis € virus infection. ;
FEDMA - asimple algorithm for theoretical s
17 ‘Acta Biochim. Bol. | modeling of linear metabolic pathways: from PA“ LO? Sl 2008, 52, 71-86
=2 e s ity ZIELENKIEWICZ P.
fuzzy data sets to prediction and experiment.
Ca-inoculation with two non-infectious .
RS cDNA copies of potato spindle tuber viroid | PODSTOLSKI W., GORA- oRTEheD _
HE S B RO s eV Tes st Re spparance ofriovele. | SOCHAGKA A, ZAGORSKI W RE05; 92, 87258
fully infections yariants.
Characterization of Bacillus subtilis clones. | NOWAKOWSKA B., KERN-
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pSM19035 plasmid-encoded toxin. U., CEGLOWSKI P,
Overexpression of genes involved in WAWRZYNSKA A K.
‘ e e phytochelatin biosynthesis in Escherichia :\k AWRéY\“Zhl A UAGA NIDZE 2005, 52, 109-
, .W STPKV A
21 | ActaBiochim. Pol Hb
128
22 | ActaBiochim. Pol. S
23 | AciaBiochim. Pol. A 1%
; 178
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26 Aeta Biochim. Pel. | pathway and cell wall erganization in 8 s ‘32205 :
v ] unctional relation hips between the !
27 Acta Biocking, Pol. 1 Saochamm_‘yces mae cls- . : 2«’0}05,2 5322, 221-
PALAMARCZYK G =
')AJDA A., CHO \;;ACKI T..
28 | ActaBiochim. Pol. : 2005, 52,233~
241
29 - i " Acta BlOQh Pol The oceurtence of polyprensls in seeds and : ' 2005, 52, 243-
. (leavesofwoody plants. 253
30 | ActaBiochim, Pol. | DOlchols of the fern Matteucia 2 ey SR
struthiopteris. 259
31 | Bagterial chromosoine segregation. 2005, 52, 1-34 |

Acta Biochin. Pol.

I11.86




Acta Biochim. Pol,
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X-ray erystal and Ab Initio structures of
31,5-di-0-Acetyl-N(4)-Hydroxy-2'-
Deoxycytidme and its 5-Fluoro analogue:

JARMUEA A.. RYPNIEWSKI W-R..

20035..16, 541~

(Z-phosphony Imethoxyethyl) derivative.

24 Struct, Chem. | gl ofithe N(4)-OH-dCMP and N(4)- | FELCZAK K., RODE W. 549
OH-FACMP molecules interacting with-
| thymidylate synthase.
DR eRa Mutator activity and specificity of NOWOSIELSKA A, WRZESINSKI 2 :
51 m‘ﬁﬁﬁim“a Escherichia coli naQ49 allele- cffect of | M. NIEMINUSZCZY 1, JANION C,, | 20%% 27>, 113
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2 Wiley 1 _IBAL W., KASPRZAK K.S. 2005, 728
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Chemistry X ‘ 1. 207
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. Institute of Physical | stabilization/destabilization inter- and G 4
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II. Aktywnos$é naukowa placowki

1L.4. Ksztalcenie (rozw6j) kadr naukowych

11.4.1. Uzyskane tytuly i stopnie naukowe pracownikéw placéwki w roku sprawozdawczym

profesora (nadany przez Prezydenta RP)

llle 1 imi¢ 2 nazw15ko
Bamard Waldemar !
Teresa Grazyna
doktora habilitowanego
.. .. . e zakres nadanego stopnis
imie 1 imie 2 nazwisko e tytuly prac habilitacyjnych nankowego
Joanna Stefania Kruszewska Genetycznemodyﬁkacy 2 szlaku ©~ghk9 Zylacyi Biochemia
a sekrecia bialek w Trichodernia reeser.
| Nickanoniczne funkcje bialek Irr1/Sce3 i Csm1 |
Anna Kurlandzka bioracych udziat w segregacji chromosomow Biochemia
drozdry Saccharomyces cerevisiae.
doktora
imig 1 imig 2 nazwisko tytuty prac doktorskich zakres nadanego stopig
i . naukowego
: | Polimeraza 11 DNA jako dodatkowy czynnik
Magdalena Maria | Banach-Orfowska | kontroluigey wiernosé replikacii w komérkach Biochemia
| Escherichia coll,
Analiza ekspresji i funkcii 1,3-B glukanazy -
Anna Batabasz produktu genu gluB20-2 - w roslinach Biochemia
zicmminlca et s e e R e e st ek e
Wplyw argininy na drugorzgdowq strukture
Karina Alicja Blachnio | regionu 5"UTR mRNA arginazy z Aspergilfus Biochemia
widulans.
8 Partycja plazmidu Pl: mechamzmy
Angta | Dobruk-Serkowska | zréznicowanej ekspresji genéw operony par Biochemia
et S :
Funkejonalnhe wyrazenie ssaczego kanatu
Krzysztof Robett Flis chlorkowego CIC-2 w drezdzach Biochemia
Sacecharomyces cerevisiae.
| Kompletna sekwencja nukleetydowa plazmida
Marcin Golebiewski  [pCTX-M3 i analiza jego gonow ' Biochemia
 zaangazowanych w transfer koniugacyjny. 1o s
| Analiza fizjologiczna i molekularna funkeji |
: P e bialek regulatorowych CepA i BgIR w o v
Magdalana Ewa Kowalczyk katabolizmie lakozy  B-glukozydéw u Biochemia
Lactococeus lactis TL1403. :
: o e
egzocyklicznych adduktéw DNA przez trans-4-
Pawet Kowalezyk hydroksy-2-nonenal i aldehyd chlorecytowy, Biochemia
ageneza i naprawa w kemorkach
gf_ichia colz :
Joanna Elzbieta Krwawicz s m}lfagen?zie faga 5 Biochemia
ynkach niepermisywnych dla
e 1 § ‘wajigce na dokladnosc translaqi Blochonn]
Swap tr dmzdzy Saccharomyces cerevisiae. e

IL.111



_ T35 Ekspresja prokaryotycznych genéw cysK i cysE
‘Frantz Bernard Liszewska w tytoniu oraz analiza heterologicznych Biochemia
oddzialywan produktow tych genow.
=T B ‘Badania konformacyjne modelowych > &
Marta O fragmentéw bialek wiazacych jony wapnia. Bloﬁz_yl_\a
Urszula Maraia Perhnska-Lenart S gll]\ozy]ac_] Honic Biochemia
Trichoderma reesei i Aspergillus nidulans.
; ‘Skorupinska- Mechanizm biosyntezy poliizoprenoidow w = ;
_ Kgrolma J‘?‘-‘“m‘ Tudek komarkach roslinnych, BIOChemm
T Toppik Ten.'n inacje ‘rrqnslac_].l mltoch Ur}d?wlncj u Biachemia
& drozdzy Saccharemyces cerevisiae.
Kompletna sekwencja nukleotydowa plazmidu
Maksymilian Marek Zienkiewicz p1658/97 i analiza regionu odpowiedzialnego Biochemia
za amplifikacje genu -laktamazy SHV-5.

IL.4.2. Tytuly i stopnie naukowe nadane przez placéwke w roku sprawozdawczym innym pracownikom niz wlasnym

doktora habilitowanego

doktora

1

3

I1.4.3. Studia doktoranckie

liczba w tym: przyjeci liczba uczestnikow w tym: przyznanych | w tym: liczba uczestnikow
uczestnikéw | w roku sprawo- | studium pobierajacych | przez placéwke PAN | pobierajacych stypendium
ogolem zdawczym stypendia prowadzaca Studium Prezesa PAN
ogblem
88 26 82 71 2

I1.4.3.1. Uzyskane doktoraty w ramach studiéw doktoranckich pod kierunkiem promotora z placéwki
(wykonane w placéwcee)

imie 1

9

imie 2

nazwisko

tytuly prac doktorskich

zakres nadanego stopnia

naukowego

‘ Magdalena

Maria

 Banach-Orlowska

‘Polimeraza 1T DNA jako dodatkowy czynnik
kontrolujacy wiernos¢ replikacji w kemorkach
| Escherichia col.

Biochemia

Anna

| Barabasz

 Analiza ekspresjt i funkcii 1,3-B-glukanazy -
produktu genu gluB20-2 - w roslinach
ziemniaka.

Biochemia

Karina

{ Blachnio

W p AW argininy na dmgorzgdowq strukture
regionu 5 UTR mRNA arginazy z Aspergillus
1 nzduians

Biochemia

Aneta

| Dobruk-Serkowska

zrozmcowanq_ ekspresgl gendw operonu par P1,

| Biochemia

Krzysztof

Robert Flis

Funkejenalnhe wyrazenie ssaczego kanalu
| chlorkowego CIC-2 w drozdzach
[ Saccharomyces cerevisiae.

Biochemia

Marcin

Goleblewski

| Kompletna sekwencja nukleotydowa plazmida
+pCTX-M3 i analiza jego genéw
zaangazowanych w transfer koniugacyjny.

Biochemia

Mi.112




1 Analiza fizjologiczna i molekularna funkcji ]
e e T biatek regulatorowych CepA i BgIR w e e
i en Katabolizmie laktozy | B-elukozydow u il
Ry chm@caecus_ Zmzis ILI@O’S oy
egzccykixcznych adduktéw DNA przez trans-4-
Pawet { Kowalezyk hydroksy-2-nonenal i aldehyd chlorocytowy, Biochemia
mutageneza i naprawa w komorkach
Lscherichia coli.
Udziat naprawy DNA przez wycmame zasad
 Joanna | Elzbieta | Rrwawicz (BER) w indukowane] mputagenezie fuga ; Biochemia
;  %O(am)8 w warunkach niepermisywnych dla
........  jego repl
Marta Ewapiss ‘Czynmkl Wp,kywamce ra dokdadnedé translacp Y| Bischemia
drozdzy Sacchar@myces eerevisiae.
——
.......... |
Mt Olssozk Badama konfermacy;ne mgdelowych Biofizyka
: jony wapnia.
Karolina Joanna Skompmska—'fudek ﬁiﬁ?ﬁ;ﬁ?gﬁgﬁ;ﬁy P szo? renoidéw w Biochemia
T Tewplk | Terminacje ﬁ‘ranslacp mitochondrialnej u Bisahan
= : / romyces cerevisiae.
Komplema sekweneja v 'Ieetydowa plazmidu
Maksymilian { Marek | Zienkiewicz p1658/97 i analiza regionu odpowiedzialnego za | Biochemia
amplifikacje geny B-laktamazy SHV-5.
Uczestnicy innych form ksztalcenia (magistranci, praktykanci, stazysci) ogblem
- z wyszczegblnieniem poszezegdhnych form ksztalcenia o

w tym, przyjeci w roku sprawozdawczym:

forma ksztalcenia liczba
magistranci 45
praktykanci 0
sitaZyéci 2
inni 0

Opieka nad studentami

" liczba studentow

prace magisterskie

dbywajacych i .
’ © ywaJO aécg/lempraktym ogolem w uczelniach macierzystych | w placéwkach PAN
‘ 68 40 9 38

II1.113
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Aktywno$¢ naukowa placowki

7. Wspélpraca naukowa z zagranicg:

7.1.  Umowy i porozumienia o wspélpracy naukowej zawarte przez placéwke:

kraj partner nazwa dokumentu okres obowiazywania

nie bylo

7.2 Zagraniczne instytucje naukowe, z ktérymi placéwka wspolpracuje w sposéb ciagly bez
zawartego poro-zumienia.

liczba ogétem:

7.3. Tematy realizowane we wspéipracy z zagranicg:

liczba tematéw: I}

7.4. Uzyskane rezultaty wspoélpracy:

np.: wspdlne publikacie, patenty, nowe metody badawcze i technologie

W roku sprawozdawczym we wspélpracy;
opublikowano 34 publikacje; kolejne 3 zostaly przyjete do druku; obroniono prace doktorska w systemie
co-tutelle; ztozono 2 zgloszenia patentowe; opracowano 6 nowych metod badawezych.

W

HI1.120
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II. _Aktywno$¢ naukowa placéwki

IL9. Dzialalno$é dydaktyczna

11.9.1. Dzialalnos$é dydaktyczna placéwki (wg zamieszczonej tabeli):

zajecia ze studentami (wyklady, éwiczenia,

wyktady (inne, poza zajeciami ze

seminaria, itp.) studentami)
wyszczegolnienie
liczba 0s6b liczba godzin liczba 0s6b liczba godzin
prowadzacych & prowadzacych czbag
1. W kraju S e e : i
a) uczelnie wyzsze:
- indywidualna 4 439 4 61
- na podstawie umowy 4 43 3 17
- pozostate 6 18 0 0
b) inne 0 0 4 3
2. Za granicg 0 0 0 0

11.122
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II. Aktywnos$¢ naukowa placowki

I1.11. Dzialalno$¢ zaplecza naukowego o charakterze ogélnosrodowiskowym, w tym:

I1. 11.1. Biblioteki, z tego:

komputerowe katalogi biblioteczne | komp}}t_efgyve bazy danych
bibliograficzne bazy danych z podzialem na abstraktowe pele teksty
" 7 2 0
- zasoby
liczba nabytkow rodzaj
B e U ksiazki zagranicane
22 o ks;qzkr po}sk'

= = dary zagr;amczne S

- udostepnianie zbioréw
liczba korzystajacych 1560

IL 11.2. Muzea, wystawy, kolekcje specjalistyczne i eksponaty, banki zasob6w genetycznych, i in.

- eksponaty, kolekcje:

rodzaj nabytkéw

Centra]na kolekeja szezepow IBB gromadzi: plazmidy, szczepy bakieryine, drozdze,
 organizmy transgeniczne (6.808 w sieci). Adres strony internetowej:
hitp:/kolekeja.ibb.waw plisearch nazwa uzytkownika: ibb; hasto: kolekcja

- udostepnianie zbioréw kolekcji i zasobdw:
%

rodzaj zadan i ustug speqahstycznych [

- Wg. ebowwtzujaccego prawa na zasadzie porozumienia (umowy) jednostkom badawczym,
Lwyzszym uczelniom, jednestkom rozwojowe-badawezym i podmiotom gospodarczym.

I. 11.3. Laboratoria, stacje diagnostyczne, obserwatoria, prace terapeutyczne, itp.:
- ushugi i $wiadczenia (pomiary, dzialalno$¢ diagnostyczna, prace obserwacyine, itp.):

rodzaJ zadan i $wiadczen

Srodowiskowe Laboratorium Magnetycznegg Rezonansu Jqdrowego

Zgodnie ze swymi zadaniami statutowyni w Laboratorium wykonywano pomiary widm
NMR dla zakladéw IBB oraz szeregn laboratoriéw Spoza instytutu. Wykorzystanie czasu
| pracy spektrometru 500 MHz wynosito 96% a spekirometru 400 MHz - 86%.
 Pracownia Sekwencwnowanla DNA i Syntezy Ohgonukleotyd' W
W Pracowni zsyntetyzowano dla laboratoriow IBB 5170 oligenukieotydéw oraz

| zsekwencjonowano na aparatach ABI 377 i ABI 3730~ 6 125 matryc DNA, co przy $redniej
‘dlugosel adezytu 650 zasad d ' S zlecer w spoza IBB
zostaly zrealizowane zamowienia na zsekwencjonowanie 11 520 matrye I zsyntetyzowano
12 173 oligonukleotydy. Dodatkowo w tamach przyznanych minigrantow wykenano 450
_sekwencjonowan matryc DNA i 2086 reakeji analiz polimorfizmu.
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- uzyskane certyfikaty za wdrozenia syste

mow jakosci (migdzynarodowych, przyjetych w UE):

acji lub réwnorzednego, systemy jakosci:

i

L

-
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IL Aktywno$é naukowa placéwki

II. 12. Nagrody, wyréznienia naukowe uzyskane przez pracownikéw PAN w roku sprawozdawczym

IL12.1. Nagrody krajowe i zagraniczne przyznane za dzialalno$é¢ naukowa

nazwa / rodzaj nagrody

'Za CO przyznane

przez kogo

komu

Nagroda Prezesa Rady
Ministrow

doktorat: "Molecular analysis of
ParB protein from Pseudomonas
aeruginosa- the homologue of
plasmid partitioning proteins’

Prezes Rady Ministréw RP

1 dr Aneta A, Bartosik

biologia molekularna

Nagroda Prezesa Rady
Ministrow

doktorat: "Modification of
sulfurmetabelism in tobacco and
identification of genes regulated by
sulfurstarvation”

Prezes Rady Ministrow RP

dr Anna Wawrzyiiska
biotechnologia

Nagroda Prezesa Rady
Ministrow

za wybitny dorobek naukowy

Prezes Rady Ministréw RP

prof. David Shugar

Nagroda im. J. Parnasa

praca: "Identification of a novel
human nuclear-encoded
mitochondrial pely(A) polymerase"
Tomecki et al.

Polskie Towarzystwo
Biochemiczne

Zespol: R. Tomecki, A.
Dmochowska, K.
Gewartowski, A.
Dziembowski, P.P. Stepien
biologia molekularna

IT Nagroda za najlepsza
prezentacje podczas 2nd
Conference Pelish Saciety of
Experimental Plant Biglosy

prezentacja: "Annexin 1 - a new
player in siress

E‘e«spcﬁ;s_fz in Arabidopsis”.

Komtet organizacyjny

konfetencii

 hielogia roslin

dr D. Konopka-
Postupolska

I Nagroda Polskiego
 Towarzystwa Genetycznego

praca: "Idennﬁcatwn of a rmvel
humnan nuclear-cncoded
mitochendrial poty(A) polymerase”
Tomeeki et al.

‘ Polskie Tewarzystwo

Genetyezne

| Zespot: R. Tomecki, A.

{ Gewartowski, A.
| Dziembowsks, P.P, Stepien
f bi'o-[og-i’jz‘r‘irm:(‘);’l‘eikllfi“

Dmochowska, K.

I Nagroda Polskiego
Towarzystwa Genetycznego

On on

ondrial release
| Polskie Towarzystwo
-{ Genetyozne

e Mo T e N
| gene encoding mi
| factor inhibit tran
-mitochondrial ribosentes”, apubl.w
2004, J. Biol.Chem. 279: 14096-

| 1416003

| Zesp6t ]. Towpik, A,

- Gimalski, M. Boguta
[ genetyka

Ciesla, K

Chacinska, M.

Naproda Komiteta
Mikrobiologii PAN

praca "Identification of activation
| region (AR} of Escherichia coli _
| LysR-type transcription factor CysB

and CysB contact site on RNA

-polymerase alpha subunit at the ¢ysP

promoter” opubl.w 2004 w Mol.
Microbiol.,53: 791-806

 Komitet Mikrobiologis
PAN

| Zespot: A. Lochowska, R,
Twanicka-Nowicka, J
 Zaim, M. Witkowska-

| Zimpy, K, Bolewska,
'MM. Hryniewicz

biologia moleleularna

Nagtody im. Prof.
Whadystawa Kunickiego-
Goldfingera podezas
Konfereneji Komitetu
Mikrobiologit PAN

plakat: Magdalena Lewandowska,

Beata Weber-Dabrowska, BEwa
Sadowy, Jolanta Krzyszton-Rusjan,
Andrze] Gorski and Malgorzata
Lobocka. Characterization of 4
polyvalent staphytoceceal
bacteriophage ASW and
identification of its potentially
bacteriotoxic proteins.

Wy dziat Bml@gu

Uniwetsytetu
Warszawsk:ego}

+ Lewandowskia,

mgr Magdalena

dr Matgarzata obocka
biologia molekularing

Stypendium Konferencyjne

"Evaluation of DNA damage and.
tepait in autonomous thyroid
nedules and PBL in patients
receiving 13 1-Todine therapy"

Poiska Siet Bwlcgn
1 Komérkowei i

Molekularney

mgr Jadwiga

| biologia molekularna

Nieminuszezy

[ Nagroda Rady Naukowe]
Instytutu Biochemii i
Biofizyki PAN

praca: "Genome of basterlophage :

1" opublw 2004, J. Bacteriol 186:

 Rada Navkowa IBR PAN

| dr Malgorzata Lebocka

g.e:nem:ika

1k Nagroda Instytutu
Biochemii i Biofizyki PAN

praca: "Mautations in the y’east 1 |
gene encoding mitochondrial release |
| Instytut Biochemii i
| Biofizyki

factor whibit translation on
mitochondrial nbosomes" apublw

| 2004, 1. Biol.Chem. 279 14096-

141003

Zespol: 1. Towpik, A.

 ‘Chacifiska, M.
Ciesla, K. Gmalski, M.
' Boguta

genetyka
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