INSTYTUT BIOCHEMII I BIOFIZYKI
Polskiej Akademii Nauk

ul. Pawinskiego 5A
02-106 Warszawa

SPRAWOZDANIE Z DZIALALNOSCI
za 2000 r.



SPIS TRESCI

ZATUANICIIIE ...ttt ettt ettt ettt es et e s bttt s st et be et et e saenees
DzialalnoS$E NAUKOWA .....c.eoiiiiiiieiiiieee e
58072 10 1o AP PUUT
WYDTANE WYNIKI ..eevieiiiiiiiieciieieetesie st et e sttt e e teebe e e essaensessseessesssesssesnsensnens
Tytuly 1 StOPNIE NAUKOWE ....cevieiieiieiieieeie ettt eeresve e seteseeeseaeseneseaessnessnesssessaens
Z,GHOSZENIA PALENIEOWE ....eevvevieseieriierireiireetestesetesresreseressressaesssesssesssesssesssesssesssesssesseens
Realizowane projekty badaWeze .......cccvevviiieiiiiiiiiecie ettt
Dziatalno$¢ dydaktyCzna .........ccceeviiiiiiiiiieiie ettt ettt sr e e s
Wspolpraca Nnaukowa Z ZAZIANICH ......ccvevveereieriiereeriieiiereeseesreesseereereesseesseessesssesssenens
Bezposrednia wspotpraca z partnerami zagraniCZnymi ........c.eeeeveeeeveeerveeesieeesreeesveennnens
Wykaz placéwek zagranicznych wspoétpracujacych z IBB bez umow .............cc...........
Wspolpraca w ramach wymiany beZdeWIiZOWE] ..........cccveeevevierieeiiieenieenieeeree e
Udziat w migdzynarodowych konferencjach naukowych

oraz szkoleniach zagraniCZnych ..........cocoeciiiiiiiiiiiiiceeecceeee e
Imprezy z udziatem gos$ci zagranicznych organizowane prze IBB PAN ......................
Ocena merytoryczna. WNIOSKI ....c..eeieriiriiniiiiniiietetees ettt
Kontakty zagraniczne (wedtug KieTunkOow) .........cccoceoievininiiinininiiiinceeceeee,
Wspolpraca z placoOwkami KrajoWymi .....ccc.eeeeerieniinininienieneeieeseneeteesie et
Udzial w krajowych imprezach naukowych ..........cccoeeviviiiiiiieniirienee e
Nagrody Rady Naukowej IBB PAN .......ccccooiiiiiiriiiniieiieteiteeee et
Nagrody i wyrdznienia uzyskane poza IBB PAN .........cccoccvvviiiciieciiieiiece e
Czlonkostwo z wyboru w krajowych/miedzynarodowych organizacjach

naukowych lub akademiach ...........cccovieiiiiiinicieeee e
Czlonkostwo w radach naukowych innych placOwek ..........ccooveevveviieciniiniieeie e,
Udziat w komitetach/radach redakcyjnych krajowych lub zagranicznych

CZaSOPISM NAUKOWYCH ...icuiiiiiiiiiiccie ettt ettt sne e raesse e
Sprawozdanie merytoryczne
Seminaria naukowe IBB PAN ...t
Publikacje




Zatrudnienie (Srednioroczne w przeliczeniu na pelne etaty, zgodnie z obowigzujgcymi
przepisami GUS):

210 pracownikow, w tym: 116 naukowych.

Ponadto 74 uczestnikéw Studium Doktoranckiego.

Dzialalnos¢ naukowa:

opublikowano — tacznie: 265 prac, z tego 66 prac w czasopismach naukowych z tzw. , listy
filadelfijskiej”, 199 pozostatych prac; realizowano 47 projektow badawczych, w tym 7
zagranicznych; we wspolpracy z zagranica realizowano 36 tematy.

Przychody (ogotem) 24 171 590 zi
V' ze érodkéw KBN na:

dziatalno$¢ statutowa 14 356 600 zt
dziatalnos$¢ ogolnotechniczng 30 000 zt
projekty badawcze krajowe 1 525 900 zt
SPUBy 351720 zt
inwestycj¢ aparaturowa 1 630 000 zt
inwestycj¢ budowlang 1 280 000 zt
v' zinnych $rodkéw na:

wspotprace z zagranica (BWZ PAN) 17 370 zt
dziatalno$¢ gospodarcza 4200 000 zt
przychody finansowe 780 000 zt

Wybrane wyniki badawcze:

¢ Zespoly Instytutu prowadzity badania nad strukturami i funkcjami biologicznie czynnych
zwigzkow drobno- i wysokoczasteczkowych oraz nad biologia molekularng wirusow,
bakterii, grzybow nizszych, roslin i owadow. W wyniku tych badan m.in.:

* Prowadzono badania nad drozdzowym prionem [PSI], ktéry jest nierozpuszczalng forma
czynnika terminacji translacji cytoplazmatycznej, Sup35p. Stosujgc metody genetyczne
odkryto biatko Ssbl jako nowy czynnik, ktéry leczy komoérke drozdzowa z prionu. Ssbl
jest biatkiem chaperonowym z rodziny Hsp70, ktére nie jest indukowane przez stres.
Jedynym opisanym do tej pory w literaturze czynnikiem inaktywujacym prion [PSI] u
drozdzy byto biatko Hsp104, ktére w przeciwienstwie do Ssb1, nie posiada homologow u
organizmé6w wyzszych. Odkryto takze zwigzek prionu [PSI] z oddychaniem
komorkowym. Wykazano, ze prion [PSI] powoduje defekt oddechowy szczepu. nam9-1
zawierajacego zmutowane biatko rybosomu mitochondrialnego. Efektem obecnos$ci
prionu [PSI] w mutancie nam9-1 jest obnizenie stabilnosci biatka Cox2, podjednostki
oksydazy cytochromu c, syntetyzowanej przez rybosomy mitochondrialne. PowyzZsze
wyniki uzyskano przez zespol doc. M. Boguty z Zakladu Genetyki IBB PAN we
wspoipracy z zespotami prof. G. Schatza (Biozentrum, Uniwersytet w Bazylei) oraz prof.
M. Ter-Avanesyana (Instytut Kardiologii, Moskwa).

* Wykonano symulacje kinetyki ekspresji genu prokariotycznego metoda Monte Carlo,
ktora umozliwia analize fluktuacji losowych w liczbie czgsteczek produkowanego biatka.
Model zastosowano do symulacji ekspresji genu LacZ uzyskujac dobra zgodno$¢ z
danymi eksperymentalnymi. Nastepnie zbadano wpltyw czestoSci inicjacji transkrypcji i
translacji na stochastyczne fluktuacje w ekspresji genu zmieniajac parametry opisujace
reakcje wigzania polimerazy RNA 1 rybosoméw w zakresie obserwowanym dla réznych
gendéw prokariotycznych. Stwierdzono, ze geny posiadajace silne promotory produkuja



biatko z predkoscig podlegajaca niewielkim fluktuacjom losowym. Znaczne fluktuacje,
siegajace 100% wartosci S$redniej zaobserwowano w przypadku gendéw o stabych
promotorach. Tak wigc kontrola ekspresji genu poprzez zmniejszenie sily promotora
prowadzi do wystapienia znacznych stochastycznych fluktuacji. Nieoczekiwanie
stwierdzono, ze biatko moze by¢ produkowane z malg predkosciag oraz z matymi
losowymi fluktuacjami, jezeli kontrola nastgpuje na poziomie wigzania rybosomow.
Wyniki te majg znaczenie dla zrozumienia czynnikow kontrolujacych ekspresje
regulatorow bakteryjnych — biatek, ktore s konstytutywnie wyrazane na niskim poziomie
1 ktorych stezenie stanowi sygnatl regulujacy ekspresje innych genow. Powyzsze wyniki
uzyskano przez zespot: dr A.Kierzek, mgr J.Zaim, prof. P.Zielenkiewicz w Zakiladzie
Bioinformatyki IBB PAN.

Przeprowadzono analiz¢ funkcjonalng biatka CysB Escherichia coli, reprezentujacego
liczng rodzing LysR bakteryjnych regulatorow transkrypcyjnych. Otrzymano i zbadano
wlasciowosci kilkunastu zmutowanych form tego biatka. Ustalono, Ze poszczegodlne
domeny regulatora CysB sg odpowiedzialne za odrebne funkcje biatka, takie jak wigzanie
z DNA, interakcja z drobnoczasteczkowym induktorem, oligomeryzacja oraz zdolnos¢ do
pozytywnej kontroli transkrypcji zaleznych genoéw. Scharakteryzowano réwniez
mechanizm dzialania regulatorow transkrypcyjnych CysB 1 Cbl E. coli w regulacji
ekspresji genow ssi indukowanych w warunkach braku siarczanu w $rodowisku.
Wykazano, ze aktywacja transkrypcyjna tych gendw wymaga bezposredniej interakcji
biatka Cbl z regionami promotorowymi natomiast biatko CysB petni role wspomagajaca
lub represyjna w zaleznosci od promotora. Powyzsze wyniki uzyskano przez zespot doc.
M. Hryniewicz w Zakiadzie Biochemii Drobnoustrojow IBB PAN czesciowo we
wspoipracy z zespotem prof. P. Zielenkiewicza (Zaktad Bioinformatyki) IBB PAN..
Przeprowadzono badania w celu sprawdzenia czy rekrutacja polimerazy V DNA
(UmuD’C) zachodzi na jednej, czy na obu, syntetyzowanych niciach DNA (nici
prowadzacej 1 nici opoznionej). Wykorzystujac skonstruowany w naszej pracowni system
pozwalajacy na pomiar mutagenezy na dwodch niciach replikujacego sie DNA
(prowadzacej i opoznionej) E.coli wykazano, ze indukcja polimerazy V DNA powoduje
powstawanie wigkszej 1lo$ci mutacji na nici opoéznionej. Otrzymane wyniki potwierdzaja
hipotez¢ wedlug ktoérej dysocjacja polimerazy replikacyjnej od matrycy DNA jest
istotnym mechanizmem wplywajacym na wierno$¢ replikacji DNA. Zwigkszona czgstos¢
dysocjacji polimerazy replikacyjnej na nici opdznionej powoduje powstawanie dlugich
fragmentow jednoniciowego DNA. Obecnos¢ takich fragmentow umozliwia formowanie
nukleofilamentu RecA, ktory jest niezbedny do rekrutacji i funkcjonowania polimerazy V
DNA. Powyzsze wyniki uzyskano przez zespot Pracowni Mutagenezy i Naprawy DNA:
mgr M. Maliszewska-Tkaczyk, M. Bialoskorska, dr hab. P. Jonczyk i doc. dr hab. I. J.
Fijatkowska, we wspolpracy z dr. R. M. Schaaperem z NIEHS (USA).



Tytuly i stopnie naukowe nadane przez Rad¢ Naukowa IBB PAN:

e profesora

Piotr ZIELENKIEWICZ

e doktora habilitowanego

Michat DADLEZ
»Wczesne etapy zwijania biatek — badania inhibitora trypsyny z trzustki bydlecej (BPTI)”

Jacek BARDOWSKI
»Ekspresja gendw u Lactococcus lactis na przyktadzie metabolizmu tryptofanu oraz -
glukozydow”

Zbigniew WIECZOREK (Uniwersytet Warminsko-Mazurski, Olsztyn)
»opecyficzno$¢  oddziatywania analogéw 5°-koncow mRNA z  bialkiem eIF4E
uczestniczacym w inicjacji procesu translacji”

Maria M. KONARSKA (Rockefeller University, New York, USA)
»Mechanizm splicingu jadrowych prekursorow mRNA”

e doktora

Piotr SOBIESZCZUK (Imperial College School of Medicine, London - nostryfikacja)
»Structure and function of the myb oncogene: structure and transcriptional control sequences
of the murine c-myb gene”

Agata KONOPINSKA
,Charakterystyka molekularna supresorow mutacji w genie NAM9 kodujacym rybosomalne
biatko mitochondrialne”

Robert GROMADKA
»Nowoodkryty gen KRR koduje biatko niezbedne dla syntezy 18S rRNA i sktadania 40S
podjednostki rybosomalnej drozdzy Sachcaromysec cerevisiae”

Piotr MIECZKOWSKI
»lzolacja 1 charakterystyka dwoch nowych genow Sachcaromysec cerevisiae DIN7 1
DIN8/UMP1, indukowanych przez uszkodzenia DNA”

Tomasz CALIKOWSKI
»Zmiana poziomu wariantoéw histonu H1 w komoérkach BY-2 tytoniu jako model do badania
funkcji biologicznej histonow lacznikowych”

Marek JUSZCZUK
,Badania ekspresji gendw wirusa lisciozwoju ziemniaka”
»Mechanisms of PLRV genome expression”




Marcin GRYNBERG
,»@eny acetylotransferaz serynowej i homoserynowej Aspergillus nidulans: struktura,
regulacja i filogeneza”
»Serine and homoserine acetyltransferase genes in Aspergillus nidulans: structure, regulation
and phylogene”

Robert BRODZIK
,»Rosliny transgeniczne jako zrodto ureazy z Helicobacter pylori i ich potencjalne
zastosowanie biotechnologiczne”
,» Iransgenic plants as a source of Helicobacter pylori urease — characteristic and potential
biotechnological application”

Agnieszka CHACINSKA
»Molekularna analiza przyczyn defektu oddechowego mutanta nam9-1i jego zalezno$¢ od
prionu [PSI] u drozdzy”
,» Respiratory deficiency of a yeast strain, expressing mutant mitochondrial ribosomal protein
Nam9p, depends on the presence of the prion [PSI]”

Vo Si HUNG (stypendysta MEN)
,»Rab prenyl transferase in wheat seedlings”

Ewa GRZYBOWSKA
,ldentyfikacja bialek wspoldziatajacych z ostatnim enzymem szlaku biosyntezy hemu”

Krzysztof KRAWIEC (Uniwersytet Warszawski)
,»Oddzialywanie ludzkich kinaz nukleozydowych z substratami i inhibitorami”

Olubunmi Sunday AWOTUNDE (stypendysta MEN)
,Protein phosphatase 2A holoenzymes from maize seedlings”




Ochrona wlasnosci intelektualnej

Zgloszenie patentowe z dnia 21.03.2000 r.
»Nowy zmutowany gen regulatorowy ccpA”
Autorzy: J. Bardowski, T. Aleksandrzak, M. Kowalczyk.

Realizowane projekty badawcze

L.p. Rodzaj projektu/Tytul projektu Kierownik projektu

OKkres
realizacji
(lata od-do)

a) krajowe (finansowane ze Srodkow KBN), w tym:
e wlasne

1. |[,,Wykorzystanie technik inzynierii genetycznej do Prof. G. Palamarczyk
podniesienia poziomu syntezy/sekrecji biatek
Trichoderma reesei”

1997-2000

2. |,,Badania nad partycja niskokopiowych plazmidow Dr M. Lobocka
do komorek potomnych w czasie podziatu
komoérkowego”

1997-2000

3. |,,Wykorzystanie mutantow hem-drozdzy Prof. J. Rytka
S.cerevisiae w badaniu wewnatrzkomérkowego
transportu i regulacyjnej roli hemu”

1997-2000

4. |,Molekularne podtoze choréb mitochondrialnych” Prof. E. Bartnik

1997-2000

5. |,,Doustne szczepionki ros§linne: Konstrukcja Dr hab. A. Sirko
transgenicznych roslin produkujacych
zrekombinowang ureaze Helicobacter pylori”

1997-2000

6. |,,SOS zalezna mutageneza: mechanizm regulacji Prof. 1. Pietrzykowska
wylaczania systemu SOS oraz rola biatlek UmuD’ i
C w mutagenezie niezaleznej od replikacji DNA”

1997-2000

7. |,,Somatyczna hybrydyzacja - odporno$¢ ziemniaka Dr U. Maciejewska
na patogeny”

1997-2000

8. |,,Charakterystyka genomu i wirulencji Doc. J. Michalik
bakulowirusa poliedrozy jadrowej celem
pozyskania bardziej efektywnego biopestycydu”

1997-2000

9. |,,Genetyczna i biochemiczna charakterystyka Dr hab. A. Szkopinska
syntezy poliprenoli w uktadach eukariotycznych”

1997-2000

10. |,,Okreslenie funkcji histonu H1 w komoérce Prof. A. Jerzmanowski
eukariotycznej oraz identyfikacja biatkowych
czynnikéw regulujacych dostgpnosé DNA
chromatyny dla transkrypcji u roslin i analiza
nechanizmu zaleznej do SWI/SNF inicjacji
transkrypcji”

1997-2000

11. |,,Selekcja z bibliotek biatkowych prezentowanych Doc. M. Dadlez
na fagu M 13 zastosowana do wytworzenia nowych
inhibitoro6w proteinaz i optymalizacji ich
specyficznosci strukturalnej i zwijania”

1997-2000

12. |,,Analiza molekularna genow struktury i genow Prof. A. Paszewski
regulacyjnych metabolizmu siarkowego u
grzybow”

1998-2001




13.

,,~Analiza populacji zubra przy wykorzystaniu
metod genetyki molekularnej ze szczegolnym
uwzglednieniem choroby wystepujacej u samcow”

Dr B. Burzynska

1998-2001

14.

,-Poszukiwanie funkcji nowoodkrytych genow
Saccharomyces cerevisiae”

Dr A. Chelstowska

1998-2001

15.

,,Bialka o wtasciwos$ciach prionu u drozdzy”

Doc. M. Boguta

1998-2000

16.

,.Ustalenie funkcji produktow ramek odczytu
(ORFO0 i ORF1) wirusa lisciozwoju ziemniaka;
konstrukcja infekcyjnego klonu wirusa pod
kontrola promotora 35S Ca MV”

Prof. D. Hulanicka

1998-2000

17.

,,Charakterystyka plazmidow wystepujacych w
kolekcji szczepow Pseudomonas aeruginosa
izolowanych z zakazen u ludzi”

Doc. G. Jagura-Burdzy

1999-2002

18.

,»Wyznaczenie struktury biatka S100A1 i badania
konformacji peptydoéw wiazacych jony wapnia
metodag NMR”

Doc. A. Ejchart

1999-2000

19.

,,Molekularny mechanizm kontroli ekspresji genow
metabolizmu siarkowego Eschericha coli”

Doc. M. Hryniewicz

1999-2000

20.

,,Badanie wiernosci replikacji nici prowadzace;j i
opoznionej DNA w komorkach Escherichia coli”

Doc. 1. Fijalkowska

1999-2001

21.

,»Wpltyw ubikwintynacji na transport biatek w
komorce drozdze Saccharomyces cerevisiae”

Doc. T. Zoladek

1999-2002

22.

,Nowowyizolowane geny DIN7 i DIN§/UMPI
zaangazowane w odpowiedz komorek
Saccharomyces cerevisiae na uszkodzenia DNA”

Prof. Z. Ciesla

1999-2001

23.

,,Otrzymanie infekcyjnego cDNA wirusa Y
ziemniaka (PVY) oraz konstrukcja chimerowych
kopii cDNA wirusowego zawierajacych geny
reporterowe’

Dr A. Palucha

1999-2001

24.

,,Badanie mechanizméw obronnych
uruchamianych w roslinach podczas procesu
infekcji”

Doc. J. Hennig

1999-2002

25.

Badania przedkliniczne S*FLT oraz jej
pochodnych, wysokoaktywnych inhibitoréw HIV 1.
Opracowanie nowych metod syntezy S’FLT, jej
pochodnych o charakterze prolekéw oraz badanie
ich wlasciwosci fizykochemicznych i
biologicznych.

Prof. T. Kulikowski

2000-2002

26.

Egzocykliczne addukty jako nowe markery ryzyka
uszkodzenia DNA czlowieka

Dr B. Tudek

2000-2003

27.

Badania nad mechanizmami biosyntezy poliprenoli

Mgr K. Skorupinska-Tudek

2000-2001

28.

Wykorzystanie drozdzy Saccharomyces cerevisiae
w badaniu mechanizmoéw regulacji biogenezy
rybosoméw

Prof. J. Rytka

2000-2003

29.

Analiza transgenicznych ro$lin tytoniu z
nadprodukcja bakteryjnych enzyméw szlaku
biosyntezy cysteiny

Mgr A. Blaszezyk

2000-2001

30.

Rola kinazy biatkowej p420SAK w przenoszeniu
sygnatu stresu osmotycznegou u roslin

Dr hab. G. Dobrowolska

2000-2003




e promotorskie

,»Wykorzystanie genu replikazy wirusa PLRV dla
konstrukc;ji roslin ziemniaka niewrazliwych na
infekcje wirusowg”

Doc. J. Hennig

1997-2000

»Rola HyO, w procesach odpowiedzi roslin tytoniu
na infekcje wirusem TMV”

Doc. J. Hennig

1998-2000

,,Charakterystyka procesu aktywacji
transkrypcyjnej przez regulator CysB Escherichia
coli”

Prof. D. Hulanicka

1998-2000

Zastosowanie metod inzynierii genetycznej do
regulowania poziomu syntezy steroli i dolicholi w
drozdzach Saccharomyces cerevisiae

Prof. G. Palamarczyk

2000-2002

Wewnatrzkomorkowa lokalizacja i transport
plastochinonu i ubichinonuw komorkach lisci
szpinaku

Doc. E. Kula-Swiezewska

2000-2001

Funkcja regionu kfrA-upf54.8-upf54.4 w biologii
plazmidu R751 z grupy IncPj

Doc. G. Jagura-Burdzy

2000-2002

e inne

SPUB-M na dofinansowanie udziatu w projekcie w
ramach programu INCO-COPERNICUS UE:
”Metabolic Regulation in Plants. Specificity of
Signal Transduction by the Phospholipid- and Ca**
-Dependent Protein Kinase from Maize Seedling
and Prediction of Potential Substrates of the
Enzyme Among Plant Proteins”

Prof. G. Muszynska
Prof. P. Ek (Szwecja)

1999-2000

SPUB-M na dofinansowanie udziatu w projekcie w
ramach programu INCO-COPERNICUS UE:
”Manipulation of the Lipid Composition and
Physical State of Plant Membranes for Improving
Tolerance to Temperature Stress”

Prof. G. Muszynska
Prof. A. Leone (Wlochy)

1999-2000

SPUB-M na dofinansowanie ponownego wniosku
do 5PR projektu: ,,Design of novel inhibitors of
HCV RNA helicase-potential antivirals for
treatment and protection against hepatitis C virus —
induced diseases”

Prof. T. Kulikowski

2000

SPUB-M-MSN na dofinansowanie ,,Dziatalnosci
koordynacji Polskiego Narodowego Wezla
Europejskiej Sieci Biologii Molekularnej EMBnet”

Doc. P. Zielenkiewicz

1999-2002

b) zagraniczne

Projekt w ramach programu COPERNICUS:
”Metabolic Regulation in Plants. Specificity of
Signal Transduction by the Phospholipid- and Ca**
-Dependent Protein Kinase from Maize Seedling
and Prediction of Potential Substrates of the
Enzyme Among Plant Proteins”

Prof. G. Muszynska
Prof. P. Ek (Szwecja)

1997-2000

Projekt w ramach programu COPERNICUS:
”Manipulation of the Lipid Composition and
Physical State of Plant Membranes for Improving
Tolerance to Temperature Stress”.

Prof. G. Muszynska
Prof. A. Leone (Wlochy)

1997-2000




3. |Projekt Unii Europejskiej finansowany za

posrednictwem International Agency for Research Dr B. Tudek, 1998-2000
on Cancer pt. ,,Exocyclic Adducts as New Risk Prof. H. Bartsch (Niemcy)
Markers for DNA Damage to Man”

4. |Projekt w ramach programu ,,Biotechnology” Unii Doc. P. Ceglowski
Europejskiej: ,,Mobile elements’ contribution to Dr K. Smalla (Niemcy) 1998-2001
bacterial adaptability and diversity” (MECBAD)

5. |Projekt finansowany przez Wellcome Trust Doc. G. Jagura-Burdzy
Collaborative Reseaech Initiative Grants: Prof. C. M. Thomas 1999-2001
LPartitioning in Pseudomonas aeruginosa” (Wielka Brytania)

6. |Projekt finansowany przez United States
Department of Agriculture: ,,Developement of Dr hab. A. Sirko 1999-2001
techniques fo agriculturally valuable crops to create| Dr H. Koprowski (USA)
able vaccines”

7. |Projekt finansowany przez Uni¢ Europejska: Prof. W. Zagorski
,Excellence in Molecular Biotechnology — Getting Prof. A. Rabczenko 2000-2003

European Dimension” (EMBEU)

Dzialalnos¢ dydaktyczna pracownikow placowki

Zajecia ze studentami Wyklady Kursy, szkolenia, szkoly
Wyszczegolnienie (wyklady, ¢wiczenia, (inne, poza zajeciami | itp. organizowane przez
seminaria, itp.) ze studentami) placéwke
liczba liczba liczba
0sob liczba 0sob liczba 0sob liczba
prowadzacy| godzin |prowadzacych| godzin | prowadza- | godzin
ch cych
1. w kraju:
a) uczelnie wyzsze
indywidualna 57 2688
na podstawie umowy
pozostate
b) inne 4 9 1 40
2. za granicg:
1 DSBM CEA, Grenoble, Francja




Informacja o wspolpracy naukowej z zagranica

Bardzo waznym wydarzeniem roku 2000 bylo utworzenie w IBB PAN Centrum
Doskonatosci Biotechnologii Molekularnej. Centrum ma na celu podniesienie roli IBB jako
migdzynarodowego centrum naukowego, a takze stymulacje wymiany naukowej z UE.
CEMB powstalo w ramach wspolpracy z V. Programem Ramowym Badaf, Rozwoju
Technicznego 1 Prezentacji Unii Europejskiej (V PR).

CEMB to dziesi¢¢ wzajemnie potaczonych programéw badawczych. W tych ramach
odbedg si¢ 3 konferencje 1 10 warsztatow, a takze indywidualna wymiana pracownikow
naukowych z krajami UE 1 stowarzyszonymi. Planuje si¢, z2 CEMB dofinansuje ok. 60
przyjazdow osob z UE i krajow stowarzyszonych; w Instytucie bgdzie zatrudnionych ok 20
0sob z krajéw Unii i stowarzyszonych na pozycjach profesorskich, po-doktoranckich i
doktoranckich; a takze bedzie dofinansowane ok. 30 wyjazdéw pracownikow IBB do
instytucji naukowych UE.

Dodatkowym aspektem dziatalnosci CEMB bedzie zwickszenie uzytecznosci badan
naukowych w zakresie biotechnologii molekularnej w Polsce poprzez wspotprace z polskimi
osrodkami naukowymi 1 aplikacyjnymi. Wszystkie konferencje, warsztaty i indywidualne
przyjazdy europejskich specjalistow beda upubliczniane, tak by polskie srodowisko naukowe
moglo odnie$¢ z tych imprez maksymalng korzys¢.

Finansowanie UE jest na okres 36 miesigcy, przy czym dzialanie rozpoczgto dnia 1
grudnia 2000 (kontrakt zostat podpisany 9 listopada 2000 r).

Komisja Europejska oceniajaca projekt Instytutu zakwalifikowata go na dziesigtym
miejscu sposrdd wszystkich ztozonych — Projekt uzyskal 47 punktéw na 50 mozliwych.
Organizacja Centrum nastawiona jest na kreowanie nowej jakosci dziatania, tak ze po ustaniu
finansowania Unii, dziatanie Centrum Doskonatosci bedzie kontynuowane.

Niezaleznie od dziatah zwigzanych z rozwojem Centrum Doskonatosci Biotechnologii
Molekularnej kontynuowano wspotprace naukowa z UE na innych polach: realizowane sa
programy naukowe finansowane w ramach IV. Programu Ramowego (np. Biotech). Coraz
bardziej dostrzegalne sg przygotowania laboratoriow IBB do wlaczania si¢ w powstawanie
nowych konsorcjéw badawczych nastawionych na realizacje¢ konkretnego celu
biotechnologicznego. Konsorcja takie finansowane sg przez V. Program Ramowy UE i
grupuja zazwyczaj kilka laboratoriow z krajow cztonkowskich UE, a coraz cze¢sciej takze
laboratoria z krajow ubiegajacych si¢ o czionkostwo w UE. Niezbednym elementem tych
przygotowan byly wyjazdy pracownikow IBB na spotkania organizujacych si¢ konsorcjow
badawczych. Nalezy odnotowaé, ze jedno laboratorium z IBB w takim programie,
finansowanym przez V-Program Ramowy, juz uczestniczy.

W 2000 r., podobnie jak w latach ubiegtych, dominowata wspdipraca naszego Instytutu
z Francja. Znaczny odsetek wszystkich wyjazdéw naszych pracownikow, ktoére odbywaly sig
w ramach wspolpracy z zagranica, przypada wlasnie na Francj¢. Duze znaczenie ma tu
aktywnos¢ Polsko-Francuskiego Centrum Biotechnologii Roslin, ktore dba o duza dynamike
wspotpracy. Jej whasciwym wyrazem jest objecie w 2000 r. finansowaniem 18 projektow
badawczych. Nalezy takze odnotowac¢ stale rozszerzajaca si¢ palete osrodkoéw francuskich, z
ktérymi nawigzywana jest wspOtpraca.

Kontynuowana jest wspotpraca z innymi osrodkami europejskimi. Bardzo dynamicznie
rozwija si¢ wspotpraca z Niemcami, zwlaszcza z odleglymi tylko o 600 km osrodkami z
Berlina. Na uwage zastuguja rowniez intensywne kontakty naukowe pracownikow IBB PAN
z o$rodkami skandynawskimi, zwlaszcza z Uniwersytetami w Sztokholmie. Widoczna jest tez
intensyfikacja kontaktow naukowych naszego Instytutu z r6znymi osrodkami z USA.



Wymiernymi efektami wspotpracy z zagranicg sg nie tylko wspdlne publikacje
naukowe, ale takze prace doktorskie realizowane przez naszych doktorantoéw po czeSci w
IBB, a cz¢$ciowo w osrodkach zagranicznych. W 2000 r. zakonczono pomyslng obrong, w
obecnos$ci recenzenta zagranicznego, 4 dysertacje doktorskie tego typu.

W 2000 roku Komisja Wspomagania Wspolpracy Naukowe z Zagranica Rady
Naukowej IBB przyznala 8§ stypendiow naukowcom z Europy Wschodnie;.

Fundusz stypendialny przy IBB PAN funkcjonuje od 1 pazdziernika 1992 r. Do chwili
obecnej stypendia przyznano 114 pracownikom naukowym, gléwnie z Biatorusi, Ukrainy i
Rosji, z ktorych 82 osoby pracowaty w IBB PAN. Pozostali stypendysci pracowali w takich
osrodkach naukowych jak: Uniwersytet Warszawski, Instytut Biologii Doswiadczalnej im.
Nenckiego PAN, Instytut Genetyki i Hodowli Zwierzat, Uniwersytet Jagiellonski,
Uniwersytet Gdanski, Akademia Medyczna w Gdansku, Akademia Rolnicza we Wroctawiu,
Uniwersytet todzki, Centrum Diagnostyki 1 Terapii AIDS w Warszawie, Centrum
Mikrobiologii 1 Wirusologii w Lodzi.

INFORMACJA O ZAKRESIE BEZPOSREDNIEJ WSPOLPRACY IBB PAN Z
ZAGRANICZNYMI PARTNERAMI ORAZ O UZYSKANYCH WYNIKACH NAUKOWYCH

Republika Francuska

Dr hab. J. Bardowski, w ramach programu Polonium, spgdzit 3 tygodnie w Instytucie
Badan Rolniczych w Jouy-en-Josas, gdzie kontynuowal badania nad uzyskaniem kompletnej
sekwencji nukleotydowej plazmidu z Lacococcus lactis zawierajgcego m.in. gen pullulanazy.
W trakcie pobytu przeprowadzil tez szczegétowe dyskusje nad formami 1 zakresem
wspotpracy w realizacji wspdlnych projektow badawczych nad bakteriofagami bakterii
mlekowych.

Dr hab. A. Przykorska, w ramach programu Polonium, odbyta 2-tygodniowy pobyt w
Instytucie Biologii Molekularnej 1 Komorkowej w Strasburgu. Zrealizowala tam kolejny etap
badan majacych na celu wyjasnienie mechanizmu dziatania nukleazy ChS na rozgalt¢zione
struktury DNA (5’-flap).

Dr M. Goéra spedzita 4 miesigce w Centrum Genetyki Molekularnej CNRS (Gif-sur-
Yvette) przeprowadzajac molekularng analiz¢ funkcjonowania dzikiej formy i mutantéw
biatka Saccharomyces capensis wykazujacego zarowno aktywnos$¢ endonukleazy jak i
maturazy. Wykazata ze wszystkie analizowane mutacje zaburzaly aktywnos$¢ endonukleazy,
a tylko niektére z nich — maturazy.

Doc. dr hab. P. Zielenkiewicz spedzit 3 dni w Centrum Badan Nuklearnych
(CEA/Sacley) ustalajac z prof. A. Sentenac zakres i formy wspolpracy w badaniach nad
modelowaniem podjednostek polimerazy RNA i modelowaniem biatek RAD.

Mgr K. Pluta odbyl w Centrum Biochemii 1 Genetyki Molekularnej (CEA/Sacley) 2-
miesieczny pobyt realizujac badania nad funkcjonowaniem drozdzowego genu MAFI1,
zwlaszcza ustaleniem ewentualnej interakcji produktu tego genu z podjednostkami
polimerazy III RNA.

W IBB PAN, w ramach programu Polonium, przebywat z krotka wizyta prof. G. Keith z
Instytutu Biologii Molekularnej i Komorkowej w Strasburgu. Gos$¢ przeprowadzit wiele
dyskusji naukowych z licznymi grupami badawczymi naszego Instytutu, a takze szczegdétowo
przedyskutowal wyniki wspolnych badan naukowych.

W IBB PAN przebywal z 4-dniowg wizytg prof. A. Sentenac z Centrum Badan
Nuklearnych (CEA/Sacley). Go$¢ wygtlosit referat naukowy, przedyskutowat plany dalszej
wspolpracy naukowej oraz pracowat nad manuskryptem wspolnej publikacji naukowe;.
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W IBB PAN odbyt 1-tygodniowa wizyte dr C. Zelwer z Instytutu Badawczego CNRS w
Orleans. Gos¢ wygtosit referat naukowy oraz przeprowadzit liczne dyskusje naukowe nad
mozliwo$ciami nawigzania wspOlpracy w zakresie wspolnych badan krystalograficznych, ze
szczegblnym uwzglednieniem badan nad strukturg produktu genu MAF1.

W IBB PAN ztozyt 2-tygodniowa wizyte prof. W. Guschlbauer z Centrum Badan
Nuklearnych (Saclay). Gos¢ przeprowadzit wiele dyskusji naukowych z licznymi grupami
badawczymi naszego Instytutu oraz wygtosit referat naukowy.

W IBB PAN odbyt krotkg wizyte dr F. Rallu z Instytutu Badan Rolniczych (INRA) w
Jouy-en-Josas. Go$¢ omowit zasady 1 zakres wspotpracy naukowej nad bakteriami
mlekowymi pomig¢dzy zainteresowanymi placéwkami oraz wyglosil referat naukowy.

W IBB PAN przebywali z krotka wizyta dr P. Loubiere i dr A. Marty z Instytutu Badan
Stosowanych w Tuluzie. Goscie w sposob kompleksowy przedyskutowali mozliwosci
nawigzania wspotpracy naukowej w dziedzinie badan nad metabolizmem cukrowym u
bakterii mlekowych.

W efekcie tych rozmoéw ustalono zakres badan, jakie przeprowadzi doktorant z naszego
Instytutu w trakcie 2-miesi¢cznego pobytu w Tuluzie.

Wspolpraca w ramach Polsko-Francuskiego Centrum Biotechnologii Roslin

Dr A. Dzikowska przebywata miesigc w Institut de Génétique et Microbiologie, CNRS,
Université Paris-Sud, w Orsay. Podczas tego stazu pracowata nad regulacja ekspresji genu
otaA z Aspergillus nidulans. Doswiadczenia dotyczyly badania struktury chromatyny
promotora tego genu w warunkach indukcji, jej braku, represji i derepres;ji.

Dr A. Przykorska podczas 1 miesiaca i mgr K. Olczak podczas 3 miesigcy pobytu w
Institut de Biologie Moléculaire et Cellulaire, CNRS (Strasburg) przeprowadzali badania nad
strukturg tRNA mitochondrialnego przy uzyciu enzyméw nukleolitycznych pochodzenia
ros$linnego: nukleazy ChS i Rn. Celem przeprowadzonych badan byto zidentyfikowanie
mechanizméw poprzez ktére mutacje w tRNA mitochondrialnym wptywaja na biosynteze
biatek 1 wywoluja patologie.

Mgr W. Podstolski odbyt 3-miesigczny staz w Laboratoire de Virologie Végétale,
INRA, Centre de Recherches w Bordeaux, podczas ktoérego pracowat nad konstruowaniem
biblioteki mutantow cDNA wiroda PSTVd. Zmutowane cDNA byto klonowane w binarnym
plazmidzie aby mozliwe bylo infekowanie roslin za posrednictwem Agrobacterium.

Mgr K. Grabinska podczas 3-miesi¢cznego stazu w Université de Poitiers IFR CNRS
(Poitiers) pracowata nad badaniem stabilno$ci enzymoé6w Rer2p i Strlp oraz lokalizacja
wewnatrzkomorkowg cis-prenylotransferazy FPPS.

Prof. M. Barciszewska (IChB PAN, Poznan) podczas dwutygodniowego pobytu w
Laboratoire de Structure des Macromolecules Biologiques et Mecanismes de Reconnaissance,
CNRS w Strasburgu zajmowata si¢ pilotowymi doswiadczeniami wykrywania
zmodyfikowanych nukleotydéw zwlaszcza 8-oxo-G w DNA i RNA oraz opracowaniem
programu wspoélnych badan prowadzonych z grupg Dr G. Keith.

Mgr K. Pluta przebywat 5 miesigcy w  Service de Biochimie et de Génétique
Moléculaire, CEA, Saclay w ramach wspotpracy z prof. André Sentenac. Podczas tego pobytu
pracowal nad regulacja transkrypcji przez polimeraze I1I z drozdzy.

Mgr M. Kaminska w trakcie trwajagcego 3 miesigce pobytu w Laboratoire
d’Enzymologie et Biochimie Structurale, CNRS, (Gif-sur-Yvette) przeprowadzala badania
dotyczace ekspresji w E.coli natywnych i zmutowanych MetRS z ro$lin.

Mgr M. Kowalczyk podczas miesiecznego pobytu w Laboratoire de Génétique
Microbienne INRA w Jouy en Josas pracowata nad wykorzystywaniem réznych cukréw a w
szczegolnosei B-glukozydow przez rozmaite szczepy dzikie i mutanty Lactococcus lactis.
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Prof. J. Barciszewski (IChB PAN, Poznan) w trakcie 2-tygodniowego pobytu w Institut
de Biologie Moléculaire des Plantes CNRS w Strasburgu prowadzil rozmowy na temat
wspotpracy pomiedzy dwoma osrodkami w zakresie badania struktury i funkcji roslinnych
tRNA, zmodyfikowanych nukleozydow i syntetaz aminoacylo-tRNA.

Mgr T. Aleksandrzak w czasie 2-miesigcznego pobytu w Laboratoire de Génétique
Microbienne INRA w Jouy en Josas zajmowata si¢ identyfikacja gendw zaangazowanych w
transport i metabolizm laktozy u podwo6jnych mutantéw ccpA.

Dr J. Tyburski podczas miesigcznego pobytu w Université Paul Sabatier w Tuluzie
zajmowatl si¢ badaniem roli wewngtrzkomorkowego wapnia w kontroli ekspresji genow
roslinnych.

Mgr K. Jaworski w trakcie 3-miesi¢cznego pobytu w Université Paul Sabatier w
Tuluzie okreslat charakterystyke funkcjonalng mutantow Arabidopsis thaliana z
uszkodzonymi biatkami kinazy zaleznej od calmoduliny.

Panstwo Izrael
W IBB PAN ztozyt krotka wizyte prof. R. Fluhr z Instytutu Weizmanna w Rehovot.
Gos¢  wyglosit referat, w ktorym przedstawit koncepcje ko-ewolucji  ukladow
odpornos$ciowych kregowcow, owadow i roslin. Odbyl takze rozmowy na temat wspodtpracy
w zakresie wspdlnych badan nad ro§linami transgenicznymi oraz nad mozliwo$cig odbywania
stazy po-doktorskich w Instytucie Weizmanna.

Republika Federalna Niemiec

Doc. dr hab. P. Zielenkiewicz odwiedzil w czasie 3-dniowej wizyty w Berlinie dwa
osrodki naukowe: Wolny Uniwersytet i Centrum M. Delbruck’a. Omoéwiono wyniki
dotychczasowej wspdlpracy w zakresie badania oddzialywan biatko-biatko oraz ustalono
zorganizowanie wspolnego kursu dla doktorantéw IBB z udzialem wyktadowcéw z Niemiec.

Doc. dr hab. P. Zielenkiewicz odbyt takze krotka wizyte w Centrum Badan nad Rakiem
w Heidelbergu. Efektem wizyty stalo si¢ nawigzanie wspotpracy w zakresie budowy
wspolnego portalu bioinformatycznego oraz modelowania niektérych biatek wiruséw
kancerogennych.

Mgr K. Zdanowski odbyt 2-miesi¢gczny pobyt na Uniwersytecie Bayreuth, gdzie
zajmowal si¢ badaniami nad mechanizmami odpowiedzialnymi za stabilno$¢ 1 zwijanie si¢
biatek u organizmoéw termofilnych.

Mgr 1. Zhukov w trakcie 3-dniowego pobytu na Uniwersytecie Bayreuth
przedyskutowal mozliwosci wykonania pomiaréw wielowymiarowych widm NMR w
podwdjnie znakowanych biatkach oraz obliczen duzych struktur biatkowych w postaci
dimerow.

Doc. dr hab. M. Boguta i mgr A. Chacinska odbyty krétka, roboczg wizyte w Instytucie
M.-Plancka w Halle, gdzie szczegdlowo przedyskutowaly i1 opracowaly nowa wersje
wspolnej publikacji naukowej do druku w prestizowym czasopi$mie naukowym.

Doc. dr hab. P. Ceglowski przebywat w Instytucie M.-Plancka w Berlinie na
uroczystosciach zwigzanych z przej$ciem na emeryture prof. T.A. Trautnera, wieloletniego
dyrektora tego instytutu, z ktérym IBB PAN prowadzilo $cista wspotprace naukowa. Prof.
Trautner bedzie nadal utrzymywac kontakty z IBB jako cztonek Rady Naukowej Centrum
Doskonatosci.

Doc. dr hab. J. Hennig odwiedzit Instytut Biochemii Ros$lin w Halle, gdzie z
dyrektorem tego instytutu, prof. D. Schellem oméwit zasady 1 formy wspotpracy naukowe;.
Przygotowano i ztozono wspolny projekt badawczy.
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W IBB PAN przebywat prof. S. Jentsch, Dyrektor Instytutu M.-Plancka w Martinsried
k.Monachium. Go$¢ wygtosil referat naukowy oraz odbyt spotkania konsultacyjne z kilkoma
zespotami IBB zajmujacymi si¢ problemami powigzan selektywnej lokalizacji oraz degradacji
biatek, a takze mutagenezy w drozdzach.

Konfederacja Szwajcarska
Doc. dr hab. Piotr Ceglowski odwiedzit Instytut Genetyki 1 Biologii Drobnoustrojow
Uniwersytetu w Lozannie. Wyglosil tam referat naukowy oraz szczegdtowo przedyskutowat
uzycie mutantow Bacillus subtilis skonstruowanych w Lozannie do badan naukowych
prowadzonych w IBB PAN.

Kroélestwo Szwecji

Prof. T. Chojnacki odbyt 1-miesieczny pobyt na Uniwersytecie w Sztokholmie.
Zajmowat si¢ realizacja wspolnych przedsigwzie¢ naukowych w dziedzinie badan nad
biosyntezg 1 funkcjami poliprenoli. Wykonat m.in. proby syntezy analogéw koenzymu Q
(ubichinonu) oraz deka- i undekaprenolu.

Doc. dr hab. E. Swiezewska w trakcie 3-tygodniowej wizyty na Uniwersytecie w
Sztokholmie uczestniczyla w badaniach nad biosynteza ubichinonu w komdrkach watroby
szczura. Zajmowala si¢ takze pracami metodycznymi nad B-oksydacja mitochondrialng i
peroksyzomalna.

Stany Zjednoczone Ameryki

Mgr Marta Fikus odbyta 4-miesieczny pobyt w Centrum Medycznym Uniwersytetu
Potudniowo-Zachodniego Teksasu, gdzie prowadzita eksperymenty nad wyjasnieniem funkcji
genu DIN7 w mitochondriach drozdzy. W swych badaniach stosowala m.in. nowoczesng
technike analizy transkrypcji, oparta na mikrouszeregowaniach DNA (DNA-chips; DNA-
microarrays)

Dr M. Grynberg spedzil 3 miesigce w Instytucie Burnham w La Jolla, gdzie w
laboratorium A. Godzika metodami in silico analizowat struktury kilku biatek, w tym biatka
CysA Aspergillus nidulans kodujacego transacetylaze serynowa.

W IBB PAN ztozyt 5-dniowg wizyte prof. M. Laskowski z Uniwersytetu Purdue. Gos¢
wygtlosit referat naukowy oraz odbyt szereg spotkan konsultacyjnych z réznymi zespotami
IBB na temat struktury i funkcji biatek.

IBB PAN odwiedzil, przy okazji odbierania doktoratu honoris causa w Akademii
Medycznej w Bydgoszczy, dr M. Dizdaroglu z Narodowego Instytutu Standardéw i
Technologii w Gaithesburg. Gos¢ wyglosit referat naukowy i1 odbyl rozmowy na temat
przysziej wspotpracy naukowe;.

W IBB PAN przebywatl z krotka wizyta prof. A. Byrd z Narodowego Instytutu Raka w
Frederick. Gos¢ wyglosit referat naukowy oraz zapoznal si¢ z dostgpnym w Laboratorium
NMR spektrometrem oraz programami komputerowymi przydatnymi do przeprowadzenia w
Polsce w czerwcu 2001 r. kursu nad ustalaniem struktur biatkowych.

W IBB PAN ztozyli robocze wizyty prof. R. Schaaper i prof. J. Drake z Narodowego
Instytutu Zdrowia w Research Triangle Park. Obydwaj goscie wyglosili referaty naukowe
oraz odbyli szereg roboczych rozmow zwigzanych z dobrze funkcjonujaca wspodltpraca
naukowa w dziedzinie analizy procesOw powstawania mutacji.

Zjednoczone Krolestwo Wielkiej Brytanii
Doc. dr hab. G. Jagura-Burdzy odbyta 2-tygodniowy pobyt w Laboratorium prof. Ch.
Thomasa na Uniwersytecie w Birmingham. Celem wizyty byly rozmowy organizacyjne oraz
wspolne badania naukowe zwigzane z realizacja wspolnego grantu badawczego
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finansowanego przez Wellcome Trust. Podsumowano dotychczasowe osiggni¢cia 1 ustalono
szczegbdtowy harmonogram prac na rok nastgpny.

Dr M. Graziewicz spedzita 3 dni w Centrum Badan Medycznych w Oxfordzie, gdzie
wyglosila referat naukowy oraz zapoznatla si¢ z tematyka badawcza Laboratorium Radiacji i

Stabilno$ci Genomowe;.

e WYKAZ PLACOWEK NAUKOWYCH, Z KTORYMI IBB PAN WSPOLPRACUJE BEZ

UMOW
Liczba
Kraj, Miasto Nazwa placowki p:;ll’i(]’(l:cyjciliv
2000 roku
Czechy, Czeskie Budejovice Institute of Endomology, Czech Academy of Sciences
Finlandia, Espoo VTT - Biotechnology 1
Francja, Bordeaux Plant Virology, IBVM, INRA 1
Francja, Fonteney-sur-Rose Center of Atomic Energy
Francja, Gif-sur-Yvette Institute of Plant Sciences, CNRS
Francja, Gif-sur-Yvette Center of Molecular Genetics, CNRS 1
Francja, Jouy-en-Josas National Institute for Agriculture Research, INRA 1
Francja, Lyon International Agency for Research on Cancer
Francja, Orsay Institute of Genetics and Microbiology, University of 1
Paris-Sud
Francja, Paryz Institute of J. Monod 2
Francja, Poitiers Institute of Molecular Biology and Genetics, 1
University of Poitiers
Francja, Strasbourg Institute Biology Moleculare and Cellulare 6
Francja, Strasbourg University of Louis Pasteur 1
Francja, Tuluza National Center for Scientific Research, CNRS
Francja, Villejuif Institute Gustave Roussy, CNRS
Grecja, Saloniki Tritonhellas
Holandia, Haren Groningen University 1
Indie, Bihar Department of Botany, T.P.Varma University College
Indie, Kerala Tropical Botanic Garden and Research Institute
Niemcy, Bayreuth Bayreuth University, LS Biopolymeres
Niemcy, Berlin Max-Planck Institute for Molecular Genetics
Niemcy, Berlin Institute of Crystallography, Free University
Niemcy, Dortmund Max-Planck Institute of Molecular Physiology
Niemcy, Freiburg Freiburg University, Department of Zoology
Niemcy, Halle/Saale Institute of Plant Biochemistry
Niemcy, Hamburg Bernhard-Nocht Institute for Tropical Medicine 1
Niemcy, Hamburg Hamburg University
Niemcy, Heidelberg German Cancer Research Center
Niemcy, Tuebingen University of Tuebingen
Rosja, Petersburg State Technical University
Szwajcaria, Genewa University of Geneva
Szwecja, Lund Dept. of Animal Phisiology Lund University 2
Szwecja, Sztokholm Department of Biochemistry, University of Stockholm
Szwecja, Sztokholm Karolinska Institute 1
Szwecja, Uppsala Biochemical Center, Uppsala University 2

USA, Bethesda

National Cancer Institute, National Institutes of Health
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USA, Columbia University of Missouri 1
USA, Dallas University of Texas, Molecular Biology Dept.
USA, Filadelfia Thomas Jefferson University 2
USA, Florida University of Florida, Gainesville 1
USA, Hershey Pennsylvania State University College of Medicine
USA, New Yersay The State University of New Yersey 1
USA, New York Rockefeller University
USA, Raleigh North Carolina State University, Department of
Genetics
USA, Research Triangle Park | National Institutes of Environmental Health Sciences 1
USA, Rochester University of Rochester School of Medicine and
Dentistry
Wegry, Szeged Biological Research Center, Hungarian Academy of
Sciences
Wielka Brytania, Birmingham | University of Birmingham 2
Wielka Brytania, Dundee Medical Sciences Institute, University of Dundee
Wielka Brytania, Sheffield University of Sheffield 1
Wtochy, Padwa Research Center of Pharmaceutical Chemistry of the 1
Biological Active Compounds, CNR

INFORMACJA O WSPOLPRACY REALIZOWANEJ NA PODSTAWIE CENTRALNIE
ROZDZIELANYCH LIMITOW WYMIANY BEZDEWIZOWEJ ORAZ O JEJ WYNIKACH

Chinska Republika Ludowa
W ramach wymiany bezdewizowej pomi¢dzy PAN a Chinska Akademiag Nauk prof. T.
Chojnacki odwiedzil Zaktady Fitochemii Instytutéw Botaniki w Beijing i w Kuuming. W
trakcie 10-dniowej wizyty prof. Chojnacki wygtlosit referat pt.: ,,Plant polyprenols” oraz
zebrat do opracowania chemotaksonomicznego (widma poliprenoli) liscie ok. 20 gatunkow
Lauraceae. W przygotowaniu sg dwie wspdlne publikacje naukowe.

Republika Czeska
W ramach wymiany bezdewizowej PAN z Czeska Akademig Nauk dr hab. K. Grzelak
spedzita tydzien w Instytucie Entomologii Czeskiej Akademii Nauk w Czeskich
Budziejowicach. Celem wizyty byly szczegotowe konsultacje zwigzane ze wspdlnym
projektem badawczym nad owadzim inhibitorem proteaz.

Federacja Rosyjska
W ramach wymiany bezdewizowej PAN z Rosyjska Akademig Nauk 3-tygodniowa
wizyte w IBB PAN zlozyly dr O. Sizowa i dr S. Malcew z Instytutu Chemii Organicznej
RAN w Moskwie. W trakcie tej wizyty goscie odwiedzili rowniez Politechnik¢ Gdanska i
Wroctawska. W IBB PAN przeprowadzono roznorodne wspdlne eksperymenty nad
dolicholami.

Republika Wloska
Doc. dr hab. Z. Zargbska odbyla 1-tygodniowa wizyte na Wydziale Nauk
Farmaceutycznych Uniwersytetu w Padwie. Wyglosita tam referat naukowy, przeprowadzita
rozmowy nad kontynuacja wspotpracy naukowej oraz pracowata nad redakcjg maszynopisu
wspolnej publikacji naukowe;.
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e Udzial pracownikow IBB PAN w miedzynarodowych konferencjach naukowych

Liczni (123 osoby) pracownicy naukowi i doktoranci IBB PAN uczestniczyli w
konferencjach naukowych organizowanych w Europie 1 Ameryce Poinocnej. Na
konferencjach przedstawiano w réznych formach (wyktady plenarne, komunikaty ustne,
plakaty naukowe, udzial w tzw. dyskusjach okraglego stotu) wyniki badan naukowych
realizowanych w naszym Instytucie. Zbiorcze zestawienie w tym zakresie przedstawia
zalgczona ponizej tabela.

Na szczegolne odnotowanie zasluguje udzial licznej grupy doktorantdw naszego
Instytutu na 18 Miedzynarodowym Kongresie Biochemii i Biologii Molekularnej i Federacji
Europejskich Towarzystw Naukowych w dniach 16-20 lipca w Birmingham. W specjalnym
liscie skierowanym do Dyrektora IBB PAN, prof. J. Baranska, Prezes Polskiego Towarzystwa
Biochemicznego, pisze, ze ,doskonale przygotowana forma edycyjna i merytoryczna
wynikow naukowych, przedstawiona w formie plakatéw az dwudziestu czterech doktorantow
z Instytutu Biochemii i Biofizyki, zwrécila szczegdlng uwage uczestnikow na polskie

osiggnigcia 1 pokazata site 1 mozliwosci mlodej kadry naukowej Polski.”

Informacje uzupekniajace
Data Kraj, Miasto Nazwa imprezy Liczba
uczestni- | czt. kom. | przewodn. | referat
kow z IBB | organizac. sesji Zamaw.
10.02-11.02 | Austria, 4* Igler NMR Days “Perspectives in 1
Innsbruck | NMR Spectroscopy”
20.08-26.08 |Brazylia, 21* International Congress of 1
Iguasu Falls | Entomology
15.09-19.09 | Czechy, 2" Symposium MECBAD ,,Mobile 3
Praga Genetic Elements Contribution to
Bacterial Adaptability and Diversiy
19.08-25.08 | Czechy, International Symposium on Molecular 9 1
Praga Biology of Bacterial Plasmids
16.10-19.10 | Finlandia, |Polish Science Days in Finland 1 1
Helsinki
15.10-17.10 | Francja, EMBO Workshop ,,Frontiers in 1 1
Nicea Molecular Biology”
14.09-17.09 | Francja, European Society for Magnetic 1
Paryz Resonance in Medicine and Biology
18.04-20.04 | Francja, Club Bacteries Lactiques 2
Strasbourg
28.05-01.06 | Grecja, EMBO Workshop on Plant Virus 1
Kolymbari | Invasion and Host Defence
04.09-14.09 | Grecja, Molecular Basis of 3
Spetsai Development/Summer School
08.06 Hiszpania, | European Workshop on Mitochondrial 1 1
Jaca Genetics and Function
07.06-11.06 |Kanada, Millenial Phage Biology Meeting 1
Montreal
03.09-08.09 | Niemcy, The World Congress of Biotechnology 2
Berlin
15.09-27.09 |Niemcy, Course EMBO ,,GFP and Advanced 1 1
Getynga Microscopy in Cell Biology”
26.03-29.03 | Niemcy, 5" International Conference on Plasma 3
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Hamburg

Membrane Redox Systems and Their
Role in Biological Stress and Diseases

12.06-17.06 |Niemcy, 15™ European Experimental NMR 2
Lipsk Conference
29.08-02.09 |Polska, International Conference on 10
Debrzyno Conformation of Peptides, Proteins and
Nucleic Acids
21.09-23.09 | Polska, EFIS 2000 Satellite Symposium. Heat 2
Gdansk Shock Proteins: Immune, Stress
Response and Apoptosis
23.09-27.09 |Polska, 14™ European Immunology Meeting 2
Poznan EFIS
25.09 Polska, 2" Central European NMR Symposium 5
Poznan
29.10-31.10 | Polska, Molecular architecture and evolution 1
Poznan
04.10-07.10 | Polska, Workshop Assessment of Occupational 2
Ustron and Environmental Exposure to
Genotoxic Substances —
A Methodological Approach
0307-07.07 |Polska, EUPR-EUCARPIA, The Section 3
Warszawa | Meeting Breeding Research for
Resistance to Pathogenes and for Anality
Traits
06.10-07.10 | Polska, 1** European Workshop on In Vitro HCV 2
Warszawa | Chemotherapy.
10.07-14.07 |Polska, 8™ European Multicolloquium of 1
Warszawa | Parasitology
08.12 Polska, Polish-Germany Symposium 1
Warszawa | Experimental and Clinical
Pathophysiology
19.10-22.10 | Polska, General Conference ,,Artes Liberales” 1
Warszawa
03.09-08.09 | Polska, International Symposium on 1
Zakopane thermodynamics and structure of liquids
04.03-10.03 | Polska, Polish-Swedish Meeting "Isoprenoids, 6
Zakopane Biosynthesis and Function"
09.10-12.10 | Stowacja, DNA Repair Workshop 3
Smolenice
24.07-27.07 |Szwajcaria, |14™ Ecdysone Workshop 2
Rapperswil
14.10-19.10 | Ukraina, Parnas Conference 2
Lwéw
06.09-10.09 | USA, 11™ International Symposium on 1
Asilomar Bioluminescence and
Chemiluminescence
03.05-07.05 | USA, Cold |Meeting on: ,,Molecular Chaperones & 1
Spring the Heat Schock Response”
Harbor
23.09-27.09 |USA, Grand | 7™ International Conference of 1
Rapids Antimutagenesis&Anticarcinogenesis
06.09-10.09 |USA, New | Cold Spring Harbor Laboratory Meeting 1
York on Translational Control

17




22.06-26.06 |USA, Meeting of the Howard Hughes Medical 1
Washington | Institute

21.08-25.08 [ Wegry, 12™ Congress of the Federation of 1
Budapeszt | European Societies of Plant Physiology

22.08-26.08 | Wegry, 30™ Annual Meeting of European 3
Budapeszt | Environmental Mutagen Society

16.07-20.07 | Wielka 18™ International Congress of 29
Brytania, Biochemistry and Molecular Biology
Birmingham

08.04-12.04 | Wielka 18™ tRNA Workschop ,tRNA2000” 1
Brytania,
Cambridge

23.07-28.07 | Wielka 14™ International Symposium on Plant 3
Brytania, Lipids
Cardiff

20.08-25.08 | Witochy, 19" International Conference on 1
Florencja Magnetic Resonance in Biological

Systems

19.09-22.09 | Wiochy, 5™ Congress of the European Foundation 3

Taormina for Plant Pathology

e Imprezy z udzialem gos$ci zagranicznych organizowane przez IBB PAN

W dniach 13-14 kwietnia 2000 r. Polsko-Francuskie Centrum Biotechnologii Roslin
oraz IBB PAN zorganizowaty konferencj¢ naukowa pt. ,,Yeast post-genomic era: yeast as a
model for studying eukaryotic gene function”. Na konferencji przedstawiono 11 referatow (w
tym 5 przez gosci zagranicznych) przedstawiajagcych najnowsze wyniki z tej dziedziny
uzyskane w czolowych laboratoriach francuskich i krajowych.

W dniach 1-2 lipca 2000 zorganizowano w IBB PAN konferencj¢ naukowag pt.
»Warsaw-Birmingham Workshop on Plasmid Biology”, w ktérej wzigly udziat wszystkie
grupy badawcze z obydwu miast realizujagce badania nad tematyka plazmidows. Na
konferencji przedstawiono 18 doniesien naukowych, w tym 6 przedstawionych przez gosci
brytyjskich. Istotnym elementem w/w konferencji byto dalsze zacie$nianie integracji w
badaniach nad plazmidami pomig¢dzy IBB PAN a Uniwersytetem w Birmingham.

W dniach 6-7 pazdziernika 2000 r. odbyta si¢ w IBB PAN konferencja naukowa ,,First
European Workshop on In Vitro HCV Chemotherapy” zorganozowana przez IBB PAN —
Centrum Doskonatosci w dziedzinie molekularnej biotechnologii. W ramach konferencji
wygloszono 4 referaty (w tym 2 przez gosci zagranicznych) oraz omowiono plany wspolpracy
w ramach projektowanego grantu europejskiego.

W dniach 12-13 pazdziernika 2000 r. zorganizowano w IBB PAN konferencj¢ naukowa
pt. ”Paramecium genome survey, a pilot project”, poswiecong przegladowi dotychczasowych
postepow w badaniach nad ustaleniem sekwencji genomowej orzeska Paramecium
tetraurelia. W badaniach tych aktywnie uczestniczy i odgrywa znaczacg role IBB PAN. Na
konferencji wygtoszono 10 referatow (w tym 9 przez gosci zagranicznych). Konferencje
zakonczono ogolng, otwartg dyskusja na temat roli genomiki we wspoiczesnej biologii.
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W dniach 29 listopada — 1 grudnia 2000 r. odbyta si¢ w IBB PAN konferencja naukowa
pt.” 3-Workshop on genes and their products in basic research and biotechnology”, ktéra
miala charakter przegladu badan naukowych prowadzonych w naszym Instytucie w latach
1999-2000.

Konferencja podzielona byta na 4 sesje tematyczne:

1. Plant metabolic pathways and responses to pathogens and enviromental stimuli
2. Mutagenesis and DNA repair

3. Gene expression: structure, mechanism and regulation

4. Protein structure, post-translational modifications, transport and secretion.

W sumie przedstawiono 157 plakatow naukowych, przy czym wyniki badan opisane na
37 plakatach dodatkowo zaprezentowano w formie komunikatéw ustnych. W konferencji
wzieto udziat 10 gosci zagranicznych, z ktorych 5 wyglosito wyktady plenarne.

OCENA MERYTORYCZNA. WNIOSKI

Niewatpliwie jednym z najwazniejszych wydarzen ubieglego roku, o wielkim znaczeniu
prestizowym 1 niezwykle istotnym dla dalszej intensyfikacji wspolpracy z zagranica bylo
utworzenie w IBB PAN, w ramach V-Programu Ramowego Unii Europejskiej, Centrum
Doskonatosci Biotechnologii Molekularne;.

Liczni pracownicy IBB PAN, zwtlaszcza doktoranci, aktywnie uczestniczyli w r6znych,
mie¢dzynarodowych konferencjach i szkoleniach organizowanych w kraju i zagranica. Za
szczegollnie udany nalezy uznaé udziat licznej grupy doktorantéw w 18 kongresie FEBS w
Birmingham. Migdzynarodowe konferencje naukowe, ktérych IBB PAN byt organizatorem i
wspotorganizatorem dobrze spetnity swoja role. Te réznorodne formy wspodlpracy z zagranica
maja wyrazny wpltyw na stale wzrastajacy poziom komunikatéw i publikacji naukowych
doktorantéw i pracownikow IBB PAN, a takze stuza zacie$nianiu i rozszerzaniu zakresu
istniejgcej wspotpracy, a takze nawigzywaniu nowych kontaktow.

Owocnie jest kontynuowana wspéipraca naukowa z zagranica. Dotyczy to w
szczeg6lnosci wspodtpracy z Francja, zwlaszcza w ramach Centrum Polsko-Francuskiego.
Podobnie jak w latach ubieglych, wymiernym efektem wspotpracy sa wspolne publikacje w
miedzynarodowych czasopismach naukowych o duzej renomie.

Kontynuowana jest takze wspotpraca z innymi o$rodkami naukowymi, zaréwno
europejskimi jak i tymi z USA.
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TABELA 1. KONTAKTY ZAGRANICZNE IBB PAN WEDLUG KIERUNKOW W 2000 r.

w tym
Kraje Liczba Ogélem | badawcze szkole- kongresy i | organiza-
niowe konferencje cyjne
umow | placé- |przy-|wyja-| p w p w p w p w
wek |jazdy| zdy
Chinska Republika 2 1 1
Ludowa
Federacja Republiki 1 1
Brazylii
Federacja Rosyjska 4 6 4 1 1
Kanada 1 1 1
Konfederacja 4 3 2 1
Szwajcarska
Krélestwo Finlandii 1 1 1
Krélestwo 1 1 1
Niderlandow
Krélestwo Hiszpanii 1 1
Krélestwo Szwecji 2 6 5 1
Panstwo Izrael 1 1 1
Republika Austrii 1 1 1
Republika Francuska| 1 13 17 | 60 1 41 11 4 5 15
Republika Czeska 3 1 13 1 12 1
Republika Federalna 10 14 | 21 5 1 1 12 8 1 7
Niemiec
Republika Grecji 2 6 2 4
Republika Indii 1 1 1
Republika Stowacji 1 3 3
Republika Wegierska 3 7 1 4 2
Republika Wloska 3 1 6 1 4 1 1
Socjalistyczna 1 1 1
Republika Wietnamu
Stany Zjednoczone 11 6 14 9 2 5 4
Ameryki
Ukraina 1 6 2 6 2
Zjednoczone 3 8 38 2 8 33 3
Krolestwo Wielkiej
Brytanii
RAZEM: 69 62 (186 | 14 | 64 | 4 5 32 [ 86 | 12 | 31
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Wspolpraca z placowkami krajowymi

Liczba
Nazwisko Nazwa placowki Miejscowosé wspolnych
Kierownika tematu publikacji w
2000 roku
Bardowski J. Akademia Rolnicza, Wydziat Rolniczy Lublin
Bardowski J. Politechnika £.0dzka, Instytut Technologii Lodz 1
Fermentacji i Mikrobiologii
Bardowski J. Rhodia Food Biolacta Olsztyn
Bartnik E. Centrum Zdrowia Dziecka Warszawa
Bartnik E. Instytut Matki i Dziecka Warszawa
Bierzynski A. Uniwersytet Gdanski, Wydziat Chemii Gdansk 1
Bierzynski A. Uniwersytet Warszawski, Instytutu Fizyki Warszawa 1
Doswiadczalnej, Zaktad Biofizyki
Bierzynski A. Uniwersytet Wroctawski, Instytut Biochemii i Wroctaw 1
Biologii Molekularnej
Chojnacki T. Akademia Medyczna, Zaklad Biologii i Botaniki | Warszawa
Farmaceutycznej
Chojnacki T. Centrum Medyczne Ksztalcenia Podyplomowego, | Warszawa
Zaktad Diagnostyki Radiologicznej i Obrazowej
Chojnacki T. Instytut - Centrum Medycyny Do§wiadczalnej i Warszawa 1
Klinicznej PAN
Chojnacki T. Instytut Badan Lesnych Sekocin
Chojnacki T. Instytut Biotechnologii i Antybiotykoéw Warszawa
Chojnacki T. Instytut Dendrologii PAN Kornik
Chojnacki T. Ogréd Botaniczny PAN Powsin
Chojnacki T. Szkota Glowna Gospodarstwa Wiejskiego, Warszawa
Wydzial Nauki o Zwierzetach, Zaktad Zywienia
Zwierzat
Chojnacki T. Szkota Gtowna Gospodarstwa Wiejskiego, Warszawa
Wydzial Rolniczy, Zaktad Mikrobiologii
Chojnacki T. Uniwersytet Slaski, Instytut Genetyki Katowice
Dadlez M. Uniwersytet Warszawski, Instytutu Fizyki Warszawa
Do$wiadczalnej, Zaktad Biofizyki
Dadlez M. Uniwersytet Wroctawski, Instytut Biochemii Wroctaw 2
Ejchart A. Akademia Medyczna, Katedra Anestezjologii i Warszawa
Intensywnej Terapii
Ejchart A. Instytut Chemii Organicznej PAN Warszawa 3
Ejchart A. Instytut Immunologii i Terapii Do§wiadczalnej Wroctaw 1
PAN
Ejchart A. Instytut-Centrum Medycyny Dos$wiadczalne;j i
Klinicznej PAN
Ejchart A. Politechnika t.0dzka, Instytut Chemii Organicznej |Lo6dz
Ejchart A. Uniwersytet Warszawski, Wydzial Chemii Warszawa 1
Ejchart A. Uniwersytet Wroctawski, Wydziat Biochemii Wroctaw
Ejchart A. Uniwersytet Wroctawski, Wydziat Chemii Wroctaw 1
Fijatkowska I. Centrum Mikrobiologii i Wirusologii PAN Lodz
Grzelak K. Politechnika Wroctawska, Instytut Chemii Wroctaw
Organicznej, Biochemii i Biotechnologii
Grzelak K. Uniwersytet Warszawski, Zaktad Fizjologii Warszawa

Bezkregowcow

21




Grzesiuk, E Instytut Fizjologii i Zywienia Zwierzat im J. Jabtonna 2
Kielanowskiego PAN
Hennig J. Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin Mtochow 2
Hennig J. Szkota Glowna Gospodarstwa Wiejskiego, Katedra | Warszawa 1
Genetyki Roslin
Hulanicka D. Uniwersytet Wroctawski, Instytut Biochemii Wroclaw
Jagura-Burdzy G. Centralne Laboratorium Surowic i Szczepionek Warszawa
Kulikowski T Instytut Biologii Doswiadczalnej im. M.Nenckiego | Warszawa 5
PAN
Kulikowski T. Instytut - Centrum Medycyny Do$wiadczalnej i Warszawa
Klinicznej PAN
Kulikowski T. Uniwersytet Warszawski, Instytutu Fizyki Warszawa 2
Do$wiadczalnej, Zaktad Biofizyki
Lobocka M. Centrum Onkologii - Instytut im. Marii Gliwice
Sktodowskiej-Curie
Muszynska G. Migdzyuczelniany Wydzial Biotechnologii AM- Gdansk 1
UG
Palamarczyk G. Instytut Immunologii i Terapii Doswiadczalne; Wroctaw 1
PAN
Szafranski P. Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin Mtochow
Tudek B. Akademia Medyczna im. L. Rydygiera Bydgoszcz 1
Tudek B. Centrum Onkologii - Instytut im. Marii Warszawa
Sktodowskiej-Curie
Wegrzyn A. Centrum Biologii Morza PAN Gdynia 2
Wielgat B. Instytut Chemii i Techniki Jadrowej Warszawa
Wielgat B. Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin Mtochoéw 2
Wielgat B. Instytut Lekow, Pracownia Cytometrii Warszawa
Przeptywowej
Wielgat B. Szkota Gtowna Gospodarstwa Wiejskiego, Zaktad | Warszawa
Biochemii Ro§lin
Zagorski W. Instytut Uprawy, Nawozenia i Gleboznawstwa
Zarebska Z. Instytut Reumatologii Warszawa 1
Zarebska Z. Uniwersytet Warszawski, Wydzial Biologii Warszawa 1
Zielenkiewicz P. Medyczne Centrum Ksztalcenia Podyplomowego | Warszawa 1
Zoladek T. Szkota Gtowna Gospodarstwa Wiejskiego, Zaktad | Warszawa 1
Technologii Zywnosci
Udzial w krajowych imprezach naukowych
Informacje uzupetniajace
Data Miejsce Nazwa imprezy Liczba Liczba prze- | referat
imprezy uczestnikow | cztonkow | wodn. |zamaw.
zIBB kom. sesji
organiz.
10.09-13.09 | Gdansk IX ogolnopolska konferencja
kultur in vitro i biotechnologii 3 1
roslin ,,Modyfikowanie genomu
ro$lin”
05.04-07.04 | Jelenia Gora - | The Second Multidisciplinary 1 1
Cieplice Conference on Drug Research
(MKNOL)
29.05.-02.06 | Kazimierz Szkota letnia nt.: ,Bakterie 4 1 1 4
Dolny fermentacji mlekowe;j”
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04.12-05.12 | Krakow XXXIII ogdlnopolskie 3
seminarium nt.: ,,MRJ i jego
zastosowania”
10.09-15.09 | Lo6dz Jubileuszowy zjazd naukowy 1 1
Polskiego Towarzystwa
Chemicznego i
Stowarzyszenia Inzynierow i
Technikow Przemystu
Chemicznego
26.06 Poznan Mini-sympozjum Polskiego 1 1
Towarzystwa Botanicznego nt.:
,»-Ro$liny uzytkowe zmienione
genetycznie ,,
08.12 Poznan II seminarium krajowe nt.: 1 1
,.Biotechnologia roslin —
badania podstawowe i
stosowane”
29.10-31.10 | Poznan Molecular Architecture of 1 1
Evolution
11.09-15.09 | Poznan XXXVI zjazd Polskiego 32 1 2 8
Towarzystwa Biochemicznego
01.10-03.10 | Pulawy Konferencja "Allelopatia" 1 1
02.07-16.07 | Twardy D6t | Letnia Szkota Biotechnologii 1 2
09.12 Warszawa III konferencja ,,Biologia 1
molekularna w diagnostyce
chorob zakaznych i
biotechnologii”
03.05-05.05 | Warszawa Kongres Zywnosci 1
03.09-08.09 | Zakopane 8™ Conference on Calorymetry 1 1
and Thermal Analysis of
PTKAT
Nagrody Rady Naukowej IBB PAN
Dadlez M I nagroda Za pracg pt: ,,Stability of the residual structure in
Zdanowski K. unfolded BPTI in different conditions of
temperature and solvent composition measured by
disulphide kinetics and double mutant cycle
analysis” opublikowana w 1999 r. w: J. Mol. Biol.,
287, 433-445
Brzeski J. II nagroda Za pracg pt: ,,Identification and analysis of the
Olczak K. Arabidopsis thaliana BSH gene, a member of the

Jerzmanowski A.

SNF5 gene family” opublikowang w 1999 r. w:
Nucleic Acids Res., 27, 2393-2399

Goch G. II nagroda Za prace pt.: ,,a-Helix nucleation by a calcium-
Ejchart A. binding peptide loop” opublikowana w: Proc. Natl.
Bierzynski A. Acad. Sci.

Jagura-Burdzy G. |II nagroda Za prace:

,Repression at a distance by the global regulator
KorB of promiscuous IncP plasmids”
opublikowang w 1999 r. w: Mol. Microbiol.,32,
519-532

oraz
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,»Repression at a distance by the global regulator
KorB of promiscuous IncP plasmids”
opublikowang w 1999 r. w: J. Bacteriology, 181,
2807-2815

Goéra M. III nagroda Za prace pt.: ,,Activity and cellular location in

Rytka J. Saccharomyces cerevisiae of chimeric mouse/yeast
and Bacillus subtilis/yeast ferrochelatases”
opublikowang w 1999 r. w: Arch. Biochem.
Biophys., 361, 231-240

Kruszewska J.S. I nagroda Za pracg pt.: ,,Overexpression of the

Palamarczyk G. Saccharomyces cerevisiae
mannosylphosphodolichol synthase-encoding gene
in Trichoderma reesei results in an increased level
of protein secretion and abnormal cell
ultrastructure” opublikowana w: Appl. Environ.
Microbiol.

Nagrody i wyroznienia uzyskane poza IBB PAN

Fijalkowska 1. I Nagroda Polskiego Nagroda za publikacje w 1998 r. prac dotyczacych

Jonczyk P. Towarzystwa Genetycznego | badania wierno$ci replikacji dwoch

Maliszewska- syntetyzowanych nici DNA.

Tkaczyk M.

Bialoskoérska M.

Jerzmanowski A.

Nagroda im. J. Parnasa
przyznana przez Polskie
Towarzystwo Biochemiczne

Za pracg pt: ,,Linker histones play a role in male
meiosis and the development of pollen grains in
tobacco” opublikowana w 1999 r. w: The Plant

Cell 11, 2317-2329

Weglenski P. Nagroda Polskiego Nagroda zespolowa za najlepszy podrecznik
Bartnik E. Towarzystwa ,,Biologia Molekularna”, red. P. Weglenski, PWN
Stepien P.P. Biochemicznego
Fikus M
Jachymczyk W.
Jerzmanowski A.
Zagorski W.
Wegrzyn A. Nagroda Polskiego Nagroda za najlepsza polska prace przegladowa
Towarzystwa 1999 roku pt.: ,,Regulacja replikacji DNA
Biochemicznego bakteriofaga A i plazmidow A ,, opublikowang w:
w 1999 r. w: Postepy Biochemii, 45: 5-11
Czyz A. Nagroda Gdanskiego Nagroda za prace doktorska obroniong na
Towarzystwa Naukowego | Wydziale Biologii, Geografii i Oceanologii
Uniwersytetu Gdanskiego: (1999) ,,Vibrio harveyi
jako potencjalny bioindykator mutagennych
zanieczyszczen Srodowiska morskiego oraz rola
bioluminescencji w naprawie uszkodzen DNA”.
Stepien P.P. Nagroda indywidualna Nagroda za prace pt.: ,,Genetical and biochemical
Wydzialu Biologii UW approaches for analysis of mitochondrial
degradosome” opublikowang w ,,Methods in
Enzymology” (na zaméwienie)
Wegrzyn A. Nagroda zespotowa | Nagroda za osiagniecia naukowe, ktore stanowia

stopnia Rektora
Uniwersytetu Gdanskiego

cenny wktad w zrozumienie procesu ochrony
biatek komorkowych przed warunkami
stresowymi.

Prace pt.: ,,The role of DnaK/DnalJ and

24




GroEL/GroES systems in the removal of
endogenous proteins aggregated by heat shock
from Escherichia coli cells” publikowano
w 1999 r. w: FEBS Letters, 446: 331-337

Funduszu na Rzecz Dzieci

Rytka J. Nagroda Rektora Akademii | Nagroda za wspotautorstwo ,,Przewodnika
Medycznej w Warszawie dydaktycznego do zajec z biochemii” dla
studentow III roku wydziatu Farmacji
Fikus M. Nagroda honorowa Za nowe osiagniecie edukacyjne
miesiecznika ,,Perspektywy”
Fikus M. Nagroda honorowa Dyplom uznania za wieloletnig wspolprace

Czlonkostwo z wyboru w krajowych/mi¢edzynarodowych organizacjach
naukowych lub akademiach

Nazwisko Data Nazwa organizacji lub Akademii Funkcja
i imie wyboru
Bardowski J. 2000 Komisja Biotechnologii Polskiego cztonek
Komitetu Normalizacyjnego
Bierzynski A. 1999 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
Ceglowski P. 1999 Komitet Biotechnologii przy Prezydium | cztonek
PAN
Chojnacki T. 1987 Instytut Karolinski, Sztokholm cztonek
Chojnacki T. 1991 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
Chojnacki T. 1996 Komitet Biotechnologii przy Prezydium | cztonek
PAN
Chojnacki T. 1991 Polska Akademia Nauk czlonek
Dadlez M. 1999 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN czlonek
Fijatkowska I. 2000 Towarzystwo Naukowe Warszawskie | czlonek korespondent
Fikus M. 1999 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN przewodniczaca
Fikus M. 1999 Komitet Biotechnologii przy Prezydium | cztonek
PAN
Fikus M. 1999 Komitet Mikrobiologii PAN czlonek
Fikus M. 1999 Towarzystwo Krzewienia i cztonek zarzadu
Upowszechniania Nauki
Hennig J. 1999 Komitet Biotechnologii przy Prezydium | cztonek
PAN
Hennig J. 1998 Sekcja Biotechnologii KBN czlonek
Jerzmanowski A. 1996 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
Jerzmanowski A. 1997 Towarzystwo Naukowe Warszawskie | cztonek
Jerzmanowski A. 1996 Komitet Biotechnologii przy Prezydium | cztonek
PAN
Lobocka M. 1999 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
Muszynska G. 1997 Centralna Komisja do Spraw Tytutu cztonek
Naukowego i Stopni Naukowych
Paszewski A. 1993 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
Paszewski A. 1998 Komitet Biologii Ewolucyjnej i cztonek
Teoretycznej PAN
Paszewski A. 1996 Komitet Etyki w Nauce PAN cztonek
Paszewski A. 1998 Polskie Towarzystwo Genetyczne wiceprzewodniczacy
Paszewski A. 1994 Towarzystwo Naukowe Warszawskie | wiceprezes
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Pietrzykowska I. 1985 European DNA Repair NETWORK przedstawiciel Polski
Przykorska A. 1998 Polskie Towarzystwo Biochemiczne cztonek zarzadu
oddziatu w Warszawie
Sirko A. 1998 Polskie Towarzystwo Biochemiczne cztonek zarzadu
oddzialu w Warszawie
Stepien P. 1999 European Mitochondrial Network cztonek
Szafranski P. 1969 Polska Akademia Nauk czlonek rzeczywisty
Tudek B. 1999 Europejskie Towarzystwo Mutagenezy | przewodniczaca
Srodowiskowej Polskiej Sekeji
Weglenski P. 1995 Polska Akademia Nauk cztonek
Wierzchowski K. L. 1966 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
Wierzchowski K. L. 1966 Komitet Biotechnologii przy Prezydium | czlonek
PAN
Wierzchowski K. L. 1976 Polska Akademia Nauk czlonek rzeczywisty
Wierzchowski K. L. 1990 Polska Akademia Umiejetnos$ci czlonek
Zagorski W. 1993 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
Zagorski W. 1999 Komitet Programowy 5. Programu delegat polski
Ramowego Unii Europejskiej
Zagorski W. 1993 Polska Akademia Umiejetno$ci cztonek
Zagorski W. 1992 Towarzystwo Naukowe Warszawskie | czlonek

Czlonkostwo w radach naukowych innych placowek naukowych

Nazwisko i imi¢

Nazwa placowki

Bardowski J. Migdzywydzialowe Studium Biotechnologii SGGW
Bartnik E. Instytut Chemii Bioorganicznej PAN

Buchowicz J. Ogréd Botaniczny PAN

Ceglowski P. Centralne Laboratorium Surowic i Szczepionek
Ceglowski P. Migdzywydziatowe Studium Biotechnologii SGGW
Chojnacki T. Ogrod Botaniczny PAN

Fikus M. Instytut Paleobiologii PAN

Fikus M. Instytut Chemii Bioorganicznej PAN

Grzesiuk E. Instytut Matki i Dziecka

Jerzmanowski A.

Wydzial Biologii UW

Jerzmanowski A.

Migdzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej i Komdrkowej UNESCO/PAN

Muszynska G.

Migdzywydzialowe Studium Biotechnologii, SGGW

Paszewski A.

Instytut Chemii Bioorganicznej PAN

Paszewski A.

Instytut Biologii Do§wiadczalnej im. M. Nenckiego, PAN

Stepien P. Rada Wydziatu Biologii UW

Weglenski P. Centrum Psychologii Zwierzat, Wydzial Psychologii UW

Weglenski P. Rada Wydziatu Biologii UW

Weglenski P. Senat UW

Wierzchowski K. L. Instytut Chemii Bioorganicznej PAN, Przewodniczacy

Wierzchowski K. L. Instytut Biologii Do$wiadczalnej im. M. Nenckiego PAN

Zagorski W. Interdyscyplinarne Centrum Modelowania Matematycznego i Komputerowego

Uw
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Udzial w komitetach/radach redakcyjnych krajowych lub zagranicznych

czasopism naukowych

Nazwisko i imi¢

Nazwa czasopisma

Funkcja

Chojnacki T. Cellular & Molecular Biology Letters cztonek komitetu
redakcyjnego

Fijalkowska I. Postgpy Biochemii cztonek redakcji

Fikus M. Biotechnologia przewodniczaca rady
programowej

Hulanicka D. Acta Biochimica Polonica cztonek rady redakcyjnej

Janion C. Journal of Biomedicine and Biotechnology | czlonek redakcji

Jerzmanowski A.

Plant Journal

cztonek rady redakcyjnej

Jerzmanowski A.

Acta Biochimica Polonica

cztonek rady redakcyjnej

Jerzmanowski A. Postepy Biochemii cztonek redakcji
Ku$mierek J. Acta Biochimica Polonica cztonek redakcji
Palamarczyk G. Postepy Biochemii z-ca redaktora naczelnego
Shugar D. Nucleosides and Nucleotides cztonek rady redakcyjnej
Shugar D. Pharmacology and Therapeutics redaktor sekcji sSrodkow
przeciwwirusowych
Shugar D. Acta Biochimica Polonica czlonek rady redakcyjnej
Shugar D. Antiviral Chemistry and Chemotherapy czlonek rady redakcyjnej
Stepien P. Acta Biochimica Polonica cztonek rady redakcyjnej
Wierzchowski K. L. Acta Biochimica Polonica cztonek redakcji
Wierzchowski K. L. Kosmos redaktor naczelny
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SPRAWOZDANIE MERYTORYCZNE

Temat 1: Synteza, badanie wlasciwosci fizykochemicznych i biologicznych analogéw
nukleozydow, potencjalnych substratéw / inhibitoro6w biosyntezy kwaséw nukleinowych
Zespot: prof. dr hab. Tadeusz Kulikowski, dr Maria Bretner, dr Krzysztof Felczak

(do sierpnia 2000), dr Maria A. Siwecka, mgr inz. Bozena Janisz (od grudnia 2000),

mgr Agnieszka Miazga, mgr Katarzyna Wyszynska, prof. dr David Shugar.

Rozpoczgto nowy cykl badan poswieconych poszukiwaniom nowych $rodkéw
przeciwko wirusowi zapalenia watroby typu C (HCV) oraz inhibitorow jego RNA helikazy /
ATP-azy. Celem wyjasnienia mechanizmu dzialania przeciwwirusowego ribawiryny -
jedynego (w kombinacji z interferonem o2b) i niskoefektywnego leku przeciwko ostrym i
przewlektym zakazeniom HCV zsyntetyzowano i zbadano fosforylowane pochodne
ribawiryny, spos$rod ktdrych najlepsze wilasciwosci inhibujace HCV helikaze / ATP-azg
wykazywal rybawiryno-5'-trifosforan (Rib-TP) (ICsp 40 uM). Sama rybawiryna praktycznie
biorgc nie hamowata aktywnosci enzymu (ICso > 500 uM). Analiza typu inhibicji metodami
graficznymi wykazata kompetytywny w stosunku do ATP charakter inhibicji. Ze wzglgdu na
stosunkowo niskg specyficzno$¢ w.wym. enzymu w stosunku do réznych nukleozydo-5'-
trifosforanéw jest prawdopodobne, Zze enzym ten hydrolizuje Rib-TP do produktow o
mniejszej aktywnosci. Obecnie prowadzone badania oddzialywan niehydrolizowalnych
nukleozydo-5'-trifosforanéw z helikaza HCV powinny wyjasni¢ to zjawisko (wspotpraca z
Bernhard-Nocht-Institut fiir Tropenmedizin, Hamburg, Niemcy).

Kontynuowano badania dotyczace poszukiwan nowych inhibitorow retrowirusa HIV -
potencjalnych lekow przeciwko AIDS. W serii nowych kompetytywnych inhibitorow
odwrotnej transkryptazy (RT) HIV syntetyzowano ufosforylowane pochodne FLT i SFLT.
Wstepne badania wykazywaly wyzsza od macierzystych nukleozydéw aktywno$c¢
przeciwwirusowa (EDsp ~0,1-0,01 uM) oraz bardzo dobry indeks terapeutyczny (800-1000).
W serii niekompetytywnych, allosterycznych inhibitorow HIV RT zsyntetyzowano szereg
nowych acyklo 6-fenylotiouracyli. Wstepne badania aktywnos$ci przecwwirusowej tych
zwigzkéw sa obecnie w toku (wspotpraca z Instytutem Centrum Medycyny Doswiadczalne;j i
Klinicznej PAN).

W celu ustalenia charakteru zaleznosci struktura-aktywnos¢ biologiczna duzej serii 5-
podstawionych-2'-deoksyurydyn o wtasciwos$ciach przeciwopryszczkowych przeprowadzono
badania konformacji tych nukleozydow w roztworze wodnym, przy uzyciu
wysokorozdzielczej spektroskopii 'H NMR. Wykazano, ze charakter podstawnika przy C-5
odgrywa znaczacg rolg w konformacji pierscienia cukrowego 2'-deoksyurydyn. Elektrono-
donorowe grupy podstawnikow destabilizujg konformacj¢ N (3' endo) jednoczes$nie obnizajac
srednig amplitude pseudorotacji, natomiast podstawniki przyciagajace elektrony zwickszaja
amplitude pseudorotacji. Cytotoksyczno§¢ w.wym. nukleozydoéw jest funkcja powierzchni
polarnej podstawnika, jego objetosci czasteczkowej oraz polarnosci catej czasteczki
(wspotpraca z Zaktadem Biofizyki IBB PAN oraz z Zaktadem Biofizyki Instytutu Fizyki
Doswiadczalnej UW).

Zakonczono prace dotyczace syntezy, konformacji i aktywnosci biologicznej 5-
podstawionych-N*-hydroksy-2'-deoksycytydyn oraz ich 5'-monofosforanow - in vitro
czynnikow przeciwbiataczkowych oraz inhibitorow syntazy tymidylanowej. Stwierdzono, ze
aktywno$¢ przeciwbiataczkowa w.wym. nukleozydow jest skorelowana z potencja inhibicji
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syntazy tymidylanowej przez ich 5'-monofosforany, przy czym 5-fluoropochodna
wykazywata 3 razy silniejsza inhibicje opornej na 5S-fluorodeoksyurydyne (FdUrd)
komorkowej linii biataczkowej niz sama FdUrd (wspéipraca z Instytutem Biologii
Doswiadczalnej PAN).

Najwazniejszy wynik badawczy:

Opracowanie nowej metody otrzymywania analogow 2',3'-deoksy-3'-fluorotymidyny -
efektywnych srodkow przeciwko HIV/AIDS - w wickszej skali niezbednej do otrzymania
ilosci umozliwiajgcych badania in vivo.

PUBLIKACIJE: 3471, 3477, 3483, 3531, 1496/A, 1497/A, 1500/A, 13/M, 14/M, 15/M, 16/M,
17/M.

Temat 2: Mechanizmy dzialania fotochemoterapii PUVA (psoralen + UV-A)
Zespot: doc. dr hab. Zofia Zargbska, dr Daniela Barszcz

Rozpoczeto cykl badan majacych na celu ujawnienie roli fosfolipidow uszkodzonych
dziataniem PUVA w procesach apoptozy i syntezy cytokin w limfocytach ludzkich. Zbadano
czy addukty moduluja wydzielanie wybranych cytokin: IL-4, IL-10 ( cytokiny prozapalne)
oraz IFN-gamma i IL-2 (cytokiny antyzapalne) oraz czy terapetyczne dawki PUVA
wywotujg zjawisko apoptozy.

Limfocyty ludzkie z normalnych dawcow traktowano in vitro PUVA, UVA, kwasem
linolowym, psoralenem i fotochemicznym adduktem psoralenu do kwasu linolowego.
Czynniki uszkadzajace odpowiadaty rutynowym dawkom stosowanym w fotochemioterapii z
psoralenem (100 ng PSO plus 2-6 J/em* UVA). Nastepnie, we fluorymetrze przeptywowym,
oznaczano frakcje limfocytow ulegajacych stopniowej apoptozie (znakowanie aneksyng V), i
frakcje ulegajacej nekrozie (jodkiem propidyny). Wydzielanie cytokin okreslano w hodowli
limfocytéw stymulowanych fitohemaglutyning po 48 godzinach hodowli.

Stwierdzono, ze ilo$¢ limfocytow podlegajacych apoptozie wzrasta wraz ze wzrostem
dawki PUVA, natomiast wydzielanie cytokin ulega wahaniom; ustalenie zalezno$ci tych
wahan od dawki 1 sposobu stymulacji komorek wymaga dalszych do§wiadczen.
Najwazniejszy wynik badawczy:

Tylko czg$¢ limfocytow traktowanych UVA/PUVA podlega op6znionej apoptozie, zawsze
pozostaje frakcja zywotnych limfocytoéw opornych na apoptoze badz nekroze.
PUBLIKACIE: 3478, 3527, 1354/A, 1465/A; 4/M, 194/N

Temat 4: Mechanizm inicjacji transkrypcji genéw prokariotycznych
Zespot: prof. Kazimierz L. Wierzchowski, dr Krystyna Bolewska, dr Tomasz Lozinski,
dr Jarostaw Poznanski, mgr. Iwona Kolasa, Teresa Rak

a) Struktura domeny 4 podjednostki o polimerazy RNA z E. coli, wiazacej region —35
promotora.

Metodami wielowymiarowego NMR wyznaczono i przypisano odpowiednim resztom
aminokwasowym chemiczne przesunigcia atomow H, N i C (tancucha glownego i
alifatycznych fancuchéw bocznych) C-terminalnej 4 domeny o'° (reszty 528-613 + N-
terminalne sekwencje Hisg 1 cigcia trombing, wyznakowany izotopami PNi"%C ). Na tej
podstawie okre§lono wiezy dla katow (¢, y) oraz niezaleznie dla katow ¢ ze stalych
sprzezenia *Junpo (program TALOS). Analiza wigzoéw (program HABAS z pakietu DYANA)
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wykazata wystepowanie czterech a-helis L532-S539, A542-F563, M567-R599 i R603-L611
(oraz Hisg) rozdzielonych krotkimi petlami. Modelowanie trojwymiarowej budowy
konformerow 4.6"° (pole sitowe ECEPP + oddzialywania solwatacyjne, modelowanie przez
homologi¢) wykazata prawdopodobienstwo przyjmowania przez t¢ domen¢  nisko-
energetycznej konformacji, w ktorej a-helikalne fragmenty tworza motyw HTH,
charakterystyczny dla szeregu transkrypcyjnych czynnikow takich jak NarL i 432 Cro.
Widma NOESY wskazuja jednak na niewielka liczbe kontaktow migdzy helisami, co moze
$wiadczy¢ o tym, ze wyizolowana z biatkowego kontekstu 6" domena 4 przyjmuje postac
stopionej globuli. Do dalszych badan otrzymano wiec 1-3.67°, pozbawiong domeny 4.
Wstepne doswiadczenia pokazaly, ze wyizolowana domena 4 wiaze si¢ z 1-3.c'°. Tabele
chemicznych  przesunig¢  zdeponowano w  bazie danych  BioMagResBank
(http://www.bmrb.wisc.edu) pod numerem 4870.

b) Kinetyka i termodynamika dysocjacji otwartego kompleksu transkrypcyjnego.

Wyznaczono energi¢ aktywacji dysocjacji E,q4 otwartego kompleksu Pa-RNAP.
Okazala si¢ ona ujemna, zalezna od temperatury i zblizona do stwierdzonej dla kompleksu
otwartego na naturalnym promotorze APr. Wskazuje to, ze dysocjacja obu kompleksow
przebiega zgodnie z przyjetym obecnie troj-etapowym mechanizmem. Liczba jonow, nvg =
3.5, wigzanych w obszarze babla transkrypcyjnego w procesie dysocjacji kompleksu, okazata
si¢ stata w zakresie 25-37 °C co §wiadczy o jego pelnym otwarciu w tych warunkach.

PUBLIKACIJE: 3477, 3478, 3531, 1392/A
Temat 5: Regulacja ekspresji niektorych gen6w w rozwoju osobniczym owada

Temat 5.1: Bakulowirusy i ich rekombinanty
Zespot: dr hab. Joana Michalik, dr Ewa Szotajska

Opracowano warunki uwalniania i oczyszczania ludzkiej prolaktyny, otrzymanej w
systemie Bac-to-Bac w dwoch wariantach: w warunkach denaturujacych w obecnosci 6M
chlorowodorku guanidyny i seminatywnych w obecno$ci 4,5 M mocznika. Wydajnos¢
ekspresji  produktu wynosita 35-45 mg/litr medium, zaleznie od szarzy. Kolumna
powinowactwa typu IMAC (immobilized metal affinity chromatography) pozwalata na
jednostopniowe, wydajne oczyszczenie produktu ekspresji wewnatrzkomorkowej z traktem
6xHis, dotaczonym do N-konca produktu w srodowisku 8M mocznika i elucji w pH 5,5 lub
w warunkach semi-denaturujagcych w $rodowisku 4,5 M mocznika i1 elucji 200 mM
imidazolem.

Rekombinowana prolaktyna w teécie proliferacyjnym przy uzyciu komoérek Nb-2
byla rownie aktywna biologicznie jak wzorzec hormonu, otrzymywany z materialu
ludzkiego i uzywany w rutynowych oznaczeniach poziomu prolaktyny w ludzkich ptynach
ustrojowych. Trwaja badania nad opracowaniem warunkdéw oczyszczania hormonu
uwalnianego do medium hodowlanego, co pozwolitloby otrzymac¢ wigksza ilos¢ produktu z
tej samej liczby komodrek owadzich.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Otrzymano i oczyszczono zrekombinowane biatko ludzkie prolaktyny w systemie Bac-to-
Bac.

PUBLIKACIE: 1402/A, 1471/A, 1475/A, 179/N, 7/M
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5.2. Rola hormonow w ekspresji genéw u Galleria mellonella
Zespot: dr hab. Krystyna Grzelak, dr Barbara Ktudkiewicz, techn. Krystyna Gocman,
dr Nirmala Xavier* (listopad 2000-luty 2001)

Kontynuowano badania nad ekspresja biatlek USP i EcR w komoérkach drozdzy Pichia
pastoris. Opracowano procedur¢ pozwalajacg na otrzymanie czystego w 90% biatka USP z
supernatantu ~ hodowlanego  (frakcjonowanie  siarczanem amonu, chromatografia
powinowactwa na Ni-NTA agarozie). Wykazano, ze bialko USP syntetyzowane i wydzielane
z komorek Pichia jest glikozylowane. Po usunigciu reszt cukrowych (przy uzyciu
endonukleazy H) masa czasteczkowa biatka USP wynosi ok. 60 kDa, co zgadza si¢ z
przewidywang warto$cia wynikajaca z obliczen. Eksperymenty ,,mobility shift”, ktérych
celem jest zbadanie oddzialywan z elementem regulatorowym genu hsp 27 biatek USP i EcR
wydzielanych z komérek drozdzowych sa w toku.

We wspotpracy z Instytutem Entomologii Czeskiej Akademii Nauk rozpoczeto
badania ktérych celem jest otrzymanie owadziego inhibitora proteaz (biatko SPI2-silk
proteinase inhibitor 2) w drozdzowym (P.pastoris) uktadzie ekspresyjnym.

W ramach wspolpracy z Zaktadem Fizjologii Bezkrggowcow UW kontynuowano
badania nad wplywem stresu temperaturowego na synteze¢ biatek u larw Galleria mellonella.
Wyniki sekwencjonowania N* konca biatka o m.cz. 76 kDa, oczyszczonego z hemolimfy
diapauzujacych larw, wskazuja, ze jest to biatko LHP 76. Badano rowniez wptyw 20-
hydroksyekdyzonu na ekspresje genéw lhp 76 i lhp 82 w ciele ttuszczowym larw Galleria..
Wyniki wskazuja, ze ekspresja obu badanych genow lhp podlega réznym mechanizmom
regulacyjnym.

Najwazniejszy wynik badawczy:

1. Opracowanie procedury oczyszczania biatka USP

2. Wykazanie, ze ekspresja genow lhp 76 i lhp 82 podlega réznym mechanizmom
regulacyjnym.

PUBLIKACIE: 188/N, 189/N, 1355/A, 1356/A, 1501/A, 1502/A

*Instytut Entomologii Czeskiej Akademii Nauk

Temat 6: Sekwencjonowanie genoméw wybranych szczepow wiroidéw i wirusow
roslinnych oraz ich detekcja

Zespot: prof. Wlodzimierz Zagoérski-Ostoja, dr Anna Goéra-Sochacka,

dr Anna Maria Chachulska, dr Andrzej Patucha, mgr Adrianna Loniewska,

mgr Matgorzata Milner, Jerzy Pawtowicz, mgr Wojciech Podstolski, techn. Elzbieta Nowak,
techn. Iwona Rosa.

Gltownym przedmiotem badan byla ekspresja RNA wiroidowego w roslinach
transgenicznych niosacych niepeing kopie cDNA PSTVd pod kontrolg promotora 35S CaMV
w orientacji (+) - linia transgeniczna nr 36 oraz w orientacji (-) - linia transgeniczna nr 37.
Przeprowadzona hybrydyzacja typu Northern wykazata ekspresj¢ transgenu w roslinach linii
nr37. W roélinach linii nr36 nie zaobserwowano ekspresji transgenu, wykazano natomiast
obecno$¢ infekcyjnych, kotowych czasteczek RNA PSTVd. Zaobserwowany brak ekspresji
transgenu (z jednoczesnym pojawieniem si¢ replikonéw PSTVd) w roslinach
transgenicznych niosacych konstrukt w orientacji (+) moze by¢ wynikiem mechanizmu
wyciszania genéw "gene silencing".
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Kontynuowano prace dotyczace stabilnos$ci genetycznej wiroida wrzecionowatosci
bulw ziemniaka (PSTVd).

Rozpoczgto badania wpltywu mutacji na zywotno$¢ 1 stabilno$¢ genetyczng PSTVd.
Otrzymano zmodyfikowane cDNA PSTVd z mutacjami w domenie V (zmienno$ci) oraz
domenie TL (terminalna lewa). Modyfikacje polegaty na dodaniu lub usunigciu 3-4
nukleotydow (w wyzej wymienionych domenach) za pomocg enzyméw restrykcyjnych Ava
I, Eag I, Sty I, fragmentu Klenowa polimerazy I DNA i nukleazy z fasoli Mung.
Zmodyfikowane cDNA sklonowano w plazmidzie binarnym pGreen pod kontrola promotora
35S CaMV w orientacji (+). Zakazanie ro$lin testowych (siewki pomidora odmiany
"Rutgers') otrzymanymi konstruktami bedzie przeprowadzone na drodze infiltracji przy
uzyciu szczepu Agrobacterium GV3101.

Rozpoczgto prace nad konstrukcja systemu shuzacego do badania efektu dziatania
inhibitorow helikazy wirusa HCV w drozdzach. Sklonowano helikazg HCV oraz
homologiczng helikaze JA2 w drozdzach pod kontrolg indukowalnego promotora z dodaniem
epitopu hemagglutyninowego na N-koncu biatka. Przeprowadzono probg komplementacji
delecji helikazy JA2 helikazg HCV oraz przetestowano efekt dziatania inhibitorow helikazy
wirusa HCV na komorki drozdzy.

Kontynuowano prace nad analiza kolejnych pokolen kilku odmian transgenicznego
tytoniu opornego na wirusa PVY.

Kontynuowano prace nad otrzymaniem i charakterystyka infekcyjnej kopii cDNA
wirusa Y ziemniaka. Przeprowadzono ekspresj¢ genow wirusowych in vitro w systemie lizatu
z retikulocytow krolika i wykazano brak wyrazania bialka plaszcza wirusa w
charakteryzowanym klonie. Jednoczesnie przeprowadzono transfekcje roslin tytoniu i metoda
Western-blot wykazano brak infekcyjnosci sklonowanego cDNA w przeciwienstwie do
cDNA powielanego metoda PCR w z ktérego dochodzito do wyrazania genéw wirusowych
zarOwno in in vitro jak tez in vivo.

Opracowano metode klonowania cytotoksycznego dla bakterii pelnej dlugo$ci cDNA
wirusa PVY w drozdzach poprzez rekombinacyjng integracje z wektorem. Ta drogg
otrzymano pehnej dhugosci klony cDNA PVY™ Wilga i PVY™ Sumak pod kontrola promotora
fagowego SP6 135S RNA wirusa CaMV.

Najwazniejszy wynik badawczy:

1. Wykazanie ekspresji transgenu w roslinach transgenicznych niosacych konstrukt w
orientacji (+).

2. Sklonowanie w wektorze binarnym pGreen zmodyfikowanych kopii cDNA PSTVd z
mutacjami w domenie V (zmiennos$ci) i TL (terminalna lewa).

3. Uzyskanie nadekspresji helikazy HCV oraz homologicznej helikazy JA2 w drozdzach.

PUBLIKACIJE: 3520, 3521, 3522, 1421/A, 1422/A, 1452/A, 18/M
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Temat 7: Ciecie i skladanie genomu wiroida PSTV
Zespot: prof. dr hab. Przemystaw Szafranski-Szeliga, mgr Jerzy Pawtowicz

Podjeto przerwane w ubieglych latach badania dotyczace struktury drugorzgdowej
RNA wiroida PSTVd. Metodg analizy komputerowej poréwnano, sekwencje RNA rdznych
typéw wiroida i zbadano powigzania struktury drugo- i trzeciorzgdowej tych RNA z
patogenno$cig danego wariantu genomowego PSTVd. Przeprowadzono symulacje profili
topnienia nici “+” i dodatkowo nici “-” poszczegdlnych wariantow RNA PSTVd z kolekcji
istniejacej w  Zakladzie Biosyntezy Biatka. Przeanalizowano  réwniez populacje
wyliczonych struktur drugorzedowych RNA PSTVd dla temperatur 21° C i 37 © C. Nie
zaobserwowano istotnych réznic w strukturach drugorzgdowych, pozwalajacych

pewnych “znaczacych” sekwencji RNA, a takze/i zmianami w strukturze 3-rzedowe;.

Prowadzono rowniez doswiadczenia w celu uzyskania homogennego biatka ptaszcza
wirusa PVY. Biatko to uzyskata mgr M.Milner na drodze ekspresji w uktadzie E. coli
plazmidu pochodnego wektora ekspresyjnego pET28 z wprowadzonym genem biatka
ptaszcza. Do jego oczyszczenia uzyto aparatu do wysokorozdzielczej chromatografii
cieczowej. Opracowywano metode uzyskiwania homogennego biatka ptaszcza potywirusa
PVY. Jest ona istotnym etapem badan prowadzacych do poznania jego drugo i
trzeciorzgdowe;j struktury.

Ponadto kontynuowano wspotprace z Instytutem Hodowli i Aklimatyzacji Roslin w
Mtochowie dotyczaca koinfekcji ziemniakéw wiroidem PSTVd enkapsydowanym w
czasteczkach wirusow roslinnych.

Temat 8: Sekwencjonowanie genomu drozdzy i analiza genomu drozdzy
Zespot: prof. Joanna Rytka, dr Robert Gromadka, mgr R6za Kucharczyk,
mgr Andrzej Migdalski, dr Marek Zagulski, Beata Babinska, Matgorzata Ostrowska.

Uprzednio wykazano, ze produkt genu KRR! bierze udzial w procesie dojrzewania
rRNA. Na drodze mutagenezy ukierunkowanej otrzymano mutanta krri-1, ktoéry jest
niezdolny do wzrostu w temp. 15°C, ten wyrazny fenotyp umozliwia izolacje¢ funkcjonalnych
supresorow mutacji. Rozpoczeto izolowanie supresorow mutacji krri-1 z wielokopijnego
banku genow S.cerevisiae. Dotychczas wyizolowano dwa geny, ktorych produkty suprymuja
mutacje krri-1. RRP46 koduje podjednostke 3’->5’ egzonukleazy zaangazowanej w proces
obrobki 7S rRNA, TRM4 koduje m® C- metylo-transferaze tRNA.

Kontynuowano badania zmierzajace do wyjasnienia funkcji nowoodkrytego genu
CCZ1. Wykazano, ze bialko Cczlp jest niezbedne do prawidlowej fuzji pecherzykow
prewakuolarnych z btong wakuoli.

Zespo6t bral udzial we wstepnym projekcie sekwencjonowania genomu Paramecium
tetraurelia. Zsekwencjonowano okoto 1% genomu.
Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazanie, ze biatko Cczl1 jest niezbedne do prawidlowego przebiegu ostatniego etapu w
transporcie biatek do wakuoli.
PUBLIKACIJE:3462, 3463, 3479,3497,3515, 3529,3530,166/N, 172/N, 183/N,1419/A
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Temat 10: Udzial chromosomowego i pozachromosomowego DNA w réznicowaniu
komorek roslinnych

Zespot: prof. Jerzy Buchowicz, dr hab. Barbara Mazus, dr Marta Dobrzanska,

dr Elzbieta Kraszewska, dr Barbra Kroczynska, dr Maria Bucholc, dr Blanka Szurmak,
mgr Cezary Krysiak, mgr Arkadiusz Ciesielski

Uszkadzanie DNA i hamowanie embriogenezy somatycznej przez mikroczgstki
metalicznego wolframu, zaobserwowane pierwotnie jako uboczny efekt transformacji
biolistycznej, wskazatly na celowo$¢ poznania szczegotow interakcji migdzy DNA i
wolframem. Stwierdzono, ze uszkodzenia DNA powodowane sa przez wolfram elementarny
(W), a nie jego zwigzki lub jony, jakie moga powstawaé po wstrzeleniu mikroczastek do
tkanki roslinnej. Uszkodzenia te ograniczajg si¢ do nielicznych pegknig¢ jednej lub obu nici
natywnego DNA. Reakcja przebiega wystarczajaco szybko bez potrzeby podwyzszania
temperatury, obnizania pH lub dodawania katalizatorow z zewnatrz. Widocznie DNA, w
wyniku kontaktu z mikroczastkami wolframu, sam staje si¢ czynnikiem katalizujacym
ograniczong autodegradacje.

We wspoélpracy z prof. J. Miernykiem (Univ. of Missouri, Columbia, USA)
skonstruowano wektor dla wydajnej ekspresjii genu kodujacego roslinne biatko opiekuncze
At]2 w drozdzach Pichia pastoris. Produkt ekspresji wykazywatl aktywnos$¢ biologiczng w
bakteriach i ro$linach wyzszych. Czg$¢ Zespolu uczestniczy tez w realizacji programu
wyprzedzajacego PW4  (Klonowanie roslinnych genow naprawy DNA metoda
komplementacji mutacji bakteryjnych), ktory podlega odrebnej sprawozdawczosci.
Najwazniejszy wynik badawczy:

Wykazano, ze natywny DNA, w obecno$ci mikroczastek metalicznego wolframu, nabiera
cech deoksyrybozymu katalizujacego wtasna, ograniczong degradacje.
PUBLIKACIJE: 3488, 1443/A

Temat 12: Wystepowanie i rola lipidow prenylowych i prenylowanych bialek

w tkankach roslinnych. Badania struktury i biosyntezy

Zespot: prof. Tadeusz Chojnacki, Jozefina Hertel, dr Wiestaw Jankowski, mgr Anna Nowak
(od 15.10.00), mgr Karolina Skorupifiska-Tudek, doc. Ewa Swiezewska,

mgr Matgorzata Wanke, mgr Vo Si Hung (do 15.11.00).

Kontynuowano badania w uktadach in vitro nad biosynteza i wewnatrzkomorkowym
transportem lipidéw terpenoidowych w szpinaku, we wspotpracy z prof. G. Dallnerem z
Uniwersytetu w Sztokholmie. Ukonczono badania nad charakterystyka roslinnej Rab
prenylotransferazy (praca doktorska -Hung Vo Si). Kontynuowano badania nad
mechanizmem wczesnych etapéw biosyntezy poliprenoli w komorkach Coluria geoides.
Opracowano nowe techniki izolacji poliprenoli i dolicholi. Badania te prowadzono we
wspolpracy z zespotami: prof. M. Furmanowej z Akademii Medycznej w Warszawie, prof.
M. Rohmera z Uniwersytetu Pasteura w Strasburgu i dr J. Olssona z Karolinska Institutet w
Sztokholmie. Kontynuowano dziatalnos$¢ ,,Kolekeji Poliprenoli”; prezentowano (J. Hertel)
preparaty poliprenylowe na Migdzynarodowej Wystawie (Targi Materiatlow i Aparatury
Analityczne] w Warszawie, luty 00) oraz wprowadzono grupe preparatéow poliprenylowych
do katalogu polsko-niemieckiej firmy ,,Promochem”.
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Przeprowadzono badania zawartosci i typu poliprenoli w tkankach kilkuset ro$lin
obejmujacych odlegle grupy systematyczne w tym szczegdtowe badania gatunkow
nalezacych do rodzaju Rhododendron (dr R. Ranjan - stypendysta, University College Bihar,
India, dr V. George, Institute of Tropical Plants, Trivandrum, India, mgr A. Marczewski,
Ogroéd Botaniczny CZRB PAN, Powsin). Prowadzono (dr W. Jankowski) we wspolpracy z
SGGW-AR w Warszawie badania nad wptywem poliprenoli na wzrost drobnoustrojow (St.
aureus, Bacillus sp., E. coli oraz szczepy Fusarium). Dr W. Jankowski byl ko-promotorem
dwu prac magisterskich obejmujacych te tematyke oraz wspolpracowat w badaniach Z-du
Mikrobiologii Rolnej (prof. M. Fabianska) obejmujacych monitoring
enteromikroorganizméw u zwierzat hodowlanych. Badania te zmierzaja do zastapienia
preparatami probiotycznymi (Bifidobacterium) stosowanych w paszach, antybiotykow.
Najwazniejszy wynik badawczy:

Opracowanie nowej metody oznaczania aktywno$ci Rab prenylotransferazy oraz metodyki
wydzielania czystych poliprenoli przy pomocy HPLC.

PUBLIKACIJE: 3464, 3484, 3499, 3514, 3534, 1358/A, 1386/A, 1397/A, 1398/A, 1399/A,
1400/A,1401/A, 1441/A, 1451/A, 1453/A, 1466/A, 1467/A,1492/A, 1493/A, 1502/A, 171/N

Temat 14: Izolacja i charakterystyka bialek roslinnych uczestniczacych w procesach
fosforylacji

Zespot: prof. Grazyna Muszynska, dr hab. Grazyna Doborowolska, dr Jadwiga Szczegielniak,
mgr Joanna Trojanek, mgr Olubunmi S. Awotunde, mgr Anna Kelner, mgr Maria Klimecka
(od 1.10.2000 r.), mgr Monika Mikotajczyk (do 31.10.2000 r.)

W badaniach zmierzajacych do wyjasnienia roli biologicznej odwracalnej fosforylacji
biatek w roslinach oraz struktury i funkcji roslinnych kinaz i fosfataz biatkowych:
(-) podjeto proby klonowania kinaz serynowo-treoninowych zaleznych od wapnia i
fosfolipidow;
(-) sklonowano i zsekwencjonowano gen kodujacy podjednostke katalityczna o kinazy
biatkowej CK2. Wykazano, ze biatko kodowane przez ten gen rézni si¢ w domenie N-
koncowej od uprzednio poznanych podjednostek katalitycznych kinazy biatkowej CK2, co
moze wskazywac na specyficzng funkcje tego biatka w roslinach;
(-) okreslono specyficznos¢ substratowg kinaz fosforylujacych tyrozyne i kinazy serynowo-
treoninowej p42 aktywowanej przez stres osmotyczny;
(-) wykazano, ze w transformowanych genem kodujacym delta-9-desaturaze, komorkach
kukurydzy o zwigkszonej plynnosci bton, obecna jest aktywna forma 35 kD kinazy
biatkowej. Aktywno$¢ tej kinazy jest znacznie wyzsza w transformantach poddanych niskiej
temperaturze,
(-) wykazano, ze tubulina, odgrywajaca istotng rol¢ w budowie i podziale komorki, wigze si¢
z roslinng fosfatazg biatkowa typu 2A.
Najwazniejszy wynik badawczy:
Transformacja komoérek kukurydzy genem desaturazy zwicksza aktywnos¢ (lub ekspresje) 35
kD kinazy bialkowej, ktora prawdopodobnie jest elementem systemu obrony przeciwko
stresowi zimna.
PUBLIKACIJE: 3465, 3476, 3485, 3489, 3492, 1454/A, 1481/A, 162/N, 174/N, 191/N.
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Temat 16: Enzymy nukleolityczne roslin wyzszych
Zespot: dr hab. Anna Przykorska, prof. dr hab. Jan W. Szarkowski, dr Elzbieta Kuligowska,
mgr Karina Solecka, mgr Krzysztof Olszak, Danuta Klarkowska.

Nasze badania wykazaty, ze nukleaza ChS z chloroplastoéw pszenicy posiada wysoce
specyficzng aktywno$¢ wobec struktur typu 5°-flap (rozgalezione struktury tworzace si¢ w
czasie replikacji, rekombinacji 1 reperacji DNA) i prawdopodobnie jest roslinnym
odpowiednikiem szerokiej rodziny 5’ nukleaz. W celu zbadania mechanizmu dziatania
nukleazy ChS na struktury typu 5° flap, skonstruowali§my syntetyczne substraty DNA, w
ktorych koniec 5’ hybrydyzowany byl z oligonukleotydami, lub tez wiazany z pozostatg
czgscia DNA. Uzyskane wyniki wskazuja, ze nukleaza ChS wykorzystuje inny, niz
dotychczas proponowane, mechanizm dziatania, i nie wymaga obecnosci niesparowanego 5’
konca DNA.

Kontynuowaliémy badania nad kontrolg ekspresji genu arginazy u Aspergillus
nidulans, poprzez bezposrednie oddziatywanie argininy z 5° UTR mRNA. Sklonowany
wcezesniej strukturalny gen arginazy A. nidulans daje czasteczki mRNA roznigce si¢
dtugoscig S’UTR w zalezno$ci od obecnos$ci lub nieobecnosci argininy w pozywce. Roznice
w dlugosci sekwencji 5° UTR moga wynika¢ np. z réznic w dojrzewaniu 5’ konca pre-
mRNA. Stosujac sondy enzymatyczne i chemiczne, badalismy struktur¢ drugorzgdowsg 5’
UTR mRNA arginazy w obecnosci i nieobecnosci argininy. WykazaliSmy, ze w pewnych
warunkach arginina moze wigzac si¢ z 5 UTR mRNA agaA i w ten sposob zmienia¢ jego
strukture drugorzgdows, co mogloby odgrywacé zasadnicza role w regulacji translacji genu
agaA. Analizujac obszary mRNA chronione przed dzialaniem nukleazy przez argining
postulowali$my potencjalne miejsca wigzania argininy z badanym mRNA.

Przeprowadzilismy dalszy etap badan nad rola struktury tRNA w ewolucji kodu
genetycznego. Uzyskane wyniki sg zgodne z hipoteza, ze ser-tRNAcag, ktory odczytuje
leucynowy kodon CUG jako kodon seryny, pochodzi najprawdopodobniej z ser-tRNA, a
przepisanie kodonu CUG odbywalo si¢ z udziatem przejsciowej formy tRNA o podwojnym
antykodonie.

PrzeprowadziliSmy charakterystyke specyficznosci rybonukleazy T84 z ludzkich
komoérek nowotworowych, oraz opracowaliSmy warunki wykorzystania tego enzymu do
sekwencjonowania RNA.

Rozpoczglismy badania majace na celu charakterystyke struktury przestrzennej
ludzkich tRNA mitochondrialnych, oraz zmian w tej strukturze zwigzanych z
wystepowaniem zespotéw chorobowych u ludzi.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazanie, ze arginina wiazac si¢ z 5 UTR mRNA zmienia jego strukture drugorzedows.
PUBLIKACIE: 1378/A, 1473/A, 1491/A, 1501/A, 184/N
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Temat 17: Kultury tkankowe i komérkowe ziemniaka — patogeny oraz transformacja
roslin

Zespot: doc. dr hab. Bernard Wielgat, prof. dr hab. Lidia D. Wasilewska (1/3 etatu),

dr Urszula Maciejewska, dr Anna Szczerbakowa, mgr Lidia Polkowska-Kowlaczyk,

mgr Danuta Boltowicz

Podniesienie poziomu genetycznej odpornos$ci ziemniaka uprawnego (Solanum
tuberosum) na zarazg ziemniaczang wywolana Phytophthora infestans mozna probowac
uzyska¢ technikg transformacji i somatycznej hybrydyzacji wykorzystujac dzikie gatunki
Solanaceae jako dawcg cech odpornosci.

Protoplasty izolowane z S. nigrum (6x), S. bulbocastanum (2x) 1 S. pinnatisectum (2x)
poddawano fuzji w roznych kombinacjach z protoplastami izolowanymi z S. fuberosum linii
Zel-1136 (2x), H-8105 (2x) i DG 81-68 (2x). Poprzednio uzyskano wiele mieszancoéw
somatycznych S. ngr + S. thr Zel-1136. Obecnie wykazano, ze 16 mieszancéw posiada
stopien odpornosci wyzszy lub poroéwnywalny do niz odpornego S. ngr. Ploidalnos¢
mieszancow jest wysoka (ok. 8x) tzn. ok. 96 chromosomdw (badania w toku), przeto dalsze
prace majace na celu redukcje cech niepozadanych uzytkowo moga by¢ czasochtonne.
Podjeto wigc szereg prob uzyskania mieszancéw o nizszej plaidalnosci. Protoplasty z
S. bulbocastanum (2x) 1 S. pinnatisectum (2x) poddano fuzji, zarowno symetrycznej jak i
asymetrycznej, z diploidalnymi liniami S. tbr. Metodg RAPD potwierdzono uzyskanie kilku
mieszancow symetrycznych S. blb + S. thr H-8105 lecz poziomu ich odpornosci na
P.infestans byt zblizony do do$¢ niskiej odpornosci formy rodzicielskiej S. tbr. Podobnie,
regeneranty uzyskane z fuzji asymetrycznej (cybrydy) byly wrazliwe na P. infestans.

Kontynuowano rowniez badania reakcji zwiazanych z synteza reaktywnych form
tlenu (RFT) w lisciach ziemniaka jako wczesnej odpowiedzi rosliny na atak P. infestans.
Badania przeprowadzono na formach rodzicielskich: odpornym S. ngr i wrazliwym S. tbr H-
8105. W lisciach S. thr wysokiej akumulacji RFT nie towarzyszyt podwyzszony poziom
peroksydacji lipidow. Wykazano za§ wysoka aktywnos$¢ lipoksygenazy w lisciach S. ngr,
ktora byta skorelowana z podwyzszonym poziomem peroksydacji lipidow oraz stosunkowo
niska produkcja RFT. Sugeruje si¢, ze gatunek ziemniaka wrazliwy na P. infestans reaguje
wzmozong syntezg RFT, ktére mogg hamowac¢ aktywnos¢ lipoksygenazy, a tym samym jej
udzial w strategii obronnej rosliny przed patogenem.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Utworzenie kolekcji mieszancoOw somatycznych ziemniaka o réoznym stopniu odpornosci na
P. infestans.

PUBLIKACIJE: 3469, 1357/A, 1396/A, 1461/A, 1462/A

Temat 18: Molekularne regulacje syntezy glikokoniugatéw w komdérkach drozdzy i
niektorych grzybéw nitkowatych (Trichoderma i Aspergillus)

Zespot: prof. dr hab. Grazyna Palamarczyk, dr Joanna Kruszewska, mgr Urszula Lenart,
mgr Anna Zakrzewska , doktorantki: mgr Kariona Grabinska, mgr Anna Janik

W okresie sprawozdawczym kontynuowano nastepujaca tematyke badawcza:
a/ Glikozylacja i sekrecja biatek w Trichoderma reesei 1 Aspergillus nidulans.

Stwierdzono, ze podwyzszonej sekrecji bialek towarzyszy zwiekszony poziom
transkrypcji genow mpgl( kodujacy guanylotransferaze: Man-1P: GTP) a takze dpml
(syntaza mannozofosfodolicholu; DPMS). Natomiast homologiczna nadekspresja genow
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dpml i mpgl nie miata wptywu na sekrecj¢. W przypadku nadekspresji mpg! obserwowano
natomiast hyper-glikozylacje wydzielanych biatek. Zastosowanie inhibitora N-glikozylacji
(tunikamycyna) 1 analiza zwigzanych z biatkiem cukrow pozwolily nam stwierdzi¢, ze
hyperglikozylacja polega na wydluzaniu oligosacharydéw mannozowych zwigzanych z
biatkiem poprzez grupe hydroksylowa seryny/treoniny wigzaniami O-glikozydowymi.
Otrzymane wyniki sugeruja, ze ilo$¢ potencjalnych miejsc O-mannozylacji biatka jest Scisle
regulowana, natomiast poprzez zmiany poziomu dostepnej w komérce GDPMan mozna
regulowa¢ dlugos$¢ zwigzanych z biatkiem tancuchow cukrowych.

Nadekspresja drozdzowego genu DPM1 w mtancie Aspergillus nidulans, o obnizonej
aktywnosci DPMS powodowala podwyzszenie poziomu sekrecji biatek, gromadzonych
przede wszystkim w przestrzeni periplazmatycznej komoérki. Obserwowano takze zmiany
ultrastrukturalne, polegajace na akumulacji zwigkszonej ilo$ci pgcherzykow sekrecyjnych.

b/ Badanie wzajemnego oddzialywania bialek w szlaku biosyntezy steroli i dolicholi w
Saccharomyces cerevisiae.

Za pomocg drozdzowego systemu dwuhybrydowego wykazano wczesniej interakcje
pomigdzy syntaza dwufosforanu farnezylu (FPP-S) a bialkiem Yta7p uwazanym za
podjednostke regulatorowa drozdzowego proteasomu 26S. FPP-S jest centralnym enzymem
szlaku odpowiedzialnym za syntez¢ FPP, bedacego substratem dla syntezy koncowych
metabolitow takich jak: sterole, dolichole i tancuch boczny ubichinonu. Badania stabilnos$ci
FPP-S w mutantach o ograniczonej aktywnosci proteasomalnej nie potwierdzilty mozliwosci
degradacji FPP-S przez proteasom. Natomiast zastosowanie inhibitorow szlaku biosyntezy
(lowostatyna) oraz zbadanie poziomu ekspresji genow cis-prenyltransferazy (RER2 1 SRT1)
potwierdzito ewentualng regulacyjna role Yta7p w indukcji biosyntezy dolicholi.
Najwazniejszy wynik badawczy:

Znalezienie zalezno$ci pomiedzy wewnatrzkomorkowym poziomem GDPMan a strukturg
oligosacharydéw O-glikoprotein 7. reesei.

Stwierdzenie regulacyjnej roli biatka Yta7 w biosyntezie dolicholi w S.cerevisiae.
PUBLIKACIJE: 3515, 1382/A, 1384/A, 192/N

Temat 20: Genetyka i biologia molekularna grzybéw

Temat 20.1: Kontrola funkcji mitochondriéow przez jadro komérkowe u drozdzy
S. cerevisiae

Zespot: doc. Magdalena Boguta, dr Agnieszka Chacinska, dr Jerzy Smagowicz,

mgr Krzysztof Pluta, mgr Joanna Wiwatowska, mgr Barbara Szczes$niak,

mgr Matgorzata Jakubiec

Opisany w literaturze drozdzowy prion [PSI] jest nierozpuszczalng formg czynnika
terminacji translacji cytoplazmatycznej, Sup35p. W naszej pracowni zidentyfikowano prion
[PSI] w supresorowych mutantach tRNA pozbawionych izopentenylacji. Mutanty te
wykorzystano do sklonowania genu drozdzowego SSBI, ktorego nadekspresja powoduje
zniesienie fenotypu prionu [PSI]. Nalezy zaznaczy¢, ze jedynym opisanym do tej pory w
literaturze czynnikiem inaktywujacym prion [PS/] u drozdzy byto biatko Hsp104, ktére w
przeciwienstwie do Ssbl, nie posiada homologéw u organizméw wyzszych.

Analiza genetyczna doprowadzita do zidentyfikowania prionu [PSI] takze w szczepie
nam9-1 zawierajagcym zmutowane bialtko rybosomu mitochondrialnego. Wykazano, ze
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obecno$¢ prionu [PSI] prowadzi do defektu oddechowego tego szczepu. Jest to pierwszy,
poznany dotychczas przyktad wptywu [PSI] na funkcjonowanie mitochondriow. Inaktywacja
prionu [PSI] w mutancie nam9-1 powoduje zniesienie defektu oddechowego co wigze si¢ ze
zwigkszeniem stabilnosci Cox2 syntetyzowanego przez rybosomy mitochondrialne.
Otrzymane wyniki sugerujg istnienie specyficznych powiazan pomiedzy translacja
cytoplazmatyczng i translacja mitochondrialng lub/i wydarzeniami post-translacyjnymi,
prowadzacymi do wlgczania Cox2p w kompleks oksydazy cytochromowe;.

Stwierdzono, ze jadrowe supresory mit, wyizolowane w Zaktadzie Genetyki w latach
80-tych sa mutacjami w genie MRF! kodujacym czynnik terminacji mitochondrialne;j.
translacji. Zidentyfikowane nastepujace mutacje mrfl: nam3 2Ser—lle; RI13 —
1 Arg—Gly; R16 — > Arg—Ile; R780 —'“*Pro—Cys. Zroznicowanie efektow fenotypowych
wymienionych mutacji moze poshuzy¢ jako kryterium zlokalizowania funkcjonalnych domen
w biatku Mrfl.

Kontynuowano prace nad funkcjg biatka Mafl. Doswiadczenia w systemie in vitro
wykazaty podwyzszony poziom produktéow transkrypcji polimerazy III RNA w mutancie
mafl-1, podczas gdy transkrypcja z udzialem polimerazy I nie byta zmieniona. Wykazano
immunoprecypitacj¢ biatka Mafl z podjednostkami polimerazy III RNA: C160, C82, AC40 i
C34. Wyniki te, wraz z otrzymanymi w poprzednim okresie sprawozdawczym, pozwalaja na
stwierdzenie, ze Maf1 jest represorem RNA polimerazy III. Bialko o analogicznej funkcji nie
zostato dotychczas znalezione u drozdzy.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Wykazano, ze Mafl jest represorem polimerazy Il u drozdzy. Stwierdzono, ze biatko Ssbl
ma zdolno$¢ inaktywacji prionu [PSI] u drozdzy.

PUBLIKACIJE: 3472, 3513,3532, 3533, 1439/A, 1484/A, 1498/A,1499/A, 170/N, 177/N,
199/N, 3/M, 12/M

Temat 20.2: Genetyczna regulacja metabolizmu w drozdzach S.cerevisiae

Zespot: prof. Joanna Rytka, dr Anna Chelstowska, dr Monika Goéra, dr Anna Kurlandzka,
dr Marek Skoneczny, mgr Agnieszka Biatkowska, mgr Krzysztof Flis,

mgr Ewa Grzybowska, mgr Monika Wysocka

Rozpoczgto charakterystyke gendéw kodujacych biatka wykazujace interakcje z
ostatnim enzymem szlaku biosyntezy hemu-ferrochelataza. Wyniki poprzednich do§wiadczen
wskazaly na mozliwos¢ wspotdziatania ferrochelatazy z biatkami Yjr003c i Ycr086w o
nieznanej funkcji, a takze ze znanymi biatkami: klatryna (Chclp) 1 podjednostka proteasomu
26S (Hrd2p). Zbadano fenotypy mutantow yjr003cA i Ycr086wA oraz podwojnych mutantow
niosgcych dodatkowo mutacje heml5A4. Znaleziono, ze mutant Ycr086wA jest nadwrazliwy
na dziatanie jonéw Mn’" oraz na podwyzszone stezenia benomylu. Wykazano, ze biatko
Yjr003cp jest zlokalizowane w wewngtrznej btonie mitochondrialnej, za§ YcrO86wp jest
biatkiem jadrowym. W mutancie ChclA stwierdzono zaburzenia w transporcie zelaza.
Wyniki uzyskane z zastosowaniem systemu dwuhybrydowego wskazaly na interakcje
pomigdzy czasteczkami ferrochelatazy drozdzowe;j.

Mutanty hem” wykorzystano w poszukiwaniu czynnikdw regulujacych synteze
enzymow peroksysomalnych. Wykazano, ze ekspresja genéw kodujacych biatka
peroksysomalne jest regulowana przez tlen i hem . W odréznieniu od wigkszosci gendéw
podlegajacych tej regulacji indukcja przez tlen ekspresji genow FOXI (oksydaza acylo-CoA),
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CTAl (katalaza A), PASI (Paslp- bialko o nieznanej funkcji, niezbedne w biogenezie
peroksysomdow- ang. peroxisome assembly) zachodzi bez posrednicta hemu.

W dalszym ciggu obiektem badan byt gen /RRI, ktérego produkt jest sktadnikiem
kohezyny. W systemie dwuhybrydowym stwierdzono, ze produkt genu YHRI36¢ koduje
biatko oddziatujace z Irrlp. To biatko o nieznanej funkcji wykazuje podobienstwo do
ludzkiej kinezyny KIF3B. Delecja YHR36¢ nie powoduje $mierci komorki. Biatko Yhrl136¢
wystepuje w jadrze komdérkowym i prawdopodobnie oddziatuje z wrzecionem mitotycznym.
Najwazniejszy wynik badawczy:

Wykazanie, ze indukcja przez tlen ekspresji gendw kodujacych biatka peroksysomalne
zachodzi bez posrednicta hemu.

PUBLIKACIJE: 3462, 3463, 3472, 3479, 3497, 3520, 3521, 3522, 3529, 3530, 1440/A,
1444/A, 172/N, 187/N, 1/M

Temat 20.3: Genetyczna kontrola szlakéw metabolizmu siarkowego u grzybéw

Zespot: prof.dr hab. Andrzej Paszewski, dr Jerzy Brzywczy, dr Beata Burzynska,

dr Marcin Grynberg, dr Renata Natorff, dr Matgorzata Piotrowska, dr [rmina Lewandowska,
dr Marzena Sienko, mgr Magdalena Kacprzak

Stwierdzono u Aspergillus nidulans zréoznicowany wptyw specyficznego dla
metabolizmu siarkowego czynnika transkrypcyjnego METR na ekspresje gendéw struktury
kodujacych enzymy tego metabolizmu oraz biatka regulatorowe o negatywnym dziataniu
(SCON). Biatko METR z podstawiong domeng bZIP z homologicznego biatka CYS3 z N.
crassa jest aktywne biologicznie, jednak cat biatko CYS3 nie jest w 4. nidulans
funkcjonalne.

Sklonowany zostal gen metd kodujacy reduktazg metylenotetrahydrofolianowa.
Poniewaz produkt reakcji - metylotetrahydrofolian - jest niezbednym aktywatorem g-syntazy
cystationinowe] - enzymu szalku biosyntezy metioniny, mutanty w tym genie wykazywaty
cechy fenotypowe wskazujace na brak aktywnosci tego wilasnie enzymu i byly blednie
klasyfikowane. Obecnie trwajg prace nad regulacja ekspresji genu metA.

W  badaniach poréwnawczych nad metabolizmem siarkowym u grzybow
wykazaliSmy, ze Schizosaccharomyces pombe ma swoistg organizacje tego metabolizmu
charakteryzujaca si¢ brakiem szlaku tzw. odwrotnej transsulfurylacji umozliwiajacego
wydajne przeksztatlcanie metioniny do cystein. Pokazano, ze u tego grzyba cysteina jest
niskoczasteczkowym efektorem w systemie metabolicznej represji siarkowej. Wynik ten
potwierdza uniwersalng role regulacyjng tego aminokwasu.

Najwazniejszy wynik badawczy::

Wykrycie syntazy metioninowej u grzybéw mogacej wykorzystywa¢ dwa donory grupy
metylowe;j.

PUBLIKACIJE:3510, 3518, 3523, 1376/A, 1381/A, 168/N
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Temat 20.4: Rola polimeraz DNA w procesach naprawy DNA u drozdzy
Zespot: prof. dr hab. Witold Jachymczyk, prof. dr hab. Jerzy Zuk,
dr Hanna Baranowska-Wyszomirska, mgr. Agnieszka Hatas, techn. Zofia Policinska

1. Kontynuowano badania nad rolg polimeraz DNA w tym procesie. Zaj¢to si¢ badaniem
wptywu aktywnosci egzonukleaz 3°-5” w drozdzowych polimerazach elongacyjnych d i €.
Za pomocg mutagenezy sterowanej otrzymano odp. mutanty polimerazowe pozbawione
tej aktywnosci. Po odpowiedniej rekonstrukcji szczepow w celu wprowadzenia do nich
allelu genu /lys2ABgl stwierdzono, ze zaré6wno poziom mutacji spontanicznych jak i
,adaptacyjnych” fazy stacjonarnej znacznie wzrasta, przyczym wzrost mutacji
adaptacyjnych w szczepie pol2-04 (mutant polimerazy €) byt 10-cio krotny, a w szczepie
pol3-01 (mutant polimerazy 8) byt az 100-krotny w porownaniu do odp. szczepdw typu
dzikiego.Wskazuje to wyraznie na rolg polimerazy & w mutagenezie fazy stacjonarne;.
Ponadto stwierdzono, ze mutacje te nie wystepuja w sposob przypadkowy w DNA lecz
grupuja sie¢ w sekwencjach zawierajacych powtarzajace si¢ nukleotydy. Praca jest
przygotowana do druku

2. Kontynuowano réwniez badania nad wplywem gendéw odpowiedzialnych za
postreplikacyjng naprawe typu ,,Mismatch”. Zbadano wplyw nowoodkrytego genu MLH3
— homologu bakteryjnego genu MutL. Delecja tego genu w drozdzach podnosi poziom
badanych rewersji ok. 3 —krotnie, natomiast w mutantach podwdjnych z dodatkowsg
delecja genu MLHI czestos¢ rewersji wzrasta 10-cio krotnie, a z dodatkowa delecja genu
PMS1 az100-krotnie. w porownaniu do mutanta Am/h3. Praca jest w przygotowaniu do
druku

3. Prowadzone sg rowniez badania wplywu genéw naprawy DNA — RAD3, RADIS oraz
RADS52 i RADS51, ktore w roznym stopniu uczestnicza w procesie naprawy DNA przez
rekombinacj¢. Stwierdzono, ze za wyjatkiem genu RAD3, mutanty pozostatych genow
wykazuja znaczacy wplyw na wzrost czgstosci rewersji genu lys2- 1 ade2-, w pordwnaniu
do szczepow typu dzikiego, - podobnie jak wczesniej zbadany mutant genu R4D6. Dalsze
badania sg w toku.

4. Wyniki prac przedstawionych w p. 1 i 2 stanowig podstawe pracy doktorskiej mgr
Agnieszki Halas, ktorej obrona przewidziana jest w marcu 2001r.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Potwierdzenie roli polimerazy 0 i jej aktywnosci sprawdzajacej oraz wspotdziatania genow

MLH3-PMS1 w procesach mutagenezy zachodzacych w niedzielacych si¢ komorkach

drozdzy.

Temat nr 20.5: Mechanizmy transportu bialek u drozdzy S. cerevisiae
Zespot: doc dr hab. Teresa Zotadek, mgr Beata Gajewska, mgr Joanna Kaminska,
Marta Kwapisz (od 1.11.2000)

Rsp5p, ligaza ubikwitynowo-biatkowa, odgrywa istotng role w procesie endocytozy u
drozdzy. W celu zbadania roli w endocytozie poszczegdlnych domen WW Rsp5Sp, ktore
posrednicza w interakcjach z innymi biatkami, skonstruowano metoda mutagenezy in vitro
mutanty rsp5-wl, rsp5-w2 1 rsp5-w3. Poszczegdlne domeny WW RspSp okazaly sie
nieistotne dla zycia komorki, gdy pozostate domeny WW byly niezmienione.
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Sprawdzono, czy pojedyncze domeny WW moga spetnia¢ funkcje istotne dla zycia
komorki gdy pozostate domeny WW sa zmutowane. Skonstruowano mutanty podwdjne i
potrojne rspS-wiw2, rsp5-w2w3, rspS-wiw3 i rspS-wiw2w3 1 sprawdzono czy podtrzymuja
one zycie komorki w obecnosci delecji rsp3: . kan. Tylko mutant rspS-wlw2 byt zywotny, co
wskazuje, ze tylko domena WW3 Rsp5p jest wystarczajaca do pehienia istotnych funkcji
przez Rsp5p.

Zbadano wptyw mutacji rsp5-wli, rsp5-w2 i rsp5-w3 na endocytoze ptynéw (marker
Lucifer Yellow), na endocytoze permeazy uracylu Furdp i na jej degradacje. Stwierdzono, ze
domena WW3 jest bardzo istotna dla wszystkich tych procesow. Domena WWI1 jest
potrzebna do endocytozy ptynéw, a WW2 nie. Domena WW?2 jest natomiast wazna dla
internalizacji i degradacji w wakuoli Furdp.

Metodg immunofluorescencji zbadano lokalizacj¢ komdrkowa zmutowanych biatek
HA-Rsp5Sp-wl, HA-Rsp5p-w2, HA-Rsp5p-w3 i poréwnano z biatkiem typu dzikiego.
Stwierdzono, ze domeny WW nie odgrywajg roli w dystrybucji HA-Rsp5p w komorce.
Frakcjonowano komorki i analizowano frakcje przez Western blot. Znaleziono HA-Rsp5p we
frakcji organellarnej, ale nie w jadrze, ani nie w mitochondriach. Wykazano, ze HA-Rsp5p
jest luzno zwiazane z btonami od strony cytozolu gdyz jest odptukiwane przez Tirton X-100 i
mocznik.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Wykazanie, ze Rsp5Sp bierze udzial w endocytozie biatek na co najmniej dwoch etapach.
Ubikwitynacja i selekcja ubikwitynowanego biatka do pecherzyka endocytarnego zalezy od
domen WW3 i WW2 Rsp5p. Rsp5p prawdopodobnie ubikwitynuje tez jakies biatko z aparatu
warunkujacego internalizacj¢ pecherzyka endocytarnego (np. biatko wptywajace na szkielet
aktynowy) i funkcja ta zalezy od domen WW3 i WW1.

PUBLIKACIJE: 3466, 3472, 176/N, 1385/A, 1453/A, 1476/A, 1483/A

Temat 21. Regulacja metabolizmu siarkowego u prokariontow
Zespot: doc. dr hab. Monika Hryniewicz, dr Roksana Iwanicka-Nowicka,
mgr Anna Lochowska, mgr Tomasz Bykowski, mgr Malgorzata Witkowska (od 1.10.2000)

Zakonczono cykl badan nad wlasnosciami 20 zmutowanych wariantow regulatora
transkrypcyjnego CysB E. coli. Ustalono funkcje poszczegdlnych domen biatka CysB w
wigzaniu z DNA, w oddzialywaniu z induktorem oraz w oligomeryzacji. Wykazano, ze
mutacja w regionie ,,turn” motywu helix-turn-helix (HTH) uszkadza specyficznie funkcje
pozytywnej kontroli CysB nie wplywajac na wigzanie biatka z DNA oraz jego interakcje z
induktorem. Region ,turn” HTH jest zatem potencjalnym miejscem kontaktu CysB z
polimerazg RNA (praca przyjeta do druku w J. Biol. Chem).

Kontynuowano badania nad molekularnym mechanizmem regulacji transkrypcyjnej
genow ssi (sulfate starvation-inducible) z udziatem biatek regulatorowych CysB, Cbl i IHF.
Wykazano, ze transkrypcja inicjowana w regionach promotorowych operonow tau i ssu
(nalezacych do klasy ssi) nie zachodzi in vitro przy uzyciu matryc liniowych. Opracowano
system transkrypcji in vitro inicjowanej na matrycach plazmidowych (w formie CCC),
zawierajacych promotory genow ssi. Wykazano, ze synteza transkryptu genu ssu zachodzi
wydajnie 1 specyficznie w obecnosci biatka Cbl natomiast nie wymaga obecnosci CysB i
IHF. Wykazane wczesniej wigzanie CysB i IHF w regionach promotorow ssi odgrywa zatem
prawdopodobnie rolg w utrzymaniu wiasciwej topologii chromosomalnego DNA w tych
regionach, niezbednej dla aktywacji transkrypcji przez biatko Cbl. Rozpoczeto badania nad

42



wpltywem drobnoczasteczkowych kofaktoréw (siarczanu i produktéw jego redukcji oraz O-
acetyloseryny i jej pochodnych) na inicjacje transkrypcji indukowanej przez regulator Cbl.

Rozpoczgto systematyczng analize mutacyjng regulatora Cbl (z zastosowaniem
ogolnej i ukierunkowanej mutagenezy).
Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazanie, ze domeny regulatora transkrypcyjnego CysB odgrywaja odrebne role w
wigzaniu biatka z DNA, oddziatywaniu z induktorem oraz wtasciwej kontroli pozytywne;j
zaleznych promotorow cys (prawdopodobnie rekrutacji polimerazy RNA).
PUBLIKACIJE: 1435/A, 197/N

Temat 22: Regulacja ekspresji genomu wirusa liSciozwoju ziemniaka
Zespot: prof. dr hab. Danuta Hulanicka, dr Ewa Sadowy, dr Marek Juszczuk,
Elzbieta Dziedowiec

Kontynuowano badania nad biologia molekularng wirusa liSciozwoju ziemniaka
(PLRYV). W trakcie poprzednio prowadzonych prac skonstruowano infekcyjny klon PLRV —
pBOK, w ktorym metoda ukierunkowanej mutagenezy otrzymano mutanty w ORF1 i1 ORF2,
kodujacych odpowiednio proteinaze i replikaze¢. Przeprowadzono badania mozliwosci
komplementacji pomigdzy poszczegdlnymi mutantami. Stwierdzono komplementacje
pomiedzy mutantami w proteinazie wirusowej a mutantem w replikazie, brak jest natomiast
wzajemnej komplementacji trzech mutantow w obrgbie ORF1. Ustalono rowniez, ze
obserwowana komplementacja nie jest zwigzana z rekombinacja RNA wirusowego ani
rewersjg poszczegolnych mutacji. W tym celu zastosowano technikg odwrotnej transkrypcji
tancuchowej polimerazy (RT-PCR).

Rownolegle prowadzono badania majace na celu wyjasnienie struktury i funkcji
produktu ORF1 - proteinazy . W tym celu otrzymano plazmidy zawierajace fragmenty cDNA
ORF1 w wektorze ekspresyjnym pET28. Otrzymano nadprodukcje¢ z biatka wirusowego w
indukowanych hodowlach E. coli, ktére nastepnie oczyszczono do homogennosci i
przekazano do dalszych badan prof. J. Otlewskiemu (Uniwersytet Wroctawski).

Roéwnolegle prowadzono prace nad wptywem sekwencji liderowej (SL) genomowego
i subgenomowego RNA (sgRNA) na translacje nizej potozonych ramek odczytu (ORF3 i
ORF4). Badania prowadzone in vitro i in vivo wykazaty, ze SL sg RNA reprymuje translacje

ORF3 i ORF4 oraz zmienia wzajemny stosunek syntetyzowanych bialek.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Po raz pierwszy wykazano, ze sekwencje liderowe reprymuja translacj¢ nizej potozonych
ramek odczytu.

PUBLIKACIJE: 3525, 167/N, 186/N, 1433/A, 1477/A, 1502/A
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Temat 25: Odpowiedzi komérek bakteryjnych i komoérek drozdzy na uszkodzenia DNA

Temat 25.1: Regulacja wiernosci replikacji DNA w komérkach bakteryjnych
Zespot: doc. dr hab. Iwona J. Fijatkowska, dr hab. Piotr Jonczyk,

mgr Magdalena Maliszewska-Tkaczyk, mgr Magdalena Ortowska,

mgr Aleksandra Lipowska, mgr Damian Gawel, Matgorzata Bialoskorka.

Ostatnie dwa lata przyniosly przetom w badaniach nad mechanizmem replikacji
uszkodzenej matrycy DNA. Wykazano, ze zarowno w komorkach bakteryjnych jak i
eukariotycznych istnieje szereg bialek o aktywnos$ci polimerazy DNA cechujacych sig
zmniejszong wierno$cig syntezy DNA. Obecnie przyjeta hipoteza zaklada, ze polimeraza
replikacyjna napotykajac na nieinstrukcyjne uszkodzenie matrycy, lub wstawiajac
niewlasciwy nukleotyd oddysocjowuje z duza czgstoscig od konca 3°’OH primera, a synteza
moze by¢ kontynuowana przez inng polimeraza o zmniejszonej wirnosci. W komodrkach
Escherichia coli zidentyfikowano dwie takie polimerazy DNA — polimerazg IV DNA (DinB)
oraz polimeraze V DNA (UmuD’C).

Celem naszych badan byto sprawdzenie czy rekrutacja polimerazy V DNA zachodzi
na jednej, czy na obu, syntetyzowanych niciach DNA (nici prowadzacej i nici opdznionej).
Nasze badania dotyczyly udzialu polimerazy V DNA w syntezie nieuszkodzonej matrycy
DNA.

Wykorzystujac skonstruowany w naszej pracowni system pozwalajagcy na pomiar
mutagenezy na dwoch niciach replikujacego sie¢ DNA (prowadzacej i opdznionej)
wykazali§my, ze indukcja polimerazy V DNA powoduje powstawanie wickszej ilosci mutacji
na nici opoznionej. Otrzymane wyniki potwierdzaja wysunigta w poprzednio opublikowanej
pracy hipoteze wedlug ktorej dysocjacja polimerazy replikacyjnej od matrycy DNA jest
istotnym mechanizm wplywajacy na wiernos¢ replikacji DNA. Zwigkszona czgstos¢
dysocjacji polimerazy replikacyjnej na nici opdznionej powoduje powstawanie dtugich
fragmentow jednoniciowego DNA. Obecnos¢ takich fragmentow umozliwia formowanie
nukleofilamentu RecA. Z danych in vitro wiadomo, ze obecno$¢ nukleofilamentu RecA jest
niezbedna dla rekrutacji i funkcjonowania polimerazy V DNA.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Wykazanie, ze w trakcie replikacji nieuszkodzonej matrycy DNA, w obecno$ci polimerazy V
DNA mutacje powstajg czesciej na nici opdznionej anizeli na nici prowadzacej DNA.
PUBLIKACIJE: 3517,1366/A, 1367/A, 1371/A, 1423/A, 1425/A

Temat 25.2: Mechanizmy odpowiedzi komérek Saccharomyces cerevisiae na
uszkodzenia DNA

Zespot: prof. dr hab. Zygmunt Ciesla, mgr Marta U. Fikus, mgr Piotr Mieczkowski,
mgr Piotr Koprowski

W poprzednich badaniach wykazalismy, ze gen DIN7, ktérego ekspresja jest
indukowana przez uszkodzenia DNA, jest specyficznie zaangazowany w metabolizm
mitochondrialnego DNA (mtDNA). Zwickszona synteza Din7p powoduje podwyzszenie
czgstosci powstawania mutantow petite oraz mutantow opornych na erytromycyng. Poniewaz
Din7p nalezy do rodziny nukleaz XPG, zaangazowanych w procesy reperacji lub replikacji
DNA, wysuni¢to hipoteze, ze efekt Din7p na stabilnos¢ mtDNA jest uwarunkowany jego
aktywnoscig nukleolityczng. W celu zweryfikowania tej hipotezy skonstruowano allel din7-
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D78A kodujacy zmutowang forme¢ Din7p, niosacego zmiane w silnie konserwowanej
sekwencji, ktora to zmiana w innych biatkach rodziny XPG powoduje utrate ich aktywnos$ci
enzymatycznej. Stwierdzono, ze zwigkszona synteza Din7p-D78A, w przeciwienstwie do
niezmienionego Din7p, nie powoduje podwyzszenia czgstosci powstawania mutantow petite i
mutantOw opornych na erytromycyng. Zwigkszona synteza Din7p-D78A nie doprowadza
rowniez do destabilizacji mikrosatelitarnych sekwencji obecnych w mtDNA, jak to ma
miejsce w przypadku dzikiego typu Din7p.

Poniewaz najblizszy homolog Din7p, Egzonukleaza I, bierze udzial w naprawie
btednie sparowanych zasad jadrowego DNA (MMR), podjelismy badania nad
mitochondrialnym odpowiednikiem tego systemu naprawy, a szczegélnie nad udziatem
biatka Mshlp w mutagenezie mtDNA. Stwierdzili§my, ze podwyzszony poziom Mshlp,
bedacego homologiem bakteryjnego biatka mutS, powoduje obnizenie czestosci powstawania
mutantOw opornych na erytromycyne, a wigc ma efekt antymutatorowy. W celu zbadania
specyficzno$ci tego antymutatorowego efektu Mshlp, skonstruowano allel mshl-R803W,
ktory koduje zmutowane biatko niosace zmian¢ w silnie konserwowanej w$réd homologow
mutS domenie wigzacej ATP. Okazalo sig, ze zwigkszona synteza msh1p-R803W, pomimo
obecnosci dzikiego typu Mshlp, powoduje umiarkowane podwyzszenie czgstosci mutantow
opornych na erytromycyng oraz dramatyczny wzrost mutacji w obrgbie sekwencji
mikrosatelitarnych poly GT. Ten dominujacy efekt mutatorowy jest zgodny z hipoteza, ze
Mshlp jest sktadnikiem biatkowego kompleksu odpowiedzialnego za mitochondrialny
odpowiednik systemu MMR.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Stwierdzenie dominujacego mitochondrialnego efektu mutatorowego biatka Mshl
zmienionego w domenie wigzacej ATP.

PUBLIKACIE: 3462, 3496, 1368/A, 1405/A, 1415/A

Temat 25.3. Komérkowe systemy naprawy uszkodzen alkilacyjnych w DNA
Zespot: doc. dr hab. Ewa Sledziewska-Gojska, dr Adrianna Skoneczna,
mgr Agnieszka Podlaska, mgr Justyna Redlak (od 1.X. 2000)

Proteasom to duzy, wielobiatkowy kompleks petnigcy funkcje gldéwnej proteazy w
komoérkach wszystkich organizmow eukariotycznych. Proteasom jest odpowiedzialny nie
tylko za eliminacj¢ z komorki nieprawidtowych, zle zwinigtych czy uszkodzonych biatek, ale
takze, jest zwigzany z regulacja szeregu procesow komorkowych.

Nasze uprzednie badania wykazaty, ze ekspresja genu UMP1, kodujacego mate biatko
opiekuncze zaangazowane w dojrzewanie proteasomu 20S u drozdzy, jest indukowana przez
traktowanie komorek metanosulfonianem metylowym (MMS) lub promieniowaniem UV. To
sugerowalo, ze UMPI nalezy do rodziny gendéw DIN- indukowanych przez uszkodzenia
DNA. Nie pozwalato to jednak na wykluczenie mozliwosci, ze sygnat powodujacy indukcje
ekspresji UMP1 zwigzany jest z modyfikacja biatek. Aby lepiej scharakteryzowac¢ nature tego
sygnatu badali$my indukcje ekspresji UMPI pod wptywem hydroksymocznika (HU), szoku
cieplnego lub nadtlenku wodoru. Wykazalismy, ze HU, ktéry blokuje synteze DNA 1 nie ma
wplywu na strukture biatek, powoduje wzrost ekspresji UMPI. Z kolei ani H,O, ani szok
cieplny, bedace modelowymi induktorami stresu generalnego, nie powoduja indukcji UMPI.
Te wyniki wiaza indukcje UMPI ze specyficzng odpowiedzig komoérek na uszkodzenia DNA
i sugeruja udziat UMPI, a posrednio proteasomu, w reperacji uszkodzen DNA. Zgodnie z ta
sugestig delecja UMPI prowadzi do nadwrazliwo$ci komorek drozdzy na uszkodzenia DNA
powstajace pod wptywem promieniowania UV. Jedyny znany obecnie zwigzek pomigdzy
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proteasomem i reperacja DNA tworzy biatko Rad23, ktére z jednej strony jest istotnym
elementem kompleksu rozpoznajacego uszkodzenia w procesie reperacji DNA przez
wycinanie nukleotydow (NER) , z drugiej strony wiaze si¢ bezposrednio z podjednostka 19S
proteasomu. Wykazano, ze zwiazek ten jest istotny dla opornosci komoérek drozdzy na
promieniowanie UV. Sprawdzalismy czy defekt reperacyjny zwiazany z delecja UMPI
dotyczy tej samej drogi co uszkodzenie RAD23 poprzez porownanie wrazliwosci na UV
izogenicznych szczepOw niosacych pojedyncze mutacje ump I, rad23 lub obie mutacje umpl
rad23. Nasze wyniki wykazuja addytywny charakter mutacji umpl 1 rad23 co sugeruje
niezalezne dziatanie produktéw powyzszych genéw w reperacji DNA.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Uzyskane wyniki sugeruja kolejny, nieznany dotad, zwiazek pomigdzy proteasomem i
procesami reperacji DNA.

PUBLIKACIE: 3462, 3496, 1373/A, 181/N

Temat 26: Mechanizmy mutagenezy indukowanej przez promieniowanie UV
Zespot: prof.dr hab. Irena Pietrzykowska, mgr Magdalena Felczak (do 30.06.2000),
mgr Joanna Krwawicz

W badaniach nad genem isf4, kontrolujacym system SOS, kontynuowano proby
sklonowania tego genu. Klonowano dalsze odcinki chromosomu E. coli znajdujace si¢ w fagu
A Kohary 553. Poniewaz zadne ze sklonowanych ramek pochodzacych ze szczepu isf4 nie
znosita mutagennego fenotypu rec4730 F’105 poszukiwano zmian (mutacji) w badanym
odcinku na drodze sekwencjonowania. Porownywano sekwencje w odpowiednich odcinkach
pochodzacych ze szczepu isfA i isf'. Wérdd zbadanych genéw i orf’éw znaleziono jedng
mutacje G—>A w rejonie operatopra PII, w pozycji 8243 na mapie genomu E. coli, dla genu
cyad, kodujacego cyklaze adenylowag. W zwigzku z powyzszym podjeto badania nad
mutantem z delecja cycA, aby sprawdzi¢ czy mutacja isf4 dotyczy genu cyad.
Transformowano szczep E. coli SP850A4cyad niskokopiowym plazmidem pHSG z
wklonowanym genem cyad pochodzacym ze szczepu isfA lub isf”. W obu przypadkach
transformacja przywracata fenotyp cyad’. Badania te przerwano ze wzgledu na wyjazd
gtéwnego wykonawcy do USA.

Kontynuowano takze badania nad indukowang mutageneza w warunkach
niepermisywnych dla replikacji DNA faga AsusOs. Wczesniej wykazaliSmy na drodze
sekwencjonowania, ze wigkszos¢ indukowanych promieniowaniem UV mutacji w fagu
AsusOg w warunkach niepermisywnych dla replikacji DNA faga zachodzi na drodze
transwersji, gtbwnie w tyminie w pozycji 616 genu O, co znosi mutacje typu amber w 206
kodonie genu O. Obecnie badano specyficznos¢ mutacji indukowanych pod wptywem MMS.
Podobnie jak w przypadku promieniowania UV, wickszo$¢ mutacji zachodzi na drodze
transwersji. Podjeto takze badania in vitro majace na celu wyjasnienie mechanizmu
mutagenezy indukowanej w warunkach niepermisywnych dla replikacji DNA i ewentualne
ustalenie jakie biatka uczestnicza w tym procesie. Badania in vivo wskazuja na istotng rolg
biatka UmuD’. Wysoki poziom UmuD’ i podstawowy, nieindukowany poziom UmuC sg
wystarczajace do do powstania mutacji.

PUBLIKACIJE: 1369/A; 1432/A; 1490A
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Temat 27: Analiza funkcjonalna genéw plazmidu bakterii Gram-dodatnich, pSM19035
Zespot: doc. dr hab. Piotr Ceglowski, dr Izabella Kern-Zdanowicz,

mgr Urszula Zielenkiewicz, mgr [zabela Sitkiewicz, mgr Maksymilian Zienkiewicz,

mgr Marcin Gotgbiewski

Kontynuowano badania nad genami omega, epsilon 1 zeta, zaangazowanymi w
stabilne utrzymywanie w komorkach plazmidu pSM19035. Uprzednio, na podstawie analizy
transkrypcji wykazano m.in., ze geny te stanowig operon, ktory jest autogennie regulowany
przez produkt genu omega. Bialko Omega spetnia jedynie funkcje regulacyjne, podczas gdy
do uzaleznienia komorek od plazmidu wystarcza aktywnos¢ bialek Zeta i Epsilon, ktore
funkcjonujg na zasadzie ,,trucizna - antidotum”.

Obecnie zmapowano wewnatrzoperonowy, konstytucyjny, slaby promotor, ktéry
odpowiada prawdopodobnie za transkrypcj¢ na minimalnym poziomie jedynie gendow
epsilon 1 zeta. Promotor ten zlokalizowany jest w obrebie ORF omega, a jego funkcjonalnosé
udowodniono analizujac m.in. mutanta promotorowego w regionie —10.

Zastosowano system ,,phage display” do poszukiwania bialek rozpoznawanych przez
oczyszczone biatko trucizny O6His-Zeta. Na biatko to, zaadsorbowane do ptytki
polistyrenowej, nanoszono biblioteke fagow M13 z wyeksponowanymi w biatku ptaszcza,
losowymi, 7-aminokwasowymi sekwencjami. Zsekwencjonowano odpowiednie fragmenty
DNA 20 fagéw wyodrebnionych po 3 rundach selektywnej izolacji 1 amplifikacji. Uzyskana
7-aminokwasowa sekwencja konsensus (obecna w 8 z 20 fagéw) byla przyblizona do
sekwencji R V W L L P, obecnej w kodowanym przez chromosom Bacillus subtilis biatku
YvjD o nieznanej funkcji. Wykazano jednak, ze mutanty B. subtilis yvjD™ sa zywotne i
wrazliwe w takim samym stopniu na trucizne¢ Zeta jak szczep dziki.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Wykazanie, ze biatko Bacillus subtilis YvjD nie jest obiektem ataku trucizny Zeta kodowanej
przez plazmid pSM19035.

PUBLIKACIJE: 3458, 3486, 1403/A, 1405/A, 1414/A, 1415/A, 1424/A

Temat 28. Chemiczne podstawy mutagenezy i reperacja adduktéow cyklicznych
Zespot: prof. dr hab. Jarostaw Kusmierek, mgr Agnieszka Maciejewska,
mgr Ewa Borys-Brzywczy, mgr Katarzyna Lichota

Badanie wiasciwosci kodujgcych modyfikowanych zasad. Prowadzono dalsze badania
wiasciwosci kodujacych izoguaniny (2-hydroksyadenina, A*). Zgromadzenie wigkszej ilosci
danych pozwolilo na uchwycenie statystycznie istotnych roznic w zaleznosci od najblizszych
sasiadow A* w matrycy oligodeoksynukleotydowej. Np., stosunek czestosci inkorporacji
(Vmax/Kwm) 5’-tréjfosforanu 2’-deoksy-5-metyloizocytydyny (diCMTP) do dTTP (parametr f)
przez polimerazg TAQ w temp. 80°C byt nastepujacy: 14.4+0.9, 9.1+1.5, 6.1+0.8 1 4.8%0.3,
odpowiednio dla sekwencji (3°—>5”): TA*T, GA*G, CA*C i CA*T. Analogiczng zaleznos¢
od sekwencji obserwowano w temp. 37, 50 1 65°C. Z kolei poréwnanie parametru f dla
roznych temperatur przy ustalonej sekwencji wskazalo, ze temperatura nie wptywa istotnie na
wlasciwosci kodujace A*. Uzyskane wyniki sa zgodne z modelem zaktadajacym, ze forma
ketonowa A* jest odpowiedzialna za inkorporacj¢ diCMTP, natomiast forma enolowa -
dTTP oraz, ze zmiana wlasciwosci mikrootoczenia w najblizszym sasiedztwie A* w centrum
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aktywnym polimerazy wynikajagca ze zmiany sasiadujacych zasad powoduje zmiang
rownowagi tautomerycznej A* i tym samym zmiane jej wlasciwosci kodujacych. Poréwnanie
inkorporacji naturalnych dNTP wykazato, ze dGTP i dATP sa wlaczane 2-3 razy wydajniej,
natomiast dCTP mniej wydajnie naprzeciwko A* w pordwnaniu z wlaczaniem naprzeciwko
niemodyfikowanej A. Wskazuje to, ze obecno$s¢ A* w DNA moze powodowac transwersje,
podczas gdy indukcja tranzycji A—G jest mato prawdopodobna.

Reperacja  adduktow  cyklicznych. Wykazano, ze oba addukty aldehydu
chlorooctowego (metabolit kancerogenu, chlorku winylu) do cytozyny, etenocytozyna i jej
hydrat, sa wycinane z DNA przez glikozylaze uracylowa (ds-UDG, biatko Mug). Badano
reakcje akroleiny (endogenny mutagen) z deoksycytydyna (dC) i deoksytymidyna (dT). W
pH 7 reakcja z dC i dT prowadzi do wielu produktow, natomiast w pH 4.5 dC daje
pojedynczy addukt a dT jest zupelnie nieaktywna. Reakcja akroleiny z oligonukleotydem
zawierajagcym tylko dC 1 dT prowadzi w pH 4.5 do powstania wylacznie pojedynczego
adduktu dC. Wyniki te wskazujag na mozliwo$¢ skonstruowania uktadu doswiadczalnego
pozwalajacego na badanie wycinania adduktu akroleina-cytozyna przez rdzne glikozylazy.
Najwazniejszy wynik badawczy:

Pokazano, ze zmiana zasad w matrycy DNA w najblizszym sasiedztwie modyfikowane;j
zasady moze prowadzi¢ do zmiany jej wlasciwosci kodujgcych, co jest najprawdopodobniej
zwigzane z przesunigciem rownowagi tautomerycznej modyfikowanej zasady.
PUBLIKACIJE: 1362/A, 1370/A, 1374/A, 1426/A, 1427/A

Temat nr 29. Analiza gené6w kodujacych enzymy katabolizmu argininy u Aspergillus
Zespot: prof. dr hab. Piotr Weglenski, dr Piotr Borsuk, dr Agnieszka Dzikowska,
dr Joanna Empel, mgr Anna Grzelak, mgr Michat Koper

Zakonczono i wystano do druku prace nad gtéwnym, pozytywnym regulatorem szlaku
katabolizmu argininy arcA. Uzyskano ekspresje produktu tego genu w E. coli, oczszczono
biatko i metoda ,,gel shift” ustalono rejon promotora genu struktury ofad , z ktorym to biatko
si¢ wigze. Wykonano klonowanie i sekwencjonowanie kopii cDNA genu suDpro.

Zaawansowano analiz¢ funkcjonalng promotorow gendéw agad 1 otad. W obu
przypadkach uzyskano serie delecji i mutacji punktowych w poszczegdlnych elementach
promotorow.

We wspolpracy z dr Anng Przykorska kontynuowano badania nad udziatem argininy
w regulacji ekspresji genu kodujacego arginaze. Wykazano bezposrednie wigzanie argininy
do mRNA oraz zmiany struktury drugorzedowej mRNA w zaleznosci od obecnosci lub braku
argininy. Trwajg do$wiadczenia majace wykaza¢ efekty zmutowania sekwencji
aptamerowych w promotorze genu agad na ekspresj¢ tego genu in vivo.
Najwazniejszy wynik badawczy:
Najistotniejszy uzyskany wynik, to wykazanie miejsc wigzania biatka regulatorowego ARCA
z promotorem genu ofaA.
PUBLIKACIJE: 1501/A
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Temat 30: Analiza mutantéw typu suv3 u S. cerevisiae
Zespot: prof. dr hab. Piotr P. Stepien, prof. dr hab. Ewa Bartnik, dr Aleksandra Dmochowska,
mgr Andrzej Dziembowski, mgr Michat Minczuk, mgr Jan Piwowarski

Ludzki gen SUPV3LI koduje ortolog drozdzowej helikazy RNA z grupy tzw DEAD-
box helikaz; u drozdzy enzym ten stanowi podjednostke degradosomu mitochondrialnego,
ktory pelni rolg w obrobee i degradacji mitochondrialnych transkryptow. Ludzki cDNA
kodujacy SUPV3LI zostat uprzednio przez nas sklonowany i zsekwencjonowany. Analiza
kopii genomowej uzyskanej z projektu HUGO wykazala, ze pierwszy kodon AUG obecny w
cDNA jest najbardziej prawdopodobnym miejscem inicjacji transkrypcji. Uruchomiono
ekspresje genu SUPV3LI w komoérkach malpich cos 1 stwierdzono technikami
immunofluorescencji  mitochondrialna  lokalizacje  powstajacego  biatka.  Analiza
przeprowadzona na ludzkich komorkach Hel.a potwierdzita powyzszy wynik.

PUBLIKACIJE: 1420/A, 1436/A, 1442/A, 5/M, 6/M, 8/M, 11/M

Temat 31: Szkola Biologii Molekularnej/Studium Doktoranckiego przy IBB PAN
Kierownik Studium: prof. dr hab. Grazyna Palamarczyk

SBM/Studia doktoranckie liczy 106 osob w tym na studiach doktoranckich 73. Rok
1-szy (od 1-szego pazdziernika) 12 osob, 2-gi 18 o0sob, 3-ci 11, 4-ty 17 os6b. 15-tu
doktorantow otrzymato zgode na przedtuzenie studiow na rok 5-ty

Stopien doktora otrzymato w roku 2000, dziesieciu doktorantow.

Od dnia 1-szego grudnia 2000 Szkota Biologii Molekularnej/Studium Doktoranckie jest
czescig Centrum Doskonatosci w Biotechnologii Molekularnej w ramach 5-tego programu
ramowego Unii Europejskie;.

Dzialalno$¢ dydaktyczna:

W okresie od listopada 1999 do marca 2000 odbyt si¢ cykl seminariow na temat
,»Regulacja podzialu komdrkowego w drozdzach Saccharomyces cerevisiae”, prowadzony
przez dr Piotra Mieczkowskiego. Seminaria przygotowywali, pod kierunkiem osoby
prowadzacej, doktoranci 1-szego i 2-giego roku.

W pazdzierniku br. doktoranci 1-szego i 2-giego roku wzigli udziat w miedzynarodowym
sympozjum na temat: Paramecium genome survey. Uczestnictwo w Sympozjum zostato
zaliczone przez 16-tu doktorantéw przygotowaniem krotkiego opracowania na temat:
»,Znaczenie projektu sekwencjonowania genomu Paramecium”.

Osiagniecia naukowe doktorantow:

Dwudziestu trzech doktorantéw jest wspotautorami pelnych prac naukowych
opublikowanych w roku 2000. Siedemdziesigciu dziewigciu doktorantow przedstawito
komunikaty lub plakaty na zjazdach krajowych i zagranicznych.

W lipcu br. zostal zorganizowany wspolny wyjazd 24-ch doktorantéw na 18-ty
miedzynarodowy Kongres Biochemii i Biologii Molekularnej w Birmingham (16-20 lipca
2000). W ramach Kongresu 22 doktorantéw prezentowato swoje wyniki w formie plakatow i
uczestniczyto w wyktadach plenarnych oraz réznego rodzaju sekcjach.
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11-tu doktorantow (A. Bialkowska, A. Drobek, B. Gajewska, D. Gawel, J.
Kaminska, P.Koprowski, P. Kowalczyk, T.Obtulowicz, M. Maliszewska Tkaczyk, K.
Skorupinska A. Speina) przedstawito projekty badawcze, ktore zostaty zakwalifikowane
przez 5-cio osobowa komisje do finansowania z funduszy SBM/ Studium doktoranckiego.
Granty, w wysokosci 5 000 zt na projekt, byly przeznaczone na zakup odczynnikow i
drobnego sprzetu Iub sfinansowanie uczestnictwa w dowolnie wybranej konferencji
naukowej. z funduszy SBM/Studium doktoranckiego. Odbiorcow grantdow obowigzywac
bedzie przedstawienie sprawozdania merytorycznego 1 finansowego z wykorzystania
przyznanych funduszy. Sprawozdanie to begdzie rowniez podstawa do ewentualnego
przedtuzenia grantu na rok nastepny.

Finanse:
Fundusz SBM/Studium Doktoranckiego wyniost w roku 2000 130 000 z1.

W jego ramach finansowano czgSciowo udziat doktorantow w konferencjach
migdzynarodowych odbywajacych si¢ za granicg a takze w calosci w konferencjach w
Polsce. Warunkiem dofinansowania wyjazdu na konferencje za granica bylo otrzymanie
czesciowego pokrycia kosztow uczestnictwa z funduszy nie pochodzacych z IBB.

Z funduszy SBM/Studium pokrywano roéwniez koszty prowadzenia zajgé
dydaktycznych dla doktorantow.

Pozostata suma (ok. 80000 zt) zostanie przeznaczona na sfinansowanie, wybranych na
drodze konkursu, projektow badawczych, zgtoszonych do 31 stycznia 2001.

Temat 32: Pracownia Biologii Molekularnej IBB PAN (afiliowana przy U. Gd.)

Temat 32.1: Montaz, dziedziczenie i rozpad kompleksu replikacyjnego bakteriofaga
lambda

Zespot: prof. dr hab. Grzegorz Wegrzyn (konsultacje naukowe), dr Agata Czyz,

dr Magdalena Gabig, dr Alicja Wegrzyn

Do niedawna zjawisko dziedziczenia stabilnego kompleksu replikacyjnego przez
jedna z dwu potomnych czasteczek DNA po kazdej rundzie replikacji bylo znane tylko w
przypadku plazmidéw pochodzacych od bakteriofaga lambda. Wykazalismy, ze
dziedziczenie kompleksu replikacyjnego wystepuje takze w przypadku plazmidow oriJ [1].
Zatem jest to zjawisko szczerzej wystepujace w przyrodzie, a nie ograniczone do replikonow
lambda.

Kompleks replikacyjny lambda jest strukturg stabilng, ale ulega rozpadowi pod
wplywem szoku termicznego. ZadaliSmy pytanie czy inne typy stresow Srodowiskowych
takze wplywajg na stabilno$¢ tego kompleksu. Badania komérek naswietlanych promieniami
UV wykazaly, ze wlaczenie odpowiedzi SOS powoduje zahamowanie tworzenia si¢
stabilnych komplekséw. Jednakze promieniowanie UV nie wplywa na stabilnos¢
kompleksow powstatych przed naswietlaniem. Proponujemy, Ze mozliwe jest utworzenie
dwojakiego rodzaju kompleksow replikacyjnych lambda: stabilnego i niestabilnego, ktore
funkcjonuja w zaleznosci od warunkow zewnetrznych [2].

Wchodzace w sktad kompleksu replikacyjnego lambda biatko O jest w stanie wolnym
szybko degradowane przez protaz¢ ClpP/ClpX. Do tej pory nie znana byta fizjologiczna rola

50



tej efektywnej proteolizy. Nasze badania sugeruja, ze rolg szybkiej degradacji biatka O jest
obnizenie wydajnosci replikacji faga lambda w warunkach powolnego wzrostu bakterii [3].

Replikacja DNA faga lambda przebiega wedlug dwoch modeli: wezesnego 1 péznego.
Wykazalismy, ze w regulacje przejscia z jednego do drugiego typu replikacji zaangazowane
jest biatko DnaA komorki gospodarza oraz by¢ moze fagowe biatko P [4].

Najwazniejsze wynik badawczy

1. Wpykazanie, ze dziedziczenie kompleksu replikacyjnego moze by¢ zjawiskiem ogdlnym.
2. Stwierdzenie tworzenia dwojakiego rodzaju kompleksow repikacyjnych lambda.
PUBLIKACIJE: 3536, 3537, 3538, 3539, 3540, 3541, 1407/A, 1437/A, 1438/A, 1447/A,
1457/A, 1458/A, 1459/A, 1503/A, 1504/A, 1505/A

Temat 32.2: Bialka opiekurnicze w komérkach nowotworowych
Zespot: Prof. Maciej Zylicz (zatrudniony w MIBMiK), mgr Aleksandra Helwak (doktorantka
IBB), mgr Frank King, doktorant IBB

Doswiadczenia in vivo wykonane przez innych autoréw wskazuja na to, ze biatka
opiekuncze nalezace do rodziny bialek Hsc70, Hsp40 oraz Hsp90 oddziatuja z biatkiem
supresorowym p53 tylko wowczas gdy jest ono w konformacji charakterystycznej dla
zmutowanej formy p53. Taka zmutowana forma p53 wystepuje w wigkszosci komorek
nowotworowych. My natomiast, w poprzednim roku wykazalismy, ze w dos§wiadczeniach in
vitro biatka opiekuncze Hsc70 i Hsp40 oddzialuja zarowno ze zmutowana jak i
niezmutowang formg p53. Postanowili$my zrekonstruowac ten wieloenzymatyczny kompleks
in vitro 1 odpowiedzie¢ na pytanie, ktore z biatek opiekunczych lub tak zwanych biatek
pomocniczych zapobiega tworzeniu si¢ kompleksu biatek opiekunczych z natywna,
niezmutowang formg biatka p53. W tym celu wyizolowaliémy rekombinowane biatka
ludzkie: Hsc70, Hsp40, Hsp90, Bag-1, p23, Hop oraz niezmutowane p53 i jego mutanty
punktowe p53 R175H, R248W, oraz R273H. WykazaliSmy, ze zarbwno zmutowane jaki
niezmutowane formy p53 oddziatuja z Hsc70 pod warunkiem obecnosci Hsp40 i ATP.
Bialko Hop posredniczy w wigzaniu Hsp90 do tego kompleksu. Za stabilizacje takiego
wieloenzymatycznego kompleksu odpowiedzialne jest biatko p23. Miareczkowanie biatka
Hop w tej reakcji wskazuje na to, ze jest ono poszukiwanym czynnikiem dyskryminujacym:
mianowicie wspomaga wigzanie innych bialek opiekunczych do zmutowanej formy p53, ale
jednoczesnie zapobiega tworzeniu si¢ tego kompleksu z niezmutowang forma p53. Obecnie
testujemy role czynnika antyapoptycznego Bag-1 w tej reakcji. Rekonstrukcja w warunkach
in vitro reakcji wiazania si¢ bialek opiekunczych do zmutowanej formy p53 pozwoli nam na
testowanie roli bialek opiekunczych w proteolizie p53 oraz testowaniu nowych
antybiotykow, selektywnie wptywajacych na destabilizacje kompleksu zmutowanego p53 i
biatek opiekunczych. Jeden z tych zwiazkéw - geldamycyna (ktora wigze si¢ z Hsp90 i
powoduje, ze zmutowane p53 jest bardziej wydajnie degradowane) jest potencjalnym lekiem
antynowotworowym (III etap do$wiadczen klinicznych).

PUBLIKACIE: 1417/A
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Temat 33: Mechanizmy aktywnej segregacji niskokopiowego plazmidu P1 do komérek
potomnych w czasie podzialu komérkowego

Zespot: dr Malgorzata L.obocka, dr Krystyna Krajewska-Grynkiewicz, mgr Olga Bugajska,
mgr Aneta Dobruk, mgr Aleksandra Janowicz, Adam Jujka

5.
6.
7.

. Kontynuowano prace nad charakterystyka mutantéw chromosomalnych wykazujacych

cechy mutantow defektywnych w partycji plazmidu P1 i P7. Ich fenotypy wiazaty si¢ z
integracja do chromosomu jednego z plazmidéw centromerowych. Wprowadzono dalsze
modyfikacje w metodzie selekcji pozwalajace na izolacje mutantdw o stabym fenotypie i
wyeliminowanie mutantéw insercyjnych. Otrzymano jednego mutanta o pozadanym
fenotypie.

Zmodyfikowano metode izolacji kompleksow ParB-Gfp-DNA utrwalonych in vivo
formaldehydem. Nawet przy niskim wewnatrzkomorkowym stezeniu ParB biatko to
tworzyto kompleksy z DNA odlegltym o kilkadziesiat kilobaz od centromeru. Dowodzi to,
ze nie tworzy ono na DNA ciaglego filamentu poczynajac od miejsca centromerowego.
Zaproponowano, ze centromer stuzy jako miejsce tadowania ParB na DNA. Po
zaladowaniu ParB mogloby przesuwa¢ si¢ po DNA w kierunku przeciwnym do
centromeru.

Zaobserwowano, ze nadmiar ParA w komorce powoduje zaburzenia w kondensacji
chromosomu i zaburzenia podziatu komorki.

Scharakteryzowano roznice w regulacji glownego promotora operonu par oraz
wewngtrznych promotoréw. Wykazuje to, ze kompleks biatkowo-centromerowy bierze
udzial w regulacji operonu par. Dalsze badania maja na celu wyjasnienie mechanizmu tej
represji.

Udoskonalono technikg oczyszcznia biatka ParB-6xHis i1 jego zmutowanych form.
Wykazano, ze biatko ParB plazmidu N15wiaze si¢ in vitro z DNA centromerow N15.

Zdeponowano w GenBanku opisang sekwecje genomu bakteriofaga P1 (M. Lobocka i in.:
GB acc. no. AF234172). Ustalono sekwencje genomu faga P7 (101660 par zasad).

Najwazniejszy wynik badawczy:
Wykazanie, ze ParB nie tworzy cigglego filamentu na DNA plazmidéw entromerowych.
PUBLIKACIE: 175/N, 1411/A, 1412/A, 1413/A, 1418/A, 1502/A, 1508/A

Temat 34. Udzial struktur chromatynowych w regulacji transkrypcji genow
Zespot: prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski, dr Jan brzeski, mgr Tomasz Calikowski,
mgr Tomasz Sarnowski, mgr Katarzyna Olczak, technik Beata Kilianczyk

1.

Zidentyfikowano w Arabidopsis thaliana gen A¢tBAF bgdacy homologiem drozdzowego
genu SWI3, skladnika komplekséw remodelujacych chromatyne. Za pomoca uzyskanych
przeciwciat przeciwko rekombinowanemu biatku AtBAF zidentyfikowano i oczyszczono
wielo-biatkowy kompleks z Arabidopsis zawierajacy biatko AtBAF. Ustalono liczbg
polipeptydow w kompleksie. Za pomocg metody Phage-Display zidentyfikowano 4 biatka
z Arabidopsis, ktore silnie i specyficznie oddziatuja z AtBAF.
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2. Wykazano, ze zmiany proporcji wariantow histonu H1 w komorkach linii BY-2 tytoniu
nie wpltywajg na dtugosé¢ cyklu komorkowego, wywieraja jednak wptyw na zdolnosc¢
komorek do wydluzania si¢, prawdopodobnie na skutek zaklocania prawidlowej
organizacji mikrotubul.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Oczyszczenie i ustalenie sktadu wielo-biatkowego kompleksu remodelujacego chromatyng w

Arabidopsis thaliana.

PUBLIKACIJE: 3495, 3524, 1416/A, 9/M, 165/N

Temat 35: Ekspresja gendéw bakteryjnych w roslinach
Zespot: dr hab. Agnieszka Sirko, mgr Robert Brodzik (do pazdziernika),
mgr Anna Btlaszczyk, mgr Frantz Liszewska, mgr Kacper Kazimierczuk (od listopada)

Badania byty kontynuacja prac prowadzonych w poprzednich latach i koncentrowatly
sic¢ wokot dwoch projektow badawczych. Pierwszy projekt dotyczy wykorzystania
transgenicznych roslin (tytoniu i marchwi) do produkcji podjednostek ureazy Helicobacter
pylori. Rosliny produkujace te biatka moglyby zosta¢ uzyte jako uodparniajaca lub lecznicza
szczepionka przeciwko H. pylori. Poziom ekspresji transgenow w uzyskanym materiale
roslinnym byl  wystarczajacy do  przeprowadzenia  wstepnych — dos$wiadczen
immunologicznych na zwierzetach laboratoryjnych. Wyniki tych do$wiadczen wykazuja
konieczno$¢ stosowania adjuwanta w celu uzyskania odpowiedzi immunologicznej na
antygeny obecne w badanym materiale oraz uzasadniajg prowadzenie dalszych badan w tym
kierunku. Fakt, Ze bakteryjna ureaza jest aktywna enzymatycznie w komodrkach roslinnych
okazat si¢ by¢ interesujacym, dodatkowym aspektem tego projektu. Rosliny takie mogag by¢
wykorzystane w celu badania regulacji metabolizmu mocznika i azotu. Drugi z projektow
badawczych prowadzonych w zespole dotyczy badania mozliwos$ci manipulacji metabolizmu
biosyntezy cysteiny w roslinach tytoniu. Dalekosieznym celem tego projektu jest uzyskanie
roslin zawierajacych zwigkszone iloSci wybranych zwiazkow (np. glutationu, cysteiny,
metioniny) zawierajacych zredukowang siarke. Uzyskano transgeniczne rosliny tytoniu
produkujace bakteryjne bialka SAT i OAS-TL, bedace produktami gendow cysE i cysK
Escherichia coli. Rosliny te majg zwickszony poziom cysteiny i glutationu. Nasze badania
polegaty gléwnie na biochemicznej, genetycznej, fenotypowej i fizjologicznej analizie
uzyskanych roslin oraz ich poréwnaniu z roslinami kontrolnymi.

Najwazniejszy wynik badawczy:

1. Wstepne potwierdzenie na zwierzetach laboratoryjnych immunologicznych wlasciwosci
trangenicznego roslinnego materiatu zawierajacego biatko UreB Helicobacter pylori.

2. Uzyskanie transgenicznego tytoniu o zwigkszonej aktywnosci ureazy.

3. Uzyskanie transgenicznego tytoniu z ekspresja bakteryjnych gendw cysE i cysK oraz
scharakteryzowanie ro$lin pod wzgledem biochemicznym.

PUBLIKACIJE: 3492, 3516, 3519, 3528, 1380/A, 1395/A, 1445/A, 1446/A, 1448/A, 169/N,
195/N
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Temat 36: Metody informatyczne w biologii molekularnej
Zespot: doc. dr hab. Piotr Zielenkiewicz, dr Piotr Pawtowski, mgr Jerzy Dyczkowski,
mgr Grzegorz Wieczorek

Wykonano symulacje kinetyki ekspresji genu prokariotycznego metoda Monte Carlo,
ktéra umozliwia analize¢ fluktuacji losowych w liczbie czasteczek produkowanego biatka.
Model zastosowano do symulacji ekspresji genu LacZ uzyskujac dobra zgodno$¢ z danymi
eksperymentalnymi. Nastgpnie zbadano wptyw czesto$ci inicjacji transkrypcji i translacji na
stochastyczne fluktuacje w ekspresji genu zmieniajac parametry opisujace reakcje wigzania
polimerazy RNA i rybosomow w zakresie obserwowanym dla réznych gendéw
prokariotycznych. Stwierdzono, ze geny posiadajace silne promotory produkuja biatko z
predkoscia podlegajaca niewielkim fluktuacjom losowym. Znaczne fluktuacje, si¢gajace
100% wartosci $redniej zaobserwowano w przypadku genow o stabych promotorach. Tak
wiec kontrola ekspresji genu po przez zmniejszenie sity promotora prowadzi do wystapienia
znacznych stochastycznych fluktuacji. Nieoczekiwanie, stwierdzono ze biatko moze by¢
produkowane z matg predkoscia oraz z matymi losowymi fluktuacjami, jezeli kontrola
nastepuje na poziomie wigzania rybosomow. Wyniki te maja znaczenie dla zrozumienia
czynnikow kontrolujacych ekspresje regulatorow bakteryjnych — biatek, ktore sa
konstytutywnie wyrazane na niskim poziomie i ktorych stezenie stanowi sygnat regulujacy
ekspresje innych genow.

Kontynuowano prace nad macierzami obliczanymi z zaprojektowanych sekwencji.
Pokazano, ze takie macierze inaczej rozpoznajg homologi strukturalne niz macierze
obliczone z sekwencji spokrewnionych ewolucyjnie.

Skonstruowano profil ewolucyjny genomu Saccharomyces cereviscae. Na tej
podtawie poszukiwano genéw Arabidopsis odpowiedzialnych za remodelling chromatyny na
podstawie ich homologow u drozdzy (we wspodtpracy z grupa prof. A. Jerzmanowskiego).
Przy pomocy profili ewolucyjnych, poréwnywania sekwencji, porownywania domen i
rejondow upstream genoéw okreslono najbardziej prawdopodobne homologi siedmiu genéw
kompleksu SWI/SNF u Arabidopsis. Otrzymano dane sugerujace, ze analize motywow w
regionie upstream nieznanych gendéw u Eukaryota mozna wykorzystaé do okreslania ich
funkcji.

PUBLIKACIJE: 3506, 1364/A, 1365/A, 1379/A

Temat 37. Mechanizmy kontrolujgce proces patogenezy komorek roslinnych

Zespo6t: doc. dr hab. J. Hennig, dr D. Konopka, dr M. Krzymowska (od 07.1999 Stypendystka
Fundacji im A.von Humbotd’a), mgr A. Talarczyk, (doktoranci: mgr Anna Drobek,

mgr M. Koter i mgr A. Maassen)

Podjelismy probe wyizolowania z roslin ziemniaka Solanum tuberosum odm. Desirée
genu kodujacycego biatko o aktywnosci 1,3-B-glukanazy. 1,3-B-Glukanazy (EC 3.2.1.39) sa
hydrolazami szeroko rozpowszechnionymi w $wiecie roslin. Niektore z biatek wykazujacych
te aktywno$¢ zaliczane sa do bialek PR (ang. Patogenesis Related — biatka obronne, zwigzane
Z patogeneza).

Stosujac, klasyczna, technike przeszukiwania bibliotek genowych jak i techniki oparte
na reakcji tancuchowej polimerazy (PCR) wyodrebnilismy i scharakteryzowalismy zar6wno
sekwencje¢ cDNA jak i odnosng sekwencje genomowag nie opisanego dotychczas genu
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kodujacego biatko o aktywnosci 1,3-B-glukanazy. Wyizolowany gen nazwalismy GluB.
Analiza ekspresji typu Northern wykazata, ze mRNA genu GIluB wystepuje na bardzo niskim
poziomie w liSciach nie infekowanych roslin ziemniaka. Jest on wykrywany podczas
organogenezy kwiatow, a najwigksza akumulacja nastepuje w stupku w momencie otwarcia
kwiatu. Znaczny wzrost ekspresji GluB obserwuje si¢ po infekcji roélin wirusem Y (PVY), a
takze po potraktowaniu lici filtratem z hodowli Phytophtora infestans, kwasem salicylowym
oraz etylenem. Indukcji natomiast nie obserwuje si¢ po zranieniu tkanki oraz po traktowaniu
czynnikami zwigzanymi z odpowiedzig roslin na stres mechaniczny (ester metylowy kwasu
jasmonowego), oraz po naswietleniu promieniowaniem UV.

Ze wzgledu na fakt, iz ilo§¢ mRNA nie musi przektadac si¢ w sposob liniowy na ilos¢
biatka w poszczegdlnych organach, przeprowadzilismy analize typu Western dla wykrycia
1,3-B-glukanaz izolowanych z réznych czesci rosliny. Do przeprowadzenie tej analizy
wykorzystaliSmy uzyskane w naszym zespole przeciwciata specyficznie rozpoznajace biatko
kodowane przez gen GluB.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Izolacja i charakterystyka (poznanie sekwencji nukleotydowe;j 5,6 kb) regionu kodujacego
genu, sekwencji promotorowej oraz 3’ UTR dla genu 1,3-B-glukanazy.

PUBLIKACIJE: 3492, 1444/A, 1455/A, 1460/A, 1464/A, 1472/A, 1494/A, 1495/A, 1497/A

Temat 38: Funkcjonalna analiza otwartych ramek odczytu z Saccharomyces cerevisiae
Zespot: dr Bozenna Rempota, prof. Magdalena Fikus, mgr Anna Kiss

Geny RRDI (YIL153w) 1 RRD2 (YPL152w) koduja biatka o znaczacej homologii do
polipeptydu PTPA (ang. phpsphotyrosyl phosphatase activator) pochodzacego z komorek
ssaczych. PTPA jest biatkowym czynnikiem stymulujacym aktywnos$¢ fosfatazy tyrozylowe;,
wykazywanej przez serynowo/treoninowg fosfataze PP2A. Nasze dotychczasowe badania
wykazaty, ze geny RRD1 i RRD?2 petnia w komorce drozdzowej istotna funkcjg.

Na podstawie homologii sekwencji aminokwasowej produktow genow RRD z
ludzkim PTPA modyfikujacym in vitro aktywno$¢ fosfatazy PP2A mozna przypuszczac, ze
biatka Rrd petnia swoje komoérkowe funkcje za posrednictwem drozdzowych fosfataz typu
2A. Badano zatem oddzialywania pomigdzy biatkami Rrd1 i Rrd2 a Pph21 i Pph22 bedacymi
drozdzowymi  podjednostkami  katalitycznymi  fosfatazy =~ PP2A  stosujac  system
dwuhybrydowy. W przeprowadzonych testach nie stwierdzono fizycznych oddzialywan
pomiedzy badanymi parami biatek.

System dwuhybrydowy zastosowano takze do poszukiwania bialek wchodzacych w
interakcje z Rrdlp. Uzywajac RRDI jako ,przynete” i biblioteke genow S.cerevisiae jako
zrédlo ,,zdobyczy” wyizolowali$my zestaw genow ( ktére przeszty standardowa procedurg
eliminowania interakcji falszywie pozytywnych) kodujacych biatka oddziatujace z Rrdlp.
Najbardziej interesujacy z nich to gen PPGI kodujacy biatko wykazujace homologi¢ do
drozdzowych podjednostek katalitycznych fosfatazy PP2A, zaangazowane w akumulacjg
glikogenu.

Szukajac funkcjonalnych powigzan Rrdlp z innymi biatkami S.cerevisiae
zastosowalismy metode izolacji wielokopijnych supresoréw mutacji w genach RRD. Po
transformacji komoérek podwdjnego mutanta rrdl,2A biblioteka genow S.cerevisiae
wyizolowano geny, kodujace biatka funkcjonalnie komplementujace defekt wzrostowy
rrdl,2A na podtozu z glicerolem. Poniewaz nie wyizolowano innych supresoréw niz RRDI
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(4. razy), RRD2 (3. razy) i regiony z tRNA i LTR (5 razy) wysunieto hipotezg, ze do
zniesienia efektu fenotypowego mutacji 77dl,2A konieczna jest nadekspresja wiecej niz
jednego genu.

PUBLIKACIJE: 3463, 1456/A, 198/N

Temat 39: Badanie polimorfizmu mitochondrialnego DNA w populacji polskiej
Zespot: prof. dr hab. Ewa Bartnik, mgr Katarzyna Mroczek

Poddano analizie 170 probek DNA enzymem restrykcyjnym Pstl. Nie stwierdzono
wystepowania polimorfizméw w mitochondrialnym DNA (mtDNA). Wsrod 100
przebadanych dla enzymu Aval probek znaleziono 3 formy (morfy) mitochondrialnego DNA.
Obecnie badamy morfy dla enzymu Haell i kontynuujemy badania dla Aval. Przewidujemy,
ze te badania zakonczymy w roku 2001. Beda one stanowity podstawe do rozpoczynanych
obecnie badan nad mtDNA polskich 100-latkow.

PUBLIKACIJE: 1420/A, 1442/A, 5/M, 6/M, /M, 11/M, 185/N, 193/N

Temat 40: Centrum Polsko-Francuskie Biotechnologii Roslin

Dyrektor: prof. Anne-Lise Haenni

Zadaniem Polsko-Francuskiego Centrum Biotechnologii RoSlin jest inicjowanie i
koordynacja badan w =zakresie biologii i genetyki molekularnej, prowadzonych przez
naukowcow polskich i francuskich. Srodki na ten cel przyznawane sa przez rzady obu
krajow.

Centrum subwencjonowato w 2000 roku realizacj¢ nastgpujacych programow
badawczych w Polsce przy wspolpracy z placowkami francuskimi:

Kontynuacja programéw z roku 1999:

Anna Géra-Sochacka, Wojciech Podstolski (IBB) Dr Thierry Candresse, Badanie stabilnosci
genetycznej wiroida wrzecionowatosci bulw ziemniaka (PSTVd). Analiza molekularna roslin
transgenicznych niosacych niepelne kopie ¢cDNA PSTVd. — wspoélpraca ze Station de
Pathologie Végétale, INRA w Bordeaux.

Monika Gora, prof. Joanna Rytka, Ewa Grzybowska, Monika Wysocka (IBB), Dr Jean
Michel Camadro. Regulacja szlaku biosyntezy hemu w drozdzach Saccharomyces cerevisiae:
rola ferrochelatazy w wewnatrzkomorkowym transporcie hemu i zelaza. — wspodlpraca z
Institut J. Monod, CNRS, Université Paris VII.

Matgorzata Milner, Dr Andrzej Patucha (IBB), Francoise Bernardi. Analiza struktury biatka
ptaszcza oraz domeny wiagzacej RNA biatka HC-Pro wirusa Y ziemniaka. — wspolpraca z
Institut de Biotechnologie des Plantes, Université Paris-sud.

Dr Anna Przykorska, Dr Elzbieta Kuligowska, Krzysztof Olszak (IBB), Dr Gerard Keith.
Roélinne enzymy nukleolityczne jako sondy strukturalne do badania struktury przestrzenne;j
RNA i DNA. — wspotpraca z Institut de Biologie Moleculaire et Cellulaire w Strasburgu.
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Dr Bozenna Rempota, Anna Kiss (IBB), Tomasz Prost (UCMS Lublin), prof. Piotr Stonimski
(CGM), Dr J-P di Rago. Funkcjonalna analiza ORF-6w YIL153w 1 YPL152w z S. cerevisiae
potencjalnie kodujacych biatka o homologii do ludzkiego polipeptydu PTPA (phosphotyrosyl
phosphatase activator). — wspolpraca z Centre de Génétique Moléculaire, CNRS w Gif-sur-
Yvette i Institut de Biochimie et Genetique Cellulaire, CNRS Bordeaux.

Prof. Joanna Rytka, M. Zagulski, R. Gromadka, R. Kucharczyk, A. Migdalski, B. Babinska,
M. Ostrowska, W. Racki (IBB), prof. Piotr Stonimski, Ch. Herbert, R. Haguenauer-Tsapis.
Analiza funkcjonalna nowoodkrytych ramek odczytu w genomie drozdzy Saccharomyces
cerevisiae. — wspOlpraca z Centre de Génétique Moléculaire, CNRS w Gif-sur-Yvette i
Institut J. Monod CNRS w Paryzu.

Dr Barbara Tudek, prof. Jarostaw Kus$mierek, Jarostaw Ciesla, Elzbieta Speina, Pawet
Kowalczyk, Maria Graziewicz (IBB), Jacques Laval (URA), Alain Barbin (CIRC), Serge
Boiteux (CEA). Powstawanie i naprawa oksydacyjnych uszkodzen zasad i etenoadduktow
DNA w komérkach roslinnych i ludzkich. — wspotpraca z Institut Goustave Roussy w
Villejuif, Centre International de Recherche sur le Cancer w Lyonie i Commissariat
d’Energie Atomique, Centres des Etudes de Fontenay-aux-Roses.

Dr Anna Szkopinska, dr Ewa Swiezewska, dr Danuta Plochocka, Dorota Grabowska (IBB) i
prof. Francis Karst (IBMIG). Badanie regulacji dlugosci tancuchéw dolicholi u drozdzy z
zastosowaniem metod genetycznych i przestrzennego modelowania struktur biatek. —
wspotpraca z Institut de Biologie Moléculaire et d’Ingenierie Génétique w Poitiers.

Prof. Andrzej Jerzmanowski, Marcin Przewloka, Piotr Kozbiat, Tomasz Sarnowski (IBER
UW), prof. Nicole Chaubet (IBMP). Funkcja wariantéw histonu H1 w mofrogenezie kwiatu u
tytoniu — wspotpraca z Institut de Biologie Moléculaire des Plantes, CNRS w Strasburgu.

Prof. Piotr Weglenski, dr Piotr Borsuk, dr Agnieszka Dzikowska, Joanna Empel. Anna
Grzelak (ZG UW), prof. C. Scazzocchio (IGM). Genetyczna regulacja katabolizmu argininy
i proliny u Aspergillus nidulans. — wspoélpraca z Institut de Génétique et Microbiologie,
Université Paris-sud w Orsay.

Dr Jerzy Smagowicz, K. Pluta (IBB), A. Sentenac (CEA). Badania wptywu mutacji w genie
MAFI na transkrypcje in vitro genéw tRNA w ekstraktach z drozdzy. — wspolpraca z Centre
d’Energie Nucleaire w Saclay.

Dr Anna Kurlandzka, dr Teresa Zotadek, Krzysztof Flis, Joanna Lipecka (IBB), Aleksander
Edelman (INSERM). Ekspresja w drozdzach Saccharomyces cerevisiae heterologicznego
genu kodujacego kanat chlorkowy CIC-2 oraz poszukiwanie biatek oddziatujacych z pCic-2.
— wspolpraca z Faculté de Medicine CHU Necker w Paryzu.

Dr Michat Sikorski, Jacek Biesiadka, Alina Akuszewka, Iwona Femiak (IChB) i prof. Robert
Esnault (ISV). Badania strukturalne i funkcjonalne bialek podklasy PR10.2 z tubinu zo6ltego.
— wspolpraca z Institut des Sciences Végétales, CNRS w Gif-sur-Yvette.

Dr Pawet Strozycki, Alina Kasperska, Iwona Femiak, Katarzyna Kotaczkowska, Ewa
Sobieszczuk, Anna Skapska (IBCh), Yves Dessaux (ISV), Jean-Francois Briat (INRA).
Regulacja ekspresji genow ferrytyn w tkankach roslinnych. — wspotpraca z Institut des
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Sciences Végétales w Gif-sur-Yvette i Institut National de la Recherche Agronomique et
Ecole Nationale Supérieure d’Agronomie w Montpellier.

Programy rozpoczete w roku 2000:

Prof. Piotr Stepien, Andrzej Dziembowski, Michat Minczuk (ZG UW). Badania kompleksu
degradosomu drozdzy Saccharomyces cerevisae. — wspOlpraca z Centre de Génétique
Moléculaire, CNRS w Gif-sur-Yvette.

Dr Bozenna Maciejewska, Dr Renata Bogatek (IBER), prof. Daniel Come, prof. Francoise
Corbineau. Aktywno$¢ metaboliczna w kulturach kalusa wyprowadzonych z nasion jabtoni o
roznej glebokosci spoczynku. — wspodlpraca z Laboratoire de Physiologie Végétale Appliquée
Université Pierre et Marie Curie w Paryzu.

Prof. Anna Rychter, Izabela Juszczuk, Bozena Szal (IBER), prof. Pierre Dizengremel. Rola
stezenia tlenu w regulacji aktywnosci oksydazy alternatywnej oraz w wytwarzaniu nadtlenku
wodoru w korzeniach fasoli i siewkach jeczmienia. — wspotpraca z Laboratoire de Biologie
Foresti¢re, Université Henri Poincaré w Nancy.

Dr Tomasz Stepkowski (IChB), Catherine Boivin-Masson (INRA). Nadprodukcja,
oczyszczanie i proby krystalizacji bialek Nod4 o wlasciwo$ciach transferaz acylowych
chitooligomeréw N-glukozoaminy pochodzacych ze szczepow Bradyrhizobium sp. WM9
(Lupinus) 1 Sinorhizobium meliloti. — wspotpraca z Laboratoire des Symbioses Tropicales et
Meéditerranéennes (IRD-INRA-CIRAD-ENSAM) w Montpellier.

CPF sfinansowato (lub dofinansowato) wyjazdy 19 polskich naukowcow do placowek
francuskich oraz wizytyw Polsce 5 uczonych z Francji.

W dniach 13-14 kwietnia 2000 r. w IBB PAN odbyta si¢ organizowana przez Polsko-
Francuskie Centrum Biotechnologii Roslin konferencja na temat «Yeast as a model for
studying eukaryotic gene function»

W wyniku realizacji badan w ramach tematyki Centrum w okresie od 1994r do 2000r
opublikowano ogoétem 208 prac, w tym 105 komunikatow. W roku sprawozdawczym ukazaty
si¢ liczne publikacje (w ramach CPF), rowniez prac naukowych z poza IBB PAN.

RYDZ Sz.K., PRIETO J.L., RYCHTER A.M.,, VIDAL J. A
DNA-binding activity for the promoter of the gene encoding C4 phosphoenolpyruvate carboxylase is
modulated by phosphorylation during greening of the Soghum leaf.
Plant Sci. (2000) 159, 65-73

SIKORSKI M.M., HANDSCHUH L., BIESIADKA J., LEGOCKI A.B.
Two subclasses of yellow lupin PR10 proteines and their possible function during the sybmbiosis
development. Current plant science and boitechnology in agriculture.
Kluwer Academic Publishers

STROZYCKI P.M., KARLOWSKI W.M., DESSEAUX Y., PETIT A., LEGOCKI A.B.
Lupine leghemoglobin I — expression in transgenic Lotus and tobacco tissues.
Mol Gen Genet (2000)

ZUKIEL R., NOWAK S., BARCISZEWSKA M.Z., KEITH G., BARCISZEWSKI J.
8-oxodeoxyguanine as a biomarker of DNA modifications (lesions) in carcinogenesis.
Neuroskop (2000) 2, 163-170

PUBLIKACIJE: 3461, 3467, 3468, 3480, 3490, 3498, 3499, 3521, 3530
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Temat 41: Oksydacyjne uszkodzenia DNA
Zespo6t: Dr Barbara Tudek, dr Jarostaw Ciesla, dr Maria-Anna Graziewicz,
mgr Elzbieta Speina, mgr Pawet Kowalczyk, mgr Tomasz Obtulowicz

Badano powstawanie oraz napraw¢ w tkankach zdrowych i nowotworowych
utlenionych zasad i egzocyklicznych adduktéw DNA powstajacych wskutek peroksydacji
lipidow.

Wspdlnie z zespotem prof. R. Olinskiego (AM, Bydgoszcz) zaproponowali§my nowa
metode analizy poziomu utlenionych zasad DNA. Opiera si¢ ona na pomiarze ilosci
utlenionych zasad wycietych przez glikozylazy naprawcze z E.coli (biatka Fpg oraz Nth
eliminujagcych z DNA wigkszo$¢ utlenionych puryn i pirymidyn) metoda chromatografii
gazowej potaczonej ze spektrometria masowa (GC/MS). Pozwala to unikngé bledow
spowodowanych powtdrnym utlenieniem zasad, do czego moze dojs¢ w trakcie hydrolizy
DNA i przygotowywania probki podczas pomiaru standardowego. Zidentyfikowalismy
siedem pochodnych (8OHG, FapyG, 8OHA, FapyA, 50OHU, 5,6-diOHU, 50HC) w
preparatach DNA i jader komorkowych.

W tkance plucnej pacjentéw z nowotworem pluca badalismy aktywno$¢ naprawcza
dla 1,N° -etenoadeniny (gA), 3,N’-etenocytozyny (¢C) i 8-hydroksyguaniny (SOHG)
postugujac si¢ oligodeoksynukleotydem z pojedynczym uszkodzeniem. Wstgpne wyniki
uzyskane dla 20 osob wskazuja, ze istniejg znaczne réznice indywidualne we wszystkich
trzech aktywnosciach. Srednio aktywno$¢ wszystkich 3 enzymoéw byta wyzsza w guzie ptuca
niz w obrzezu nie wykazujacym zmian patologicznych. Poziom 80OHG mierzony metoda
GC/MS byt réwniez wyzszy w DNA guza niz obrzeza, co sugeruje ze liczba tych uszkodzen
w guzie przekracza pojemno$¢ naprawcza. Palenie tytoniu podwyzszato w zdrowej tkance
ptucnej aktywnos$¢ glikozylazy €C, ale nie glikozylazy €A.

Kontynuowali$my badanie naprawy produktéw chemicznej rearanzacji eA w DNA.
Produkt przylaczenia czasteczki H,O w pozycje 2 etenoadeniny byl wycinany z DNA przez
glikozylazy Fpg i Nth, ale nie przez glikozylazy €A - biatka AlkA i ANPG. Stale kinetyczne
dla Fpg wskazuja, ze pochodna ta jest wycinana réwnie efektywnie jak substrat naturalny -
8OHG.

Wspohie z zespotem doc. P.Zielenkiewicza opracowali§my komputerowy model
DNA-glikozylazy 3-metyloadeniny I z E.coli.
Najwazniejszy wynik badawczy:
Naprawa €A, €C 1 SOHG jest wyzsza w guzie ptuc niz w zdrowym ptucu. Palenie tytoniu
podnosi aktywnos¢ glikozylazy €C.
PUBLIKACIJE: 3461, 3467, 3468, 3531, 1362/A, 1363/A, 1374/A, 1388/A, 1429/A, 1430/A,
1431/A, 1469/A
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Temat 42: Mutacje indukowane i adaptacyjne
Zespot: dr hab. Elzbieta Grzesiuk, prof. dr hab. Celina Janion (1/3 etatu), dr Anna Sikora,
mgr Anetta Nowosielska, mgr Agnieszka Gozdek

Zjawisko filamentacji komorek, ktdore mozna zaobserwowaé pod mikroskopem,
wykorzystano do monitorowania indukcji sytemu SOS w bakteriach. Stwierdzono, ze
pojedynczy mutant E. coli hemH oraz potrojny nth nfo xth wykazuja chroniczng indukcje
systemu SOS. Ponadto stwierdzono, ze glodzenie aminokwasowe bakterii (warunki dla
powstawania mutacji adaptacyjnych) jest czynnikiem indukujacym system SOS.
Filamentacj¢ obserwuje si¢, gdy glodzone bakterie umieszczone sa w podlozu wzrostowym
zawierajacym glicerol (lecz nie glukoze) jako Zrédlo wegla co wskazuje, ze w tym przypadku
indukcja systemu SOS jest procesem zaleznym od cAMP.

W poprzednich badaniach wykazali$my, ze w szczepie E.coliAB1157 MMS indukuje
rewertanty Arg', ktorych poziom spada jesli po dziataniu MMS komoérki sg przejsciowo
gltodzone (naprawa typu MFD). O zachodzacej podczas glodzenia naprawie $wiadczy
rowniez stopniowy zanik miejsc wrazliwych na trawienie biatkiem Fpg w plazmidowym
DNA izolowanym z bakterii AB1157 poddanych dzialaniu MMS i glodzeniu. Obecnie
badamy wplyw mutacji w genach alkd i tagA na mutagenez¢ MMS i napraw¢ MFD. W
szczepie AB1157 alkA” 1 AB1157 alkA'tagA™ zaobserwowano wysoki poziom mutantow
Arg’, ktore nie podlegaly naprawie podczas glodzenia. Dodatkowa mutacja w genie uvrd
odtwarza naprawe zwigzang z gtodzeniem w mutantach alkA™ i alkA’tagA". Opisane zjawisko
oraz wyniki trawienia Fpg, Nth i Tag/Nth plazmidowego DNA izolowanego z traktowanych
MMS i glodzonych bakterii zmutowanych w genach alkA, tagA i uvrA pozwala wysnué
wniosek, ze naprawa 3MeAde 1 7MeGua jest realizowana przez glikozylazy TagA i AlkA
ale jednoczes$nie posredniczy w niej system UvrABC ekscinukleazy.

Okreslono specyficzno$¢ mutacji w podjednostce € pol III DNA (dnaQ49) przy
zastosowaniu tzw. szczepow Millera (cc 101-111) umozliwiajacych wykrycie 11 réznych
typow mutacji. Wykazano, ze mutacja dnaQ49 indukuje gtéwnie mutacje typu zmiany ramki
odczytu, przy czym najwyzszy poziom osiagaja insercje +1A i +1G.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Okreslenie specyficzno$ci mutacji wywotanych mutacja dnaQ49 w podjednostce € pol I11
DNA

PUBLIKACIJE: 3481, 3482, 3526, 1361/A,1372/A, 1428/A, 1463/A, 1468/A, 1469/A,
1470/A, 1489/A, 1506/A, 1507/A, 200/N

Temat 43: Biologia plazmidu RK2 z grupy IncP Escherichia coli
Zespot: Doc. dr hab. Grazyna Jagura-Burdzy, mgr Matgorzata Adamczyk,
mgr Aneta Bartosik, mgr Krzysztof Lasocki, Maciej Lukaszewicz, Michat Jonczyk.

Plazmidy IncP utrzymuja si¢ stabilnie w bardzo szerokim zakresie gospodarzy.
Stabilnos¢ ta jest wynikiem m.in. posiadania zlozonego systemu regulacji ekspresji genow
koordynujacego wszystkie procesy zyciowe plazmidéw. Globalny represor KorB (358aa) ma
12 operatorow w genomie RK2 i blokuje transkrypcje wiazac si¢ w poblizu promotorow
(represja proksymalna) albo dziatajgc na dystans. Poprzednio wykazano, ze C-terminus KorB
decyduje o aktywnosci KorB jako represora na dystans poprzez swoje wlasciwosci
dimeryzacyjne. Biatko IncC potegguje represje wywierang przez KorB a jednoczesnie tworzy
z nim pare¢ biatek podziatowych (typu ParA-ParB) odpowiedzialnych za aktywny rozdziat
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kopii plazmidu. Zastosowanie dwu-hybrydowego systemu w drozdzach pozwolito na
zmapowanie w KorB domeny interakcji z IncC do centralnie potozonych 45aa. Jednocze$nie
ustalono, ze region ten stanowi w biatku KorB dodatkowa (w stosunku do C-konca) domeng
oligomeryzacyjnag. Homologi plazmidowych biatlek ParA i ParB s3a zakodowane w
wickszosci genomoéw bakteryjnych. Wstepne badania potwierdzily ich wazna rolg w
segregacji chromosomow w czasie podzialu. Skonstruowano hybrydy KorBrk» i ParB z
Pseudomonas aeruginosa. C-terminalne 100aa biatka KorB stanowi aktywna domeng
dimeryzacyjng w uktadzie heterologicznym (hybryd N- ParBp, -C-KorB). Zastgpienie tej
domeny w KorB (N-KorB-C- ParBp,) przez domeng¢ dimeryzacyjna z ParBp, (C-terminalne
50aa) nie przywraca KorB funkcji represora na dystans chociaz przywraca zdolnos¢ do
dimeryzacji. Drugi kierunek badan nad plazmidami IncP dotyczy funkcji a-helikalnego
biatka KfrA (342aa). Wykazano, ze delecja genu kfrd prowadzi do utraty stabilnos$ci
plazmidu w E.coli. Biatko KfrA i produkty trzech alleli delecyjnych zostaty oczyszczone i
poddane analizie. Usunigcie centralnych 70aa nie zmienia wlasciwosci KfrA in vivo
(autorepresja) i in vitro (oligomeryzacja). Zaréwno N-terminalny polipeptyd (1-136aa) jak i
C-terminalny (206-342aa) sa zdolne do dimeryzacji in vitro oraz in vivo w systemie dwu-
hybrydowym w  drozdzach. Uzyskano poliklonalne przeciwciala do  badan
immunofluorescencyjnych.

Najwazniejszy wynik

a/ wykazanie dodatkowej roli (obok dimeryzacyjnej) C-konica KorB w represji na dystans
oraz b/ wykazanie, ze obecnos¢ KfrA wplywa na stabilne dziedziczenie plazmidéw IncP.
PUBLIKACIE: 1404/A; 1408/A; 1409/A; 1410/A; 196N

Temat 44: Srodowiskowego Laboratorium NMR
Zespot: doc. dr hab. Andrzej Ejchart, dr Jacek Wojcik, dr Waldemar Anczewski, dr Beata
Toczytowska, mgr Marta Oleszczuk, mgr Igor Zhukov, Lilia Zhukov

Recenzje naukowe:

Wykonawca Recenzje projektow | Recenzje manuskryptow Inne recenzje
badawczych (liczba) do publikacji (liczba) (liczba)
Andrzej Ejchart 2 - 1
Realizowane projekty badawcze:
Rodzaj projektu / tytut projektu Kierownik Okres
realizacji
finansowany ze srodkow KBN / wtasny doc. Andrzej Ejchart 1999 - 2002

"Wyznaczenie struktury biatka S100AT1 i
badania konformacji peptydow wiazacych jony
wapnia metoda NMR"

finansowany ze $rodkow KBN / wlasny dr Beata Toczytowska 1998 - 2000
Spektroskopia MRJ wysokiej rozdzielczo$ci
wyciagoéw tkanek nowotworowych i ptynu
mozgowo-rdzeniowego "in vitro" - zastosowanie
w diagnostyce klinicznej

61



Sprawozdanie merytoryczne:

Badania struktury i dynamiki biatek CMTI(MS8L) i S100A1 oraz peptydow wiazacych
jony wapnia. Wyznaczono catkowita dynamike i lokalng ruchliwo$¢ szkieletowych wigzan
N-H w biatku CMTI(M8L) w powigzaniu ze zmiang struktury spowodowang mutacja.
Wyznaczono strukture drugorzedowa biatka S100A1 w utlenionej formie apo; struktura
trzeciorzgdowa jest w trakcie obliczen. Wyznaczane sa struktury peptydow — analogow 3.
petli wiazacej kalmoduliny ze wzrastajaca liczba alanin na C-koncu w celu wyjasnienia
mechanizmu powstawania struktur helikalnych. Opracowywana jest roéwniez metoda
wykorzystania rozpuszczalnikéw cieklokrystalicznych do pomiarow resztkowych sprzezen
dipolowych w celu zwigkszenia doktadnosci wyznaczania struktur bioczasteczek.

Ponadto, w ramach wspotpracy, pracownicy Laboratorium brali merytoryczny udziat
w nastgpujacych badaniach:
Doc. Andrzej Ejchart

1) Badania struktury liposacharydow bakteryjnych — kierownik doc. A. Gamian, Instytut
Immunologii i Terapii Doswiadczalnej, Wroctaw,

2) Badania konformacyjne peptydow zawierajacych a-hydroksymetylo-o-
alkilo(arylo)aminokwasy — kierownik dr hab. A. Olma, Politechnika L.6dzka, Instytut
Chemii Organiczne;j,

Dr Jacek Wéjcik

3) Analiza sprzezen spinowo-spinowych — kierownik prof. K. Kamienska-Trela, IChO PAN,

4) Badania konformacji fragmentéw ludzkiej protaminy HP2 — kierownik doc. W. Bal,
Wydziat Chemii Uniwersytetu Wroctawskiego,

Dr Jacek Wéjcik, mgr Marta Oleszczuk

5) Badania konformacji cyklicznych analogéow enkefalin — kierownik prof. J. Izdebski,
Wydzial Chemii Uniwersytetu Warszawskiego,

Mgr Igor Zukow

6) Wykorzystanie wicynalnych statych sprzezenia w badaniach konformacyjnych
modelowych peptydow — kierownik prof. K. Rolka, Wydzial Chemii Uniwersytetu
Gdanskiego,

Dr Beata Toczylowska

7) Badania NMR plynu mozgowo-rdzeniowego majace na celu opracowanie metod
diagnostyki choréb moézgu — Wydziat Anestezjologii i Intensywnej Terapii Akademii
Medycznej w Warszawie.

Konferencje

Srodowiskowe Laboratorium NMR wspolnie z firma Varian AG zorganizowalo w dniu
20.05.2000 ogo6lnopolskie spotkanie uzytkownikow spektrometrow NMR.

62



Dzialalno$¢ dydaktyczna:

W okresie sprawozdawczym odbylo si¢ 26 seminariow poswigconych metodom
magnetycznego rezonansu jadrowego oraz wilasciwosciom konformacyjnym biatek i
peptydow, ktore prowadzili pracownicy Laboratorium i zaproszeni specjalisci z osrodkow
krajowych i zagranicznych.

Dwie osoby przeszkolono w zakresie obstugi przyrzadu. Dwoch studentow z
Wydzialu Fizyki UW odbylto jednomiesigczne szkolenia w zakresie technik pomiarowych i
interpretacji widm NMR w ramach pracowni magisterskiej. Jedna magistrantka z Wydziatu
Fizyki Uniwersytetu Warszawskiego ukonczyla prace magisterskg, ktoérej tematem byto
badanie konformacji peptydéw metodami NMR.

Zestawienie wykorzystania spektrometru NMR:

Zgodnie ze swymi zadaniami statutowymi Laboratorium wykonywalo pomiary widm MRJ
dla szeregu laboratoriow. Wykorzystanie przyrzadu przedstawia si¢ nastepujaco:

Kierownik projektu Instytucja Czas przyrzadu
prof. K. Rolka Uniwersytet Gdanski, Wydziat Chemii 50h
prof. J. Otlewski Uniwersytet Wroctawski, Instytut 240 h

Biochemii i Biologii Molekularnej
dr W. Bal Uniwersytet Wroctawski, Wydziat Chemii 340 h
dr hab. R. Stolarski UW, Instytut Fizyki Doswiadczalnej 430 h
prof. K. Kamienska-Trela IChO PAN, Warszawa 480 h
prof. Z. Czerniecki AM Warszawa, Klinika Neurochirurgii 630 h
prof. A. Gryff-Keller Politechnika Warszawska, Wydz. Chemii 90 h
dr J. Poznanski IBB PAN, Zaktad Biofizyki 600 h
prof. Bielawski SGGW Warszawa, Kat. Biochemii 140 h
dr. B. Falkiewicz AM Gdansk 10 h

Ustugi-zlecenia razem 3010 h
Prace wlasne 5080 h
Nowe techniki, szkolenia 210 h
Konserwacja, uzupehianie ciektego helu i azotu 130 h
Awarie: sprezarki i osuszacze, cewki rozdzielczo$ci 160 h
Wykorzystanie czasu spektrometru: 98% | Razem 8590 h

PUBLIKACJE: 3460, 3470, 3473, 3475, 3478, 3500, 3501, 3502, 3503, 3504, 3507, 3511,
3512, 1344/A, 1345/A, 1346/A, 1360/A,1362/A, 1374/A,1390/A, 1391/A, 1392/A, 1393/A,
1394/A, 1478/A, 1479/A, 1480/A, 1482/A.
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Temat 45: Regulacje biosyntezy pochodnych kwasu mewalonowego w drozdzach
Saccharomyces cerevisiae
Zespo6t: dr hab. Anna Szkopinska

Kontynuowane sa badania regulacji aktywno$ci gtownych enzymoéw szlaku kwasu
mewalonowego. We wspotpracy z Zakladem Bioinformatyki przy IBB PAN i strong
francuska (prof. Francis Karst Universite Louis Pasteur, Strasbourg) przygotowane zostaty
komputerowe modele symulacyjne zmodyfikowanej syntazy difosforanu farnezylu w celu
podniesienia poziomu syntezy difosforanu geranylu. Trwaja prace nad otrzymaniem
odpowiednich mutantow drozdzowych (we Francji), biochemiczne oznaczenia ich
aktywnoS$ci przeprowadzane sa przeze mnie. Ponadto prowadzone sa prace nad regulacja
poziomu syntezy ubichinonéw w mutantach drozdzowych Saccharomyces cerevisiae.
Najwazniejszy wynik badawczy:

Podstawienie w syntazie difosforanu farnezylu fenyloalaniny 96 przez tryptofan powinno w
najwiekszym stopniu podnies¢ syntezg difosforanu geranylu. Sterolowy intermediat moze
decydowac o poziomie syntezy ubichinonow.

PUBLIKACIJE: 3464, 3480, 3499, 1383/A

Temat 46: Badania konformacji peptydéw i bialek wiazacych wapn

Zespot: prof. dr hab. Andrzej Bierzynski, dr Grazyna Goch, mgr Hanna Koztowska,
mgr Elzbieta Soszynska, mgr Marek Rudek, mgr Maciej Maciejczyk, mgr Lilia Zukow,
dr Sergiusz Wdowienko (6 mies.), dr hab. Wojciech Bal (1/4 etatu)

Uprzednie badania wykazaly, ze petla peptydowa wigzaca jony wapnia o sekwencji:
Asp-Lys-Asp-Gly-Asp-Gly-Tyr-Ile-Ser-Ala-Ala-Glu wysycona jonami La’" jest niezwykle
efektywnym miejscem nukleacji helisy a w segmencie peptydowym dolaczonym do jej
konca C. Przeprowadzono systematyczne serii syntetycznych peptydéw o sekwencji Asp-
Lys-Asp-Gly-Asp-Gly-Tyr-lIle-Ser-Ala-Ala-Glu-(Ala),-NH,, gdzie n = 1+5. Pomiary NMR
oraz symulacje teoretyczne wykazaly, ze zarodek struktury helikalnej ma konformacje
zblizong do helisy 3/10 a nastgpnie, w miar¢ propagacji, regularna helisa o nabudowywuje
si¢ stopniowo od konica N. Pomiary stalych wigzania lantanu przeprowadzone metoda
fluorescencyjng oraz pomiary kalorymetryczne pozwolily wyznaczy¢ parametry
termodynamiczne kolejnych etapoéw propagacji helisy od pierwszego do czwartego.

Wklonowano do plazmidu E.coli gen ludzkiej protaminy HP1 oraz geny szeregu jej
fragmentow. Dzigki temu w najblizszej przyszlosci powinno by¢ mozliwe uzyskanie
materiatow znakowanych izotopami °C i "°N, koniecznych do badan metodami NMR.

Przeprowadzono systematyczne pomiary statych wigzania jonoéw lantanowcow do
biatka S100A1 oraz jego mutantow Glu32—Gln i Glu73—Gln oraz wstepne badania kinetyki
dysocjacji La*". Wykazano, ze stopien kooperatywnosci i warto$ci statych wigzania r6znig
si¢ dla utlenionej i zredukowanej formy badanych biatek i silnie zalezg od pH w zakresie
fizjologicznym. Wyniki te zdajg si¢ ttumaczy¢ ogromng réznorodnos¢ funkcji biologicznych
biatka S100A1.

Najwazniejszy wynik badawczy:
Pelna charakterystyka termodynamiczna pierwszych etapdw propagacji helisy a.
PUBLIKACIJE: 3470, 1346/A, 1393/A, 1478/A 1479/A,1485/A,1486/A, 1487/A

64



Temat 47: Modelowanie struktury i funkcji bialek
Zespo6t: doc dr hab. Piotr Zielenkiewicz, dr Danuta Ptochocka, dr Andrzej Kierzek,
mgr Szymon Kaczanowski

Biatko CysB jest transkrypcyjnym regulatorem typu LysR, dla ktérego regulatorem
jest N-acetyloseryna. Przebadano na podstawie modelowania molekularnego wplyw szeregu
mutacji na zmiang struktury przestrzennej tego biatka: T149M, Y 164N, T196I, Y197S,
A227D, A244V A247E, a takze skrocenia biatka o 510 16 C-koncowych aminokwaséw.

Wykazano, ze pojedyncze mutacje (podobnie jak wigzanie N-acetyloseryny przez
CysB) nie maja zasadniczego wpltywu na zmiang struktury trzeciorzgdowej biatka, zatem
obserwowane fakty doswiadczalne nalezy tlumaczy¢ przez zmiang w oddziatywaniach
czwartorzedowych (bialtko jest tetramerem). Odcigcie pigciu C-koncowych reszt
aminokwasowych nie powoduje zasadniczych zmian strukturalnych, podczas gdy brak
szesnastu C-koncowych reszt jest zbyt duzym uszkodzeniem, aby zostata utworzona helisa,
odgrywajaca prawdopodobnie role w oddziatywaniach czwartorzedowych.

Zakonczono prace zwigzane z badaniem korelacji migdzy ewolucja histonu H1, a
ewolucja gamet wyzszych eukariotoéw. Tylko te organizmy, ktére maja histony H1 fenotypu
poly A- maja uwicione gamety. Korelacja ta wskazuje na to, ze histon H1 jest czasteczka,
ktora prawdopodbnie przekazuje z jadra informacje do cytoszkieletu mikrotubularnego.

Kontynuowano prace nad modelowaniem TBP archeonéw. Okazalo sie, ze sposob w
jaki TBP wigze DNA jest konserwowany ewolucyjnie. Badania ewolucyjne za pomoca
analizy sekwencji bialek wskazuja, ze TBP archeonéw cieptolubnych ma monofiletyczne
pochodzenie.

PUBLIKACIJE: 3452, 3467, 3499, 1381/A, 1388/A

Temat 48: Badania wczesnych etapéw zwijania bialek.
Zespo6t: doc. dr hab. Michat Dadlez, dr Aleksandra Wystouch-Cieszynska,
mgr Konrad Zdanowski, mgr Agnieszka Jablonowska, mgr Monika Garas$, mgr Magda Bakun

W ramach badan inicjacji zwijania w inhibitorze trypsyny z trzustki bydlgcej (BPTI)
wykonano wariant z trzema mutacjami w obrebie struktury beta odpowiedzialnej za inicjacje
zwijania. Rozpoczeto rdwniez prace nad dwoma nowymi biatkami modelowymi. Jedno z
nich mioglobina 100-153 zostato otrzymane przez nadekspresje w bakteriach w systemie
IMPACT z wydajnoscia ok. 5 mg/litr hodowli i jest obecnie przedmiotem badan. Geny serii
wariantow drugiego z tych biatek, domeny rozpoznajacej immunoglobuliny z biatka G,
otrzymaliSmy od prof. Petera S. Kima (Whitehead Institute, Cambridge USA). Obecnie
wykonywane s3 dodatkowe mutacje w tych genach.

Prowadzimy roéwniez prace nad inicjacja agregacji poprzez badanie fragmentow
peptydu AP zwigzanego z chorobg Alzheimera. Otrzymujemy dwa fragmenty tego peptydu:
AP 10-30 i 10-33 przez nadekspresj¢ w bakteriach z wydajnoscig kilka mg z litra hodowli
oraz krotki peptyd kontrolny AP 10-14 przez syntez¢ chemiczng. Drogg mutagenezy,
technikg QuickChange (Stratagene), przygotowujemy geny dla dluzszych fragmentow 10-36,
10-40 1 10-42.

Dokonczylismy seri¢ wariantoéw BPTI dla badan oddziatywan biatko-biatko w ramach
wspoltpracy z zespotem prof. Jacka Otlewskiego (Uniwersytet Wroctawski). Pozwolito to na
otrzymanie wariantow BPTI silnie hamujgcych chymotrypsyng i elastaze trzustkows.
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W ramach wspotpracy z zespotem prof. Darzynkiewicza (U. Warsz) otrzymalismy
droga ligacji z fragmentow forme¢ czynnika inicjacji translacji elF4E specyficznie
ufosforylowana na serynie 209. Nadekspresja w bakteriach fragmentu tego biatka w systemie
IMPACT 1 ligacja z ufosforylowanym syntetycznym peptydem prowadzi do uzyskiwania
petnej dhugosci czynnika elF4E z wydajnosciami rzgdu kilkudziesieciu mg z litra hodowli.
Drogag syntezy chemicznej otrzymaliSmy réwniez seri¢ peptydow, selektywnie
fosforylowanych fragmentow biatka 4EBP wiazacego czynnik elF4E dla celow badan
oddziatywan migdzy tymi biatkami.

Najwazniejszy wynik

Uzyskanie z duza wydajnos$cia, poprzez ligacje z fragmentow, specyficznie ufosforylowane;
formy biatka eIF4E do badan strukturalnych.

PUBLIKACIJE: 3505, 3535, 1387/A, 1389/A, 1488/A, 182/N

Temat nr 49: Metabolizm cukréw u bakteri mlekowych
Zespot: dr hab. Jacek Bardowski, mgr Tamara Aleksandrzak, mgr Magdalena Kowalczyk,
mgr Monika Doman

Bakterie mlekowe s3 szeroko wykorzystywane w  biotechnologii,gdzie
podstawowymi surowcami w procesach ferentacyjnych sa materiaty roslinne oraz mleko. Z
tego wzgledu badania prowadzone w naszym zespole koncentruja si¢ na katabolizmie laktozy
(cukier mleka) oraz beta-glukozydow i skrobi (cukry roslinne). WykazaliSmy, ze u bakterii
mlekowych z rodzaju Lactococcus, niezdolnych do fermentacji laktozy, mozna zaindukowac
wykorzystywanie tego cukru badz przez dodatek cellobiozy do pozywki, badz przez
zmutowanie genu ccpA, ktory peini role regulatora represji katabolicznej u bakterii Gram-
dodatnich. Stosujac réznorodne podejscia genetyczne i biochemiczne zaobserwowalismy, zZe
katabolizm laktozy jest sprzezony =z katabolizmem beta-glukozydow. W wyniku
przeprowadzonych badan zaproponowalismy model fizjologiczny, w ktoérym trzy systemy
transportu cukréw, znajdujace si¢ pod kontrola genu ccpA, sa zaangazowane w ten proces.
Stuszno$¢ tego modelu staramy si¢ potwierdzi¢ w badaniach genetycznych, w ktorych przy
uzyciu termowrazliwego transpozonu przeprowadziliSmy mutageneze dzikiego szczepu L.
lactis jak 1 jego pochodnej, zmutowanej] w genie ccpA. Uzyskane mutanty sg obecnie
charakteryzowane, celem zidentyfikowania zmutowanych genéw oraz ustalenia ich roli w
sprzezonym katabolizmie laktozy i beta-glukozydow. W serii eksperymentow fizjologiczno-
biochemicznychstaliliSmy, ze laktoza wykorzystywana jest przez badane bakterie w procesie
homofermentacji. Tego rodzaju badaniom funkcjonalnym poddajemy rowniez otrzymane
mutanty.

Kontynuujagc badania nad wlasciwosciami amylolitycznymi bakterii L. lactis,
uzyskali§my kompletng sekwencje nukleotydowa genu, ktory koduje pullulanaze. Enzym ten
wydzielany jest do srodowiska, a jego ilos¢ moze by¢ modulowana pozytywnie badz
negatywnie, w zalezno$ci od sktadu pozywki produkcyjnej. Obserwacje przeprowadzone
przy uzyciu fuzji transkrypcyjnej pul:lux (pullulanaza:lucyferaza) sugeruja, ze ekspresja genu
pul podlega regulacji przez produkt biatkowy genu ccpA.

Najwazniejszy wynik badawczy:

Wykazanie powigzania katabolizmu laktozy z katabolizmem beta-glukozydow oraz
mozliwo$¢ modulacji wytwarzania pullulanazy.

PUBLIKACIJE: 3491, 3493, 159N, 1347/A, 1348/A, 1349/A, 1350/A, 1351/A, 1352/A,
1353/A, 1375/A, 1377/A
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OGOLNOINSTYTUTOWE SEMINARIA NAUKOWE W ROKU 2000

04.01.00
Mgr M. Mikotajczyk /Pracownia Fosforylacji Bialek Roslinnych/
Udziat kinaz biatkowych w przenoszeniu sygnatu stresu osmotycznego w roslinach.

14.01.00

Prof. Charles Zelwer /Centre de Biophysique Moleculare, CNRS, Orleans, Francja/
The structure of the so-called "Phosphatidylethanolamine Binding Protein" from bovine
brain.

18.01.00
Dr J. Wojcik /Laboratorium NMR/
Analiza konformacyjna gigtkich peptydow.

25.01.00
Mgr A. Chacinska /Zaktad Genetyki/
Czy biatko Nam9 rybosomu mitochondrialnego jest prionem?

01.02.00 )
Doc. A. Ejchart /Srodowiskowe Laboratorium NMR/
Globalne metody NMR w wyznaczaniu struktury biatek.

08.02.00

Mgr C. Krysiak /Zaktad Biochemii Ro$lin/

Uboczne efekty biolistycznej transformacji ro$lin z zastosowaniem wolframu jako no$nika
DNA.

15.02.00
Dr T. Lozinski /Zaktad Biofizyki/
Wplyw magnezu na mechanizm inicjacji transkrypcji in vitro przez polimeraze RNA E. coli.

29.02.00

Dr M. Bucholc /Zaktad Biochemii Roslin/

Regulacja dlugosci telomerdow u Saccharomyces cerevisiae-delecja nadmiernie wydtuzonych
telomerow.

07.03.00

Mgr A. Hatas /Zaktad Genetyki/

Rola mechanizméw zabezpieczajacych wiernosc¢ replikacji w procesie "Cairnsowskiej"
mutagenezy komorek drozdzy Saccharomyces cerevisiae.

14.03.00
Dr A. Wystouch-Cieszynska /Zaktad Biofizyki/
Wykorzystanie reakcji splicingu biatek do ich chemicznej modyfikacji.

21.03.00

Mgr T. Bykowski /Zaktad Biochemii Drobnoustrojow/
Bialka regulatorowe w procesie asymilacji siarki u E.coli.
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28.03.00

Mgr 1. Kolasa /Zaktad Biofizyki/

Wptyw sekwencji zaginajacych DNA w obszarze promotora na inicjacj¢ transkrypcji u
E. coli.

04.04.00

Mgr M. Grynberg /Zaktad Genetyki/

Geny acetylotransferaz serynowej 1 homocysteinowej u Aspergillus nidulans: struktura
i regulacja.

11.04.00
Dr Miral Dizdaroglu /National Inst.of Standards and Technology, Gaithersburg, USA/
Oxidative DNA damage: mechanisms of product formation and repair by base-excision
pathway.

18.04.00
Dr M. Zagulski /Pracownia Sekwencjonowania DNA/
Drozdze Saccharomyces cerevisiae jako model w badaniach nad starzeniem si¢ organizmow.

18.04.00
Prof. H. Vorbruggen /Freie Universitat Berlin, Niemcy/
Encounters with new fluorine reagents in preparative organic chemistry.

19.04.00
Prof. H. Vorbruggen /Freie Universitat Berlin, Niemcy/
On selectivity in nucleoside synthesis.

25.04.00

Mgr J. Kaminska /Zaktad Genetyki/

Lokalizacja komérkowa ligazy ubikwitynowo-biatkowej Rsp5 i badanie funkcji jej domen
WW.

26.04.00

Prof. M. Laskowski /Department of Chemistry, Purdue University,USA/

From gene to function. Sequence to reactivity algorithm for kazal family of protein inhibitors
of serine proteinases.

16.05.00
Mgr M. Maliszewska-Tkaczyk /Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA/
Wiernos¢ replikacji w warunkach indukcji systemu SOS w komédrkach FE.coli.

19.05.00
Dr A. Piasek /Centrum Diagnostyki i Terapii AIDS, Warszawa/

Aktualne strategie badawcze, dziatania praktyczne majace na celu zwalczenie pandemii
HIV/AIDS.

23.05.00

Dr hab. A. Przykorska /Zaktad Biosyntezy Biatka/
Aptamery argininy w RNA.
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30.05.00

Mgr K. Grabinska /Pracownia Glikobiologii Grzybow/

Identyfikacja biatek oddziatujacych z syntazg dwufosforanu farnezylu w drozdzach
Saccharomyces crevisiae.

06.06.00
Mgr E. Speina /Zaktad Biologii Molekularne;j/
Nowe substraty i inhibitory glikozylazy formamidopirymidyno-DNA z Escherichia coli.

09.06.00

Prof. Bill Marzluff /UNC at Chapel Hill, USA/

Stem-loop binding protein: an RNA binding protein responsible for cell-cycle regulation of
histone mRNA.

12.06.00

Prof. Andre Sentenac /Department de Biologie Cellulaire et Moleculaire au CEA, Saclay,
Francja/

The yeast transcription machinery. Which role for RNA polymerase subunits?

13.06.00
Mgr Sz. Kaczanowski /Zaktad Bioinformatyki/
Projektowanie sekwencji realizujacych pozadang strukture biatka.

20.06.00

Dr A. Fabisiewicz /Zaktad Biologii Molekularnej/

Wplyw biatek naprawy Zle sparowanych zasad (MMR) na rekombinacj¢ homologiczna

w systemie in vitro.

26.06.00

Prof. Witold Filipowicz /Fredrich Miescher Institut, Basel, Szwajcaria/

Nowe czynniki biatkowe i1 rybonukleoproteidowe uczestniczace w biosyntezie rybosomow.

17.07.00
Prof. Robert Fluhr /Weizmann Institute of Sciences, Rehovot, Izrael/
Innate immunity: variations on a theme.

04.09.00
Dr Jan Drake /NIEHS, Research Triangle Park, North Carolina, USA/
Magic numbers: rates of spontaneous mutation across kingdoms and phyla.

14.09.00
Prof. Roel Schaaper /NIEHS, Research Triangle Park, North Carolina, USA/
A novel fidelity pathway enabled by the E.coli dnaX gene.

02.10.00

Prof. Stefan Jentsch /Max Planck Institute for Biochemistry, Martinsried, Niemcy/
Activation of a membrane-bound transcription factor by regulated ubiquitin/proteasome-
dependent processing.
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10.10.2000
Dr Jarostaw Poznanski /Zaktad Biofizyki/
Badania struktury fragmentu 4.2 podjednostki sigma polimerazy RNA E.coli.

24.10.2000
Mgr Krzysztof Pluta /Zaktad Genetyki/
Mafl, negatywny regulator polimerazy III RNA u drozdzy.

31.10.2000 )
Dr Jacek Wojcik /Srodowiskowe Laboratorium NMR/
Obserwacja wigzan wodorowych w biomolekutach.

07.11.2000
Dr hab. Wojciech Bal/Zaktad Biofizyki/
Molekularne mechanizmy karcynogenezy niklowe;.

14.11.2000
Dr M. Skoneczny /Zaktad Genetyki/
Poszukiwanie nowych drég importu biatek do peroksysomow.

21.11.2000
Prof. Andrew Byrd /National Cancer Institute, Frederick, USA/
Roles of NMR and Crystallography in Structural Biology-NusB and HGF.

05.12.2000
Dr A. Kierzek /Zaktad Bioinformatyki/
Kinetyka ekspresji genow bakteryjnych.

11.12.2000
Prof. M. Ter-Avanesyan /Cardiology Research Center, Moscow, Rosja/
Molecular mechanisms of "protein-based inheritance": yeast prions.

12.12.2000
Mgr A. Lochowska /Zaktad Biochemii Drobnoustrojow/
Analiza funkcjonalna biatka CysB reprezentujacego rodzing LysR regulatorow

transkrypcyjnych.

19.12.2000
Mgr K. Olczak /Zaktad Biosyntezy Biatka/
Kompleksy przebudowujace chromatyne
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Charakterystyka genu poliedryny bakulowirusa SSMNPV.
XXXVI Zjazd Polskiego Towarzystwa Biochemicznego, Poznan 2000 Abstr.

MARCZEWSKI, W., HENNIG, J., MASOJC, P.

Identyfikacja markerow molekularnych oraz mapowanie genu Gm
warunkujgcego odpornos¢ ziemniaka na wirus M ziemniaka.

II Krajowe Seminarium. Mapowanie genomow ro$linnych 1 poszukiwanie
markerow cech uzytkowych. Poznan 7.11.2000 Instytut Genetyki Ro§lin PAN

O’SULLIVAN, J.M., PERREAU, V.M., SANTOS, M.A.S., KEITH, G.,
PRZYKORSKA, A., TUITE, M.F.

The role of tRNA structure and identity in the evolution of codon reassignment.
18"™ tRNA Workshop “tRNA 2000” 8 — 12" April 2000 Cambridge, UK
Session 8 - 145

HENNIG, J.

Reakcje obronne roslin w odpowiedzi na infekcje mikroorganizmow
chorobotworczych.

Ogodlnopolska Konferencja. Ro§liny Modelowe Zmieniane Genetycznie
Poznan, 28 czerwca 2000 s.21-26

BOGUS, M.I., MICHALIK, J., SZOLAJSKA, E.
Fungal infection influence on protein synthesis in haemolymph and fat body of
Galleria mellonella.

8 " European Multicolloquium of Parasitology.
Acta Parasitol. (2000) 45 249

GAJEWSKA, B., KAMINSKA, I., JESIONOWSKA, A., MARTIN, N.C.,
HOPPER, A K., ZOLADEK, T.

Individual WW domains of RspSp differently affect fluid phase endocytosis
and internalization of uracil permease.

Yeast Genetics & Molecular Biology Meeting. Program and Abstracts
University of Washington Seattle July 25-30, 2000
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1478/A

1479/A

1480/A

1481/A

1482/A

1483/A

1484/A

SADOWY, E., WISNIEWSKA, A., GRONENBORN, B.,

HULANICKA, M.D.

Genes involved in potato leafroll virus replication.

Plant Virus Invasion and Host Defence. EMBO Workshop, Kolymbari, Crete,
Greece, 28 May — June 2000

OLMA, A., LIPKOWSKI, A.W., MACIEJCZYK, M., GOCH, G.,
EJCHART, A.

Struktury NMR peptydoéw. Analogi deltorfiny I.

XXXIII Ogoélnopolskie Seminarium na Temat Magnetycznego Rezonansu
Jadrowego 1 Jego Zastosowan. Krakow, 4 1 5 grudnia 2000
http://www.ifj.edu.pl

ZHUKOV, L., EJCHART, A., BIERZYNSKI, A.

Wyznaczenie drugorzedowej struktury biatka SI00A1 w roztworze przy
pomocy spektroskopii NMR.

Ibid.:

EJCHART, A.

Kompleksowe zastosowanie relaksacji jadrowej do wyznaczania szybkosci
procesOw wymiany.

Ibid.:

DOBROWOLSKA, G., KELNER, A., MIKOLAJCZYK, M.,
MUSZYNSKA, G.

Kinazy biatkowe uczestniczace w przesytaniu sygnatu stresu u roslin.

IT Seminarium Krajowe. Biotechnologia Roslin — Badania Podstawowe 1
Stosowane. Poznan, 8 grudnia 2000. Instytut Genetyki Roslin PAN

PAWLAK, D., OLESZCZUK, M., WOJCIK, J., PACHULSKA, M.,
CHUNG, N.N., SCHILLER, P.W., IZDEBSKI, J.

Analogi enkefaliny o wysokiej aktywnosci. Biologia 1 konfromacja.
XXXIII Ogoélnopolskie Seminarium na Temat Magnetycznego Rezonansu
Jadrowego i1 Jego Zastosowan. Krakoéw, 4 1 5 grudnia 2000
http://www.if].edu.pl

GAJEWSKA, B., KAMINSKA, J., JESIONOWSKA, A., MARTIN, N.C.
HOPPER, A K., ZOLADEK, T.

The role of ubiquitination in protein transport in Saccharomyces cerevisiae
cells.

Conference on: Yeast post-genomic era. Yeast as a model for studying
eukaryotic gene function. Warsaw April 13-14 2000 Institute of Biochemistry
and Biophysics PAS p.12

BOGUTA, M.
A prion dependent switch between respiratory competence and deficiency in

the yeast mutant nam9-1
Ibid.: p.9
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1489/A

1490/A
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GOCH, G., STACHOWIAK, D., SENATORSKI, A., MALICKA, J.
BIERZYNSKI, A.

Thermodynamics of the very first steps of helix propagation in polyalanine.
International Conference on Conformation of Peptides, Proteins and Nucleic
Acids. Organized in Honor of the XXX-th Anniversary of the University of
Gdansk. Tuesday, August 29 — September 2, 2000 Debrzyno by Gdansk,
Poland

Book of abstracts P-2

GOCH, G., VDOVENKO, S., ANTOSIEWICZ, J., BIERZYNSKI, A.
Coordination of Ln’" IONS by S100A1 protein. Fluorescence studies.
Ibid.: P-3

GOCH, G., OMELYANYUK, V., RUDEK, M., MALICKA, J.,
BIERZYNSKI, A.

CD spectra of very short polypeptide helices.

Ibid.: P-5

DADLEZ, M., ZDANOWSKI, K.
Protein folding initiation structures as detected by the disulphide formation

kinetics studies.
Ibid.: L-11

GRZESIUK, E., WOJCIK, A., PIERZYNOWSKI, S.G.

Intestinal myoelectrical activity-related electromagnetic field (EMF) protects
E.coli cells against subsequent exposure to UV light.

7" ICMAA (International Conference on Mechanisms of Antimutagenesis &
Anticarcinogenesis) 23-27 September 2000 Michigan, USA

PIETRZYKOWSKA, 1., KRWAWICZ, J.

In vitro studies on the mechanism of UV-induced mutagenesis independent of
DNA replication.

13™ International Congress on Photobiology and 28" Annual Meeting
American Society for Photobiology. 1-6 July 2000 San Francisco, California
AS72

PRZYKORSKA, A., PRZEWLOCKI, G., EDELMAN. A., KEITH, G.
Specificity of new human ribonuclease T84.
18™ tRNA Workshop “tRNA 20007 8" —12™ April 2000 Cambridge, UK

WANKE, M., SWIEZEWSKA, E., DALLNER, G.

Cell-free transfer of plastoquinone and ubiquinone in spinach cells.
14™ International Symposium on Plant Lipids 23-28 July 2000 Cardiff, Wales,
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1496/A

1497/A

1498/A

1499/A

1500/A

1501/A

VO SI, H., SWIEZEWSKA, E.
A new assay for Rab prenyltransferase.
Ibid.: AS

DROBEK, A., TALARCZYK, A., HENNIG, J.
Regulacja ekspres;ji 1,3-b-glukanazy w ros$linach ziemniaka.
IX Ogolnopolska Konferencja Kultur in vitro i Biotechnologii Roslin

,Modyfikowanie Genomu Roslin”, Gdansk-Sobieszewo 10-13 wrzesnia 2000
Plakat

KONOPKA, D., KRZYMOWSKA, M., HENNIG, J.
Reakcja roslin tytoniu na infekcje bakterii Pseudomonas syringea pv.

maculicola.
Ibid.: Plakat

KULIKOWSKI, T.

Acyclic 6-phenylselenenyl pyrimidine nucleosides as selective anti-HIV
agents.

The Second Multidisciplinary Conference on Drug Research.(MKNOL)
Jelenia Goéra — Cieplice 5-7 Kwietnia 2000. Book of Abstracts W10

KULIKOWSKI, T.

Synteza, konformacja i mechanizmy dziatania nowych modyfikowanych
nukleozydow — selektywnych srodkow przeciwko HIV/AIDS

Jubileuszowy Zjazd Naukowy Polskiego Towarzystwa Chemicznego i
Stowarzyszenia Inzynierow 1 Technikow Przemystu Chemicznego. £.6dz 10-15
wrzesnia 2000. Materiaty Zjazdowe.

SMAGOWICZ, W.J., PLUTA, K., LEFEBVRE, O., BOGUTA, M.,
SENTENAC, A.

MAF]1 protein inhibits the tRNA gene transcription in yeast.

18" tRNA Workshop “tRNA 2000” 8-12 April 2000, Cambridge, U.K.

KUSHNIROV, V., V., KRYNDUSHKIN, D.,S., BOGUTA, M.,
TERAVANESYAN, M.D.

Novel chaperones that cure yeast prions.

International Symposium on Prion Diseases and Related Processes. November
12-15, 2000 Annecy, France

BRETNER, M., KULIKOWSKI, T.

Design of inhibitors of HCV RNA helicase — potential antivirals for treatment
of HCV.

First European Workshop on /n Vitro HCV Chemotherapy. October 6-7, 2000
Warsaw, Institute of Biochemistry and Biophysics Polish Academy of Sciences
Abstracts of Lectures

BORSUK, P., PRZYKORSKA, A., GRZELAK, A., EMPEL, J.,
WEGLENSKI, P.

Structure of the arginase coding gene and its transcript in Aspergillus nidulans.
XVIIth Arginine/ Pirymidine Workshop. 2000
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1502/A

1503/A

1504/A

1505/A

1506/A

1507/A

1508/A

GENES AND THEIR PRODUCTS IN BASIC RESEARCH AND
BIOTECHNOLOGY.

Abstracts of the 3 Workshop, Warsaw, November 29 — December 1, 2000
Polish Academy of Sciences Institute of Biochemistry and Biophysics.

CZYZ, A., ZIELKE, R., KONOPA, G., WEGRZYN, G.

A role for the cgtA4 gene function in quorum sensing regulation of
bioluminescence.

XI International Symposium on Bioluminescence and Chemiluminescence,
Asilomar-Monterey (USA), 6-10 September 2000

WEGRZYN, G., CZYZ, A., WROBEL, B.
Why do bacteria emit light?.
Ibid.

SELOMINSKA, M., WEGRZYN, A., KONOPA, G., SKARSTAD, K.
WEGRZYN, G.

SeqA, the Escherichia coli origin sequestration protein, is also a specific
transcription factor.

Weimar Conference of Genetics on the Regulation of Genome Replication and
Genome Repair, Weimar (Niemcy), 27-30 September 2000

LAUBITZ, D., WOICIK, A., GRZESIUK, E., PIERZYNOWSKI, S.G.
The studies on the influence of intestinal myoelectrical activity-related
electromagnetic field (EMF) on bacterial growth and protein profiles in
Escherichia coli cells.

3" International Conference on Bioelectromagnetism 8-12 October 2000,
Bled — Slovenia FM-8P p.167-168

GRZESIUK, E., WOICIK, A., PIERZYNOWSK]I, S.G.

Intestinal myoelectrical activity-related electromagnetic field (EMF) protects
E.coli cells against subsequent exposure to UV light.

Abstracts 7" ICMAA International Conference on Mechanisms of
Antimutagenesis & Anticarcinogenesis. 23-27 September 2000, Michigan,
USA Poster No: 28

LOBOCKA, M., ROSE, D., RUSIN. M., SAMOJEDNY, A.,
YARMOLINSKY, M., LEHNHERR, H., BLATTNER, F.C.

Organization of the genome of P1 bacteriophage: tracking the developmental
program of expression of P1 phage genes.

Millennial Phage Biology Meeting. Montreal, 7-11 June 2000 p.38
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MISCELLANEUS

1/M  KURLANDZKA, A.
Tworzenie i rozpad kompleksu kohezyjnego chromatyd siostrzanych.
Post. Biol. Kom. (2000) 27, 261-272

2/M  SZCZEGIELNIAK, J., MUSZYNSKA, G.
Kinazy biatkowe zalezne od jonéw wapnia.
Post. Biochem. (2000) 46, 85-98

3/M  BOGUTA, Magdalena
Priony u drozdzy i grzybow nitkowatych.
Post. Biochem. (2000) 46, 108-114

4/M ZAREBSKA, Z.:
Promieniowanie stoneczne - dobroczynne dzialanie i zagrozenia.
Kosmos (2000) 49, 27-39

5/M  BARTNIK, E., MROCZEK, K.
Molekularne podstawy choréb mitochondrialnych.
Pediatria Polska (2000) 75.3, 217-221

6/M  BARTNIK E., MROCZEK, K.
Choroby mitochondrialne - przyczyny i diagnostyka.
Medycyna Wieku Rozwojowego (1999) 3.1, 15-21

7M  MICHALIK, J.
Bakulowirusy i ich rekombinanty jako naturalne bioinsektycydy.
Biotechnologia (2000) 3, 93-99

8/M BARTNIK, E.
Genetyka — od Mendla do genomiki.
Kosmos (2000) 49, 395-398

9/M  JERZMANOWSKI, A.
Od czasteczek do organizmow.
Ibid. 399-402

10/M  FIKUS, M.
Biotechnologia. Skad przyszta, dokad zmierza?
Ibid.: 413-420

11/M BARTNIK, E., LORENC, A.

Nowotwory a geny.
Post. Biol. Kom. (2000) 27, supl. 15 5-8
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12/M KONOPINSKA, A., BOGUTA, M.
Wzajemna regulacja translacji mitochondrialnej i translacji cytoplazmatycznej u

drozdzy Saccharomyces cerevisiae.
Post. Bioch. (2000) 46

13/ M SHUGAR, D.
Preface.
Acta Biochim.Polon. (2000) 47

14/M SHUGAR, D.
Preface.
Pharmacol. & Ther. (2000) 85, 111-112

15/M SHUGAR, D., BOROWSK]I, E. (Eds. of Symp.)
Molecular Aspects of Chemotherapy.
Proceedings of the 7" International Symposium on Molecular Aspects of
Chemotherapy, Gdansk, Poland, September 8-11, 1999
Pharmacol. Ther. (2000) 85, Special Issue

16/M SHUGAR, D.
Preface.
Pharmacol. & Ther. (2000) 87, 71

17/M SHUGAR, D. (Ed. of Symp.)
Molecular Aspects of Chemotherapy.
Proceedings of the 7™ International Symposium of the European Society for the
Study of Purine & Pyrimidine Metabolism in Man, Gdansk, Poland, September 15-19,
1999
Pharmacol. Ther. (2000) 87, Special Issue

18/ M DOROSZEWSKA, T., CHACHULSKA, A.M.

Mozliwosci uzyskiwania odpornosci na choroby wirusowe tytoniu.
Biotechnologia (2000) 4., 128-141
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160/N

161/N

TYTULY ROZPRAW HABILITACYJNYCH

BARDOWSKI, Jacek

Ekspresja genow u Lactococcus lactis na przyktadzie metabolizmu tryptofanu
oraz 3-glukozydéw. (Metabolizm of tryptophane and B-glucosides as models of
genes expression in Lactococcus lactis).

Presented January 11, 2000

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS

Publ.: J.Bacteriol. (1992), 174, 6563-6570; Le Lait (1993), 73, 119-126;
J.Bacteriol. (1994), 176, 5681-5685; In: J.J. Ferretti, M.S. Gilmore,
T.R.Klaenhammer, F. Brown (eds) — Genetics of Streptococci, Enterococci and
Lactococci — Dev. Biol. Stand. Basel, Karger, (1995), 85, 555-559; J.Bacteriol.
(1998), 180, 3174-3180; Microbiol. (1998), 144, 2103-2111;

WIECZOREK, Zbigniew Jan

Specyficznos$¢ oddziatywania analogdéw 5'-koncéw mRNA z biatkiem eIF4E
uczestniczacym w inicjacji procesu translacji. (The specificity of the
interaction between mRNA 5'-ends analogues and elF4E factor involved in the
translation initiation process).

Presented March 14, 2000

Research done in the Department of Physics of Biophysics, Faculty of
Nutritional Science, Academy of Technical Agriculture, Olsztyn

Research presented in Scientific Council IBB PAS

Publ.: Collect. Czech. Chem. Commun., (1990), 55 2765-2768: Biophys.
Chem. (1993) 47 233-240: Nucleosides & Nucleotides (1995) 14 717-721:
Nucleosides & Nucleotides (1995) 14 771-775: J.Photochem. Photobiol. B:
Biology, (1995) 28 57-63: Collect. Czech. Chem. Commun., (1996) 61
S217-S221, Collect. Czech. Chem. Commun., (1996) 61 S197-S202,
Biochim.Biophys.Acta (1997) 1354 145-152: J.Photochem. Photobiol. B:
Biology (1998) 43 158-163: Z.Naturforsch. (1999) 54¢ 278-284

KONARSKA, Maria Magdalena

Mechanizm splicingu jadrowych prekursoréw mRNA (Mechanism of
premRNA splicing).

Presented June 27, 2000

Research done in the Rockefeller University, New York

Publ.: Nature (1985), 315, 552-557; Cell (1984), 38, 731-736; Cell (1985), 42,
165-171; Cell (1987), 49, 763-774; Cell (1993), 75, 863-873
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DOBROWOLSKA, Grazyna

Struktura 1 funkcja kinaz biatkowych CK2 (Structure and function of protein
kinases CK2).

Presented October 3, 2000

Research done in the Department of Plant Biochemistry IBB PAS

Publ.: Biochim. Biophys. Acta (1991), 1080, 221-226;
Biochim.Biophys.Acta(1991),1129, 139-140; FEBS Lett. (1994), 237-241;
Mol. Cell. Biochem. (1999), 191, 3-12; J.Biol. Chem. (1996), 271, 15662-
15668; J. Biol. Chem. (1997), 272 3773-3779; Mol. Cell. Biochem. (1999),
191, 223-228

KRUSZEWSKI, Marcin

Podloze odwrotnej krzyzowej opornosci komorek L5178Y na promieniowanie
jonizujace 1 nadtlenek wodoru (Cellular determinants of the inverse cross
sensitivity of mouse lymphoma L5178Y cell lines to ionizing radiation and
hydrogen peroxide).

Presented November 28, 2000

Research done in the Institute of Nuclear Chemistry and Technology Warsaw
Publ.: Free Rad. Biol. Med. (1997), 22, (4), 697-704; Mutat. Res. (1998), 401,
31-36; Free Rad. Biol. Med. (1998), 24 (7/8), 1250-1255; Acta Biochim.
Polon. (1998), 4, 701-704; Mutat. Res. (1999), 434, 53-60; Blood (2000), 95,
2960-2966
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166/N
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TYTULY PRAC DOKTORSKICH

KONOPINSKA, Agata

Charakterystyka molekularna supresoréw mutacji w genie NAM9 kodujacym
rybosomalne biatko mitochondrialne.( The molecular characteristic of
suppressors of mutations in NAM9 gene encoding the protein of mitochondrial
ribosomes).

Presented February 22, 2000

Research done in the Department of Genetics IBB PAS

SOBIESZCZUK, Piotr

Structure and function of the myb oncogene: structure and transcriptional
control sequences of the murine c-myb gene. (Struktura i funkcja onkogenu
myb: struktura i sekwencje kontrolujace transkrypcje mysiego genu c-myb).
Research done in the Ludwig Institute for Cancer Research Melbourne Tumor
Biology Branch 1988

Nostrification March 14, 2000 IBB PAS

GROMADKA, Robert

The newly discovered KRR gene encodes a protein required for rRNA
synthesis and 40S ribosomal subunit assembly in Saccharomyces cerevisiae.
(Nowoodkryty gen KRR 1 koduje biatko niezbgdne dla syntezy 18S rRNA

1 sktadania 40S podjednostki rybosomalnej drozdzy Saccharomyces
cerevisiae).

Presented May 9, 2000

Research done in the DNA Sequencing and Oligonucleotide Synthesis
Laboratory IBB PAS

CALIKOWSKI, Tomasz

Zmiana poziomu wariantéw histonu H1 w komdrkach BY-2 tytoniu jako
model do badania funkcji biologicznej histonéw tacznikowych. (The alteration
of the level of H1 histone variants in the BY-2 tobacco cells as a model for
studying the biological function of linker histones).

Presented June 13, 2000

Research done in the Department of Protein Biosynthesis IBB PAS

MIECZKOWSKI, Piotr

Izolacja i charakterystyka dwoch nowych gendw Saccharomyces cerevisiae,
DIN7 1 DINS/UMP1, indukowanych przez uszkodzenia DNA. (Isolation and
characteristics at the two novel Saccharomyces cerevisiae genes, DIN7 and
DINS/UMP1, induced by DNA damage).

Presented June 13, 2000

Research done in the Laboratory of Mutagenesis and DNA Repair IBB PAS

JUSZCZUK, Marek

Mechanisms of PLRV genome expression. (Mechanizmy ekspresji wirusa
PLRV).

Presented June 20, 2000

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS
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169/N

170/N

171/N

172/N

173/N

174/N

GRYNBERG, Marcin

Serine and homoserine acetyltransferase genes in Aspergillus Nidulans:
structure, regulation and phylogeny. (Geny O-acetylotransferaz serynowe;j i
homoserynowej u Aspergillus nidulans: struktura, regulacja i filogeneza).
Presented June 27, 2000

Research done in the Department of Genetics IBB PAS

BRODZIK, Robert W.

Transgenic plants as a source of Helicobacter pylori — urease — characteristic
and potential biotechnological application.(Transgeniczne rosliny jako zrédto
ureazy Helicobacter pylori — charakterystyka: potencjalne zastosowanie
bitechnologiczne).

Presented September 20, 2000

Research done in the Department of Plant Biochemistry IBB PAS

CHACINSKA, Agnieszka

Respiratory deficiency of a yeast strain, expressing mutant mitochondrial
ribosomal protein Nam9p, depends on the presence of the prion [PS]].
(Molekularna analiza przyczyn defektu oddechowego mutanta Nam9p i jego
zaleznos$¢ od prionu /PSI] u drozdzy).

Presented October 3, 2000

Research done in the Department of Genetics IBB PAS

VO SI, Hung

Rab geranylgeranyltransferase in wheat seedlings.(Rab
granylogranylotransferaza w siewkach pszenicy).

Presented October 12, 2000

Research done in the Department of Lipid Biochemistry IBB PAS

GRZYBOWSKA, Ewa

Identification of the proteins interacting with the last enzyme of the heme
biosynthesis pathway.(Identyfikacja bialek wspotdziatajacych z ostatnim
enzymem szlaku biosyntezy hemu).

Presented November 28, 2000

Resarch done in the Department of Genetics IBB PAS

KRAWIEC, Krzysztof

Oddziatywania ludzkich kinaz nukleozydowych z substratami i inhibitorami.
(Interaction of human nucleoside kinases with substrates and inhibitors.)
Presented December 5, 2000

Research done in the Department of Biophysics Institute of Experimental
Physics UW

AWOTUNDE, Olubunmi S.

Protein phosphatase 2A holoenzymes from maize seedlings.(Holoenzymy
fosfatazy biatkowej 2A z siewek kukurydzy)

Presented December 5, 2000

Research done in the Plant Biochemistry IBB PAS
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178/N

179/N

180/N

TYTULY PRAC MAGISTERSKICH

SKRZYCKI, Michat

Wstepne badania nad systemem izolacji wewnatrzkomérkowych kompleksow
biatkowych zawirajacych ParB. (The system for isolation of intracellular
protein complexes containing ParB - preliminary studies).

Presented January 27, 2000

Research done in the Institute Experimental Plant Biology UW and Department
of Microbial Biochemistry IBB PAS

MARCINIAK, Kamila

Poszukiwanie biatek wspotdziatajacych z ModSp drozdzy Saccharomyces
cerevisiae za pomocg systemu dwuhybrydowego. (Screening for proteins
interacting with Mod5p of Saccharomyces cerevisiae using two hybrid
system).

Presented March 17, 2000

Research done in the Department of Genetics UW and Department of Genetics
IBB PAS

WIWATOWSKA, Joanna

Identyfikacja genu MRF'1 kompensujacego defekt mutacji R13. (Identyfication
gene MRFI to compensate for mutation R13).

Presented June 1, 2000

Research done in the Department of Industrial Microbiology UW and
Department of Genetics IBB PAS

KAZMIERCZAK, Anna Karolina

Klonowanie genu suF Aspergillus nidulans. (Cloning of the suF gene of
Aspergillus nidulans).

Presented June 5, 2000

Research done in the Department of Genetics UW

PALUCH, Anna

Sekwencjonowanie genu poliedryny i obszarow sgsiadujacych w genomie
bakulowirusa biatki wierzbéwki SSMNPV. (Polyhedrin gene and neighbouring
regions in the genome of baculovirus SSMNPV).

Presented June 5, 2000

Research done in the Department of Protein Biosynthesis IBB PAS

RZEWUSKA, Dominika

Carbohydrate antigenes of Schistosoma mansoni: circulating antigenes and
Sm480. (Glikozylowane antygeny produkowane przez przy Schistosoma
mansoni: krazace antygeny i Sm480).

Presented June 28, 2000

Research done in the Department of Genetics UW
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181/N REDLAK, Justyna
Badanie interakcji migdzy biatkami zaangazowanymi w naprawe uszkodzen
alkilacyjnych DNA, na drodze wycinania zasad, u Saccharomyces cerevisiae.
(Investigation of interactions between proteins engaged in the alkilation
damage DNA repair by base excision ).
Presented May 24, 2000
Research done in the Laboratory of Mutagenesis and DNA Repair IBB PAS

182/N REMISZEWSKA, Elzbieta
Charakteryzacja serii nowych inhibitoréw proteinaz uzyskanych przez selekcje¢
z bibliotek peptydowych na fagu M13. (Physico-chemical analysis of a series
of new proteinase inhibitors obtained by selection from protein library on
phage M13).
Presented July 5, 2000
Research done in the Institute of Experimental Physics and Department of
Biophysics IBB PAS

183/N DRAGAN, Wojciech
Poszukiwanie biatek wspotdziatajacych z ferrochelatazg drozdzy
Saccharomyces cerevisiae za pomocg systemu dwuhybrydowego.
(Identification of proteins interacting with yeast Saccharomyces cerevisiae
ferrochelatase using the two-hybrid system).
Presented September 8, 2000
Research done in the Department of Genetics IBB PAS and Laboratory of
Plant Molecular Biology IBB PAS

184/N SOLECKA, Karina
Charakterystyka aktywnos$ci dwoch nukleaz roslinnych wobec struktury "5'
flap DNA". (The characterization of activity two plant nucleases in the
presence of "S' flap DNA").
Presented August 24, 2000
Research done in the Department of Genetics UW and Department of Protein
Biosynthesis IBB PAS

185/N KABZINSKA, Dagmara
Mitochondrialny DNA: polimorfizmy sekwencyjne w drugim regionie
hiperzmiennym i polimorfizmy restrykcyjne w populacji polskie;j.
(Mitochondrial DNA: polymorhisms in the second hypervariable region and
restriction polymorphisms in the polish population).
Presented September 27, 2000
Research done in the Department of Genetics UW

186/N DZIEDOWIEC, Elzbieta Anna
Wplyw sekwencji liderowej genomowego RNA wirusa liSciozwoju ziemniaka
na ekspresj¢ ORFO i ORF1 oraz na gen reporterowy uid4 kodujacy B-
glukuronidaze (GUS). (Effect of genomic leader sequence of potato leafroll
virus on gene expression).
Presented July 28, 2000
Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS
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187/N

188/N

189/N

190/N

191/N

NAWARA, Magdalena

Analiza funkcjonalna trzech otwartych ramek odczytuYFRO47¢c, YBLO98w 1
YLR231c w drozdzach Saccharomyces cerevisiae wykazujacych homologie do
ludzkich enzymow fosforybozylotransferazy chinolinianowej, 3-hydroksylazy
kinureninowej i kinureninazy.(Functional analysis of three YFRO47c,
YBLO98w and YLR23Ic in yeast S.cerevisiae encoding proteins homologous to
the human enzymes chinolate phosphoribosylotransferase, kinuratz —3-
hydroxylase and kinorenidase).

Presented October 25, 2000

Research done in the Laboratory of DNA Sequencing and Oligonucleotide
Synthesis IBB PAS

KRASOWSKA, Iwona.

Ekspresja biatka USP w drozdzach Pichia pastoris. (Expression of USP protein
in Pichia pastoris yeast).

Presented June 16, 2000

Research done in the Department of Biochemistry and Clinical Chemistry,
Medical Academy of Warsaw and Department of Protein Biosynthesis

IBB PAS

SMOLNIK, Krzysztof.

Synteza biatka USP w drozdzach Pichia pastoris. (Synthesis of USP protein in
Pichia pastoris yeast).

Presented July 28, 2000

Research done in the Department of Biology, UW and Department of Protein
Biosynthesis IBB PAS

ROGOWSKA, Matgorzata

Wptyw izoprenoiddw na wzrost drobnoustrojow.(Influence of isoprenoids on
microbial growth).

Presented November 15, 2000

Research done in the Agricultural University of Warsaw and Department of
Lipid Biochemistry IBB PAS

KLIMECKA, Maria

Identyfikacja roslinnych kinaz biatkowych fosforylujacych tyrozyng przy
pomocy elektroforezy dwukierunkowe;j. (The application of two-dimentional
electrophoresis for identification of plant protein kinases, able to phosphorylate
tyrosine in proteins).

Presented June 16, 2000

Research done in the Department of Biochemistry and Clinical Chemistry,
Medical Academy of Warsaw and Department of Plant Biochemistry IBB PAS
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192/N

193/N

194/N

195/N

196/N

ZAKRZEWSKA, Anna

Nadekspresja genow kodujacych enzymy szlaku O-mannozylacji a sekrecja
biatek u Trichoderma reesei. (Overexpression of genes encoding enzymes
involved in early steps of protein O-mannosylation in Trichoderma reesei;
effect on secretion).

Presented September 27, 2000

Research done in the Institute of Experimental Plant Biology UW and
Laboratory of Fungal Glycobiology IBB PAS

LIPINSKI, Leszek

Proba komplementacji delecji genu SUV3 Saccharomyces cerevisiae przez
ludzki homolog oraz badanie mechanizmu supresji tej delecji przy nadekspresji
drozdzowego genu ADZ1. (Attempt to complement the SUV'3 gene deletion in
Saccharomyces cerevisiae by the homologous human gene and analysis of the
suppression mechanism of this deletion by overexpression of the yeast ADZ1
gene).

Presented November 14, 2000

Research done in the Department of Genetics UW

OSTAPKOWICZ, Anna

Apoptoza i cytokiny w limfocytach ludzkich traktowanych PUVA (psoralen +
UVA). [Apoptosis and cytokines in the human lymphocytes treated PUVA
(psoralen+netroviolet A)]

Presented July 11, 2000

Research done in the Department of Molecular Biology, IBB PAS
Department of Immunology, Faculty of Biology, UW and Department of
Pathophysiology and Immunology, Institute of Rheumatology

KOGUT, Tomasz

Klonowanie i ekspresja genu biatka szoku cieplnego (HspA) Helicobacter
pylori w Escherichia coli, oczyszczenie biatka 1 proba jego nadekspresji w
tytoniu. (Molecular cloning and expression in Escherichia coli of the gene
encoding the heat shock protein (HspA) of Helicobacter pylori, protein
purification and an attempt of expression in tobacco.)

Presented August 8, 2000

Research done in the Department of Biology UW and Department of Plant
Biochemistry IBB PAS

LUKASZEWICZ, Maciej

Active partitioning of RK2 plasmid from IncP group of E.coli: protein
interactions. (Aktywny rozdziat plazmidu RK2 z grupy IncP Escherichia coli —
interakcje miedzy biatkami).

Presented July 5, 2000

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS

and Department of Genetics UW.
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197/N

198/N

199/N

200/N

201/N

CIESNIKOWSKA, Karolina

Charakterystyka genu cysZEscherichia coli. (Characteristics of cysZ gene
of Escherichia coli).

Presented May 5, 2000

Research done in the Department of Microbiology UW and Department of
Microbial Biochemistry IBB PAS.

PROST, Tomasz

Analiza oddziatywan miedzy produktami genéw Saccharomyces cerevisiae
Rrdl i Rrd2, a innymi biatkami drozdzowymi przy uzyciu systemu dwu-
hybrydowego. (Two-hybrid system as a tool for analysis of interactions of
S.cerevisiae proteins, Rrd1p and Rrd2p, with various yeast proteins).

Presented July 13, 2000

Research done in the Department of Biology and Earth Sciences, The Maria
Curie-Sktodowska Memorial University, Lublin and Department of Biophysics
IBB PAS

SIKORA, Jacek

Wpltyw mutacji nam9-1 oraz obecnosci prionu [PSI] na lokalizacje
subkomoérkowg wybranych biatek, u drozdzy Saccharomyces cerevisiae.
(Effect of the nam9-1 mutation on the presence and subcelullar localization of
selected proteins in yeast Saccharomyces cerevisiae).

Presented October 8, 2000

Research done in the Department of Biology and Earth Sciences, The Maria
Curie-Sktodowska Memorial University, Lublin, Department of Biophysics
IBB PAS and Department of Genetics IBB PAS

MIECZKOWSKA, Natalia

Oznaczanie specyficznos$ci mutacji dne(QQ49 spontanicznych i indukowanych
promieniowaniem UV u E.coli w genie lacZ. (Estimation of spontaneous and
UV-induced dna(Q49 mutation specificity in E.coli lacZ gene).

Presented October 20, 2000

Research done in the Agircultural University of Warsaw and Department of
Molecular Biology IBB PAS

KULINSKA, Anna

Analiza regionu 5° UTR genu kodujacego arginaze Aspergillus nidulans.
(The analysis of 5’UTR the arginase coding gene in Aspergillus nidulans).
Presented August 29, 2000

Research done in the Department of Genetics UW
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PUBLIKACJE W DRUKU

SADOWY, E., WISNIEWSKA, A., JUSZCZUK, M., CHANTAL, D.
GRONENBORN, B., ZAGORSKI-OSTOJA, W., HULANICKA, M.D
The ORFO product of potato leafroll poleovirus is indispensable for viral
replication.

J. Gen. Virol.

SADOWY, E., MILNER, M., HAENNI, A.L.
Proteins attached to viral genomes are multifunctional.
Adv. Virus Res.

SADOWY, E., JUSZCZUK, M., GRONENBORN, B., HULANICKA, M.D.

Mutational analysis of potato leafroll poleovirus proteinase function.
J. Gen. Vriol.
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