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Uwagi wstepne

Przedstawione sprawozdanie zawiera dane pozwalajace oceni¢ merytoryczna
dziatalno$é Instytutu w 1999 roku. Komisja Nagroéd naszej Rady Naukowej wskaze nam
niebawem, ktére z prac opublikowanych w roku sprawozdawczym uwaza za godne
wyrdznienia. Nie warto wiec tych ,,Uwag” przetwarzaé na przykiad w liste klasyfikujaca
zesztoroczne publikacje Instytutu. Jest tu za to miejsce na wspomnienie o kilku sprawach, nie
ujetych w formalnym sprawozdaniu a majacych istotne znaczenie dla pracy Instytutu w
minionym roku.

Pobiezny przeglad sprawozdania prowadzi do co roku powtarzanego - stajacego si¢ juz
wiec banalnym, stwierdzenia, ze liczba pelnych publikacji nie do konca odzwierciedla
potencjal intelektualny Instytutu. Znéw — jak w uprzednich latach, poréwnujgc liczbg i tres¢
komunikatéw oraz petnych publikacji - wida¢, ze przetwarzanie ciekawych wynikow
doswiadczalnych w koficowe publikacje nie jest w IBB prosta sprawa. Wynika to zapewne z
kilku powoddw, takich jak na przykiad swoisty perfekcjonizm. Akurat ten motyw opdZniania
przekazania do druku publikacji wiasciwie trudno jest krytykowac. Dazenie do otrzymania
wyniku niekontestowalnego jest oczywistoscia. Warto jednak wspomunie, ze perfekcjonizm
powinien by¢ racjonalny, a jego racjonalizacja jest publikowanie etapowe, a nie dazenie do
tego by zamknag¢ cate dzialanie poznawcze w postaci jednego ,,hauptwerk”. Istniejg tez i inne
motywy, czesto trudniej uchwytne, zwiazane ogélnie z umiejgtnoscia pisania prac. Jest ona
oczywiscie niewysoka z przyczyn naturalnych u doktorantéw. W ich przypadku
odpowiedzialno$¢ za publikacje spoczywa na promotorach. Pytanie o efektywnos¢
publikacyjna doktorantéw winno by¢ w tym roku postawione promotorom —przez
kierownictwo szkoly doktorantéw w sposob formalny.

Zespoly Instytutu publikowaly w roku sprawozdawczym prace o rozne; wadze, ich
warto$¢ zwykle, ale nie zawsze, znajduje odbicie w Impact Factor pisma, w ktérym byty
umieszczane. Uwaga ta dotyczy problemu zywo dyskutowanego w naszym srodowisku w
~ roku sprawozdawczym.

W naszym wiasnym odczuciu, ale tez zapewne — srodowiskowym, Instytut znajduje
sie wiréd placowek majacych istotne znaczenie w krajobrazie naukowym kraju. Wiemy przy
tym, ze oceny znaczenia instytucji naukowej dokona¢ mozna stosujac kilka sposobow. Jeden
z nich, oparty jest o parametry naukometryczne, w systemie stosowanym w tej chwili w
Polsce, zwiazane w istocie z liczba publikacji. Taki czy podobny system oceny preferowany
jest przez organizatoréw nauki, chcacych mie¢ obraz klasyfikacji zespotow pozwalajacy na
rozdziat érodkédw na badania. Zaklada sie, ze system taki jest obiektywny. Podobnie jak i w
poprzednim roku, pozwole sobie tu na pewne uwagi. Nie jest dla mnie jasne czy da sie ustali¢
jeden uniwersalny wskaznik wartosci pracy, obejmujacy wszystkie dziedziny nauki, oparty na
jednolitym kryterium wydajnosci publikacyjnej. Rézne dziedziny nauki maja odmienne
paradygmaty. Nie wspominajac o réznicy migdzy naukami humanistycznymi a $cistymi,
przeciez nawet w obrebie biologii, istnieje powazna chiazma miedzy naukami opisowymi a
eksperymentalnymi. Jest tez oczywiste, ze teoretycy publikuja czesciej niz doswiadczalnicy —
cho¢by ze wzgledu na rozne koszty ich badan. W naszym przypadku zgrupowanie
odmiennych w istocie dziedzin nauki w jednej komisji KBN utrudnia wypracowanie
jednolitego systemu punktacji. Tymczasem przez ostatnie dwa lata kwestia owego systemu
punktacji byla dominujacym zagadnieniem dyskusji $rodowiskowych dotyczacych
administracji naukg. Moim zdaniem byly to dyskusje zastepcze. Rozmowy o strategii badan



przerodzily si¢ bowiem w ,kabenologie stosowang”, rozwazania nad systemami klasyfikacji
zastapity rozmowe o programach badawczych. Intensywno$é tych dyskusji wynikata nie tyle

z rzeczy wistego przy wiazania do owych systemow klasyfikacji, ile z mizerii finansowej KBN.
4 Dyskusje te jakby zatarty swiadomo$¢ istnienia drugiego sposobu oceny nauki,
stanowiacego przeciez esencje naszego dziatania. Ten drugi system opiera sie na znajomosei
rzeczy, zdaniu fachowca, na uznaniu przez grupe specjalistéw o szerszych horyzontach, iz to a
to jest nowe i warte podtrzymania zas$ tamto jest nieciekawe, wtdrne, bez wartosci. Na jakims
zebraniu, ustyszalem z ust prelegenta, ze oceny indywidualne sa w nauce podobnie jak w
sztuce niepewne, bo subiektywne. Kt6z bowiem (zdaniem owego referenta) bytby w stanie
powiedzie¢ kto byt wigkszym malarzem — Matejko czy Styka. Otdz jednak wsrod znajacych
sig ha sztuce sa tacy co to potrafig i méwia bez wahania: obaj to pacykarze. Oczywiscie ocena
taka nie odbiera wspomnianym mistrzom znaczenia kulturotwoérczego waznego w danym
miejscu i czasie. Podobnie rzecz ma sie i w nauce. Codziennoscia, tu sa oceny indywidualne,
dokonywane przez recenzentéw prac i projektow badawczych. I oceny te nie sa oparte o
odpowiednie algorytmy — lecz o znajomosci rzeczy. Tu warto wspomnie¢, ze w V Programie
Ramowym, recenzenci, zgodnie z obowiazujaca zasada anonimowosci, nie znajg nazwisk
autor6w projektow ani ich afiliacji. Proszeni sa wigc o swoje zdanie — zdanie specjalistéw na
temat witasnie wylacznie jakosci naukowej przedtozonych propozycji. Klasyfikujq projekty na
podstawie swojej najlepszej — wiasnej wiedzy.

Prawde powiedziawszy, warto by byto - po okresie jako$ tam zapewne potrzebnego
zajecia sl arytmetyka naukometryczna, przejé¢ do esencji dyskusji nad rozwojem
wspolczesnej biologii. ~

Masywne sekwencjonowania genoméw, genomika, masywne analizy transkryptow,
proteomika to pojecia tworzace nowa, kilka jeszcze lat temu niemozliwa do przewidzenia
rzeczywistos¢ naszej dziedziny. Wptyw tych nowych domen chocby na bakteriologie,
lekarska, biomedycyne czy biologie molekularng roslin nie méwiac o biologii rozwoju czy
ewolucjonizmie wart jest powaznych dyskusji srodowiskowe;.

Nie przeceniajac tego sposobu oceny nauki — oceny opartej o zdanie dobrego
specjalisty czy grupy specjalistow, trzeba jednak powiedzieé, ze préba catkowitego odejscia
od wartosciowania w oparciu o wlasne zdanie, moze mie¢ cechy braku odwagi intelektualne;.

Co z tych, moze nadto ogdlnych rozwazan wynika pro domo sua? Zespédt Instytutu
przyjmuje do wiadomos$ci iz zasady hierarchizacji instytucji naukowych, oparte sa na
wskaznikach numerycznych. I bez tego bodZca, bedziemy oczywiscie dba¢ o wzrost liczby
publikacji (patrz wstepne akapity tych uwag) nie zaniedbujac jednak staran o ich jakos$é, ale
jednocze$nie nie bedziemy si¢ pozbywaé wlasnego, indywidualnego zdania o tym co w nauce
dobre, co nowe, co warte powaznego wysitku eksperymentatora.

Rozwo¢j nauki czgsto wymaga rozbudowy warsztatu badawczego. Ekonomia mys$lenia
sktania do tego by owa rozbudowa oparta byta na ile tylko mozliwe — o wspélprace z innymi
zespolami, dysponujacymi komplementarnym savoire-faire. To naturalne podejscie znajduje
odbicie np. w strukturze europejskich programéw badawczych. Wracajac do naszych spraw,
krotki przeglad publikacji Instytutu wskazuje, ze w roku sprawozdawczym, na 87 pelnych
publikacji, 44 powstaly wylacznie wewnatrz zespotéw tematycznych, 23 we wspdlpracy z
osrodkami zagranicznymi, 19 z krajowymi a tylko 1 w wyniku wspotpracy
miedzy zaktadowe;j.

Oczywiscie codzienno$cia w Instytucie jest wzajemne udostepnianie sobie technik i
aparatury i istnienie Scistych kontaktéw migdzy grupami zajmujacymi sie zblizona tematyka.



Tym niemniej ta pobiezna statystyka sklania do zastanowienia si¢ czy wszyscy
wykorzystujemy w pelni potencjat intelektualny macierzystej instytucji. Wspolne dziatania
oprocz tego, ze utatwiaja prace, sa wazne dla koherencji naszej wspdlnoty naukowej. Takie
dziatania sa juz od kilku lat promowane poprzez wprowadzenie przy zakupie cigzkiej
aparatury zasady wspdlnych wystapien kilku zespotéw. W polowie roku sprawozdawczego
Dyrekcja postanowita jednakze wesprzeé aktywnie wspolprace migdzyzespotowg. W zwigzku
z tym, powazna ¢z¢s¢ zysku Instytutu w 1999 roku zostata przeznaczona na sfinansowanie
tzw. programdw wyprzedzajacych. Chodzi tu o projekty znajdujace sie we wstepnej fazie,
zbyt wezesnej by staly sie podstawa do klasycznego wystapienia o granty ze zZrddet
zewnetrznych. O takie granty wystepuje si¢ zwykle majac juz zaséb wstepnych (a czesto w
istocie zaawansowanych) danych swiadczacych iz projekt zostanie zakonczony pomyslnie. A
ta praktyka jest na tyle asekuracyjna, iz moze prowadzi¢ do banalizacji badan i powielania
dotychczasowych tematyk. Chcemy wiec by pojawit sie sposob finansowania badan opartych
0 nowe pomysly. Uwazamy tez, ze programy wyprzedzajace odzwierciedlajg istote
finansowania dziatalnosci statutowej instytutu badawczego — finansowania przeznaczonego
wiasnie na rozwoj nowych badan. By wykorzystaé przy tym mozliwie potencjat Instytutu, w
zalozeniu programy te maja mie¢ charakter miedzyzakladowy. W wyniku konkursu
ocenianego przez Dyrekcje i czlonkéw Prezydium Rady Naukowej przyznano finansowanie 6
Wwymienionym programom wyprzedzajacym:

Projekt 1: Zastosowanie drozdzy Saccharomyces cerevisiae do wyjasnienia molekularnych
podstaw wybranych dziedzicznych choréb ludzkich; koordynator dr Anna Chelstowska,
udziat zespotow z Zaktadu Genetyki, Zaktadu Biofizyki, Zakladu Bioinformatyki, Pracowni
Sekwencjonowania DNA i Syntezy Oligonukleotydéw.

Projekt 2: Genomika plazmidowa; koordynator doc. dr hab. Piotr Ceglowski, udziat zespotéw
z Zakladu Biochemii Drobnoustrojéw 1 Pracowni Sekwencjonowania DNA i Syntezy
Oligon11kleotydéw.

Projekt 3: Nowoczesne techniki nadekspresji i inzynierii biatek; koordynator dr hab. Michat
Dadlez, udziat; zespoléw z Zaktadu Biofizyki, Zakladu Bioinformatyki, Zakiadu Biosyntezy
Bialka. - /

Projekt 4: Kionowanie roslinnych genéw naprawy DNA metoda komplementacji mutacji
bakteryjnypﬁ; koordynator dr Elzbieta Kraszewska, udzial zespoléw Zakladu Biochemii
Roslin, Pracowni Mutagenezy i Reperacji DNA, Zakladu Biologii Molekularne;j.

Projekt’5: Symulacja szlakéw metabolicznych in silico - wartos¢ dodana w projektach
eksperymentalnych IBB PAN; koordynator: doc. dr hab. Piotr Zielenkiewicz, udziat zespotow
z Zakiadu Bioinformatyki, Zaktadu Genetyki i Zaktadu Biochemii Drobnoustrojéw.

Projekt 6: Zaleznosci funkcjonalne pomiedzy szlakiem biosyntezy izoprenoidéw i biosyntezy
tRNA a regulowana degradacjg biatek; koordynator: prof. Grazyna Palamarczyk, udziat
zespotéw z Pracowni Glikobiologii Grzybéw i Zaktadu Genetyki.

Liczymy na to, ze programy wyprzedzajace wzmocnia wigzi miedzyzaktadowe, a ich
pomyslny przebieg wyltoni nowe dominanty tematyczne w pracach Instytutu.

Sformulowane przez zespoly programy wyprzedzajace, w istotny sposob utatwity
przedstawienie zamierzen Instytutu w konkursie Unii Europejskiej przewidujacym utworzenie
w V-ym Programie Ramowym centréw doskonatosci w krajach aspirujacych do cztonkostwa
Unii. Opierajac si¢ w znacznym stopniu réwniez na doswiadczeniach Polsko-Francuskiego
Centrum Biotechnologii Roslin, Instytut zlozyl w tym konkursie projekt zatytutowany
~Excellence in Molecular Biotechnology — Getting European Dimension”. Za wysifek
wiozony w zredagowanie tego projektu nalezy sie podziekowanie prof. Stanistawowi
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Lewakowi - Dyrektorowi Polsko-Francuskiego Centrum Biotechnologii Rodlin - i
Sekretariatowi Naukowemu.

Warto tez w tym miejscu wspomnieé, ze zespoly Instytutu zareagowaly aktywnie na
przystapienie Polski do V-ego Programu Ramowego Unii Europejskiej. Z Instytutu wyszto 8
propozycji badawczych ztozonych w kolejnych konkursach tego Programu.

W roku sprawozdawczym mieliSmy w Instytucie do czynienia z kilku zmianami
organizacyjnymi.
Prof. Danuta Hulanicka i prof. Kazimierz Wierzchowski przekazali kierownictwo zaktadow
swoim nastepcom — doc. Piotrowi Ceglowskiemu (Zaktad Biochemii Drobnoustrojow) i prof.
Andrzejowi Bierzynskiemu (Zaktad Biofizyki). Pracownia kierowana dotad przez prof.
Monike Jezewskq weszta w sklad Zaktadu Biochemii Lipidow. Doc. Andrzej Ejchart objat
kierownictwo Srodow1skowego Laboratorium Magnetycznego Rezonansu Jadrowego. Doc.
Piotr Zielenkiewicz objal k1erowmctwo nowo utworzonego Zaktadu Bioinformatyki,
pierwszej takiej jednostki w placowkach meprzelomle roku doc. Piotr Zielenkiewicz
zastapit doc. Bernarda Wielgata na stanowisku Dyrektora ds, . Ogblnych.

Warto podkresli¢, ze profesorowie, ktérzy w tym roku osiagneli wiek emerytalny,
pozostajg dalej czynnymi czlonkami naszej spotecznosci naukowej. Wdzieczni Im jestesmy za
ched dzielenia sie z nami Ich do$wiadczeniem.

W roku sprawozdawczym Instytut rozbudowat znacznie potencjat sekwencjonowania
DNA. Wynika to z naszego dazenia do podtrzymania udziatu w programach genomicznych.
Udzial ten w naszej skali, wyraza si¢ pelnym sekwencjonowaniem genoméw wybranych
fagéw (P1, P7) i plazmidéw. Wiedza o pelnych sekwencjach tych replikonéw uzupeni w
1stotny sposdb rozumienia dziatania genoméw bakteryjnych.

Na zakonczenie warto wspomnieé, iz Instytut obraca si¢ réwniez w okreslone]
rzeczywistosci prawnej. Z tego punktu widzenia rok 1999 mial niewatpliwie cechy roku
konczacego tysiaclecie. Pluskwa milenijna co prawda nie spetnita swoich grozb, ale swoisty
stan podniecenia wyrazit si¢ np. w dzialaniu struktur administracyjnych. W zwigzku z
glebokimi zmianami w systemach ubezpieczeniowych, ZUS zdecydowal sie przygotowaé
odpowiedni program ,Platnik” i przystal nam stosowna dyskietke, niestety z bledami.
Operacje wobec tego powtérzono, zndw nie ustrzegajac si¢ btedéw. Wobec tego, zndéw ja
powtorzono 1 to kilkakrotnie. Dzi§ ZUS przekazal juz szésta wersje owego programu, ciagle
przy tym nie jest jasne czy wiasciwa. W rezultacie Ksiggowos¢, zgrzytajac zebami, przeszia
na rgczne opracowania.

Bank PKO BP, gdzie wigkszo$¢ z nas ma konta, zmienit ich numery, przy czym stare
sq czynne do dnia X, w ktérym zapewne rozpeta sie piekto. Ma to swoje znaczenie bo place
w Instytucie sg od dawna wptacane na konta — miedzy innymi wiasnie w PKO BP.

Choroba interpretowania ustawy o PAN weszta w faze ostra, ilo$¢ opinii prawnych na
temat na przyktad uposazenia Instytutéw, zaczyna by¢ zastanawiajaca.

Dos¢ interesujacy sposdb rozumienia ustawy o tajemnicy panstwowej zaklada, ze
instytucje statutowo powotane do upubliczniania swoich badan majg dziata¢ tajnie. Zapewne
te tajne — powinny dziata¢ publicznie..  Wreszcie uznano, ze pieniadze grantowe
przyznawane zespotom badawczym przez KBN to wlasnos¢ Instytutéw, a nie - co wydaje sie
oczywistym — grantodawcy. I tyle anegdot majacych przeciez zgodnie z regutami swoje
miejsce wiasnie w zakonczeniu tekstu.

W. Zagérski 16.02.2000



DYREKTOR: prof. dr hab. Wilodzimierz ZAGORSKI-OSTOJA
PRZEWODNICZACY RADY NAUKOWEI: prof. dr hab. Andrzej PASZEWSKI

Zatrudnienie
($rednioroczne w przeliczeniu na pefne etaty)
194 pracownikow, w tym: 104 naukowych oraz 24 pracownikéw z wyksztalceniem )
Wyzszym na stanowiskach inzynieryjno- techmcznych
Ponadto 71 uczestmkow Studlum Doktorancklego

Dzialalno$¢ naukowa
opublikowano — tacznie: 205 prac, z tego 73 prac w recenzowanych czasopismach naukowych
0 zasiggu Swiatowym, 132 pozostatych; realizowano 48 projektéw badawczych, w tym 8
zagranicznych; we wspdlpracy z zagranica realizowano 38 tematéw.

Przychody
v" z$rodkéw KBN na:
dziatalno$¢ statutowsa 12 033 000 zt
wspolprace z zagranica 145000 #
import czasopism naukowych 304787
tacznos¢ komputerows (krajows i zagraniczna) 185 000 zt
projekty badawcze _ 2 135034 z
SPUB-M (dofinansowanie udziatu w programie INCO-COPERNICUS) 37 080 zt
SPUB - Miedzynarodowe Sieci Naukowe 70 000 zt
dofinansowanie zakupow aparaturowych 610 000 zt
v' zinnvch na:
dziatalno$¢ ogolnotechniczng 30 000 zt
wspotprace z zagranica (wymiane bezdewizowa) 8 500 zt
projekty PHARE-SCI TECH II 238 536 zt
ICCBnet UNESCO 52 368 zt
program INCO-COPERNICUS 104 893 z
projekt Wellcome Trust ' 90 529 zt
v' z dziatalnosci gospodarczej (plan) 2700 000 zt

razem: 18 744 727 z}



Wybrane wyniki

Zespoty Instytutu prowadzily badania nad strukturami i funkcjami biologicznie czynnych
zwigzkéw drobno- i wysokoczasteczkowych oraz nad biologia molekularna wirusow, bakterii,
grzybow nizszych, roslin i owadéw. W wyniku tych badan m.in.:

Uzyto kombinacji metod enzymatycznych oraz chemicznych w badaniach nad ewolucja
kodu genetycznego. Jako model uzyto tRNA serynowy, ktdry u wielu gatunkow Candida
odczytuje kodon leucynowy CUG. Nietypowy serynowy tRNACAG posiada w poz. 33
guanozyng (G33) zamiast powszechnie wystgpujacej urydyny. Wykazano, ze drugo- i
trzeclorzedowa struktura przestrzenna tego tRNA przypomina bardziej strukture tRNA
serynowego niz leucynowego, a jedynym wyjatkiem jest rami¢ antykodonu, ktére dzieki
zamianie U33—G33, charakteryzuje si¢ duzym rozluznieniem odcinka dwuniciowego.
Obserwacje te prowadza do wniosku, ze rozluznienie w ramieniu antykodonu wptywa na
obnizenie zdolnosci dekodowania przez badany tRNA, a tym samym umozliwia ewolucje
kodu genetycznego. Powyzsze wyniki uzyskano przez Zespotl dr hab. A. Przykorskiej (IBB
PAN) we wspdipracy z Zespolem prof. G. Keitha (Instytut Biologii Molekularnej i
Komdrkowej w Strasburgu) czeSciowo w ramach Programu Polonium oraz we
wspdipracy z Zespotem prof. M. Tuit’a (Canterbury, Uniwersytet w Kent)

Poznano mechanizm stabilnego dziedziczenia plazmidu pSM19035 w bakteriach Gram-
dodatnich. Zapewnia je przede wszystkim operon omega-epsilon-zeta. Koduje on stabilne,
toksyczne bialko Zeta, labilne bialko ,,odtrutki” Epsilon, ktére wiazac si¢ z Zeta
neutralizuje jego aktywnos¢ oraz regulatorowe biatko Omega. W przypadku utraty
plazmidu, a wigc wstrzymania statej dostawy odtrutki ujawnia si¢ letalne dziatanie biatka
Zeta: eliminowane sg komorki bezplazmidowe. Stabilne utrzymywanie plazmidu odbywa
si¢ wigc na poziomie populacyjnym a nie komdérkowym. Analizujgc gen omega
wykazano, ze jest on globalnym regulatorem kilku waznych funkeji plazmidu, m.in. jego
stabilnego dziedziczenia 1 kontroli liczby kopii. Wskazuje to na wzajemne powigzania
replikacji z innymi, dotychczas uwazanymi za odrgbne, funkcjami plazmidu. Powyzsze
wyniki uzyskano przez Zespot doc. P. Ceglowskiego (IBB PAN) we wspdlpracy z Zespotem
dr. J.C. Alonso (Narodowe Centrum Biotechnologii w Madrycie) czesSciowo w ramach
Programu EU-BIOTECH BIO4-CT-0099

Zidentyfikowano i scharakteryzowano dwie kinazy biatkowe biorace udziat w przesytaniu
sygnalu stresu osmotycznego w roslinach. Pierwsza z kinaz, o masie czgsteczkowej 48
kD, nalezy do rodziny kinaz MAP (z ang. Mitogen Activated Protein Kinase). Na
podstawie identy fikacji biochemicznej i immunologicznej wykazano, ze jest to kinaza SIP
(z ang. Salicylic Acid Induced Protein Kinase) wczesniej poznana jako enzym
zaangazowany w przesylanie sygnalu zwiazanego z atakiem patogenéw. Druga kinaza
biatkowa aktywowana przez stres osmotyczny, o masie czasteczkowej 42 kD (p42 3%,
nalezy do rodziny roslinnych kinaz serynowo/treoninowych SnRK2b (z ang. SNF1
Related Protein Kinase 2b). Jest to pierwsze doniesienie o zaangazowaniu kinazy
nalezacej do tej grupy w bezposrednie przesytanie sygnatu stresu. Dotychczasowa wiedza
na temat przesytania sy gnatow stresu w komoérkach roslinnych jest bardzo znikoma. W tej
sytuacji, proponujac usytulowanie obydwu nowo-odkrytych kinaz w kaskadzie
przekazywania sygnatu postuzono sie dobrze scharakteryzowanym modelem drozdzowym
(patrz rysunek). Powyzsze wyniki uzyskano przez Zespotl: mgr M. Mikotajczyk, prof. G.
Muszynska i dr G. Dobrowolska, IBB PAN, cz¢sciowo w ramach Programu INCO-
COPERNICUS IC15-CT96-0901.



PRZESYLANIE SYGNALU STRESU OSMOTYCZNEGO

ROSLINY
(POSTULOWANY SCHEMAT)

D @ CO
V27NN

DROZDZE

OSMOSENSOR|(_

ADAPTACYJNA ODPOWIEDZ ADAPTACYJNA ODPOWIEDZ
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Tytuly i stopnie naukowe
nadane pracownikom placowki

e doktora habilitowanego:
Iwona FIJAL KOWSKA
,.Mechanizmy kontrolujace wiernos¢ replikacji DNA w komorkach Escherichia coli”.
Piotr JONCZYK
,,Mechanizmy indukowalnej mutagenezy w komoérkach Escherichia coli”.
Agnieszka SIRKO
,.Rola biatka IHF w regulacji ekspresji genéw Escherichia coli”.
Teresa ZOLADEK
,,Drozdze Saccharomyces cerevisiae jako organizm modelowy w badaniu biosyntezy hemu i
fototoksycznego dzialania porfiryn”.

¢ doktora:
Jan BRZESKI
,JKlonowanie i analiza funkcjonalna homologa drozdzowego genu SNF5 z Arabidopsis
thaliana”
Andrzej KIERZEK
,,Teoretyczny opis procesu krystalizacji bialek. Siatkowa symulacja powstawania i wzrostu
fazy uporzadkowane;j”
,,Theoretical description of the protein crystallisation process. Lattice simulations of the
formation and growth of the ordered phasde”.
Ewa SADOWY
,.Konstrukcja infekcyjnych klonow wirusa li§ciozwoju ziemniaka i analiza ich aktywnoS$ci”
,,Construction of the infectious clones of potato leafroll virus and analysis of their activity”.
Jadwiga SZCZEGIELNIAK
,,Kinaza biatkowa z siewek kukurydzy zalezna od wapnia i fosfolipidow”
Ewa WASZKOWSKA
,,Produkty fotoaddycji furokumaryn do fosfatydylocholiny”
Maria Anna GRAZIEWICZ
., Wplyw wolnych rodnikéw na biologiczne wlasciwosci DNA 1 aktywnos¢ T4 DNA ligazy™.
,,Free radicals effect on biological properties of DNA and T4 DNA ligase activity”.
Anna WOJCIK
,.Efekty biologiczne indukowane $wiatlem halogenowym w szczepach Escherichia coli K-12”
Agata CZYZ
., Vibrio harveyi jako potencjalny bioindukator mutagennych zanieczyszczen Srododwiska
morskiego oraz rola bioluminescencji w naprawie uszkodzefi DNA”




Ochrona wlasnosci intelektualnej

Zgloszenie patentowe (tytul) Autorzy:
»INowe analogi 6-fenyloselenenyloacyklourydyny, Felczak K., Miazga A.,
sposob ich wytwarzania i zawierajace je $rodki Piasek A., Kulikowski T.
farmaceutyczne”

(zgloszenie z dnia 03.09.1999 r.)

Michalik J., Szotajska E.,

»SPOséb wytwarzania prolaktyny ludzkiej” Strokowskaja L., Sotomko A.,
(zgtoszenie z dnia 03.09.1999 r.) Kalinina N., Kikhno I., Shved A.,
Markelova E.

Ekspertyzy naukowe

Wykonawca Rodzaj ekspertyzy Zleceniodawca
'Tudek B. Weryfikacja thumaczenia Normy Polski Komitet
' (przewodniczaca Komisji | Europejskiej 12468 Normalizacyjny
Biotechnologii)
Tudek B. Genetycznie modyfikowane Ministerstwo Rolnictwa i
(czlonek zespotu) organizmy w kontekscie ustawy o | Gospodarki Zywnosciowej —
ochronie $rodowiska i dostosowania | Zespét ds. Organizméw
polskiego prawa do wymogdéw Unii | Transgenicznych
Europejskiej ,i

: Recenzje naukowe

[ Recenzje Recenzje Inne
Wykonawca projektéow manuskryptéw do recenzje
badawczych publikacji (liczba)
(liczba) (liczba)
Bardowski J. 1 1
Bartnik E. 16 5
Bierzynski A. 8 15
Ceglowski P. 1 2 _ 1
Ciesla Z. 3 3
Fijatkowska 1.J. 3
Fikus M. 4 2
Grzesiuk E. 1
Hennig J. 8 3
Hulanicka D. 12 3 3
| Jachymezyk W. 2 2
Janion C. 2 1 2
Ku$mierek J. 1 5
Y.obocka M. 1 1




Lobocka M. 1 1
Maciejewska U. 1 1
Michalik J. 2 1
Muszynska G. 4 3
Palamarczyk G. 2 5
Pietrzykowska 1 1
Rytka J. 3
Shugar D. 80
(gtéwnie dla czaso-
pism zagranicznych)
Stepien P.P. 12
Sledziewska-Gojska E. 2
Sledziewska-Gojska E. 2 3
Tudek B. 1
Tudek B. 2
Wielgat B. 7 1
Wierzchowski K.L. 5 15 50
Zotadek T. 1
Zagérski W. 4 2 2
Dzialalno$¢ dydaktyczna
Wyszezegolnienie Zajecia ze studentami Wyklady Kursy, szkolenia, szkoly itp.
(wyklady, éwiczenia, (inne, poza zajg¢ciami organizowane przez
seminaria, itp.) ze studentami) placowke
liczba liczba liczba
- 050b liczba 0s0b. liczba 0s0b liczba
prowadzacych| godzin prowadzacych godzin prowadzacych godzin
1. w kraju:
a) uczelnie wyzsze
indywidualna 38 1387 10 32 2 5
na podstawie umowy 2 105 1 30 / /
R R T 4
b) inne / / / / / /
[2. za granica:
University of Luisville Medical School, USA
Howard Hughes Medical Institute, University of Chicago, USA
Cardiology Research Center, Moskwa, Rosja
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Realizowane projekty badawcze

-'L.p.l ' Okres |
Rodzaj projektu/Tytul projektu Kierownik realizacji

ytut proj ]

‘ i (nd-do)

FINANSOWANE Z SRODKOW KBN
e wlasne
I |, Badanie przestrzennej struktury RNA przy uzyciu |dr hab. A. Przykorska
nukleaz z roslin wyzszych”
»Klonowanie i analiza genéw indukowanego | dr J. Bardowski 1996-1999 |
cellobioza katabolizmu laktozy u Lactococcus lactis”

1996-1999

o

(U8

,Izolacja, rekombinacje i zastosowanie plazmidow dr M. Bucholc 1996-1999
liniowych w transformacji rogli”

4 |,,Synteza, badanie struktury i konformacji nowych prof. T. Kulikowski | 1996-1999 |
przeciwnowotworowych, przeciwwirusowych i
przeciwpasozytniczych nukleotydéw oraz badanie
'metodami spektroskopowymi ich oddziatywad z
syntaza tymidylanowg”

5 |,,Wykorzystanie technik inzynierii genetycznej do prof. G. Palamarczyk | 1997-2000
podniesienia poziomu syntezy/sekrecji biatek
Trichoderma reesei”

6 |,,Badania nad partycjg niskokopiowych plazmidéw dr M. Lobocka 1997-2000
do komodrek potomnych w czasie podziatu
komérkowego”

7 |,,Udzial kinaz biatkowych w przenoszeniu sygnatéw | dr G. Dobrowolska | 1997-1999
stresu osmotycznego u roslin” |
8 |,,Wykorzystanie mutantoéw hem-drozdzy S.cerevisiae prof. J. Rytka 1997-2000
w badaniu wewnatrzkomérkowego transportu i
regulacyjnej roli hemu”

9 |,,Molekularne podtoze choréb mitochondrialnych” prof. E. Bartnik | 1997-1999

10 |,,Doustne szczepionki roslinne: Konstrukcja dr hab. A. Sirko 1997-2000
transgeniczny ch roslin produkujacych
zrekombinowang ureaze Helicobacter pylori” |
11 |,SOS zalezna mutageneza: mechanizm regulacji prof. I. Pietrzykowska | 1997-1999
' wylgczania systemu SOS oraz rola biatek UmuD’ i C
w mutagenezie niezaleznej od replikacji DNA” |
12 ,Prenylacja biatek roslinnych” doc. E. Kula- 1997-1999
Swiezewska




Somatyczna hybrydyzacja - odpornos¢ ziemniaka
na patogeny”

dr U. Maciejewska | 1997-2000

.Charakterystyka genomu i wirulencji bakulowirusa
poliedrozy jadrowej celem pozyskania bardziej
efektywnego biopestycydu”

dr hab. J. Michalik

1997-2000

15

,»Genetyczna i1 biochemiczna charakterystyka syntezy
poliprenoli w uktadach eukariotycznych”

dr hab. A. Szkopinska

1997-2000

,,Okreslenie funkeji histonu H1 w komoérce
eukariotycznej oraz identyfikacja biatkowych
czynnikow regulujacych dostepnos¢ DNA
chromatyny dla transkrypcji u roslin 1 analiza
'nechanizmu zaleznej do SWI/SNF inicjacji
transkrypcji”

|prof. A. Jerzmanowski

1997-2000

17

»Selekeja z bibliotek biatkowych prezentowanych na
fagu M13 zastosowana do wytworzenia nowych
inhibitoréw proteinaz i optymalizacji ich
specyficznosci strukturalnej i zwijania”

dr hab. M. Dadlez

1997-2000 |

18

,2Analiza molekularna genow struktury 1 genow
regulacyjnych metabolizmu siarkowego u grzybdéw”

prof. A. Paszewski

1998-2001

genetyki molekularnej ze szczegblnym
uwzglednieniem choroby wystepujace] u samcow”

,»2Analiza populacji zubra przy wykorzystaniu metod |

dr B. Burzynska

1998-2001 |

20

,,Poszukiwanie funkcji nowoodkrytych genéow
Saccharomyces cerevisiae”

dr A. Chelstowska

1998-2001

21

,.Biatka o wtasciwosciach prionu u drozdzy™

dr hab. M.'_l-Boguta

1998-2000 |

22

,,Ustalenie funkcji produktéw ramek odczytu (ORFO
|t ORF1) wirusa liSciozwoju ziemniaka; konstrukcja

infekcyjnego klonu wirusa pod kontrola promotora
35S CaMV”

prof. D. Hulanicka

1998-2000 |

-MAF1, nowy gen drozdzowy: analiza funkcji”

mgr K. Pluta

1998-1999

,,Charakterystyka plazmidow wystgpujacych w
kolekeji szczepdw Pseudomonas aeruginosa
izolowanych z zakazen u ludzi”

doc. G. Jagura-Burdzy|

., Wyznaczenie struktury biatka S1T00A1 1 badania
'konformacji peptydow wiazacych jony wapnia
metoda NMR”

doc. A. Ejchart

1999-2002

1999-2000 |

,Molekularny mechanizm kontroli ekspresji genow
metabolizmu siarkowego Eschericha coli”

doc. M. Hryniewicz

1999-2000

,Badanie wiernosci replikacji nici prowadzacej 1
opoznionej DNA w komorkach Escherichia coli”

doc. 1. Fijalkowska

11999-2001

., Wptyw ubikwintynacji na transport biatek w
\komorce drozdze Saccharomyces cerevisiae”

19992002

Nowowyizolowane geny DIN7 i DIN8/UMPI
zaangazowane w odpowiedz komorek
Saccharomyces cerevisiae na uszkodzenia DNA”

1 1999-2001
|
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30 [..Otrzymanie infekcyjnego cDNA wirusa Y

ziemniaka (PVY) oraz konstrukcja chimerowych
kopii cDNA wirusowego zawierajacych geny
[reporterowe”

‘ dr A. Palucha

19992001 |

| "

J

I |,,Badanic mechanizmow obronnych uruchamianych
‘W rolinach podczas procesu infekcji”

doc. J. Hennig

|' 1999-2002 |

e promotorskie

»Mechanizm dziatania i potencjalne inhibitory
glikozylazy 3-metyloadenina-DNA pochodzenia
bakteryjnego i ludzkiego”

prof. J. Ku$Smierek

| 1996-1999

» Wykorzystanie genu replikazy wirusa PLRV dla
konstrukeji roslin ziemniaka niewrazliwych na

b2l
[¢

infekcje wirusowa’

doc. J. Hennig

1997-2000

(U8}

»Rola H,0, w procesach odpowiedzi roslin tytoniu
na infekcje wirusem TMV”

doc. J. Hennig

1998-2000

»Charakterystyka procesu aktywacji transkrypcyjne;j
\przez regulator CysB Escherichia coli”

prof. D. Hulanicka

1998-2000

PROJEKTY FINANSOWANE Z
SRODKOW ZAGRANICZNYCH

[Projekt finansowany przez II Fundusz im.
M.Sktodowskiej-Curie: "Mutageneza zachodzaca na
nici prowadzacej i op6znionej podczas replikacii
DNA"

doc. LFijalkowska

1996-1999

'Projekt w ramach programu COPERNICUS:
"Metabolic Regulation in Plants. Specificity of
Signal Transduction by the Phospholipid- and Ca** -

Prediction of Potential Substrates of the Enzyme
Among Plant Proteins”

Dependent Protein Kinase from Maize Seedling and _

| prof. G. Muszynska
prof. P. Ek (Szwecja)

1997-1999

('S

‘Projekt w ramach programu COPERNICUS:
“Manipulation of the Lipid Composition and
Physical State of Plant Membranes for Improving
Tolerance to Temperature Stress”.

prof. G. Muszynska
prof. A. Leone
(Wlochy)

1997-1999

'Proj ekt w ramach programu PHARE SCI-TECH:
-Komercjalizacja molekularnych metod
!diagnozowania 1 przeciwdziatania wirusowym
chorobom ziemniaka i tytoniu oraz szkolenie
studentéw w komercyjnym wykorzystaniu
biologicznych baz danych o sekwencjach genow i
ich produktow”

" doc. P. Zielenkiewicz

1998-1099 |

T e g s e ¥

*



'Projekt Unii Europejskiej finansowany za ’_ ~ dr B. Tudek, " 1998-2000 |
posrednictwem International Agency for Research on|  prof. H. Bartcsh

Cancer pt. ,,Exocyclic Adducts as New Risk Markers (Niemcy)

for DNA Damage to Man” |

Projekt w ramach programu ,,Biotechnology” Unii | doc. P. Ceglowski 1998-2000 |
Europejskiej: ,,Mobile elements’ contribution to dr K. Smalla (Niemcy) '
‘pacterial adaptability and diversity” (MECBAD) |

\Projekt ﬁnansowaffy przez Wellcome Trust doc. G. Jagura-Burdzy| 1999-2001 |
Collaborative Research Initiative Grants: prof. C. M. Thomas

LPartitioning in Pseudomonas aeruginosa” (Wielka Brytania)

';Proj ekt finansowany przez United States Department dr hab. A. Sirko | 1999-2001
of Agriculture: ,,Developement of techniques fo dr Hilary Koprowski

\agriculturally valuable crops to create able vaccines” (USA)

Grant FNP na przygotowanie do uczestnictwa w | doc. P. Ceglowski ’ 1999
VPR finansowany przez PHARE SCI-TECH II:

.Nowe cele molekularne w walce z bakteriami

chorobotwoérczymi”

Grant FNP na przygotowanie do uczestnictwa w prof. T. Kulikowski 1999 |
VPR finansowany przez PHARE SCI-TECH II: i

,,Helikazy Flaviviridae jako cel terapii

przeciwwirusowej; Poszukiwania nowych,

selektywnych inhibitoréw wirusa zapalenia watroby

typu C (HCV) oraz wirusa Dengue” |
Grant FNP na przygotowanie do uczestnictwa w doc. E. Kula- 1999
VPR finansowany przez PHARE SCI-TECH II: Swiezewska

,Mechanizmy biosyntezy poliizoprenoiddéw

ro$linnych”

\Grant FNP na przygotowanie do uczestnictwa w doc. J. Hennig | 1999
VPR finansowany przez PHARE SCI-TECH II:

,,Badanie mechanizméw obronnych uruchamianych

w roslinach podczas procesu infekeji”

'Projekt finansowany przez Bio-Traces Inc.: prof. W. Zagorski 1998-1999
Developenet of a new supersensitive techniques in dr A. Drukier (USA) |

food qality, diagnostic tests and terapeutic agents” I

14

4



WSPOLPRACA NAUKOWA Z ZAGRANICA

W 1999 r., podobnie jak w latach ubieglych, dominowata wspolpraca naszego
Instytutu z Francja. Znaczny odsetek wszystkich wyjazdow naszych pracownikow, ktore
odbywaly sig w ramach wspotpracy z zagranica, przypada wilasnie na Francje. Duze znaczenie
ma tu aktywno$¢ Polsko-Francuskiego Centrum Biotechnologii Roslin, ktore dba o wiasciwg
dynamike wspolpracy. Jej wiasciwym wyrazem jest objecie finansowaniem 8 nowych
projektéw badawczych. Nalezy takze odnotowaé stale rozszerzajaca si¢ palete osrodkow
francuskich, z ktorymi nawiazywana jest wspoipraca. Wymiernymi efektami wspétpracy z
Francja sa nie tylko wspélne publikacje naukowe, ale takze prace doktorskie realizowane
przez naszych doktorantow po czgsci w IBB, a czesciowo w osrodkach francuskich (“these en
co-cutelle”). W 1999 r. zakonczono pomysing obrona, w obecnosci recenzenta francuskiego,
kolejna dysertacjg doktorska tego typu.

Kontynuowana jest wspélpraca z ‘innymi osrodkami europejskimi. Bardzo
dynamicznie rozwija si¢ wspétpraca z Niemcami, zwlaszeza z odleglymi tylko o 600 km
osrodkami z Berlina. Na uwagg zastuguja rowniez intensywne kontakty naukowe
pracownikéw IBB PAN z osrodkami skandynawskimi, zwlaszcza z uniwersytetami w
Sztokholmie i Instytutem Karolinskim. Odnotowaé tu nalezy nows tendencje przejawiajacq
si¢ w licznych wizytach gosci szwedzkich w naszym Instytucie. Widoczna jest te
intensyfikacja kontaktéw naukowych naszego Instytutu z réznymi osrodkami z USA.

Na szczegolng uwage zastuguje coraz bardziej widoczna i ciagle powiekszana
wspotpraca naukowa z Unig Europejska. Przybiera ona rézne formy: realizowane sg programy
naukowe finansowane w ramach [V Programu Ramowego (np. Biotech, INCO-Copernicus) i
coraz bardziej dostrzegalne sa przygotowania pracownikéw IBB do udziatu w V Programie
Ramowym, w ktérym Polska uczestniczy juz w pelnym wymiarze. Przygotowaniom tym
towarzyszyly liczne wyjazdy organizacyjne do Brukseli i Paryza (prof. Zagorski, doc.
Ceglowski, doc. Hennig), Strasburga (doc. Swiezewska), Lyonu (dr Tudek), Barcelony (prof.
Muszyska), Lundu (dr hab. Grzesiuk).

Europejski Fundusz Stypendialny (EFS) przy IBB PAN funkcjonuje od 1 pazdziernika
1992 r. Do chwili obecnej stypendia przyznano 106 pracownikom naukowym, glownie z
Biatorusi, Ukrainy i Rosji, z ktérych 74 osoby pracowaty w IBB PAN. Pozostali stypendysci
pracowall w takich osrodkach naukowych jak: Uniwersytet Warszawski, Instytut Biologii
Doswiadczalnej im. Nenckiego, Instytut Genetyki i Hodowli Zwierzat, Uniwersytet
Jagiellonski, Uniwersytet Gdanski, Akademia Medyczna w Gdansku, Akademia Rolnicza we
Wroctawiu, Uniwersytet Lodzki, Centrum Diagnostyki i Terapii AIDS w Warszawie,
Centrum Mikrobiologii i Wirusologii w Lodzi. W 1999 r. roku przyznano 14 stypendiow
naukowcom z Europy Wschodniej, w tym do realizacji w IBB PAN 10 stypendiow.

BEZPOSREDNIA WSPOLPRACA Z PARTNERAMI ZAGRANICZNYMI

Polsko-Francuskie Centrum Biotechnologii Roslin

Dr Anna Przykorska podczas 3 tygodni pobytu w Institut de Biologie Moléculaire et
Cellulaire, CNRS (Strasbourg) przeprowadzata badania nad struktura RNA i kompleksow
RNA - biatka przy uzyciu enzymow nukleolitycznych réznego pochodzenia. Efektem tych
badan bylo zaproponowanie modelu przestrzennego tRNA z Candida  albicans



wyjasniajacego nietypowe reakcje kodon-antykodon obserwowane w ewolucji kodu
genetycznego.

Dr Maciej Szymanski przebywal miesiac w Institut de Biologic Moléculaire et
Cellulaire, CNRS, (Strasbourg). Celem badan podjetych podczas tego pobytu byto okreslenie
struktury trzeciorzedowej rejonu « internal B loop » 5S RNA. Otrzymane wyniki sugeruja. ze
5S RNA prokariotyczne 1 ecukariotyczne moga mieé takg sama strukture nawet z
niestandardowymi nukleotydami.

Mgr Wojctech Podstolski odbyt miesigczny staz w Laboratoire de Virologie
Végétale, IBVM, INRA w Bordeaux, podczas ktérego pracowal nad konstruowaniem banku
mutantéw wirida ziemniaczanego.

Prace koncentrowatly sie nad:

e Okresleniem ogdlnej strategii postepowania oraz okresleniem rejonow, ktére majg byé
zastapione sekwencjami losowymi.

e Przygotowaniem i oczyszczaniem wlasciwych fragmentdéw restrykeyjnych pochodzacych
z infekcyjnego cDNA wiroida PSTVd.

e Tworzenie hybryd z oligonukleotydami syntetycznymi niosacymi rejony zmienione
majace zastapi¢ obszary przewidziane do zmutowania.

Mgr Malgorzata Milner podczas dwdch 3-miesigcznych pobytow w Institut J. Monod,
CNRS, Université Paris 7 pracowata nad konstruowaniem klondéw zawierajacych geny PVY
1 gen reporterowy (glukuronidaze - GUS, lub biatko GPF) celem umozliwienia $ledzenia
migracji wirusa w ro$linie.

Dr Bozenna Rempota przebywata 5 miesiecy w Centre de Génétique Moléculaire,
CNRS w Gif-sur-Yvette, gdzie kontynuowata badania nad funkcjami dwéch nowoodkrytych
genow  zlokalizowanych na chromosomie IX S, cerevisiae:  YIL153w/RRD1 1
YPL152w/RRD2. Otrzymane wyniki sugeruja, ze biatka kodowane przez geny RRD biorg
udziat w bardzo wielu funkcjach komoérkowych i moga wchodzi¢ w interakcje z innymi
biatkami.

Mgr Robert Gromadka podczas miesigcznego pobytu w Centre de Génétique
Moléculaire, CNRS (Gif-sur-Yvette) analizowat funkcje dwoch genow drozdzowych (S
cerevisiae): YBRI133C et YCLO59C. Celem tych badan byto poszukiwanie supresorow
funkcjonalnych deficytu produktu genu KRR1

Prof. Joanna Rytka w trakcie 2 tygodni pobytu w Institut J. Monod, CNRS, Université
Paris 7 przy gotowywata maszynopis publikacji podsumowujacej prace prowadzone wspolnie
z laboratorium francuskim. Prof. Rytka i J-M. Camadro opracowali takze program wspdinych
badan na kolejny rok dotyczacych funkceji enzymu ferrochelatazy 1 hemoglobiny w drozdzach.

Mgr Réza Kucharczyk przebywata 3 miesiace w Centre de Génétique Moléculaire,
CNRS (Gif-sur-Yvette), podczas ktorych analizowata funkcje genu YBRI3w w drozdzach
Saccharomyces cerevisiae. Efektem tych prac byto przypisanie biatku ccz!l roli w utrzymaniu
homeostazy kationowej w komérce a byé moze takze roli w dojrzewaniu wakuoli.

Mgr Kariona Grabinska podczas 3-miesigcznego stazu w Université de Poitiers [FR
CNRS (Pottiers) pracowata nad identyfikacja biochemiczna 1 genetyczng cis-
prenylotransferazy z drozdzy. Badania dotyczyty takze poszukiwania biatek wchodzacych w
interakcje z FPPS  poprzez tworzenie podwojnych hybryd. Wyniki badan zostaty zebrane w
pracy: «Induced expression encoding farnesyl pyrophosphate synthase and sequiterpene
cyclase n cotton suspension cultured cells treated with fungal and abiotic elicitors».

Dr Agnieszka Dzikowska przebywata miesiac w Institut de Genétique et
Microbiologie, CNRS, Université Paris-Sud, w Orsay. Podczas tego stazu pracowata nad
regulacja  ekspresji genu ofad z Aspergillus nidulans. Doswiadczenia dotyczyly
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wprowadzenia mutacji do promotora tego genu i oceny in vivo roli wprowadzonych
sckwencjl.

Prof. Piotr Weglenski podczas dwutygodniowego pobytu w Institut de Génétique et
Microbiologie, CNRS, Université Paris-Sud w Orsay bral udziat w obronie pracy doktorskiej
M. Golika zatytulowanej ,Interakcje jadrowe i mitochondrialne u drozdzy Saccharomyces
cerevisiae.”

Dr Wiestaw Smagowicz i mgr Krzysztof Pluta przebywali miesigc w Service de
Biochimie et de Génétique Moléculaire, CEA, Saclay w ramach wspotpracy z prof. André
Sentenac. Podczas tego pobytu pracowali nad regulacja bisyntesy tRNA przez polimeraze C z
drozdzy.

Mgr Pawet Golik odbyt dwa 4-miesigczne staze w Centre de Génétique Moléculaire,
CNRS (Gif sur Yvette), podczas ktorych badat aktywno$é maturazy biatka kodowanego przez
intron  bi2 z Saccharomyces cerevisiae, stosujac pre-mRNA zsyntetyzowane in vitro.

Mgr Ewa Maciaszezyk podczas 3-miesiecznego pobytu w Centre de Génétique
Moléculaire, CNRS w Gif sur Yvette prowadzita analiz¢ molekularng rewertantow celem
wyselekcjonowania supresorow mutacji zlokalizowanych w biatku kodowanym przez intron
genu cyt b z drozdzy.

Dr Ewa Szotajska przebywata 4 miesiace w Institut de Biologie Structurale, CNRS, w
Grenoble, gdzie kontynuowata prace nad utworzeniem bakulowirusa rekombinacyjnego
wyrazajacego poneratoksyne celem otrzymania insektycydu biologicznego efektywniejszego
od bakulowirusa dzikiego.

Mgr Monika Kamifiska w trakcie trwajacego 3 miesiace pobytu w Laboratoire
d’Enzymologie et Biochimie Structurale, CNRS, (Gif-sur-Yvette) przeprowadzata badania
dotyczace opracowania systemu ekspresji MetRS z roslin.

Mgr Jacek Biesiadka przebywal 3 miesiace w Laboratoire de Biologie Structurale,
I'Institut de Geénétique et de Biologie Moléculaire et Cellulaire, CNRS, w Strasbourgu.
Podczas tego stazu badat strukture trzeciorzedowa biatka PR10. Przeszukiwat banki danych
wykorzystujac w tym celu profil tego biatka.

Dania
IBB PAN odwiedzit prof. H. Lehnherr z Uniwersytetu w Odense. Uzywajac ustalone
przez siebie sekwencje 12 tzw. péznych promotoréw faga P1 wymagajace wspdtpracy biatka
LPA przeprowadzil analiz¢ calego genomu P! pod tym katem. W wyniku analizy
zidentyfikowano 9 nowych gendw znajdujacych sie pod kontrolg LPA.

Francja

Dr E. Sadowy odbyla tygodniowy pobyt w Instytucie Badan Roslinnych (Gif-sur-
Yvette), gdzie przygotowywata wspélnie z Zespotem dr B. Gronenborna wspdlng publikacje
naukowa o funkcjach replikacyjnych wirusa lisciozwoju ziemniaka.

Mgr B. Gajewska spedzita 3 tygodnie w Instytucie J. Monoda VII Uniwersytetu
Paryskiego przeprowadzajac analize mutacyjna genu drozdzowej ligazy ubikwitynowo-
biatkowej, RSP 5.

Dr A. Patucha w trakcie 4-miesiecznego pobytu w Instytucie J. Monoda VII
Uniwersytetu Paryskiego. przeprowadzal m.in. eksperymenty w celu uzyskania pelne;j,
infekcyjne;j kopif DNA genomu wirusa PVY, a takze fuzji technikami Inzynierii genetycznej
genu poliproteiny tego wirusa z genami kodujacymi GUS i GFP.
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Dr B. Tudek przy okazji tygodniowej wizyty w Agencji Badan nad Rakiem w Lyonie
odwiedzita laboratorium dr. Boiteux, z ktorym omawiata perspektywy wspoipracy naukowe]
nad wiasciwosciami i mechanizmem dziatania glikozylaz 8-oksy-guaniny.

Dr J. Bardowski oraz mgr M. Doman, w ramach wspdipracy z Laboratorium Genetyki
Drobnoustrojow w Jouy-en-Josas, objetej Programem POLONIUM, odbyli odpowiednio 4- i
O-tygodniowe wizyty robocze w laboratorium francuskim przeprowadzajac badania nad
amylaza kodowana przez plazmid bakterii mlekowych.

Dr hab. A. Przykorska, w ramach Programu POLONIUM, spedzita trzy tygodnic w
Instytucie Biologii Molekularnej i Komérkowej w Strasburgu wykorzystujac dwa enzymy
nukleolityczne z roslin wyzszych do badania struktury przestrzennej DNA plazmidowego i
krotkich sekwencji oligonukleotydowych.

W IBB PAN przebywat dr T. Berges z Instytutu Genetyki Molekularne; Uniwersytetu
w Poitiers w celu omowienia dotychczas uzyskanych rezultatéw przez mgr K. Grabinska,
ktora realizuje w Poitiers i w Warszawie prace doktorska na temat biosyntezy izoprenoidow w
drozdzach (“these en co-cutelle”), (krajowy promotor: prof. G. Palamarczyk).

Prof. B. Gronenborg z Instytutu Badan Roslinnych (Gif-sur-Yvette), odbyt wizyte jako
recenzent pracy doktorskiej (“these en co-cutelle”) E. Sadowy. Przy tej okazji gos¢ wyglosit
referat naukowy oraz oméwit wyniki badan, ktére zostana opisane we wspolnej publikacii
naukowej.

Dr. P. Renault 1 dr E. Jamet z Laboratorium Genetyki Drobnoustrojéw w Jouy-en-
Josas, odbyli objeta Programem POLONIUM wizyte w IBB PAN, w trakcie ktore]
przedyskutowali dotychczas uzyskane wspolnie wyniki nad genetycznymi modyfikacjami
katabolizmu skrobi u Lactococcus lactis. Dyskutowano m.in. mozliwos¢ wspoélnego
zgloszenia patentowego dotyczacego pullulanazy.

Prof. Anne-Lise Haenni z Instytutu J. Monoda VII Uniwersytetu Paryskiego spedzita
w IBB miesigc pracujac nad ekspresja genetyczng wirusdéw roslinnych.

Hiszpania
Dr J. Brzywczy odbyl 3-miesigczny pobyt na Uniwersytecie Leon, gdzie
przeprowadzal charakterystyke mutantow Acremonium niezdolnych do wzrostu na cysteinie 1
metioninie. Badania obejmowaly oznaczanie aktywnoscl szeregu enzymow zaangazowanych
w metabolizm siarkowy.

Indie
Prof. dr hab. T. Chojnacki spedzit 2-tygodniowy pobyt organizowany przez Indyjska
Narodowa Akademia Nauk. W trakcie wizyty odwiedzil 3 osrodki badawcze specjalizujace
sig w tematyce roslinnej, gdzie odbyt rozmowy na temat wykorzystania indyjskich surowcow
roslinnych  w  roznych  gateziach gospodarki, zwilaszeza w farmakomedycynie.
Przeprowadzono takze rozmowy sondazowe na temat mozliwosci nawigzania wspotpracy w
dziedzinie analizy poliprenoli w indyjskim materiale roslinnym.

Izrael
Prof. M. Edelman z Instytutu Weizmanna w Rehovot, w trakcie wizyty w [BB PAN
przeprowadzil rozmowy z kilkoma zespotami naszego Instytutu nt. zasad dalsze] wspoipracy
w dziedzinie badan strukturalnych i bioinformatyki oraz wygtosit referat naukowy.
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Niemcy

Doc. dr hab. P. Ceglowski odbyl 2-miesgiczny pobyt w Instytucie Genetyki
Molekularnej im. M. Plancka (Berlin), w trakcie ktdrego realizowat wspélne projekty
badawcze z dziedziny biologii ‘molekularnej Bacillus sp., w szczegolnosci nad struktura
metylotransferaz DNA.

Doc. dr hab. P. Zielenkiewicz odbyl tygodniowa wizyte w Instytucie Krystalografii
Wolnego Uniwersytetu w Berlinie, gdzie dyskutowat nad zakresem i formami realizacji
wspélnych badan nad procesami krystalizacii biatek.

Prof. dr hab. G. Palamarczyk odwiedzita Uniwersytet w Regensburg, gdzie
przeprowadzita rozmowy nt. mozliwosci nawiazania wspétpracy w dziedzinie wykorzystania
drozdzy S. cerevisiae uposledzonych w szlaku O-glikozylacji biatek do ekspresji genéw
kodujacych niektére bialka sekrecyjne Trichoderma reesei.

Doc. dr hab. G. Jagura-Burdzy odbyla 3-dniowe robocze spotkanie W Instytucie M.
Plancka w Berlinie, w trakcie ktérego 4 grupy robocze zajmujace si¢ biatkiem KorB z
plazmidu RK2 dyskutowaly mozliwo$é intensyfikacji badan strukturalnych w celu
zrozumienia ztozonych funkcji jakie pelni to biatko.

Prof. dr hab. A. Paszewski odwiedzit Instytut M. Plancka w Marburgu, gdzie wy glosit
zaproszony referat nt. genetycznej regulacji metabolizmu siarkowego u Aspergillus nidulans.
Dyskutowano takze mozliwos¢ nawiazania wspotpracy w powyzszej dziedzinie.

Mgr A. Chacifiska w trakcie 2-tygodniowej wizyty w Centrum Biologicznym Instytutu
M. Plancka w Halle kontynuowala objete wspétpraca badania nad wplywem biatek szoku
cieplnego na mitochondrialne biatko Nam9 drozdzy S. cerevisiae.

Dr A. Kierzek odbyl miesicczny pobyt w Instytucie Krystalografii Wolnego
Uniwersytetu w Berlinie opracowujac szczegélowy plan swojego stazu podoktorskiego.
Dotyczyl on teoretycznego opisu procesu krystalizacji bialek i jego weryfikacji za pomoca
spektroskopii rozpraszania §wiatta widzialnego.

Mgr M. Przewloka spedzit miesigc w Instytucie Biologii Uniwersytetu we Freiburgu
poszukujac~ technikami hybrydyzacyjnymi genéw reprezentujacych rozne warianty
sekwencyjne histonéw tacznikowych tytoniu w bibliotekach cDNA tytoniu, znajdujacych sie
w ww. Instytucie. Znaleziono kilka interesujacych gendw, ktére obecnie sa sekwencjonowane.

W naszym Instytucie przebywat dr J. Georgalis z Instytutu Krystalografii Wolnego
Uniwersytetu w Berlinie. Kontynuowano dyskusje nad procesami krystalizacji biatek.

Rosja
Doc. dr hab. M. Boguta odbyla 3-dniowa wizyte w Instytucie Kardiologii
Eksperymentalnej w Moskwie wyglaszajac referat nt. bialek prionowych u drozdzy i
przprowadzajac szczegétowe dyskusje na ten temat z zespolem prof. Ter-Avanesyana, ktory
ma swiatowa renome w tej dziedzinie.

Szwajecaria
Gosciem IBB PAN byt prof. G. Schatz z Bio-Centrum Uniwersytetu w Bazylei, ktory
jest Swiatowej stawy badaczem transportu biatek do mitochondriéw. Gogé odbyt szereg
rozmow z pracownikami Instytutu, a takze wyglosit wspanialy referat naukowy nt. biatek
mitochodrialnych.
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Szwecja

Doc. dr hab. E. Swiezewska odbyla 2 pobyty (lacznie 6 tygodni) na Wydziale
Biochemii Uniwersytetu Sztokholmskiego, przeprowadzajac m.in. badania nad metabolizmem
farnezolu w komorkach zwierzgcych oraz nad katabolizmem ubichinonu. W trakcie pobytu
przygotowano tez finalng wersje maszynopisu wspélnej publikacji naukowe;.

Prof. dr hab. T. Chojnacki w trakcie 4-tygodniowego pobytu na Wydziale Biochemii
Uniwersytetu Sztokholmskiego zajmowat si¢ udoskonalaniem technik syntezy 1 analizy
1zoprenoiddw.

Goscie szwedzcy bardzo licznie odwiedzali w br. nasz Instytut. W sumie w IBB PAN
odbyto 9 wizyt, z ktorych kazda trwata ok. tygodnia. Tematyka wizyt byta $cisle zwiazana z
realizowang wspdlpraca Zespotu prof. T. Chojnackiego z Wydziatem Biochemii Uniwersytetu
Sztokholmskiego nt. biosyntezy 1 funkcji lipidow izoprenoidowych (wizyty prof. G. Dallnera,
dr. M. Bentingera, dr. J. Mattssona, dr. P. Sindelara 1 dr. E. Forsman) oraz z Oddziatem
Patologii Instytutu Karolinskiego (Szpital Uniwersytetu Huddinge) nt. roli izoprenoidéw w
modyfikacjach biatek komoérek eukariotycznych (wizyty dr. H. Teclebrhana, dr. M.
Bjrnstedta, J. Olssona).

Stany Zjednoczone Ameryki
Mgr J. Kaminska spedzita 10 tygodni w Centrum Medycznym Stanowego Uniwersytetu
Pennsylvania (Filadelfia), gdzie przeprowadzila obserwacje nad lokalizacja w komdrkach
drozdzy ligazy ubikwityno biatkowej RspSp, ze szczegdlnym uwzglednieniem mutantow
zaburzonych w prawidtowej lokalizacji tego biatka (pobyt w ramach stypendium przyznanego
przez Journal of Cell Science).

Dr hab. A. Sirko w trakcie 10-dniowej wizyty w Laboratoriach Fundacji
Biotechnologicznej w Filadelfii przeprowadzita szereg rozméw m.in. z prof. H. Koprowskim
na temat przebiegu wspélnie realizowanych prac nad konstrukcja roslinnej, doustnej
szczepionki przeciwko wrzodowej chorobie zotadka i dwunastnicy.

W IBB PAN zlozyl wizyte prof. M. Yarmolinsky z Narodowego Instytutu Raka w
Bethesda. Gos¢ jest wybitnym specjalistg z dziedziny genetyki drobnoustrojow. Wyglosit
referat naukowy oraz przeprowadzit rozmowy na temat mozliwosci rozszerzenia
bezposredniej wspodtpracy w badaniach nad genomem plazmidu P1 i jego rozdziatem do
komoérek potomnych.

Instytut odwiedzita prof. A. Hopper z Centrum Medycznego Stanowego Uniwersytetu
Pennsylvania (Filadelfia), przeprowadzajac szereg roboczych dyskusji na temat biologii
molekularnej drozdzy, ze szczegdlnym uwzglednieniem tematyki objete] bezposrednia
wspdtpraca. Prof. Hopper wygtlosita tez referat naukowy.

Prof. B. Shane ze Stanowego Uniwersytetu Luizjana Baton Rouge w trakcie wizyty w
IBB PAN wyglosita referat naukowy oraz prowadzita rozmowy nt. moliwosci nawigzania
wspoipracy naukowe] w dziedzinie mutagenezy i naprawy DNA w procesach rakotworczych.

Wielka Brytania
Doc. dr hab. Jagura-Burdzy 3-krotnie odbyta krotkie, robocze wizyty na Uniwersytecie
w Birmingham. Celem spotkan bylo przedyskutowanie przebiegu badan objetych wspotpraca
naukowa, czesciowo finansowanych przez Wellcome Trust, ktérych koordynatorem jest prof.
Thomas z ww. uniwersytetu.
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Wspolpraca w ramach wymiany bezdewizowe;j
(tygodnie wymienne)

Finlandia
Dr J. Kruszewska, w ramach bezdewizowej wymiany pomiedzy PAN a Fifskg
Akademig Nauk, odbyla 3-tygodniowy pobyt w Laboratorium Biotechnologii ESPOO w
Helsinkach. Celem wizyty bylo badanie sekrecji bialek przez Trichoderma reseei po
transformacji genem dpm1.

Francja

W ramach bezdewizowej wymiany PAN z narodowymi Akademiami Nauk wizyte w
CNRS-INSA w Tuluzie odby} dr J. Bardowski. Przeprowadzil badania fizjologiczne nad
wptywem inaktywacji genu ccpd na katabolizm wybranych cukréw Lactococcus lactis. W
ramach tej wymiany doc. dr hab. E. Swiezewska oraz mgr K. Skorupinska-Tudek,
odwiedzajac Uniwersytet Pasteura w Strasburgu analizowaly mechanizmy wczesnych etapow
biosyntezy poliizoprenoidéw ro$linnych, natomiast dr M. Zagulski przedyskutowal zasady
wspolpracy w ramach pilotazowego projektu sekwencjonowania genomu Paramecium.
W ramach wymiany bezdewizowej go$émi naszego Instytutu byli dr P. Loubiere i dr A. Marty
z CNRS-INSA w Tuluzie. Goécie przedyskutowali wyniki wspdlnych badan oraz zasady
dalszej wspétpracy naukowej. W ramach tej wymiany dr H. Cvejc z Uniwersytetu Pasteura w
Strasburgu przedyskutowata w naszym Instytucie zakres i formy dalszej wspdtpracy nad
identyfikacja wezesnych etapéw biosyntezy poliprenoli u roslin. )

Holandia
W ramach wymiany bezdewizowej PAN z Holenderska Akademig Nauk 2-
tygodniowy pobyt w Uniwersytecie w Groningen odbyt dr J. Bardowski. W trakcie wizyty
przedyskutowano mozliwosci dalszej wspélpracy naukowej, zwlaszcza nad bakteriami
mlekowymi przy uzyciu najnowocze$niejszych metod badawczych, w tym tzw. technologii
opartej na tzw. DNA-chips.

Rosja
W ramach wymiany bezdewizowej pomiedzy PAN i Rosyjska Akademig Nauk w IBB
PAN przebywaly przez dwa tygodnie 'dr O. Sizova z Instytutu Chemii Organicznej w
Moskwie oraz dr T. Druzinina z Rosyjskiej Akademii Nauk przeprowadzajac w laboratorium
prof. T. Chojnackiego badania nad poliprenolami i ich pochodnymi.

Wilochy

W ramach bezdewizowej wymiany pomiedzy PAN i Wioska Akademia Nauk doc. dr
hab. Z. Zargbska spedzita miesiac w Centrum Badania Produktéw Biologicznie Aktywnych
CNR (Padwa), gdzie pracowata nad wspolnymi publikacjami przegladowymi nt. fotochemii
lecytyn w obecnosci psoralendw, stanowiacej podsumowanie 9-letniej wspdtpracy pomiedzy
obydwoma o$rodkami.

W ramach ww. wymiany pomiedzy PAN i Wioskg Akademia Nauk odbyta miesieczny
pobyt w IBB PAN dr L. Sergio z Instytutu Przetworstwa Warzyw w Bari. Celem wizyty byto
zbadanie roli roslinnych biatek opiekuficzych w reaktywacji niektérych enzymow
oddechowych.
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Liczni (ponad 70 oséb) pracownicy naukowi 1 doktoranci IBB PAN

Udzial w miedzynarodowych konferencjach naukowych oraz
szkoleniach zagranicznych

uczestniczyli w
konferencjach naukowych organizowanych w Europie, Ameryce Pdtnocnej i Australii. Na
konferencjach przedstawiano w roéznych formach (wyklady plenarne, komunikaty ustne,
plakaty naukowe, udzial w tzw. dyskusjach okraglego stolu) wyniki badan naukowych
realizowanych w naszym Instytucie.

Mgr T. Bykowski, mgr K. Zdanowski oraz mgr Sz. Kaczanowski odbyli organizowane
w Instytucie Weizmanna w Rehovot (Izrael), pod auspicjami ICCBnet 10-dniowe szkolenie
nt. zaawansowanych metod bioinformatycznych. Szkolenie miato charakter teoretyczny 1

praktyczny. Szczegblng uwage zwracano na najnowsze narzedzia badawcze w
bioinformatyce.
Informacje
uzupelniajgce
Data Kraj, Miasto Nazwa imprezy Uczestnicy | czl. | Prze- | referat
kom. | wodn. | zama-
orga- sesji wiany
nizac. | |
09-16.08.99 | Australia, Sydney | 11th International Congress of Hulanicka D. ) |
Virology 1
23-27.09.99 | Austria, Garmisch- | Protein Society meeting Zdanowski K.
Partenkirchen
04-09.07.99 | Dania, Kopenhaga |29th Annual Meeting of the Tudek B.,
European Environmental Mutagen | Grzesiuk E.,
| Society Speina E.,
Kowalczyk P.,
Janion C,,
Nowosielska A. | |
11-13.06.99 | Finlandia, Espoo | International Trichoderma- Kruszewska J.
) Gliocladium Workshop
[ 23-27.04.99 | Francja, 1st Symposium of he EU- Ceglowski P.
Le Mont St. Odile, | concerted action on ,,Mobile Sitkiewicz I.
elemens’ contribution to bacterial
adapability and diversity”
(MECBAD)
14-18.03.99 | Francja, Aussois Septiémes Rencontres de Virologie | Sadowy E.
Végétale
09-12.05.99 | Francja, Aussois MitoAussoi99 L el {.“g_, Bartnik E., X
: Mroczek K. |
04.10.99 | Francja, Lyon Sesja sprawozdawcza Programu Tudek B. i
Unii Europejskiej ENV4-CT97-
0505
19-24.06.99 | Francja, Nicea 26th Meeting of the federation of | Przykorska A.,
European Biochemical Socities Szkopinska A,
| (FEBS) Olszak K.,
Liwosz A.,
Kulikowski T.,
Koprowski P.,
| Maliszewska-
Tkaczyk M.,
Gawel D,
Galuszewska A.,
Krwawicz J.,
Michalik J.,
Zagorski W.
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14-18.03.99 | Francja, Conference ,,Septiemes Recontres | Milner M.
Strasbourg de Virologie Vegetale”
18.06.99 | Francja, Villejuif | Conference .Réplication Sadowy E.
Récombinaison Réparation.
Troisiéme colloque des 3R”
01-06.07.99 | Grecja, Iraklion Symposium ,,Selfasembling Dadlez M.
systems in biology”
29.08- Grecja, Spetsai International Summer School on Dobruk A.
09.09.99 Molecular and Cellular Biology
21-23.04.99 | Hiszpania, 4th European Symposium on Plant | Skorupifska K.
Barcelona Isoprenoids Swiezewska E.
03-08.09.99 | Hiszpania, 8th Congress of European Society | Waszkowska E.,
Grenada for Photobiology Pietrzykowska I,
18-23.09.99 | Holandia, 6th Symposium on Lactic Acid Bardowski J.
Velhoven Bacteria — geneics, metabolism Aleksandrzak T.
and application
25-30.07.99 | Holandia, 9th International Congress Hennig J.,
Amsterdam Molecular Plant-Microbe Koter M.
Interactions
11-20.07.99 | Izrael, Rehovot ICCBnet Bioinformatics Training | Bykowski T.
Workshop
24-27.06.99 | Kanada, Vancover | Yeast Genetics and Human Chelstowska A.
: Disease II
29-31.0. 99 | Niemcy, Berlin Workshop on ,,KorB structure and | Jagura-Burdzy G.
function” b
03-08.08.99 | Niemcy, Bonn 6th International Congress on Paszewski A. \/
Amino Acids A52€7 /4
19-22.09.99 | Niemcy, The Protein Society Third Europen | Bierzynski A.
Garmisch- Symposium
Partenkirchen
06-08.05.99 | Polska, Gdansk 7th International Student’s Speina E.,
Scientific Conference Kowalczyk P.
08-11.09.99 | Polska, Gdansk 7th International Symposium on | Kulikowski T.,
Molecular Aspects of Miazga A.,
Chemotherapy Bretner M.,
Felczak K.,
Siwecka M. A,
Shugar D.
[15-19.09.99 Polska, Gdansk 7th Symposium of the European | Kulikowski T.,
K Society for the Study of Purine Shugar D.,
and Pyrimidine Metabolism in Jezewska M. M.
Man (ESSPPMM)
| 08-11.09.99 | Polska, Gdansk 7th International Symposium on | Poznanski J.
Molecular Aspects of
Chemotherapy
13-18.06.99 | Polska, Mragowo | NATO Advanced Research Mikolajezyk M.
Workshop ,,Plant Tolerance to Jurkowski L
Abiotic Stresses in Agriculture: ]l\)’IObsr OVI;’;)I';RI‘:/[ G,
. . ) usz .
Role of Genetic Engenireering | SirkoyA.
10-11.06.99 Polska, Warszawa | Molecular mechanisms of gene Géra-Sochacka
expression 5 years of Polish- A,
French common research Milner. M.,
Podstolski, W.,
Liszewska F.
Rosa L.,
Zagorski W.

Do
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and Mutagenesis: ,,Mechanism,
Control, and Biological
Consequences” -

Tkaczyk M.,
Jonezyk P,
Fijalkowska L.J.
Mieczkowski P.

Tudek B., X
Graziewicz M. A.,
| Speina E.,
| Ciesla J., |
| Kowalczyk P.,
Przykorska A.,
| Olszak K.
09-12.05.99 | Polska, Zakopane | An International Symposium: [ Bardowski J., Vb i
Food Biotechnology (European Kowalezyk M., ’
; Federation of Biotechnolgy) Sirko A.
| 04-09.09.99 | Republika Czeska, | 11th Symposium on the Kulikowski T.
Spindlerovy Mlyn | Chemistry of Nucleic Acid
Components
22-26.06.99 | Rosja, Moskwa Annual Meeting of Howard Jerzmanowski A.
Hughes Medical Institute ° 15490 -
23-27.05.99 | Stowacja, 20th Specialized Symposium on Palamarczyk G.
Smolenice Yeast Kruszewska J.
06-10.04.99 | Szwajcaria, 4th Worshop on Sulfurt@A-1% 2} | Paszewski A.
Wengen Metabolism
18-14.09.99 | Turcja, Antalya Workshop ,,Free radicals and nitric'| Hennig J. [
oxide in health and disease” ‘
23-28.03.99 | USA, Asilomar 20th Fungal Genetics Conference | Natorff R.,
Paszewski A
01-07.11.99 | USA, Hilton Head | ASM Conference on DNA Repair | Maliszewska-

20-24.06.99 | USA, Long Beach

21st Congress of
Biocelectromagnetic Society

Grzesiuk E.

|
USA, Missourt

14-17.04.99 Conference on Plant Hormones Dobrowolska G.
17-21.10.99 | Wegry, Szeged Use of agriculturally important Podstolski W.,
genes in agricultural biotechnology | Zagorski W.,
--NATO Advances Research Blaszezyk A.
- Workshop |
11-14.04.99 | Wik. Brytania, 3rd Carbohydrate Bioengineering | Palamarczyk G.
New Castle Meeting Kruszewska J.
21-28.05.99 | Wiochy, Biology of Molecular Chaperones | Kroczyfiska B.
Acquafreda di
Maratea |
25-30.05.99 | Wiochy, Rimini | 19th International Conference of | Kaminska J.,
Yeast Genetics and Molecular Bialkowska A.,
Biology Zoladek T.,
Chacinska A.,
Pluta K.,
Sczesniak B.,
Boguta M.,
Fikus M.,
Sledziewska-
Gojska E.,
Rempota B, |
Gromadka R.,
Rytka J.
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Imprezy z udzialem gosci zagranicznych organizowane przez IBB PAN

W dniach 10-11 czerwca 1999 r. Polsko-Francuskie Centrum Biotechnologii Roslin, IBB
PAN i Ambasada Francji zorganizowaty konferencje naukowa pt. “Molecular mechanisms of
gene expression - 5 years of French-Polish common research (1993-1998)”, w ktorej wzieto
udziat 70 uczestnikow z réznych osrodkéw naukowych. Na konferencji przedstawiono 9
wyktadow plenarnych (w tym 3 przez gosci zagranicznych), 17 komunikatow ustnych oraz 36
plakatow. Konferencji towarzyszylo posiedzenie Komitetu Naukowego Centrum.

W dniach 8-11 wrzesnia 1999 r. odbyto sie w Gdansku 7 miedzynarodowe sympozjum
"Molecular Aspects of Chemotherapy”, ktére byto czgsciowo finansowane przez IBB PAN.
W komitecie organizacyjnym tego sympozjum aktywnie uczestniczy! prof. D. Shugar z
naszego Instytutu.

W dniach 15-19 wrzesnia 1999 r. odbyto sie w Gdansku migdzynarodowe sympozjum
zatytulowane "7-th Symposium of the European Society for the Study of Purine and
Pirimidine Metabolism in Man", ktére byto czgsciowo finansowane przez IBB PAN.
Znaczacym wktadem naukowym naszego Instytutu w ww. Sympozjum byt m.in. wyklad
inauguracyjny prof. D. Shugara po$wiecony funkcjom i zastosowaniom w chemioterapiach
fosforylaz purynowo nukleozydowych.

W-dniu 1 grudnia 1999 r., w ramach obchodéw Dni Nauki Finskiej w Polsce, odbyto
si¢ w IBB PAN sympozjum naukowe , Biologia molekularna mikroorganizméw o znaczeniu
przemystowym”. W sympozjum wzieto m.in. udzial 5 naukowcéw z Finlandii
reprezentujacych  Centrum Badaf  Biotechnologicznych VTT-Espoo oraz Instytut
Biotechnologii Uniwersytetu w Helsinkach. '

Ocena merytoryczna. Wnioski

Liczni pracownicy IBB PAN, zwlaszcza doktoranci, odbywali staze naukowe w
réznych laboratoriach oraz aktywnie uczestniczyli w réznych miedzynarodowych
konferencjach i szkoleniach organizowanych w kraju i za granica. Konferencje naukowe,
ktoérych IBB PAN by organizatorem lub wspdtorganizatorem, niewatpliwie dobrze speity
swojg rolg. Te réznorodne formy wspétpracy z zagranica maja wyrazny wplyw na stale
wzrastajacy poziom komunikatéw naukowych przedstawianych przez naszych doktorantow i
pracownikow.

Wyraznie dostrzegalna jest aktywnosé pracownikow Instytutu w staraniach o udziat w
programach naukowych finansowanych przez V Program Ramowy Unii Europejskiej.

Owocnie kontynuowana jest wspélpraca naukowa z zagranica. Dotyczy to w
szczegolnosci wspoltpracy z Francja, zwlaszcza w ramach Centrum Polsko-Francuskiego.
Podobnie jak w latach ubieglych, wymiernym efektem wspOlpracy sa wspolne publikacje w
renomowanych migdzynarodowych czasopismach naukowych oraz wspolnie realizowane
prace doktorskie (“these en co-cutelle”).

Pomyslnie rozwijana jest takze wspétpraca z innymi o$rodkami naukowymi, zarowno
europejskimi jak 1 z USA.
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Wykaz uméw o wspolpracy naukowej zawartych przez IBB PAN z

placowkami zagranicznymi

1. IBB PAN - Max Planck Institut fur Moleculare Genetik Berlin (Niemcy)

2. IBB PAN - Laboratory of Terpenoid Chemistry Institute of Chemistry of Moldova
Academy of Science (Moldawia)

3. IBB PAN - State Scientific Center Russia - NPO "VECTOR", Koltsovo, Novosibirsk

Region (Rosja)

4. IBB PAN - Institute of Plant Sciences of Lieden University (Holandia)

5. Kontynuowane sa prace Centrum Polsko-Francuskiego Biotechnologii Rolin, wiazacego
PAN, KBN i CNRS opartego organizacyjnie o Instytut Biochemii i Biofizyki PAN.

Wykaz placéwek zagranicznych wspolpracujacych z IBB PAN bez umow

[ N Liczba
Kraj, Miasto Nazwa placi’iwki wspdlnych
publikacji w
1999 roku
Austria, Wieden Uniwersytet Techniczny w Wiedniu, Zaktad l
' Biochemii Mikroorganizméw
Bazylea, Szwajcaria | Biozentrum, University of Basel
| Dania, Odense Syddansk Universitet
| Finlandia, Helsinki Biotechnology and Food Research
Francja Paryz Instytut J. Monod CNRS
Francja, Bordeaux INRA
'—Francja, Colmar Universite Louis Pasteur, INRA, Oenologie
Francja, Gif-sur-Yvette Institut des Sciences Végétales CNRS 3
| Francja, Gif-sur-Yvette Centre de Genetique Moleculaire CNRS 3
Francja, Gif-sur-Yvette Centre d’Etudes Nucleaires de Saclay
Francja, Jouy-en-Josas Institut National de Recherches Agronomiques
Francja, Lyon International Agency for Research on Cancer
Francja, Orlean Institut de Biophysique Moleculaire CNRS 1
Francja, Paryz Institut J.Monod CNRS
Francja, Poitiers Uniwersytet w Poitiers, Instytut Biologii
Molekularnej 1 Genetyki
| Francja, Strasbourg Institut de Biologie Moleculaire et Cellulaire f
Francja, Strasbourg Uniwersytet Ludwika Pasteura
Francja, Tuluza CNRS-INSA ]
Francja, Villejuif Institut Gustave Roussy CNRS 1

| Holandia, Amsterdam

University of Amsterdam
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| Holandia, Groningen

Groningen University

Holandia, Utrecht

Uniwersytet w Utrechcie

Niemcy, Berlin

Max-Planck Institut fur molekulare Genetik

Niemcy, Freiburg

Instytut Biologii III, Uniwersytet Freiburg

Niemcy, Hamburg

Uniwersytet w Hamburgu, Instytut Botaniki —
Zaklad Genetyki Molekularnej i Fitopatologii

Motdawia, Kiszyniow

Instytut Chemii Motdawskiej Akademii Nauk

Rosja, Moskwa

Cardiology Research Center

Rosja, Moskwa

N.D.Zelinsky Institute of Organic Chemistry

Rosja, Petersburg

State Technical University

Szwajcaria, Zurich

ETH (Eidgenossische Technische Hochschule)

Szwecja, Lund

Dept. of Animal Physiology University of Lund

Szwecja, Sztokholm

Uniwersytet Sztokholmski

Szwecja, Sztokholm

Karolinska Institutet

Szwecja, Uppsala

University. Biomedical Center

USA, Bethesda

National Cancer Institute, National Institutes of
Health, Bethesda

USA, Filadelfia

Biotechnology Foundation Laboratories

USA, Gainesville

University of Florida

'USA, Hershey

Hershey Medical Center, Pensylvania State _
University

USA, Hershey

Centrum Medyczne Uniwersytetu Stanowego
Pensylwanii

USA, Louisville,

University of Louisville Medical School

| USA, New Jersey

Waksman Institute and Dep. of Mol. Biology
and Biochemistry

USA, Raleigh, NC

North Carolina State University

USA, Research Triangle
Park

National Institute of Environmental Health
Sciences

USA, Seattle

University of Washington

WIk.Brytania, Birmingham

University of Birmingham

Wtochy, Barl

Institute of Vegetable Crops Processing CNR

Wiochy, Padwa

Centrum Badan Produktéw Biologicznie
Aktywnych CNR przy Wydziale Nauk
Farmaceutycznych Uniwersytetu Padewskiego
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Wymiana osobowa (wedhug krajow)

wtym:
Kraje Liczba Ogoélem badawcze szkole- kongresy i | organiza-
niowe konferencje cyjne
umoéw | placé- | przy-|wyja-| p w p w p | w p w
wek |jazdy| zdy
Australia 1 1 1
Belgia 4 4 2 1 1
Bialorus 1 3 3
Czechy 2 5 1 5 1
Dania 2 1 6 6 1
Finlandia 2 2 1 1
Francja 20 7 |34 1] 6 |16 2 13 1 3
Francja (Centrum 1 9 6 | 22 16 6 6
Polsko- Francuskie
Biotechnologii Ro$lin)
Grecja 3 3 3
Gruzja 1 1 1
Hiszpania 3 6 1 5
Holandia 1 3 3 1 2
Indie 4 1 1 1 1
Izrael 3 2 5 1 4 2
Kanada 1 1 1
Litwa 1 1 1
Niemcy 1 9 2 |13 1 7 1 2 1 3
Rosja 1 3 1 3 1
Stowacja 1 2 2
Stany Zjednoczone 13 4 |14 4 1 9 2 1
Ameryki
Szwajcaria 2 2 1 1
Szwecja 2 9 4 4 9
Turcja 1 1 1
Ukraina 1 8
Wegry 3 1 6 1 S 1
Wielka Brytania 3 4 3 1 |
Wiochy 5 1 15 1 2 12 1
RAZEM: 99 | 53 | 152 24 ‘ 571 6 8 | 9 | 76| 15 | 11
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Wspolpraca z placowkami krajowymi

1

| Liczba
Nazwisko Nazwa placowki | Miasto wspolnych
pracownika IBB Pll'};!;(])“:ﬁtl:\'
Tudek B. Akademia Medyczna im. L.Rydygiera Bydgoszcz 2
Swiezewska E., Akademia Medyczna, Wydzial Farmacji Warszawa
Skorupifiska K. '
Palucha A. Akademia Rolnicza Poznan l
Jagura-Burdzy G. Centralne Laboratorium Surowic i Szczepionek | Warszawa
Jankowski W. Centralny Szpital Kliniczny MSWiA Warszawa
[ Jankowski W. Centrum Medycznego Ksztalcenia Warszawa
Podyplomowego
Paszewski A. Centrum Medycznego Ksztalcenia Warszawa !
Podyplomowego
Joncezyk P. Centrum Mikrobiologii i Wirusologii PAN Lodz
Tudek B. Centrum Onkologii Warszawa |
Jankowski W. Instytut — Centrum Medycyny Doswiadczalnej | Warszawa
i Klinicznej PAN
| Jankowski W, Instytut Badawczy Lesnictwa Warszawa 2
' Jankowski W. | Instytut Biocybernetyki i Inzynierii Warszawa
| Biomedycznej PAN
Bolewska K., [nstytut Chemii Bioorganicznej PAN Poznan ]
Wierzchowski K. L.
Bierzyniski A. [nstytut Chemii Bioorganicznej PAN Poznan
Poznanski J. Instytut Chemii Fizycznej PAN Warszawa 2
Dobrowolska G. Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin Radzilkow
Wielgat B. [nstytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin Mtochow
Hulanicka D. Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin Mtochow |
Hennig J. Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin Mtochéw -
Pawlowicz J. [nstytut Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin Mtochow
Palamarczyk G. Instytut Immunologii i Terapii Do$wiadczalnej | Wroctaw
PAN o
Wielgat B. Instytut Lekow, Pracownia Cytometrii Warszawa | 1
Przeptywowej :
‘Bartnik E. Instytut Matki i Dziecka Warszawa 1
Grzesiuk E. Instytut Matki i Dziecka Warszawa
Michalik J. | Instytut Ochrony Roslin Poznan o
Lobocka M. B. | Instytut Onkologii , Zakfad Biologii Gliwice
Nowotwordow |
‘Lobocka M. B. Instytut Onkologii, Zaklad Biologii ' Gliwice
Nowotwordw |
Muszyaska G. Miedzyuczelniany Wydziat Biotechnologii Gdansk
, UG-AMG
' Chojnacki T. Ogrod Botaniczny PAN Powsin B
Bardowski J. Politechnika Lodzka , Instytut Technologii Lodz - » ]
Fermentacji i Mikrobiologii
Bardowski J. Rhodia-Biolacta-Texel Olsztyn
Krzymowska M. SGGW, Katedra Genetyki i Hodowli Roslin Warszawa 1
Paszewski A. SGGW, Zaklad Genetyki Zwierzat | Warszawa 1




Bierzynski A. Uniwersytet Gdanski, Wydziat Chemii [ Gdansk |
| Chacinska A., Uniwersytet Gdanski, Zakfad Biologii Gdansk ' I
 Boguta M. Molekularne;j |
Dadlez M. Uniwersytet Warszawski B _Warsz_z'lwa | |
Muszynska G. Uniwersytet Warszawski, Instytut Biologii Warszawa
B Eksperymentalnej Roslin
Bierzynski A. Uniwersytet Warszawski, Instytut Fizyki ‘Warszawa
Doswiadczalne;j
Swiezewska E. Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii Warszawa |
Hennig J. Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii Warszawa
Dadlez M. Uniwersytet Wroctawski Wroctaw 3
Bierzynski A. Uniwersytet Wroctawski, Instytut Biochemii | Wroclaw
| Bierzynski A. Uniwersytet Wroctawski, Instytut Chemit Wroctaw

Udzial w krajowych imprezach naukowych

| i Informacje
| uzupelniajgce
Data Miejsce Nazwa imprezy ! Uczestnicy ! czh. | Prze- | referat
imprezy | Kom.' wml}‘). | ZAMAW.
. | | Orgunlz sesq
05.02. | Poznan Bakulowirusy w biotechnologii Michalik J., . . ,| | lx
1999 Szolajska E.A 164 { ‘
03-05.03. | Muszyna Multidyscyplinarna Konferencja o | Kulikowski T. | , X | x
1999 Leku [ aLeifa || I
24-26.05. | Poznan Zjazd Polskiego Towarzystwa Bartnik E., i
1999 Genetyki Cztowieka Mroczek K.
26-30.05. | Rynia VI Ogolnopolskie Sympozjum Wierzchowski K. L., X X
1999 Konformacja peptydow, biatek i Bierzyfnski A., X
kwasow nukleinowych Poznanski J., |
Bolewska K., '
[ Goch G.
Dadlez M. X
| Wyslouch-Cieszynska A. :
| Zdanowski K. :
-' Dyczkowski J. I
| Remiszewska E. |
— | Garas ML |
23-25.06 | Gdansk Technika PCR i jej zastosowanie - Speina E., |
1999 kurs Kowalczyk P. |
09-1109. | Krakow VIT Ogolnopolska Konferencja Bialkowska A, |
1999 Biologii Komérki Kurlandzka A.,
Gajewska B.
: 16-1709. | Warszawa | Kongres witalnosci - od mtodosci do | Bartnik E. | . [ x
L1999 straroéci Abo %V :
[3-16.09. | Olsztyn XXXV Zjazd Polskiego Gromadka R,, R
1999 ' Towarzystwa Biochemicznego Buchowicz J.,

Krysiak C.,

Mazus$ B.,

Szolajska E.,
Wielgat B.,

‘ Polkowska L., '
Maciejewska U.,
Kiudkiewicz B.,




Jankowski W,, ]
Skorupinska K.,
Swiezewska E.,
Vo Si Hung |
16-17.09. | Warszawa | VII Sympozjum Sekcji Sadowy E. [ X
1999 Wirusologicznej PFIT | XXIX
Konferencji Grupy Roboczej
_ Wiruséw Roslin KOR PAN
[20-25.09. | Wroclaw [ Krajowy Kongres Biotechnologii | Wierzchowski K. L., X o
1999 Poznanski J., X
Shugar D., | X
Jerzmanowski A., [ x
Wiclgat B., | LSy / i X
Szczerbakowa A., § E{A“{" ' X
Grzelak K., § 126qf1" X
Michalik J., § 425%¢}-
Patucha A.
17-26.09. | Warszawa |11l Festiwal Nauki Fikus M.
1999 Zar¢bska Z. X
[1-12.10. | Warszawa | Nowotwory, biologia, genetyka, Bartnik E. X
1999 | immunologia
26-27.11. | Gliwice | Gliwickie Spotkania Naukowe 1999 | Tudek B.,15% %/ /] X
1999 Graziewicz M. A, 1 (; /11
| 10-12.06. | Putawy Basic Sciences in Gynecology Ii Bartnik E. ! X X
| 1999 Los/h | |
Nagrody Rady Naukowej IBB PAN
Nazwisko Rodzaj Dane o nagrodzonej pracy
osoby nagrodzone;j nagrody/wyréznienia

Fijalkowska L.,
Jonczyk P.,
Maliszewska-Tkaczyk M.,
Bialoskdrska M.,
Schaaper R.M.

Pierwsza nagroda za
prace doswiadczalng

|,Unequal fidelity of leading strand and lagging
strand DNA replication on the Escherichia coli
chromosome”.

Proc. Natl. Acad. Sci. USA 1998, 95, 10020-
10025

| Tomaszewski R.,
| Mogielnicka E.,
Jerzmanowski A.

Druga nagroda za prace
dos$wiadczalng

»Both the 5§ rRNA gene and the AT-rich |
flanks of Xenopus leavis oocyte —type 5S
rDNA repeat are required for histone HI-
dependent repression of transcription of pol I1I-
type genes in in vitro reconstituted chromatin™. |
Nucleic Acids Research 1998, 26, 5596-5601.

Sirko A.,
Weglenska A.,
Hulanicka D.

Druga nagroda za prace
doswiadczalna

| .Integration host factor positively regulates
cys.JIH transcription”.
Mol. Gen. Genet. 1998, 258, 174-177.

Natorff R.,
Piotrowska M.,
Paszewski A.

Trzecia nagroda za pracg
doswiadczalna

»The Aspergillus nidulans sulphur regulatory
| gene sconB encodes a protein with WD40

| repeats and an F-box”.

Mol. Gen. Genet. 1998, 257, 255-263




Patucha A,
Zagorski W.,

| Chrzanowska M.,
Hulanicka D.

Trzecia nagroda za pracg
doswiadczalng

,»An antisense coat protein gene confers
immunity to potato leafroll virus in a
I genetically engineered potato”.
Europ. J. of Plant Pathology 1998, 104, 287-
293

Wegrzyn A.

Druga nagroda za cykl
o$smiu prac opubliko-
wanych w 1998 r.

Palamarczyk G.,
Maras M.,
Contreras R.,

| Kruszewska J.

Pierwsza nagroda za
prace przegladowa

,,Protein secretion and glycosylation in
Trichoderma”.

Trichoderma and Gliocladium 1998, 1, 121-
138.

( doktorska

Zagulski M., Druga nagroda za prace | ,,Sequencing and functional analysis of the
He"b‘e” CJ, przegladowa | yeast genome”

Rytka J. | Acta Biochim. Polon. 1998, 45, 627-643

Gora M. | Nagroda za prace ,,Physiological and biochemical consequences

of mutations in the HEM 15 gene encoding
ferrochelatase in the yeast Saccharomyces
cerevisiae”

Praca obroniona 28.04.1998 na posiedzeniu
Rady Naukowej

Goéra-Sochacka A.

Nagroda za prace
| doktorska

,,The genetic stability of potato spindle tuber
viroid (PSTV)”

Praca obroniona 23.06.1998 posiedzeniu Rady
Naukowej

| Krzymowska M.

' Nagroda za prace
doktorska

. Mechanizmy indukcji promotora genu PR-2d
w transgenicznych roslinach ziemniaka”.
Praca obroniona 23.06.1998 na posiedzeniu
Rady Naukowej

Nagrody i wyroznienia uzyskane poza IBB PAN

Dane o pracy nagrodzone;j

Nazwisko osoby Rodzaj
nagrodzonej Nagrody/wyréznienia
Hulanicka D.,
Sadowy E., | Wyr6znienie Wydziatu 1T

Juszezuk M.,
Zagorski WL,
Patucha A,
Gora-Sochacka A.,

Chachulska A. M.

Nauk Biologicznych PAN

RNA genomy patogenow roélin uzytkowych —
struktury, funkcje, kontrola, rozprzestrzenianie.

Fijalkowska I. J.,
Jonczyk P.

Nagroda IT Wydziatu Nauk
Biologicznych PAN

Cykl 5 prac dotyczacych mechanizmow wiernosci

Jerzmanowski A.

Nagroda Sigma-Aldrich i

| Polskiego Towarzystwa
Biochemicznego za
najlepsza pracg z dziedziny
kwasow nukleinowych

wykonana w Polsce w
| 1998r

Tomaszewski, R., Mogielnicka E., and
Jerzmanowski, A. (1998) Both the 5S rRNA gene
and the AT-rich flanks of Xenopus laevis oocyte-

[ type 5S rDNA repeat are required for histone HI-
dependent repression of transcription of pol Iil-type
genes in in vitro reconstituted chromatin. Nucleic
Acids Res. 26, 5596-5601.
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| Krzymowslia M.

Nagroda Prezesa Rady
Ministrow

Za wyrozniajacy sig doktorat dla miodego
pracownika naukowego

Tomaszewski R.

Nagroda Prezesa Rady
Ministrow

Za wyrozniajacy si¢ doktorat dia mlodego
pracownika naukowego

| Wierzchowski K. L.

Czlonkostwo honorowe:

W uznaniu pracy jako redaktor kwartalnika

Polskie Towarzystwo
Przyrodnikéw im.
Kopernika

KOSMOS od 1972 r, redaktor naczelny od 1992 r,

Bierzynski A.,
Goch G.

Nagroda I Wydzialu Nauk
Biologiczntch PAN
nagroda zespolowa

Analiza oddziatywan migdzy jonami wapnia i
wiazacymi je peptydowymi fragmentami bialck

Patucha A. Nagroda Zespolowa I B

stopnia Rektora Szkoty
Glownej Gospodarstwa
| Wiejskiego w Warszawie

| Za osiggnigcia w dziedzinie badan naukowych

Czlonkostwo z wyboru w krajowych/migdzynarodowych organizacjach
naukowych lub akademiach

Nazwisko i imi¢ | Data wyboru Nazwa organizacji lub akademii ! Funkcja '
Bierzynski A. 06.1999 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
Ceglowski P. 1999 Komitet Biotechnologii przy Prezydium |cztonek

, PAN
Chojnacki T. 1991 Polska Akademia Nauk cztonek
Chojnacki T. 1996 Komitet Biotechnologii przy Prezydium cztonek
| PAN
Fikus M. 06.1999 Komitet Biochemii 1 Biofizyki PAN przewodniczaca
Fikus M. 06.1999 Komitet Biotechnologii przy Prezydium cztonek
PAN
Fikus M. 06.1999 | Komitet Mikrobiolgii PAN cztonek
Hennig J. 05.1999 | Komitet Biotechnologii przy Prezydium | czlonek
PAN j B
Hennig J. 03.1999 Sekcja Biotechnologii KBN cztonek
Hulanicka D. 1997 | Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
Hulanicka D. 1996 Komitet Biotechnologii przy Prezydium cztonek
PAN
| Jerzmanowski A. 1996 Towarzystwo Naukowe Warszawskie cztonek
| Lobocka M. 1995 American Society for Microbiology cztonek
Eobocka M. 1999 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN | cztonek
Muszynska G. 1997 Centralna Komisja do Spraw Tytutu | cztonek
Naukowego 1 Stopni Naukowych |
Paszewski A. 1998 | Polskie Towarzystwo Genetyczne wiceprzewodni-
czacy zarzadu
I gtownego
 Paszewski A. 1993 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN czlonek
Paszewski A. 1994 Towarzystwo Naukowe Warszawskie ‘wiceprzewodni-
czacy
Paszewski A. 1993 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN czlonek
Paszewski A. 1996 | Komitet Prognoz PAN | cztonek
Paszewski A. 1998 ' Komitet Biologii Ewolucyjnej i cztonek
| Teoretycznej PAN ]

(%)
(U8



Paszewski A. 1996 Komitet Etyki w Nauce | czlonek ]
Pietrzykowska L 1985 European DNA Repair Net Work przedstawiciel
- _ polski
Przykorska A. 1998 Polskie Towarzystwo Biochemiczne czlonek zarzadu |
oddziatu
warszawskiego
 Shugar D. , 1980 ' Polska Akademia Nauk
Shugar D. 1993 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN | czlonek R
I- Sirko A. [1.1998 Polskie Towarzystwo Biochemiczne czlonek zarzadu
| oddziatu
, warszawskiego
Szafranski P. 1957 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
Szafraiski P. 1969 Polska Akademia Nauk cztonek ]
Tudek B. 03.1999 Europejskie Towarzystwa Mutagenezy przewodniczaca
Srodowiskowej polskiej sekcji
| Weglenski P. 1995 Polska Akademia Nauk cztonek
| Weglenski P. 1989 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN czionek
Wegleitski P. [ 1981 Towarzystwo Naukowe Warszawskic cztonek B
Wierzchowski K. L. 1976 Polska Akademia Nauk cztonek
rzeczywisty (od
‘ , 1991)
Wierzchowski K. L. 1991 Polska Akademia Umiejetnosci cztonek
| Wierzchowski K. L. 1966 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
 Wierzchowski K. L. 1966 Komitet Biotechnologii przy Prezydium | cztonek
PAN
Zagorski W. 1992 Towarzystwo Naukowe Warszawskie czfonek
Zagorski W. 1993 Komitet Biochemii i Biofizyki PAN cztonek
 Zagorski W. 10.1999 | Komitet Programowy 5. PR Unii delegat polski
Europejskie;j .
Zagorski W. 1993 Polska Akademia Umiejetnosci cztonek F__|

Czlonkostwo w radach naukowych innych placowek

| Nazwisko i imig Nazwa placowki

| Bartnik E. Instytut Chemii Bioorganicznej PAN

Bartnik E. Zaktad Genetyki Cztowieka PAN

Buchowicz J. Ogréd Botaniczny PAN

Chojnacki T. Ogréd Botaniczny PAN

' Fikus M. Instytut Chemii Bioorganicznej PAN

"Fikus M. [nstytut Paleobiologii PAN

| Grzesiuk E. Instytut Matki i Dziecka

Jerzmanowski A. | Wydzial Biologii UW

Jerzmanowski A.

PAN

Migdzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej i Komérkowej UNESCO-

Paszewski A.

Instytut Biologii Eksperymentalnej im.M.Nenckiego PAN

Paszewski A. [nstytut Chemii Bioorganicznej PAN

—Pietrzykowska 1.

Instytut Genetyki Cztowieka PAN

Wierzchowski K. L. | [nstytut Chemii Bioorganicznej PAN, Przewodniczacy

| Wierzchowski K. L. | [nstytut Biologii Do$wiadczalnej PAN im. M. Nenckiego

Zagorski W,

Interdyscyplinarne Centrum Modelowania Matematycznego UW




Udzial w komitetach/radach redakecyjnych krajowych lub zagranicznych

czasopism naukowych

Nazwisko i imie

Nazwa czasopisma

Funkcja

Barszez D. Leksykon nowych pojeé i nazw w biochemii i cztonek redakcji
biologii molekularnej w wersji internetowej
Barszcez D. Acta Biochimica Polonica cztonek redakcji

Chojnacki T.

Cellular & Molecular Biology Letters

czlonek redakcji

Fijalkowska L J.

Postgpy Biochemii

cztonek redakc;ji

Hulanicka D.

Acta Biochimica Polonica

cztonek rady redakcyjne;j

Jachymcezyk W.

Postepy Biochemii

cztonek rady redakcyjne;j

Janion C.

Journal of Biomedicine and Biotechnology

cztonek redakc;ji

Jerzmanowski A.

Acta Biochimica Polonica

cztonek redakeji

Jerzmanowski A.

Postepy Biochemii

cztonek redakcji

Jerzmanowski A.

The Plant Journal

cztonek rady redakcyjne;j

Ku$mierek J. T.

Acta Biochimica Polonica

cztonek redake;ji

Palamarczyk G.

Postepy Biochemii

cztonek redakc;ji

Paszewski A.

Postepy Mikrobiologii

cztonek rady redakcyjne;j

Stepien P. P.

Acta Biochimica Polonica

cztonek redakcji

Wierzchowski K. L.

Acta Biochimica Polonica

cztonek redakc;ji

Wierzchowski K. L.

Biophysical Chemistry (Elsevier)

cztonek doradczego
komitetu redakcyjnego

Wierzchowski K. L.

KOSMOS

redaktor naczelny







SPRAWOZDANIE MERYTORYCZNE

Temat 1. Synteza, badanie whasciwosci fizykochemicznych i biologicznych analogéw
nukleozydéw pirymidynowych, potencjalnych substratéw / inhibitoréw biosyntezy kwaséw
nukleinowych

Zespot: prof. dr hab. Tadeusz Kulikowski, dr Maria Bretner (od sierpnia 1999),

dr Krzysztof Felczak, dr Maria A. Siwecka, mgr Agnieszka Miazga,

mgr Katarzyna Wyszyfiska, prof. dr David Shugar

Kontynuowano poszukiwania nowych analogéw N4-hydroxy-2'-deoksycytydyny (N4OH—dCyd)
oraz jej 5'-monofosforanu (N4OH-dCMP) potencjalnych inhibitoréw syntazy tymidylanowej (TS) oraz
potencjalnych $rodkéw przeciwbiataczkowych. Syntetyzowano i zbadano wiasciwosci fizykochemiczne i
biologiczne szerokiego wachlarza 5-podstawionych analogéw N*OHdCyd i N*OH-dCMP z podstawnikami
o réznych wiasciwosciach elektronowych, hydrofobowych i sterycznych. Zbadano oddziatywania tych
ostatnich z dwoma odmianami TS izolowanymi ze zwyklej i opornej na FAUMP linii komérkowe;j
biataczki L1210. Wykazano, ze wszystkie 5-podstawione analogi sa kompetycyjnymi (w stosunku do
dUMP), wolno wigzacymi inhibitorami TS o zroznicowanej, zaleznej od hydrofobowego charakteru
podstawnika, wartosci K; =10® - 10 M, na ogot skorelowanej z aktywno$cia przeciwbiataczkows ich
macierzystych nukleozydéw. Stosujac wysokorozdzielczg spektroskopig 'H i YF NMR zbadano
mechanizm oddziatywania N*OH-5F-dCMP z syntaza tymidylanowsa (TS). Wykazano, ze w roztworze
wodnym zwiazek ten wykazuje konformacje podobna do innych deoksynukleozydo 5'-monofosforandw
(ale z wigksza stabilizacjg konformacji S (C2'-endo). W buforze boraksowym o pH=7.5 wystepuje jednak
rownowaga dwéch stanéw konformacyjnych grupy N*OH (cis-trans), podczas gdy w wodzie (pH=6.5)
istnieje tylko izomer cis. N*OH-5F-dCMP podobnie jak FAUMP tworzy kowalencyjny tréjsktadnikowy
kompleks ze szczurzg TS tylko w obecnosci nadmiaru metylenotetrahydrofolianu (wspdtpraca z Instytutem
Biologii Doswiadczalnej PAN).

Kontynuowano badania nad selenowanymi w pierScieniu  heterocyklicznym analogami
nukleozydéw pirymidynowych. Stosujac metode bezposredniego selenowania 2- i 4-aminonukleozyddéw
selenowodorem w Srodowisku polarnym _otrzglmano szereg 4-seleno- i 2-seleno-2'-deoksyurydyn o
aktywnosci przeciwbiataczkowej (ICsy 107-10° M), przy czym 5'-monofosforany inhibowaly syntaze
tymidylanowa (K; = 107°-107 M) (wspdlpraca z Instytutem Biologii Do$wiadczalnej PAN). Drogg
regioselektywnej syntezy otrzymano i zbadano szereg nowych acyklo 6-fenyloselenenylouracyli,
niekompetytywnych, wiazacych sie allosterycznie, inhibitoréw odwrotnej transkryptazy z HIV,
potencjalnych nowych $rodkéw przeciwko HIV/AIDS. Wstepne badania aktywnosci przeciwko
retrowirusowi HIV-1 wykazaly wysoka i selektywna aktywnosé przecwwirusowa, zwigzku EP11 z tej serii.
(wspdtpraca z Centrum Diagnostyki i Terapii AIDS). '

Najwazniejszy wynik badawczy

Synteza oraz wykazanie wysokie] i selektywnej aktywnosci przeciwko HIV nowego
acyklofenyloselenenylouracylu EP11, allosterycznego inhibitora odwrotnej transkryptazy HIV.
PUBLIKACIE: 3405, 3406, 3407, 3421, 3422, 1302/A, 1303/A, 1326/A, 1328/A, 1329/A, 1330/A, 1332/A

Temat 2. Mechanizmy dziatania fotochemoterapii PUVA (psoralen + UVA)
Zespot: doc. dr hab. Zofia Zarebska, dr Ewa Waszkowska, dr Daniela Barszcz

Zakonczono cykl badan majacych na celu poznanie fotoreakcji psoralenu z lipidami
wystepujacymi w btonie komorkowej. W badaniach modelowych uzyto wolne nienasycone kwasy
ttuszczowe oraz kwasy zwigzane z lecytyna. Stwierdzono, ze przewazajacej reakcji cykloaddycji
psoralenow do nienasyconych wiazan kwasu olejowego lub linolowego towarzyszy fotoutlenianie tych
wigzan jak rowniez odczepianie adduktu kwasowego od lecytyny. Widma masowe udokumentowaty
powstawanie podwdjnych = cykloadduktéw: przylaczenie dwéch czasteczek psoralenu lub 8-
metoksypsoralenu do kwasu linolowego w lecytynie, potwierdzajac uprzednie wyniki widm NMR
wyizolowanych chromatograficznie zwiazkow.
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Wyniki 6-letnich doswiadczen przedstawiono w pracy doktorskiej Ewy Waszkowskiej pt.
“Produkty fotoaddycji furokumaryn do fosfatydylocholiny”.

Najnowsze wyniki doswiadczalne przedstawiono na 8-ym  Europejskim  Kongresie
Fotobiologicznym w Grenadzie. Publikacje nt. fotoproduktéw 8-metoksypsoralenu uzywanego w terapii
PUVA wystano do druku.

Charakterystyka cykloadduktéw nienasyconych kwasdéw thuszczowych umozliwia ich
zastosowanie w dalszych badaniach na hodowli tudzkich limfocytéw in vitro.

Najwazniejszy wynik badawczy

Stwierdzenie powstawania podwdjnych cykloadduktéw przez przytaczenie dwéch czasteczek psoralenu lub
8-metoksypsoralenu do kwasu linolowego w lecytynie.

PUBLIKACIJE: 3362, 123/N, 1239/A

Temat 4. Molekularne i termodynamiczne podstawy biologicznej specyficznosci szgsteczek bialek
nukleinowych
prof. Kazimierz L. Wierzchowski

Temat 4.1 Badania konformacji peptydéw i bialek wigzgcych wapn
Zespot: prof. dr hab. Andrzej Bierzyniski, dr Grazyna Goch, mgr Hanna Koztowska, mgr Elzbieta
Soszynska, Lilia Zukow, dr Sergiusz Wdowienko (6 mies.)

Prowadzono badania serii syntetycznych peptydow skoordynowanych z jonami lantanowcow o
sekwencji: Ac-Asp-Lys-Asp-Gly-Asp-Gly-Tyr-Ile-Ser-Ala-Ala-Glu-(Ala),-NH, gdzie n = 1+4. Widma CD
tych peptydéw -w wodzie i w roztworach o zmiennym stgzeniu tréjfluoroetanolu wykazaty, jak
spodziewano sie na podstawie uprzednich badan, ze C-konicowe segmenty tych peptydow, poczawszy od
reszty Ala 10 tworza niezwykle stabilng struktur¢ helikalna. Strukture te potwierdzono metodami NMR.
Otrzymano widma CD b. krotkich helis zawierajacych od 4 do 8 grup peptydowych. Metodami
fluorescencyjnymi prowadzone sg systematyczne pomiary stalych wiazania lantanu do peptydow. We
wspdtpracy z prof. J. Otlewskim z Insytutu Biochemii Uniwersytetu Wroctawskiego podjeto badania
kalorymetryczne majace na celu wyznaczenie ciepla tworzenia krétkich helis peptydowych.

We wspoipracy z dr. Wojciechem Balem z Wydziatu Chemii Uniwersytetu Wroctawskiego
kontynuowane sa prace prowadzace do wklonowania i ekspresji w E.coli gendw kodujacych protaming
ludzka i jej fragmenty. Protamina jest peptydem o ogromnym znaczeniu biologicznym, wiazacym jony
metali. -

Zakonczono pordéwnawcze badania struktury biatka CMTI-I i1 jego mutanta Met8—Leu.
Wykazano, ze konserwatywna mutacja reszty hydrofobowej usytuowanej na powierzchni biatka moze
prowadzi¢ do destabilizacji struktury i utrudnia¢ w znacznym stopniu proces zwijania si¢ biatka.
Wyjasniono mechanizmy strukturalne odpowiedzialne za ten efekt.

Kontynuowano pomiary fluorescencyjne statych wiazania jondéw lantanowcéw do biatka S100AT1 i
jego mutantéw Glu32—Gln i Glu73—Gln oraz we wspolpracy z dr Antosiewiczem z Instytutu
Fizyki Doswiadczalne] UW rozpoczeto pomiary kinetyki wiazania lantanowcow przez biatko S100A1.
Najwazniejszy wynik badawczy
Okreslenie natury nowego mechanizmu destabilizacji struktury biatek w wyniku konserwatywnych mutacji
reszt hydrofobowych znajdujacych si¢ na jego powierzchni.

PUBLIKACIJE: 3368, 3417, 1306/A, 1310/A

Temat 4.2. Analiza konformacyjna wybranych ukladéw bialkowych
dr Jarostaw Poznanski "

a)  Struktura owadziej poneratoksyny (wspdlpraca z dr hab. J. Michalik, Zaktad
Biosyntezy Biatka)
Metoda spektroskopii CD zbadano konformacje tego 25 aminokwasowego peptydu w wodnych roztworach
SDS i fosfatydylocholiny, imitujacych srodowisko komérki. Stwierdzono indukejg przez te rozpuszczalniki
konformacji «-helikalnej, analogicznej do obserwowanej wczedniej (1998) w roztworze 30%
tritluoroetanolu. Wyniki badaf CD 1 wczesniejszych 'H NMR przygotowywano do publikacji.
b) Struktura i stabilno$¢ biatka z ryzu transportujgcego lipidy (wspdipraca z Centre de Biophysique
Moleculaire, Orlean, Francja)
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Przeprowadzono modelowanie ekspansji hydrofobowej wneki biatka ukierunkowanej na zwiazanie
modelowego liganda CH;.(CH,),.CH; i - okre$lono maksymalng wielkos¢ jaka wneka ta moze osiagac.

¢) Lokalne struktury w biatkach

W Protein Data Bank dla aminokwaséw X = Trp, Tyr,Phe i His poprzedzajacych proline o konfiguracji cis
stwierdzono wystgpowanie preferencji do przyjmowania konformacji umozliwiajacej pseudowarstwowe
oddzialywanie miedzy fancuchami bocznymi X i Pro. Struktury te sg tozsame z otrzymanymi na drodze
modelowania danych do$wiadczalnych '"H NMR dla trzech grup peptydoéw: Trp-(Pro),-Tyr, Trp-(Pro),-Met
i Tyr-(Pro),-Met (Poznanski, Praca doktorska 1995).

d)  Struktura komplekséw ddA, ddG i ddI z p-cyklodekstryna (wspotpraca z prof. W. Zielenkiewiczem)
Metoda widm 'H NMR wyznaczono stechiometrie i state rownowagi dla tytutowych kompleksow.

) Wiazanie inhibitoréw przez syntaze tymidylanowg — TS (wspbtpraca z prof. T. Kulikowskim)
Metodami spektroskopii NMR wykazano istnienie trwatego, tréjskiadnikowego kompleksu Ts z 5-F-N*-
OH-dCMP i tetrahydrofolianem. Prowadzono tez spektroskopowe NMR i modelowe badania nad
konformacyjnymi wiasnosciami pochodnych N4-OH—cytozyny.

Najwazniejszy wynik badawczy

Wykazanie wystgpowania w faficuchach polipeptydowych biatek lokalnych struktur stabilizowanych
pseudowarstwowymi oddziatywaniami aromatycznego pierscienia aminokwasu (Trp, Tyr, Phe, His) z
cyklicznym fafcuchem bocznym nastepujacej po

nim w sekwencji proliny o konfiguracji cis.

PUBLIKACIE: 3373, 3395, 3443, 1325/A, 1326/A

Temat 4.3 Mechanizm inicjacji transkrypcji genéw prokariotycznych
Zespot: prof. Kazimierz L. Wierzchowski, dr Krystyna Bolewska, dr Tomasz Lozinski,
dr Wiestaw J. Smagowicz (do 31.08), dr Jarostaw Poznanski, mgr Iwona Kolasa,
mgr Krystyna Majcher i Teresa Rak

~

a) llosciowy ,footprinting” KMnO, otwartego kompleksu transkrypcyjnego (E.coli) na promotorze Pa
oraz promotorowego dsDNA in vitro.
Opracowang wezesniej metoda (1998) przeprowadzono analize footprintéw KMnO, matrvcowej nici DNA
otwartego kompleksu na promotorze Pa, otrzymanych w nieobecnoéei i w obecnodei 10 mM MgCl,, i na
tej podstawie wyznaczono state szybkosci reakcji utlenienia dla poszczegdlnych reszt tyminy w obszarze
babla transkrypcyjnego (T: +1,-1,-5,-8,-9,-11). Okazalo sie, ze wzrost reaktywnosci T+1 i T-1
spowodowany obecnoscia Mg®" jest znacznie wyzszy, niz pozostatych reszt T, podobnie jak to
zaobserwowali$my poprzednio (1998) dla T+3, T+2 i T-2 na nici niematrycowej tego samego kompleksu.
Otrzymane dane potwierdzaja, ze obserwowany wzrost reaktywnosci reszt T w poblizu miejsca startu
transkrypcji w obecnosei 10 mM MgCl, jest wynikiem wystepowania w obszarze centrum katalitycznego
polimerazy RNA specyficznie zwiazanych jondw Mg”".
Ta samg metoda przeprowadzono footprinting dsDNA plazmidu pDS3 z promotorem Pa w nieobecnosci i
w obecnosci 10 mM MgCl,. Wizualna analiza footprintw pokazafa, ze najbardziej reaktywne sa reszty T
pofozone na 3’-konficu sekwencji T,, zgodnie z wcezesniejszymi obserwacjami (McCarthy i inni, 1985).
[lo$ciowa analiza footprintéw niematrycowej nici arbitralnie wybranych fragmentdéw dsDNA, potwierdzita
zalezno$¢  usrednionej reaktywnosci reszt pirymidynowych od sekwencji zasad; wykazata ponadto, ze
wspotezynnik wzrostu reaktywnosci wywotany obecnoscia jonow Mg2+ réwniez zalezy od lokalnej
sekwencji zasad i waha si¢ w granicach 0-2.5 oraz, ze reaktywnosé reszt T w dsDNA jest 0 2-3 rzedow
wielkosci mniejsza niz reszt T w obszarze babla transkrypcyjnego w otwartym kompleksie.
Wyniki tytufowych badan przygotowano do publikacji.
b)  Wplyw sekwencji A,.T, promotora na powierzchnie kontaktu z polimeraza RNA E. coli.
W celu pelniejszej interpretacji wyznaczonych weczesniej (1998) parametrow kinetyki powstawania
kompleksu otwartego (k, = Kg x k; ; Kp — stata rownowagi zamknigtego kompleksu a k; — stata szybkosci
Jego izomeryzacji do kompleksu otwartego) dla komplekséw tworzonych przez polimeraze RNA na
syntetycznych promotorach zawierajacych sekwencje zaginajace o$ heliksu DNA, przeprowadzono
mezoskopowe modelowanie wyjsciowych, zderzeniowych komplekséw. Fragmenty DNA zawierajace
badane promotory i promotor kontrolny B-UP (o duzej mocy i silnie zagiety powyzej rejonu —353)
wymodelowano programem DIAMOD, nastepnie przy pomocy programu SYBYL utworzono pary
promotorow: badany + kontrolny, zorientowanych wzgledem siebie tak aby ich rejony -35 i -10
maksymalnie pokrywaly sie, i obliczono $rednie standardowe odchylenie miedzy odpowiadajacymi sobie
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atomami C1’ reszt dezoksyrybozy w znanych rejonach powierzchni styku polimeraza-promotor. Wartosé¢
tego odchylenia okazala si¢ najmniejsza dla najsilniejszych promotoréw z badanej grupy: P/ i Pk,
zawierajacych przeciwnie zorientowana sekwencje As.Ts bezposrednio powyzej rejonu =35 promotora. Dla
promotoréw tych nie udato sig¢ bezposrednio okresli¢ stalej K, Stwierdzona odwrotna korelacja miedzy
tym odchyleniem i mocg promotora in vitro (ktérej miarg jest k, = Kg x k;) wskazuje, ze gtéwna
przyczyna duzej mocy promotoréw jest wieksza warto$¢ statej Kp, proporcjonalna do powierzchni
kontaktu enzym-DNA.

c¢) Badania struktury biatkowej domeny 4.2 podjednostki o " polimerazy RNA z E.coli.

Wczesniejsze pomiary TOCSY 'H NMR biatka 4.2 (Hiss na N-koficu) pokazaty (1998), ze zaréwno
przesunigcia chemiczne protondw NH jak i Ho wykazuja male zréznicowane w obszarze
charakterystycznym dla struktury a-helisy, co uniemozliwiato analiz¢ jego struktury. Otrzymano wigc z
wysoka wydajnoscia rekombinacyjne biatko znakowane "N i zarejestrowano jego widmo "N HSQC
NMR. Jednak z tych samych co wyzej powodéw widmo to nie cechowato sie¢ odpowiednio wysoka
rozdzielczoscia, konieczng dla strukturalnej analizy. Otrzymano wige z kolei biatko wyznakowane dwoma
izotopami: "N i BC. Dotychezas udato sie zidentyfikowaé wszystkie reszty Gly,Thr i Ala oraz grupy
amidowe Asn i Gin. Dalsze badania 3D NMR sa obecnie w toku.

Podjeto tez proby krystalizacji biatka 4.2 o zaréwno z  resztami histydynowymi jak i po ich usunieciu
trombing (wspdlpracy z grupg prof. M. Jaskélskiego z Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu).
Do krystalizacji uzywano poczatkowo gotowych (standardowych) zestawéw krystalizacyjnych firmy
Hampton Research. Po stwierdzeniu na podstawie badan CD -i NMR, ze biatko 4.2 z resztami
histydynowymi w réznych pH nie ulega agregacji tylko w niskim pH, nastawiono proby krystalizacyjne
obu rekombinowanych biatek w buforze glicynowym pH 3.0 przy réznych stezeniach czynnikow
stracajacych: (NH¢)»SO4, PEG 4000 oraz PEG 6000). Dotychczas nie zaobserwowano pojawiania sig form
krystalicznych biafek, lecz jedynie wypadanie ich w postaci tzw. sferolitow.

Rozpoczgto prace nad wyznaczeniem statych wigzania biatka 4.2(Hise) z fragmentami promotorowego
DNA. )

Wyniki dotychczasowych badan przedstawiono w formie komunikatu plakatowego na VIII Ogélnopolskim
Sympozjum ,,Konformacja peptydéw, biatek i kwaséw nukleinowych (Rynia, 26-29.05.1999)

Uzupelienie do zamknigtego (1998) tematu: Transport elektronéw miedzy rodnikowymi centrami w
modelowych peptydach i biatkach (prof. K.L.Wierzchowski i dr J. Poznanski).

Metoda molekularnej dynamiki przeprowadzono modelowanie konformacji peptydéw H-Trp-(Pro),-Tyr-
OH i zaproponowano mode! wyjasniajacy zaobserwowany wczesniej wplyw dtugosci mostka oligo-
prolinowego “i. pola elektrostatycznego grupy COOH na kinetyke przeniesienia elektronu miedzy Tyr i
rodnikiem indolylowym Trp oraz na pK protonacji rodnika. Cato$é¢ wynikéw opracowano do publikacji.
Najwazniejszy wynik badawczy

Ilodciowe okreslenie zalezne] od sekwencji zasad reaktywnosci z nadmanganianem reszt pirymidynowych
w dwuniciowym DNA oraz wptywu jonow Mg2+ na tg reakty wnosc.

PUBLIKACIJE: 3444

Temat 4.5 Modelowanie struktury i funkcji bialek
Zespot: dr hab. Piotr Zielenkiewicz, dr Danuta Plochocka, dr Andrzej Kierzek

A. Siatkowe symulacje powstawania i wzrostu tetragonalnego krysztatu lizozymu.

Kontynuowano badania mechanizmu krystalizacji biatek na przykladzie tetragonalnego krysztatu lizozymu.
Wykonano obliczenia dotyczace kinetyki tworzenia pierwszych komplekséw o uporzadkowaniu krysztatu.
Umozliwito to uzupetnienie istniejacego modelu o analizg czasowa poszczegdlnych etapdw procesu
krystalizacji — od tworzenia pierwszych uporzadkowanych kompleksow.do powstania makroskopowego
krysztahu.

B. Potencjat elektrostatyczny biopolimerdw w roztworach elektrolitéw.

Rozwiazano numerycznie rownania zmodyfikowanej teorii Poissona-Boltzmanna dla cylindrycznego DNA
w roztworach elektrolitéw jedno- i wielowarto$ciowych z uwzglednieniem polaryzacji jondw. Pokazano, ze
efekt polaryzacji musi by¢ uwzgledniany w obliczeniach oddziatywan elektrostatycznych takich uktadow
dla jonow wielowartosciowych.

C. Modelowanie dehydrogenazy glukozo-6-fosforanowej (G6PD).

Na podstawie podobienstwa G6PD cztowieka z G6PD z Leuconostoc mesenteroides, ktorej struktura
krystalograficzna jest znana, zaproponowano przestrzenny mode! G6PD cztowieka.
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Niedobér enzymu G6PD w krwinkach czerwonych- jest powszechnym, genetycznie uwarunkowanym
defektem. G6PD katalizuje pierwszy etap szlaku pentozowego. W metabolizmie krwinek czerwonych
G6PD  redukuje NADP do NADPH. Choroba powoduje zniszczenie krwinek czerwonych, poniewaz nie
zawierajg one mitochondriéw i, w zwiazku z tym, nie posiadajq alternatywnej drogi wytwarzania NADPH.
Enzym ten dziata w postaci dimeru i wigkszo§¢ zaobserwowanych dotychczas mutacji ulokowana byta na
powierzchni styku monomeréw. Znaleziono dwie nowe mutacje tego enzymu: R227W oraz T336A,
powodujace objawy chorobowe. Na podstawie otrzymanego modelu enzymu zaproponowano zmiany
strukturalne biatka wywotane tymi mutacjami. Mutacja R227W nie powoduje zasadniczych zmian
struktury biatka (tarcuch giéwny pozostaje niezmieniony), poniewaz ulokowana jest na jego powierzchni.
Druga mutacja: T336A jest usytuowana wewnatrz domeny o+B, w duzej odleglosci zaréwno od
powierzchni styku monomeréw, jak tez od obszaru centrum aktywnego enzymu. Zmiany strukturalne
spowodowane ta mutacja dotycza jej okolic: najwieksze zaburzenia wystepuja dla fancucha gléwnego
326 - 335, przez co ten fragment biatka jest bardziej eksponowany do roztworu powodujac destabilizacje
enzymu.

PUBLIKACJE: 3385, 3393, 3397

Temat 4.6 Badanie wczesnych etap6w zwijania bialek

Zespot: dr Michat Dadlez, dr Aleksandra Wystouch-Cieszytiska, mgr Konrad Zdanowski,
mgr Agnieszka Jabtonowska, mgr Jerzy Dyczkowski, mgr Elzbieta Remiszewska,

mgr Monika Garas

Kontynuowano badania inicjacji zwijania BPTI (peptydowego inhibitora trypsyny). Wykonano
serig pomiardéw zaleznosci stabilnosci zarodka zwijania w BPTI od stezenia tréjfluoroetanolu (TFA) dla
czterech wariantéw BPTI. Otrzymano spodziewana zalezno$¢, w niskich stezeniach TFA wazrost
stabilnodei, a w wyzszych destabilizacje. Stanowi to dodatkowe potwierdzenie proponowanego modelu.
Otrzymano, w ilosci kilkunastu mg, preparaty wariantéw BPTI znakowanych azotem "N dia celéw badan
metodami NMR. Wykonano widma dwuwymiarowe typu COSY i TOCSY. Obecnie dane te sg
analizowane aby oceni¢ mozliwo$é wykonania pomiaréw czaséw relaksacji sygnatéw okreslonych
protonéw - czasteczki, ktére powinny pozwolié na oznaczenie ruchliwosci segmentow biatka w obrebie
postulowanej struktury inicjujacej zwijanie. W celu otrzymania biatka, w ktérym stabilno$é zarodka
zwijania jest zwiekszona przygotowano dwa nowe warianty BPTI metodg QuickChange (Stratagene).

W ramach przygotowania do-badan wlasnosci agregacyjnych peptydow AL zwigzanych z chorobg
Alzheimera wykonano gen pierwszego z nich obejmujacego pozycje 10-30 peptydu A[. Obecnie trwajg
testy poziomu ekspresji tego peptydu.

W ramach wspdtpracy z zespotem doc. P. Zielenkiewicza wykonano syntezg permutowanej wersji domeny
viliny i wykonano pomiary kofowego dichroizmu. Przygotowano rowniez 5mg szybko krystalizujacego
wariantu 11,13 Ala BPTI przeznaczonego do badai metodami rozpraszania Swiatta (A. Kierzek).

W ramach wspétpracy z zespolem doc. E. Darzynkiewicza (Z-d Biofizyki, UW) wykonano synteze
dwu peptydow, fragmentéw biatka cIF4E, w tym jeden zawierajacy fosforylowana seryne. Obecnie
testowane jest sprzeganie tego peptydu z pozostala czescia biatka {otrzymywang w bakteriach) metoda
ligacji biatkowej w systemie Impact (NEB). Tak wykonane biatko bedzie stuzy¢ do celéw analizy
strukturalnej (w zespole prof. S. Burley’a z Rockefeller University, USA).

W ramach wspétpracy z zespotem prof. Jacka Otlewskiego (U. Wr.) wykonano dodatkowg serie
siedmiu mutantéw BPTI. Pozwoli to na zebranie dodatkowych danych o oddziatywaniach inhibitor-
proteinaza i uzupetnienie przyjetej do druku publikacji. Przy wspétudziale prof. A. Godzika (Burnham
Institute, USA) wykonano réwniez przypisanie strukturalne dla nardilizyny, metalloproteazy o nieznanej
strukturze. Badanie struktury i wlasnosci tego biatka stanowi tresé wspolnego projektu grantowego
ztozonego do ICGEB.

Najwazniejszy wynik badawczy
Opracowanie modelu indukcji zwijania biatek przez stabo stabilne struktury zarodkowe.
PUBLIKACIE: 3370, 3380, 3382, 3383, 3394, 3413, 119/

41



Temat 5. Regulacja ekspresji niektérych genéw w rozwoju osobniczym owada
dr hab. Krystvna Grzelak

Temat 5.1. Bakulowirusy i ich rekombinanty
Zespot: dr hab. Joanna Michalik, dr Ewa Szotajska, mgr Katarzyna Rybicka

Opracowano warunki zakazania linii komdrkowej [PL-LD-65Y bakulowirusem SsMNPV.
Umozliwia to pozyskanie materialu do badan (DNA wirusowe) w warunkach laboratoryjnych bez
ograniczen sezonowych, selekcje czystego klonu i mozliwosci doktadniejszej interpretacji wynikow.
Zakonczono sekwencjonowanie genu poliedryny wraz z sekwencja promotorows i na tej podstanie
okreslono stopienn podobienstwa naszego izolanta do innych znanych bakulowiruséw. Analizowany obszar
genomu jest na tyle podobny do wirusa OpMNPV, ze mozna uzna¢ wyizolowany w Polsce SSMNPV za
wariant OpMNPV, wystepujacego wylacznie na terenie Ameryki Pdinocnej. Zakonczono prace nad
wydajna ekspresjg prolaktyny, syntetyzowanej zar6wno w komorkach jak i uwalnianej do medium.
Opracowano metode czyszczenia produktu. Ekspresja genu prolaktyny w systemie bakulowirusa zostata
zgtoszona jako patent, a uzyskane wyniki beda przedmiotem publikacji. Opracowywany jest ponad to
sposdb oczyszczania heterologicznego biatka Vpg z wirusa Y ziemniaka z wykorzystaniem systemu
HisTag.

Najwazniejszy wynik badawczy

1. Charakterystyka genu poliedryny w bakulowirusie SSMNPV.

2. Synteza i oczyszczanie heterologicznej prolaktyny w systemie bakulowirusa.
PUBLIKACIJE: 3404, 3424, 1231/A, 1232/A, 1251/A, 1257A, 1258/A, 1261/A, 146/N.

Temat 5.2. Rola hormonéw w ekspresji genéw u Galleria mellonella
Zespot: dr hab. Krystvna Grzelak, dr Barbara Ktudkiewicz, techn. Krystyna Gocman
-

W ramach wsp6lnego projektu badawczego z Zaktadem Biochemii Politechniki Wroctawskiej
kontynuowano badania nad ekspresja bialek EcR i USP w komoérkach drozdzy Pichia pastoris.
Opracowano warunki wydajnej syntezy i sekrecji biatek EcR i USP z komérek Pichia transformowanych
ptazmidami pPICZa.C-EcR i pPICZaC-USP. Otrzymano ok. 15mg/l rekombinowanego biatka EcR i ok.
20mg/l USP. Masa czasteczkowa rekombinowanych biatek EcR i USP otrzymanych w systemie ekspresji
opartym na wektorze sekrecyjnym wynosi odpowiednio ok. 108 kDa i 74 kDa. Podjgto réwniez probg
uzyskania rekombinowanych biatek EcR i USP w systemie ekspresji opartym na wektorze pPICZB w
przypadku ktérego produkty ekspresji gromadzone sg we wnegtrzu komorki. Przy pomocy techniki Western-
blottingu i uzyciu przeciwciat anty-his i anty-USP wykazano obecnos¢ rekombinowanego biatka USP w
lizatach komorkowych Pichia. Masa czasteczkowa tego biatka wynosi ok. 66 kDa.

W ramach wspolpracy z Zakladem Fizjologii Bezkregowcoéw UW kontynuowano badania nad
wptywem stresu temperaturowego na synteze biatek u larw Galleria mellonella. 1dentyfikowano produkty
transkryptéw Lhp76 i Lhp 82, ktdérych obecno$¢ u diapauzujacych (przebywajacych w obnizonej
temperaturze) larw wykazano wczesniej. Przy pomocy techniki Western-blottingu i uzyciu przeciwciat
anty-LHP76 wykazano obecnos¢ biatka LHP76 u diapauzujacych larw Galleria. Natomiast wyniki
sekwencjonowania biatka o m.cz. 0k.82 kDa, oczyszczonego z hemolimfy diapazujacych larw, wskazuja,
ze jest to biatko LHP 82.

Najwazniejszy wynik badawczy

|. Otrzymanie znaczacych ilosci rekombinowanych biatek EcR 1 USP w systemie ekpresyjnym Pichia
pastoris.

2. ldentyfikacja produktdw transkryptéw Lhp76 i Lhp82 u diapauzujacych larw Galleria.
PUBLIKACIJE: 1252/A, 1260/A
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Temat 6. Sekwencjonowanie genoméw wybranych szczepow wiroidéw i wirusow roSlinnych oraz ich
detekcja

Zespol: prof. Wlodzimierz Zagérski-Ostoja, dr Andrzej Patucha, dr Anna Goéra-Sochacka,

dr Anna Maria Chachulska, mgr Jerzy Pawlowicz, mgr Malgorzata Milner, mgr Wojciech Podstolski,
techn. Iwona Rosa, techn. Elzbieta Nowak

Kontynuowano prace dotyczace stabilnosci genetycznej wiroida wrzecionowatosci bulw ziemniaka
(PSTVd). Uzyskane wyniki potwierdzity wysoka stabilnoé genetyczng wariantu sekwencyjnego S23.

Przeprowadzono analiz¢ molekularng transgenicznych roslin ziemniaka niosacych niepeing kopie
¢DNA PSTVd pod kontrola promotora 35S CaMV. Delecja zlokalizowana jest w silnie konserwowanym,
istotnym w procesie replikacji RNA wiroidowego, regionie genomu PSTVd. Przeprowadzone testy
biologiczne wskazywaty na mozliwo$é powstawania infekcyjnych kopii RNA PSTVd w kilku ro$linach
linii transgenicznych niosacych konstrukt w orientacji sensownej (+). Przeprowadzona hybrydyzacja typu
Northern potwierdzifa obecnos¢ RNA PSTVd w badanych roslinach. Analiza molekularna roglin z kilku
linii transgenicznych wykazala obecnosé RNA wiroidowego o peinej genomowej dlugosci. Rozpoczeto
analizg transgenu metoda Southern.

Kontynuowano prace nad charakterystyka molekularng wybranych roslin transgenicznych
odpornych na infekcje wirusem PVY. Wsrdd 15 analizowanych ro$lin, zawierajacych cDNA genu
replikazy wirusa, charakteryzujacych sie réznym stopniem odpornoéci na PVY stwierdzono obecnosé
zrekombinowanych kopii wprowadzanego transgenu oraz ustalono, ze ilo§é jego kopii w roélinach byta
zgodna z oczekiwaniami i wynosita od jednej do kilku.

Ponadto przeprowadzono analize ekspresji transgenu na poziomie mRNA. Wykazano
zréznicowanie ekspresji cDNA wirusowego w analizowanych roslinach transgenicznych.

Przy wspdipracy Instytutu Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin — Oddziat Miochéw kontynuowane sa,
prace nad dalsza charakterystyka odpornosci transgenicznych roslin na infekcje PVY.

Rozpoczgto prace majace na celu sklonowanie genu biatka ptaszcza wirusa PVY w systemie
ekspresyjnym bakulowirusa i bateryjnym systemie ekspresyjnym GST (ang.: glutathione S-transferase).
Uzyskane dzieki temu biatko ptaszcza wirusa postuzy do kontynuacji prac majacych na celu doktadna
charakterystyke jego struktury trzeciorzedowe;.

W ukladzie retikulocytéw krolika przeprowadzono analize ekspresji genéw wirusa PVY
zlokalizowanych w obrebie 4.5 ty$. nukleotydéw czgsci 3' genomu. Wykazano, ze sklonowany fragment
cDNA wirusa zawiera aktywny gen proteazy Nla co umozliwia posttranslacyjne procesowanie wyrazanej
in vitro poliproteiny. »

Rozpoczgto prace majace na celu otrzymanie infekcyjnego klonu ¢cDNA wirusa PVY. W
pierwszym etapie prac, genom wirusa zostal sklonowany w postaci dwdéch fragmentéw cDNA
odpowiadajacym czgsciom 5' i 3' genomu wirusa. Fragmenty te postuza jako material wyjsciowy do
konstrukeji infekcyjnych klonéw PVY.

Najwazniejszy wynik badaweczy

Potwierdzenie wysokiej stabilnosci genetycznej molekularnego wariantu PSTVd $23.

I Zsekwencjonowanie RNA PSTVd powstajacego w ro$linach transgenicznych niosacych niepetna kopie
cDNA PSTVd.

2. Charakterystyka molekularna transgenicznych ro$lin odpornych na infekcje wirusem PVY.

3. Analiza ekspresji fragmentu genomu PVY w uktadzie in vitro.

4. Sklonowanie genomu PVY w postaci dwéch fragmentéw ¢cDNA .

PUBLIKACIE: 3442, 1314/A, 1315/A, 1316/A, 1317/A

Temat 7. Cigcie i sktadanie genomu wiroida PSTVd

Zespot: prof. Przemvstaw Szafranski, mgr Jerzy Pawtowicz

Kontynuowano rozpoczeta w 1998 roku wspétprace z Instytutem Hodowli i Aklimatyzacji Roslin
w Mtiochowie w temacie dotyczacym koinfekcji ziemniakéw ‘wiroidem PSTVd enkapsydowanym w
czasteczkach wiruséw roslinnych na modelu wirusa lisciozwoju ziemniaka (PLRV). Stosowano technike
hybrydyzacji plamowej ze znakowana radioaktywnie sondg RNA dla PSTVd.

Wykonano analize PSTVd w materiatach rodlinnych otrzymanych z Instytutu Hodowli i
Aklimatyzacji Roslin w Miochowie oraz Gospodarstw i Stacji namnazania i hodowli na terenie kraju.
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Kontynuowano oczyszczanie rybonukleazy Rnl przy uzyciu wysokorozdzielczej chromatografii
cieczowej FPLC. Wykorzystujac wspomniana metode uzyskano serie rozdziatéw chromatograficznych
biatek na rzecz innych pracowni.

Temat 8. Sekwencjonowanie i analiza funkcjonalna genomu drozdzy
Zespét: prof. Joanna Rytka, mgr Robert Gromadka, mgr Rdza Kucharczyk, mgr Andrzej Migdalski, dr
Marek Zagulski, Beata Babifiska, Matgorzata Ostrowska.

Wykazano, ze obnizenie ekspresji genu KRRI (ORF YCL059c) prowadzi do zaburzeni w procesie
dojrzewania 18S rRNA i zwigzanej z tym drastycznej redukcji liczby rybosomalnych podjednostek 40S.
Stwierdzono zmiany w ekspresji genu zalezne od fazy wzrostu hodowli, ktore sa skorelowane z obnizong
synteza rRNA oraz ekspresjq gendow kodujacych biatka rybosomalne.- Na drodze mutagenizacji in vitro
uzyskano mutanty pozbawione sekwencji kierujacej biatko Krrl do jadra. Wiasciwoscei tych mutantdw sa
obecnie przedmiotem naszych badan.

Dalsze badania zmierzajace do wyjasnienia funkcji nowoodkrytego genu CCZI (Calcium Caffeine
Zinc sensitivity) wykazaly, ze delecja genu prowadzi do zaburzen w funkcjonowaniu wakuoli. Mutanty
cczl A zaklasyfikowano jako vpsB (vacuolar protein sorting). Stwierdzono lokalizacje biatka Cczl w
poznych endosomach. Dotychczasowe wyniki wskazuja, ze produkt genu.CCZI bierze udzial w procesie
fuzji endosoméw z wakuolg. Stwierdzono wspoidziatanie w tym procesie biatka Cczl z GTP-aza
kodowana przez gen YP77. Biatko Ypt7p jest biatkiem btony wakuolarne;.

Najwazniejszy wynik badawczy
Wykazanie udziatu bialka Cczl w procesie fuzji péZnych endosomoéw z wakuola.
PUBLIKACIJE: 3392, 3410, 1248/A, 1269/A, 1270/A, 1275/A, 1278/A, 1284/A, 1285/A, 137/N

Temat 10. Udzial chromosomowego i pozachromosomowego DNA w réznicowaniu
komoérek roslinnych

Zespdt: prof. Jerzy Buchowicz, dr hab. Barbara Mazus, dr Marta Dobrzanska,

dr Elzbieta Kraszewska, dr Barbara Kroczynska, dr Maria Bucholc, dr Blanka Szurmak,
mgr Cezary Krysiak

W toku dalszych prac nad poznaniem ubocznych skutkéw transformacji roslin metoda biolistyczng
stwierdzono, ze bombardowanie niedojrzatych zarodkéw pszenicy mikroczastkami metalicznego wolframu
obniza ich potencjal morfogenny. O ile nieuporzadkowany rozrost kalusa zainicjowanego z zarodka
bombardowanego i kontrolnego jest taki sam, o tyle proliferacja komoérek ukierunkowana na powstawanie
zarodkéw somatycznych jest w istotnym stopniu zahamowana w tkance wyprowadzonej z zarodkdw
bombardowanych. Réwniez pdzniejsze kielkowanie zarodkéw somatycznych, organogeneza i regeneracja
ro$lin sa mniej wydajne w tkankach wywodzacych si¢ z zarodkdw bombardowanych niz kontrolnych.
Pierwotnym efektem ubocznym procesu biolistycznego sa pekniecia jednej lub obu nici natywnego DNA.
Dla ich powstania nie jest jednak potrzebna penetracja tkanki przez superszybkie czastki. Konwencjonalna
inkubacja kolistych plazmidéw z zawiesing czastek wolframowych powoduje ich linearyzacje. Liniowy
DNA, w tych samych warunkach, nie ulega fragmentacji. Substancje jakie udaje si¢ wytugowal z
mikroczastek buforami inkubacyjnymi nie majg zadnego wptywu na integralno$¢ DNA. Przypuszcza sig
przeto, ze w wyniku adsorbcji na powierzchni mikroczastki wolframowe] natywna czasteczka
plazmidowego DNA przybiera ksztatt pozwalajacy na hydrolize wybranych wiazan fosfodwuestrowych
bez udziatu katalizatoréw zewnetrznych (podobnie jak ma to miejsce w przypadku niektérych rybozymow i
deoksyrybozyméw).

Najwazniejszy wynik badawczy )

Zaobserwowano zdolnos¢ mikroczastek metalicznego wolframu do wybiorezej inhibicji embriogenezy
somatycznej w tkance kalusowe;j.

PUBLIKACIE: 3436, 3438, 1253/A, 128%5/A

Temat 12. Wystepowanie i rola lipidow prenylowych i prenylowanych bialek

w tkankach roélinnych. Badania struktury i biosyntezy

Zesp6t: prof. Tadeusz Chojnacki, Jozefina Hertel, dr Wiestaw Jankowski, mgr Karolina Skorupinska-
Tudek, doc. Ewa Swiezewska, mgr Matgorzata Wanke, mgr Vo Si Hung
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Kontynuowano badania nad biosynteza i wewnatrzkomérkowym  transportem  lipidow

terpenoidowych w komérkach szpinaku. Wykazano, ze plastochinon i ubichinon sg transportowane z ER
do, odpowiednio, chloroplastéw i mitochondriéw (PQ-transport pecherzykowy, niezalezny od ATP i biatek
cytozolowych, UQ-transport pecherzykowy, zalezny od ATP i biatek) (wspdipraca prof. G. Dallner,
Sztokholm).
Kontynuowano badania nad charakterystyka roélinnej Rab prenylotransferazy. Uzyskano ok. 8000-krotne
oczyszczenie enzymu (siewki pszenicy). Jedna z podjednostek rozpoznawana jest przez przeciwcialo
specyficzne dla odpowiednika badanego enzymu pochodzacego z mézgu szczura. Wykazano, ze biatko Ras
ze Sluzowca Physarum polycephalum jest farnezylowane in vitro (wspolpraca dr P. Koziowski, UW).

Rozpoczeto badania nad mechanizmem wczesnych etapow syntezy poliprenoli w korzeniach
Coluria geoides. Opracowano model (hodowle korzeni in vitro) i przeprowadzono pierwsze eksperymenty
znakowania [BC]qukozao oczyszczone lipidy przekazano do badan NMR (wspdtpraca z prof. M. Rohmer,
Strasburg i doc. O. Olszowska, AM, Warszawa).

Prowadzono syntezy i preparatyki oligoprenoli i poliprenoli w ramach ,Kolekcji Poliprenoli”
udoskonalajac ich jakos¢ i wydajnosc. Rozpoczgto prace nad uzyskaniem natadowanych dodatnio
pochodnych poliprenoli do badan nad liposomami poliprenolowymi.

Przeprowadzono badania wystepowania dhugotaficuchowych poliprenoli u ponad potowy krajowych roélin
zagrozonych i chronionych, stwierdzajac wystepowanie nietypowych rodzin poliprenoli w lisciach
Graminae (wspdtpraca mgr A. Marczewski, OB. PAN, Powsin)

We wspdipracy z kilkoma o$rodkami neurologicznymi dr Jankowski prowadzit badania nad
charakterystyka ekstraktow lipidowych otrzymanych z guzéw uktadu nerwowego w celu standaryzacji
metody tomografii magnetycznego rezonansu w badaniach klinicznych.

Zbadano zawarto$¢ lipidéw w nasionach drzew lesnych, ustalono optymalna metode suszenia
nasion (wspétpraca prof. L. Janson, IBL).

Najwazniejszy wynik badawczy N

Plastochinon i ubichinon sa biosyntetyzowane w-retikulum endoplazmatycznym

1 transportowane do, odpowiednio, chloroplastéw i mitochondridw.

PUBLIKACIE: 3418, 3445, 3446, 3447, 1224/A, 1225/A, 1242/A, 1243/A, 1244/A, 1254/A, 1294/A,
1327/A

Temat 13. Wiasciwosci wybranych enzyméw przemiany purynowej
Zespdt: prof. dr hab. Maria M. Jezewska, techn. Grazyna Jewdoszuk

Prowadzono dalsze badania nad deaminaza nukleozydéw adeninowych z watrobotrzustki $limaka
H. pomatia w celu ewentualnego rozdzielenia aktywnosci wzgledem MTA od aktywnosci wzgledem Ado i
2’-dAdo. Znaleziono jednak tylko jeszcze jedna dziatajaca na te trzy nukleozydy forme deaminazy o masie
okofo100 000. Badania deaminacji nukleozydéw adeninowych przeprowadzono tez u Slimaka H. aspersa,
ktérego hoduje si¢ na pozywkach sztucznych w celach jadalnych. U obu gatunkow $limakéw deaminaza
nukleozydéw adeninowych ma podobna specyficznosé i, by¢ moze, deaminacja MTA jest szczegblnag
wiasciwoscig tego enzymu u slimakéw z rodziny Helicidae. Obok deaminazy nukleozydéw purynowych w
watrobotrzustce H. aspersa wykryto bardzo aktywna deaminaze AMP dziatajacy tez na ATP, NADH i
NAD. W miesniu nogi H. pomatia deaminaze o takiej specyficznosci substratowe] opisal A .Stankiewicz
(1983, Biochem. J. 215, 39-44),

Zestawiono zbierane przez 25 lat w naszym laboratorium dane o aktywnosci
fosforybozylotransferaz hipoksantyno-guaninowej (HGPRT) i adeninowej APRT u chorych, podejrzanych
o dziedziczony w sprzezeniu z chromosomem X Zespot Lesch-Nyhana (LNS) i u cztonkéw rodzin
niektorych z nich. Na 47 badanych przypadkéw tylko w 12 stwierdzono LNS, w tym dwdch pacjentow
wykazywato normalny rozwdj umystowy. Dotychczas istniejace w literaturze dane o punktowych
mutacjach w genie HGPRT w populacji LNS i hprt-zaleznej dny (facznie z mutacjami oznaczonymi dla 7
przypadkéw LNS w Polsce) poréwnano z danymi o spontanicznych mutacjach Aprf, wykrytych w
limfocytach T z dwéch grup zdrowych ludzi. Poréwnanie to wykazato znaczne réznice w rozmieszczeniu
mutacji w sekwencji monomeru HGPRT miedzy dziedzicznymi mutacjami u chorych z obnizonym
poziomem HGPRT a somatycznymi mutacjami powstajacymi in vivo u zdrowych ludzi.



Najwazniejszy wynik badawczy
Stwierdzenie roznic w rozmieszczeniu mutacji w sekwencji fosforybozylotransferazy hipoksantyno-

guaninowej warunkujacych dziedziczne zespoly chorobowe LNS i dne oraz powstajacych spontanicznie in
vivo u zdrowych ludzi.
PUBLIKACIJE: 1331/A

Temat 14: Izolacja i charalterystyka bialek roslinnych uczestniczgcych w procesach

fosforylacji

Zespot: prof. Grazyna Muszyniska, dr Grazyna Dobrowolska, dr Jadwiga Szczegielniak,

mgr Olbunmi S. Awotunde, mgr Ireneusz Jurkowski (do 31.07.1999), mgr Aneta Liwosz (do 31.11.1999),
mgr Anna Kelner (od 01.10.1999), mgr Monika Mikotajczyk, mgr Joanna Trojanek

Kontynuowano prace dotyczace roélinnych kinaz biatkowych:

- serynowo-treoninowych zaleznych od wapnia i fosfollpldow

- fosforylujacych tyrozyne;

- uczestniczacych w przewodzeniu sygnatu stresu osmotycznego w roslinach;

Ponadto kontynuowano badania nad identyfikacja biatek oddziatujacych z roslinng fosfatazg biatkowq
typu PP2A.

Z siewek kukurydzy wyizolowano kinaze biatkowa zalezng od wapnia i fosfolipidow o masie
molekularnej 54 kD. Enzym byt rozpoznawany przez przeciwciala przeciwko kinazie biatkowej zaleznej od
wapnia - CDPK (z ang. Calcium Dependent Protein Kinase), co sugerowato, ze nalezy on do tej rodziny
kinaz. Kinaze te oczyszczono do stanu homogennosei i oddano do mikrosekwencjonowania. Sekwencje
uzyskanych peptydéw jednoznacznie potwierdzily sugestie, Ze badana kinaza jest izoenzymem CDPK,
ktory przypuszezalnie moze spetniaé fizjologiczna rolg analogiczng do zwierzecej kinazy biatkowej zalezna
od jondéw wapnia — PKC (z ang. Protein Kinase C). ~

W siewkach kukurydzy obecne sa dwie kinazy ‘o masach molekularnych 55 i 65 kD fosforylujace
tyrozyne w biatkach. Kinaza o masie 55 kD podlega silnej autofosforylacji i jej aktywnos¢ jest hamowana
przez staurosporyne. Analiza fosfo-aminokwaséw w endogennie ufosforylowanej kinazie i egzogennym
produkcie (fosfo-kazeinie) wykazata, ze fosforylowana jest zarowno tyrozyna jak i seryna i treonina.
Wynik ten potwierdzil wczesniejsze przypuszczenia, ze badane enzymy sg kinazami o podwdjnej
specyficznosci (ang. ,,dual specificity”). Nalezy zaznaczyé, ze badajac wptyw klasycznych inhibitoréw
zwierzecych kinaz tyrozynowych nie uzyskaliSmy dowodow $wiadczacych o obecnosci w.roslinach
typowych kinaz tyrozynowych.

W komérkach tytoniu pod wptywem stresu osmotycznego (250 mM NaCl lub 900 mM sorbitol)
aktywowane sg dwie kinazy biatkowe o cigzarach czasteczkowych 48 kD i 42 kD. Kinazy te sa
aktywowane juz w pierwszych minutach stresu. Badania biochemiczne i immunologiczne wykazaty, ze
kinaza 48 kD to kinaza SIP ( z ang. Salicylic Acid Induced Protein Kinase) nalezaca do rodziny kinaz
MAP. Wczesniejsze badania w pracowni prof.iD. Klessiga wskazywaly na udziat tej kinazy w odpowiedzi
rosliny na atak patogena (zaréwno bakteryjnego, grzybowego jak i wirusowego) oraz zranienie. Nasze
badania wykazaty, ze kinaza SIP jest zaangazowana réwniez w przesyfanie sygnatu stresu osmotycznego w
roslinie.

Kinaza o ciezarze 42 kD jest aktywowana w pierwszej minucie stresu. Analiza specyficznosci substatowe]j
oraz badanie reakcji z réznymi dostepnymi przeciwciatami sugerowata, ze kinaza ta nie nalezy do zadnej z
dotychczas poznanych rodzin kinaz biatkowych., Enzym ten zostal oczyszczony do homogennosci (12000
razy), a nastgpnie poznano sekwencje kilku peptydéw uzyskanych po trawieniu trypsyng oczyszczonego
biatka. Na podstawie sekwencji peptydowych stwierdzono, ze badana kinaza nalezy do rodziny kinaz SNF1
a ponadto zaprojektowano specyficzne startery do reakcji PCR w celu uzyskania sondy koniecznej do
klonowania cDNA kodujacego kinaze 42 KD aktywowana w ro$linie w warunkach stresu osmotycznego.
Najwazniejszy wynik badawezy

Zidentyfikowano na poziomie molekularnym dwie kinazy biatkowe aktywowane w odpowiedzi rosliny na
stres osmotyczny. Wykazano, ze kinaza biatkowa o cigzarze czasteczkowym 48 kD to kinaza SIP nalezaca
do rodziny kinaz MAP, natomiast kinaza

42 kD nalezy do rodziny kinaz SNF1.

PUBLIKACIE: 1298/A, 1299/A, 1313/A, 124/N, 130/N, 151/N
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Temat nr 16. Enzymy nukleolityczne roélin wyzszych
Zespot: prof. dr hab. Jan W. Szarkowski, dr hab. Anna Przykorska, dr Elzbieta Kuligowska, mgr Krzysztof
Olszak, Danuta Klarkowska

Do niedawna zmienno$¢ kodu genetycznego uznawana byla za niemozliwg. W
ostatnich latach coraz czgsciej pojawiaja sie dowody na jej istnienie.

U wielu gatunkéw Candida leucynowy kodon CUG odczytywany jest przez tRNA
serynowy, co stanowi jeden z dowoddw na istnienie zmiennosci kodu genetycznego.
Nietypowy serynowy tRNACAG wyroznia sie sposrod innych tRNA tym, ze posiada w
pozycji 33 guanozyne zamiast powszechnie wystepujacej urydyny. Uzywajac kombinacji
metod enzymatycznych (nukleaza Rn i RNaza V1) oraz chemicznych (jony Pb++ i imidazol)
wykazalismy, ze drugo- i trzeciorzedowa struktura przestrzenna tego tRNA przypomina
bardziej strukturg tRNA serynowego niz leucynowego. Jedynym wyjatkiem jest ramie
antykodonu, ktére charakteryzuje sie duzym rozluznieniem odcinka dwuniciowego.

Uzywajac transkryptéw tRNACAG z G, C, U lub A w pozycji 33 wykazaliSmy, ze G33 jest
kluczowym elementem odpowiedzialnym za zmiang struktury ramienia antykodonu. Dodatkowym
dowodem na nietypowa strukture ramienia antykodonu tRNACAG jest zmiana w kinetyce metylacji
guanozyny w pozycji 37 przez metyltransferaze m1G37 z E. coli.

Powyzsze obserwacje prowadza do wuniosku, ze rozluZnienie w ramieniu antykodonu
spowodowane obecnoscia guanozyny w pozycji 33 wplywa na obnizenie zdolnosci dekodowania przez
badany tRNA, a tym samym umozliwia zmienné¢ kodu genetycznego i przetrwanie gatunku niosacego te
zmiane,

Kontynuowano badania nad charakterystyka aktywnosci nukleazy Rn i nukleazy ChS w zaleznosci
od obecnosci jonéw metali w $rodowisku reakcji.

Nukleaza Rn zostala zastosowana tez jako sonda strukturalna w ustaleniu potencjalnego
oddzialywania argininy z mRNA arginazy Aspergillus nidulans. WykazalisSmy, ze w nieobecnosci jonéw
magnezu w srodowisku reakcji, arginina taczy sig z mRNA arginazy powodujac znaczna zmiang struktury
przestrzennej tego mRNA. _

W doswiadezeniach typu SELEX wykazaliSmy réwniez, ze ok. 1/3 catkowitego mRNA arginazy
natozonego na kolumng ze zwiazana argining zatrzymata si¢. Frakcja ta zostata wymyta z kolumny
wzrastajacym  stezeniem NaCl, a nastepnie poddana reakeji odwrotnej transkrypcji i analizie na
sekwencjonujacych zelach PAGE. Analiza ta wykazata, ze rzeczywiscie RNA zwiazane na kolumnie z
argining zawiera mRNA arginazy.

Najwazniejszy wynik badawczy

Ustalenie, ze kluczowym elementem odpowiedzialnym za zmiang struktury tRNACAG umozliwiajaca,
ewolucje kodu genetycznego jest guanozyna w pozycji 33 tego tRNA.

PUBLIKACIE: 3440, 1249/A, 1304/A, 1305/A

Temat 17. Kultury tkankowe i komérkowe ziemniaka — patogeny oraz transformacja roslin

Zespot: doc. dr hab. Bernard Wieleat, prof. dr hab. Lidia D. Wasilewska dr Urszula Maciejewska, dr Anna
Szczerbakowa, [mgr Maria Borkowska do 08.04.1999 t), mgr Lidia Polkowska, mgr Danuta Boftowicz (od
1.10.1999 r.), tech. Maria Piechocka (do 30.06.1999 r.), tech. Irena Dzikowska (od 1.09.1999 r.). tech.-
Kinga Furga

Badanie genetycznej wrazliwosci i podniesienie poziomu odporno$ci ziemniaka na chorobe wywotang

grzybem Phytophthora infestans dotyczyly:

a) analizy regenerantéw roslin hybrydowych uzyskanych z miedzygatunkowej fuzji protoplastéw. z
gatunkow odpornych i wrazliwych na P. infestans,

b) badan reakcji zwiazanych z synteza reaktywnych form tlenu (RFT) podczas infekeji
P.infestans.

a) Przeprowadzono charakterystyke roslin hybrydowych uzyskanych w wyniku fuzji protoplastéw

prowadzonych w réznych kombinacjach miedzy odpornymi i wrazliwymi na P. infestans gatunkami

Solanum: 1) S. ngr L. (6x) + S. thr Zel-1136 (2x); 2) S. ngr var gig (6x) + S. tbr klon H8105 (2x); 3) S. bib

(2x) + 8. tbr Zel-1136 (2x); 4) S. blb (2x) + S. thr klon H8105 (2x); 5) 8. blb (2x) + S. tbr odm. Bzura (4x).

Otrzymano ponad 60 niezaleznych linii rodlin. Obserwacje morfologiczne oraz analiza genetyczna metoda
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cytometrii przeptywowej i RAPD wykazaly, ze 60% rolin zregenerowanych z 1 fuzji (S. ngr L. + S. tbr
Zel-136) stanowity hybrydy, pozostate byty formami rodzicielskimi: 30% - Zel, 10% - S. ngr L. Z fuzji 2
uzyskano jedna roéling hybrydowa, degenerujacq w warunkach szklarniowych, pozostale to formy
rodzicielskie: 80% S. ngr, 13% S. tbr klon H8105. Rosliny z pozostaty kombinacji sq w toku analizy.
Badania cytometryczne wykazaty rézny poziom ploidalnosci hybryddw: 35% - 8x, pozostate — 4x lub 6x
oraz mixoploidy. Analiza RAPD z uzyciem co najmniej dwoch starteréw potwierdzila obecnosé DNA
obydwdéch form rodzicielskich we wszystkich hybrydach. Wstepne badania odpornosci (we wspotpracy z
IHAR Mtochow) hybrydow wykazaty, ze majg one znacznie podwyzszony lub zblizony do S. ngr poziom
odpornosci na P. infestans.

b) Badania reakcji zwigzanych z synteza reaktywnych form tlenu (RFT) prowadzono w zawiesinach
komérkowych z odpornych (S. fuberosum odm. Bzura) i wrazliwych (S. tbr odm. Tarpan i klon H8105)
form ziemniaka w odpowiedzi na elisytor z P. infestans. W zaleznodci od stopnia odpornosci na tego
patogena stwierdzono réznice w kinetyce i intensywnosci syntezy RFT. Poziom' peroksydacji lipidéw byt
zréznicowany. Podobne wyniki uzyskano w badaniach z uzyciem odcietych lisci roslin z kultur iz vitro, co
potwierdzito nasza hipotezg o RFT jako wskaZniku poziomu odpornodci roslin na patogena (wysoka
odpornosé — niski poziom RFT). Zréznicowany w obu gatunkach wzrost poziomu peroksydacji lipidow, nie
byt scisle skorelowany z wysoka akumulacja RFT. We wrazliwym gatunku H8105, mimo wzmozonej
syntezy RFT, poziom peroksydacji nie wzrastal. W odpornym S. ngr najwyzsza peroksydacje notowano
wobec $ladowych ilosci RFT. Moze to wskazywaé na udziat lipoksygenazy w peroksydacji lipidéw, a tym
samym na produkcje nadtlenkéw lipidow, zwiazkéw o charakterze sygnalnym. W celu wyjasnienia tej
roboczej hipotezy w nastepnym roku beda przeprowadzone szczegétowe badania.

Najwazniejszy wynik badawczy

Uzyskanie mieszancow somatycznych S. ngr i S. tbr o podwyzszonej odpornosci na P. infestans, ktore sa
materiatem wyjsciowym do analizy genetycznej i prac hodowlanych.

Ustalenie, ze poziom RFT jest markerem poligenicznej odpornosci na P. infestans.

PUBLIKACIJE: 3372, 1245/A, 1255/A, 1256/A ~

Temat 18. Molekularne regulacje syntezy glikokoniugatéw w komoérkach drozdzy i niektérych
grzybow nitkowatych

Zesp6t : prof. dr hab. Grazyna Palamarczyk, dr Joanna Kruszewska, mgr Urszula Lenart,

mgr Monika Sosnowska, mgr Kariona Grabinska, mgr Anna Janik (roczny urlop okolicznosciowy)

W okresie sprawozdawczym kontynuowano nastepujaca tematyke badawcza:
a) Glikozylacja 1 sekrecja biatek w Trichoderma reesei.

Stwierdzono, ze podwyzszonej sekrecji biatek towarzyszy zwigkszony poziom transkrypcji genow
mpgl( kodujacy guanylotransferazg: Man-1P: GTP) a takze dpmIT (syntdza mannozofosfodolicholu;
MPD-S) natomiast bez zmian pozostaje poziom transkrypcji genu pmt (transferaza MPD:biatko). Wynik
ten pozwala wnioskowacé, ze nie ma bezposredniej zalezno$ci pomigdzy poziomem sekrecji biatek a ich O-
mannozylacja (niezmieniona transkrypcja genu pmf), mozna natomiast regulowa¢ sekrecjg¢, m.in. poprzez
zmiany ilosci dostepnej w komérce GDPMan a takze poprzez zaburzenie metabolizmu mannozy i/lub
dolicholu.

Wykazano, ze MPD syntaza Trichoderma reesei, kodowana przez gen dpml7, nalezy do klasy
ludzkich MPD-syntaz, ktore w przeciwienstwie do klasy S.cerevisiae ulegaja ekspresji w obecnoscei biatka
wspoldziatajacego umozliwiajacego interakcje Dpm1p z btonami endoplazmatycznego retikulum.

b) Badanie wzajemnego oddziatywania biatek w procesie biosyntezy dolicholu w Saccharomyces
cerevisiae.

Stosujac drozdzowy system dwuhybrydowy wykazano interakcjg pomigdzy syntaza dwufosforanu
farnezylu (FPP-S) Saccharomyces cerevisiae a biatkiem Yta7p, stanowiacym podjednostke regulatorows
drozdzowego proteasomu 26S. Wynik ten sugeruje, ze poziom przeptywu metabolitéw poprzez szlak
mewalonowy prowadzacy do syntezy steroli i dolicholi moze podlega¢ regulacji poprzez
cytoplazmatyczny proteosom.
¢) Regulacja poziomu syntezy glikokoniugatéw w Saccharomyces cerevisiae

Stwierdzono, ze defekty we wezesnych etapach glikozylacji, zachodzacych w endoplazmatycznym
retikulum mogg by¢ korygowane poprzez podniesienie poziomu GDPMan w cytoplazmie.

Najwazniejszy wynik badawczy
Stwierdzenie regulacyjnej roli GDPMan w dolicholo-zaleznych etapach glikozylacji w S.cerevisiae oraz
dla sekrecji biatek w 7. reesei.
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PUBLIKACJE: 3377, 3392, 3403, 3449, 1283/A, 1284/A, 1285/A, 1286/A, 1287/A, 134/N

Temat 20. Genetyka i biologia molekularna grzybow
prof. dr hab. Andrzej Paszewski

Temat 20.1. Kontrola funkcji mitochondriéw przez jadro komérkowe o drozdzy

S. cerevisiae

Zespot: doc. dr hab. Magdalena Boguta, mgr Agnieszka Chacinska, mgr Agata Konopinska, mgr
Krzysztof Pluta, mgr Barbara Szczesniak

Rozbudowano wyniki genetyczne potwierdzajace obecnosé w szczepach drozdzy nam9-/
niezidentyfikowanego prionu, zaleznego od poziomu biatka opiekunczego Hsp104. Stosujac specyficzne
przeciwciata oraz technike immunoprecypitacji wykazano, ze biatko Nam9 jest skfadnikiem male;j
podjednostki rybosoméw mitochondrialnych. Stwierdzono, ze mutacja nam9-1, ktéra powoduje defekt
wzrostu na niefermentowainych substratach, nie ma wplywu na synteze biatka Nam9, jego import do
mitochondridw i wiaczanie do rybosoméw. Wykluczono w_ten sposéb hipoteze, ze biatko Nam9 moze
tworzy¢ prion. Identyfikacja produktéw translacji mitochondrialnej in vivo potaczona z eksperymentami
»pulse-chase” wykazaly, ze w szczepach nam9-1 nie zmienia sie spektrum polipeptydéw syntetyzowanych
na rybosomach mitochondrialnych, jednak ich stabilno$é jest obnizona. Skutkiem jest znaczne
zmniejszenie w mutancie nam9-1 ilosci pewnych biatek mitochondrialnych. Szczegdlnie silny efekt
obserwowano dla podjednostki Cox2 oksydazy cytochromowej (obnizenie ponad 30 razy). Stwierdzono, ze
supresja fenotypu nam9-1 przez nadekspresje i delecje HSPI104 wiaze si¢ ze zwiekszeniem stabilnosci
syntetyzowanego. de novo Cox2 i odtworzeniem wysokiego poziomu Cox2 w komorce. Potwierdzono w
ten spos6b, ze Hspl04 inaktywujac prion obecny w szczepach nam9-1 przywraca stabilnosé biatek
syntetyzowanych w mitochondriach. »

Odtworzono recesywny supresor mutacji mitochondrialnych, R13, wyizolowany w Zakladzie
Genetyki w latach 80-tych. R13 sklonowano metoda komplementacji izolujac z banku genéw drozdzy 4
plazmidy zawierajace pokrywajace sie czesciowo fragmenty chromosomu VII. Sekwenjonowanie i
subklonowanie wykazato, ze supresor jest mutacja w genie MRFE kodujacym czynnik terminacji translacji
mitochondrialne;j.

Kontynuowano prace nad funkcja genu AMAF]. Zidentyfikowano supresory cs mutacji mafi-1 i
Amafl, ktére zlokalizowano w genie RPO31 kodujacym podjednostkg RNA polimerazy [II. Wykonujac
hybrydyzacje. typu Northern, stwierdzono, ze szezepy z nieaktywnym genem MAFI akumulujg 5-8 razy
wigcej tRNA niz szezepy kontrolne. Mutacje supresorowe w genie RPO31 powoduja zniesienie akumulacji
tRNA. Hipotetyczna rola genu MAF I polegataby na negatywnej kontroli poziomu tRNA w komorce.
Najwazniejszy wynik badawczy
Wykazano, ze u drozdzy isnieje prion, ktérego obecnos¢ zalezy od wiernodci translacji mitochondrialne;j.
PUBLIKACIE: 1271/A, 1272/A,142/N

Temat 20.2. Genetyczna regulacja metabolizmu w drozdzach S.cerevisiae

Zespot: prof. Joanna Rytka. dr hab.Teresa Zotadek, dr Anna Chetstowska, dr Monika Gora,

dr Anna Kurlandzka, mgr Agnieszka Biatkowska, mgr Beata Gajewska, mgr Ewa Grzybowska, mgr
Joanna Kaminska, mgr [wona Smaczynska-de Rooij, mgr Monika Wysocka

Wprawdzie szlak biosyntezy hemu w drozdzach S. cerevisiae jest bardzo dobrze poznany to
dotychczas nie udalo sie zidentyfikowaé biatek odpowiedzialnych za transport hemu do réznych
przedzialdw komérkowych. Analiza funkcjonalna gendw kodujacych biatka wykazujace interakcje z
ferrochelataza w systemie dwuhybrydowym (Chclp- cigzki tancuch klatryny, 4¢p4p- podjednostka b ATP-
syntazy, Yjr003cp i YcrO086wp- nie znane biatka) wykazata, ze ich inaktywacja nie ma wptywu na transport
hemu. Opracowano metode poszukiwania mutacji w genach kodujacych biatka transportujace hem z
mitochondriéw do peroksysoméw. Dotychezs znaleziono mutacje w genach KGDI i LIP3 kodujacych
odpowiednio dehydrogenaze a-ketoglutaranu i syntaze kwasu liponowego.

W dalszym ciagu obiektem badan byt gen IRRI. Poprzednio wykazano, ze biatko Irrl jest
niezbgdne dla zycia komérki. Okazato sig, ze obnizenie poziomu transkrypcji tego genu powoduje
zaburzenia w koniugacji, sporulacji i kietkowaniu spor oraz niezdolnosé¢ do tworzenia kolonii na statych
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podtozach. W systemie dwuhybrydowym znaleziono 2 geny kodujace biatka oddziatujace z fragmentami
lrrlp. Analiza sekwencji aminokwasowej wskazuje na ich udzial w kontroli cyklu komérkowego oraz
metabolizm kwasdéw tluszczowych i steroli. W tym czasie grupa K. Nasmyth wykazala, ze lirlp jest
sktadnikiem kohezyny - kompleksu utrzymujacego kohezje chromatyd w mitozie.

Kontynuowano badania nad rola ligazy ubikwitynowo-bialkowej (Rsp5p). Na drodze
ukierunkowanej mutagenezy wprowadzono punktowe mutacje w domenach WW odpowiedzialnych za
interakcje z innymi biatkami, Wykazano, ze domeny WW w biatku Rsp5 petnig funkcje nieistotne dla zycia
komorki.

Najwazniejszy wynik badawczy

Wykazanie, ze mutacje w domenach WW ligazy ubikwitynowo-biatkowej Rsp5 nie sq letalne.
PUBLIKACIJE: 3369, 1273/A, 1276/A, 1277/A, 1280A, 1281A, 12824, 1294/A, 1296/A,
128/N, 133/N, 136/N, 147/N, 152/N

Temat 20.3. Genetyczna kontrola szlakéw metabolizmu siarkowego u grzybow

Zespot: prof.dr Andrzej Paszewski, dr Jerzy Brzywczy, dr Beata Burzynska, dr Renata Natorff, dr [rmina
Lewandowska, dr Matgorzata Piotrowska, dr Marzena Siefiko, mgr Marcin Grynberg, mgr Magdalena
Kacprzak

Scharakteryzowano ekspresje gendw cys 4 | metE A nidulans. Pierwszy jest genem
konstytutywnym, drugi ulega derepresji w warunkach glodu metioninowego i niedoboru O-
acetylohomoseryny. Mimo ze biatka CYS A i METE maja strukture pierwszorzgdows charakterystyczna
dla acetylotransferaz homoserynowych, pierwsze z nich fizjologicznie dziata jako acetylotransferaza
serynowa. W genomie A. nidulans nie wystgpuje w ogole gen kodujacy typowa acetylotransferazg
serynow, co wskazuje, ze CYS A jest biatkiem analogicznym a nie homologicznym do acetylotransferaz
serynowych.

Zidentyfikowano mutacje w genie syntazy metioninowej (SM) w szczepach metH2 i met D10
udowadniajac, ze sklonowany gen SM jest wiasciwym genem, a nie supresorem obu mutacji. Jednoczesnie
ich plejotropowy charakter, w postaci wptywu na poziom innych enzymoéw folianowych, sugeruje, ze
biatko SM ma nie tylko enzymatyczna, ale takze regulacyjng funkcje.

' We wspbtpracy z Zaktadem Genetyki SGGW przeprowadzono analize mitochondrialnego DNA w
polskiej populacji zubra, stwierdzajac znaczny stopien pokrewienstwa. W prowadzonych wspdlnie z
Centrum Medycznego Ksztalcenia Podyplomowego badan nad pacjentami z niedoborem dehydrogenazy
6-fosfoglukozy (G 6PD) wykryto 3 nowe, nie opisane dotad mutacje w genie kodujacym ten enzym.
Najwazniejszy wynik badawczy
Zidentyfikowanie mutacji w genie syntazy metioninowej A.nidulans o plejotropowym efekcie na syntaze
enzymoéw folianowych.

PUBLIKACIE: 3412, 3420, 3427, 3428, 3452,.1268/A, 137/N

Temat 20.4. Rola polimeraz DNA w procesach naprawy DNA u drozdzy
Zespot: prof. dr hab. Witold Jachymezvk, prof. dr hab. Jerzy Zuk, dr Hanna Baranowska- Wyszomirska,
mgr Agnieszka Hatas, mgr Arkadiusz Ciesielski, techn. Zofia Policifiska

1. Zakonczono badania.nad udziatem replikacyjnych polimeraz DNA w indukowanej konwersji gendw
wynikajacej z rekombinacyjne] naprawy DNA w komdrkach drozdzy. Potwierdzono wczesniejsze
obserwacje, ze w procesie tym uczestnicza gidéwnie polimerazy o i 8, natomiast polimeraza € wydaje si¢
odgrywaé jedynie role enzymu pomocniczego. Praca zostala wystana do druku w Acta Biochimica
Polonica.

2. Kontynuowano badania nad udziatem polimeraz DNA w procesie powstawania mutacji adaptacyjnych
w komérkach drozdzy znajdujacych sie w fazie stacjonarnej G,. Stwierdzono, ze elongacyjne polimerazy
drozdzowe & i € w procesie naprawy DNA w fazie stacjonarnej moga wzajemnie si¢ zastepowaé, jednak
przy braku aktywnosci jednej z nich zastgpstwo takie powoduje wzrost ilosci popetnianych bfedow, co
objawia sie w zwiekszeniu ilosci mutacji adaptacyjnych. Stwierdzono takze, ze sposrdd niereplikacyjnych
polimeraz DNA jedynie delecja genu odpowiedzialnego za DNA polimerazg § powoduje wyrazny i
powtarzalny wzrost ilodci mutantow fazy stacjonarnej.



A,

3.~ Prowadzono réwniez badania nad wplywem genéw odpowiedzialnych za postreplikacyjng naprawe
DNA “mismatch” na proces powstawania mutacji adaptacyjnych w komérkach drozdzy. Badanie
sekwencji nukleotydowych w mutantach wykazato — podobnie jak w przypadku wplywu zmian w
aktywnosciach polimeraz DNA § i g, ze pojawiajace sie roznice w sekwencji DNA zwiazane sq przede
wszystkim z jednonukieotydowymi delecjami w ciagach mononukleotydowych A, rzadziej w ciagach C.

4. Przeprowadzono takze doswiadczenia nad otrzymaniem polimeraz DNA & i &, pozbawionych
3’—5’egzonukleolityczych aktywnosci sprawdzajacych wiernogé replikacji. Tak otrzymane mutanty sg
poddawane rekonstrukeji w celu wprowadzenia allelu lys24Bgl potrzebnego do badania zmian w sekwencji
DNA. Dalsze badania sq w toku.

Najwazniejszy wynik badawczy

Stwierdzenie, ze oprocz polimeraz replikacyjnych 8 i € , takze niereplikacyjna polimeraza DNA B
uczestniczy w indukcji mutacji adaptacyjnych w fazie stacjonarnej komorek drozdzy.

PUBLIKACIJE: 3402

Temat 21. Regulacja metabolizmu siarkowego u prokariontéow
Zespot: doc. dr hab. Monika Hryniewicz, dr Roksana Iwanicka-Nowicka, mgr Anna Eochowska, mgr
Tomasz Bykowski

Kontynuowano badania nad mechanizmem regulacji transkrypcyjnej genéw zaangazowanych w

asymilacje siarki przez bakterie jelitowe.
Opracowano dwie metody otrzymywania wysoko oczyszczonego regulatora transkrypcyjnego Cbl
(niezbednego dla ekspresji genéw ssi, indukowanych w warunkach Scistego glodu siarczanowego).
Wykazano, ze siarczek jest negatywnym efektorem wiazania biatka Cbl w regionach regulatorowych
genow klasy ssi. .

Stwierdzono udziat histonopodobnego biatka HNS w regulacji promotora operonu cysPTWA.

Sklonowano gen cysZ E. coli i zbadano jego regulacje. Gen koduje potencjalny transporter
siarczanu. Konstrukcja mutacji insercyjnej w tym genie pozwolifa na stwierdzenie, ze cysZ nie jest
niezbedny dla pobierania siarczanu przez komérke. Ekspresja genu cysZ (jako fuzji cysZ-lacZ) in vivo nie
Jest kontrolowana przez regulator CysB.

W toku kontynuacji badan nad relacja struktura-funkcja regulatora CysB skonstruowano szereg
skroconych od 5 korica pochodnych genu cysB. Analiza fenotypowa otrzymanych mutantéw in vivo oraz
analiza jednego z produkt6w tych alleli in vitro wskazuje na udziat C-terminalnej domeny CysB w procesie
oligomeryzacji biatka.

Najwazniejszy wynik badawczy

Wykazanie ze siarczek jest inhibitorem wiazania biatka Cbl w reagionach regulatorowych genéw klasy ssi.
Okreslenie roli poszczeg6lnych domen biatka regulatorowego CysB.

PUBLIKACIJE: 3425

Temat 22. Regulacja ekspresji genomu wirusa li§ciozwoju ziemniaka.
Zespot: prof. Danuta Hulanicka, dr Ewa Sadowy, mgr Marek Juszczuk, Elzbieta Dziedowiec

KConstrukeja infekcyjnego klonu wirusa umozliwia prowadzenie prac na poziomie molekularnym.
Otrzymany poprzednio klon pBOK wirusa lisciozwoju wirusa ziemniaka (PLRV) zostat wykorzystany do
ustalenia funkeji produktu ORFO, do tej pory nieznanej. W tym celu otrzymano dwa klony zawierajace
mutacje w ORFO, blokujace translacje tej ramki. W doswiadczeniach in vitro stwierdzono, ze obie
wprowadzone mutacje nie maja wptywu na ekspresje ORF1. Oba zmutowane klony byly niezdolne do
replikacji w dyskach lisciowych tytoniu. A zatem produkt ORFO jest niezbgdny dla replikacji wirusa,
prawdopodobnie, biorgec pod uwage jego strukture, utatwia powstanie kompleksu replikacyjnego i
skierowanie go do blony komérkowe;.

Rozpoczgto prace majace na celu zbadanie mozliwosci komplementacji pomigdzy poszczegdlnymi
mutantami PLRV. Wstepne wyniki wskazuja na komplementacj¢ pomiedzy mutantami w ORF1
(proteinaza wirusowa). ORF2 (replikaza wirusowa) i ORFO0, brak jest natomiast wzajemnej komplementacji
trzech mutantéw centrum aktywnego proteinazy ORF1.



Komplementacja mutantéw ramek ORFO0, ORF1, ORF2 wskazuje na tworzenie kompleksu
replikacyjnego, ktorego poszczegdine komponenty moga by¢ wymieniane. Brak komplementacji miedzy
poszczegblnymi mutantami ORF | jest zrozumiaty, poniewaz mutacje wystepuja w tym samym biatku.

Dalsze prace mialy za zadanie nadprodukcje biatka P70, produktu ORFI1 lub jego fragmentu.
Otrzymane biatko bedzie uzyte do otrzymania przeciwcial a po dalszym oczyszczeniu (wspdtpraca z prof.
Otlewskim, Wroctaw) do badan strukturalnych. W tym celu skonstruowano szereg plazmidéw niosacych
c¢cDNA ORF! w wektorze ekspresyjnym pET28 zawierajacych normalng badZ zmutowana w centrum
katalitycznym proteinaze.

Jednoczes$nie skonstruowano plazmid niosacy cDNA ORF1 zawierajacy mutacje w miejscu cigcia
pomiedzy domeng proteinazy a domeng VPg. Plazmid taki postuzyt jako matryca do transkrypcji i
translacji in vitro. Zsyntetyzowane biatko nie ulegalo autoprocesowaniu w przeciwienstwie do
niezmutowanego biatka P70. -

Najwazniejszy wynik badawczy

Wykazano, ze produkt ORFO0, o funkcji do tej pory nieznanej, bierze udziat w replikacji cDNA
infekcyjnego klonu wirusa PLRV.

PUBLIKACIE: 3408, 3442, 122/N, 135/N, 1318/A; 1319/A

Temat 25. Odpowiedz komorek bakteryjnych i komérek drozdzy na uszkodzenia DNA
prof. dr hab. Zvemunt Ciesla

Temat 25.1. Regulacja wiernos$ci replikacji DNA w komdrkach bakteryjnych

Zespot: dr hab. Iwona J. Fijatkowska, dr hab. Piotr Jonczyk, mgr Magdalena Maliszewska Tkaczyk, mgr
Damian Gawel, Matgorzata Biatoskérska

Istnieje bardzo duza funkcjonalna homologia pomiedzy skladnikami replisomu organizméw
prokariotycznych i eukariotycznych. Dlatego tez E. coli, ktérej genetyka jest doskonale poznana, stanowi
wygodny organizm modelowy umozliwiajacy badanie mechanizméw replikacji DNA i badanie udziatu
poszczegdlnych biatek w ksztattowaniu wiernoscei replikacji DNA. Holoenzym polimerazy 111 DNA E. coli
jest kompleksem skfadajacym si¢ z 10 réznych podjednostek. Do tej pory gtownie badano udziat
podjednostki polimeryzujacej i korektorskiej (3°-5” egzonukleazy) w kontroli wiernosci replikacji.

Nasze badania dotyczyly okredlenia potencjalnego udzialu podjednostki tau w ksztattowaniu
wiernosci replikacji DNA. Podjednostka tau jest odpowiedzialna za dimeryzacje dwdéch rdzeni holoenzymu
polimerazy [II DNA, umozliwiajac jednoczesng replikacj¢ nici prowadzacej i opOznionej DNA w
widetkach replikacyjnych. Réwniez ochrania ona potaczenie podjednostki alfa z pierScieniem beta oraz ma
istotny wptyw na szybkos¢ odwijania nici DNA przez helikaz¢ DnaB. W naszych badaniach wykorzystano
dwa mutanty w genie dnaX kodujacym podjednostke tau. Mutanty te wykazujq fenotyp mutatorowy.

Wykazano, przy uzyciu systemu umozliwiajacego badanie czgstosci powstawania mutacji na obu
replikowanych niciach DNA, ze mutanty dnaX (dnaX36 i dnaX2016) zmieniaja wierno$¢ replikacji obu
nici DNA. Wstepna analiza otrzymanych wynikow sugeruje, ze w badanych mutantach dnaX wigce]
mutacji powstaje na nici op6znionej. Wyniki te wykazuja, Zze podjednostka tau peini istotna role w
ksztattowaniu wiernosci replikacji DNA.

Rozpoczeto réwniez badania dotyczace interakeji pierscienia beta, kodowanego przez gen dnaN z
innymi biatkami w komoérkach E. coli. Z danych literaturowych dotyczacych badan biatka PCNA,
funkcjonalnego i strukturalnego eukariotycznego homologa pierscieni beta wynika, ze PCNA wchodzi w
interakcje biatko-biatko z wieloma biatkami uczestniczacymi w procesach zwigzanych z metabolizmem
DNA. Wyniki te sugerujg, ze pierScieh PCNA moze petni¢ funkcje ,platformy” umozliwiajace]
prawidtowe funkcjonowanie kompleksow bialek uczestniczacych w replikacji i reperacji DNA.
Sklonowano sekwencje kodujaca biatko DnaN na wektorach umozliwiajacych badanie interakcji
bialkowych w drozdzowym systemie dwuhybrydowym. Wykazano, ze hybrydowe biatko Gald-DnaN jest
funkcjonalne. Rozpoczeto poszukiwanie sekwencji £ coli kodujacych biatka mogace wchodzic w
interakcje z biatkiem DnaN. Dotychczas znaleziono jedng sekwencje kodujaca biatko o nieznanej funkcyi.
Najwazniejszy wynik badawczy
Wykazanie, ze udzial podjednostki tau holoenzymu polimerazy [{I DNA w modulowaniu wiernosci
replikacji DNA jest rdzny na nici opdznionej i prowadzacej.

PUBLIKACIJE: 1300/A, 1301/A, 1320/A, 1321/A, 1322/A, 117/N, 118/N, 132/N, 155/N
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Temat 25.2. Mechanizmy odpowiedzi komérek Saccharomyces cerevisiae na uszkodzenia DNA
Zespot: prof. dr hab. Zyemunt Ciesla, mgr Marta U. Fikus, mgr Piotr Mieczkowski,
mgr Piotr Koprowski

Badania koncentrowaty si¢ nad mechanizmem funkcjonowania genu DIN7, ktérego produkt nalezy
do rodziny nukleaz zaangazowanych w procesach replikacji i reperacji DNA. Stwierdzilismy poprzednio,
ze zwigkszona synteza Din7p specyficznie zmienia stabilnosé mitochondrialnego DNA (mtDNA) S.
cerevisiae, co przejawia si¢ podwyzszong czestoscia powstawania mutantéw petite oraz mutantow
opornych na erytromycyng. Wyniki te sugerowaly, ze Din7p jest zlokalizowany w mitochondriach.
Zaréwno poprzednie badania z uzyciem fuzyjnego biatka Din7-GFP, jak i obecne oparte na frakcjonowaniu
komorkowym potwierdzily to przypuszczenie.

Efekt Din7p na stabilnoé¢ mtDNA sugerowal, ze moze ono modulowaé proces rekombinacji
genomu mitochondrialnego. Badania rekombinacji mtDNA nie wykazaty jednak wyraZnej korelacji miedzy
poziomem Din7p a czgstoscia rekombinacji. Do dalszych badan efektu Din7p na stabilno§¢ mtDNA uzyto
szczepow, ktorych mtDNA niesie gen ARGSm zinaktywowany przez obecno$é sekwencji poly GT.
Selekcja szczepow Arg' pozwala na badanie stabilnosci mtDNA w obrebie tych traktéw. Stwierdzono, ze
mutanty din7 wykazuja zwigkszong czesto$§¢ powstawania prototroféw argininowych, co sugeruje, ze
funkcja Din7p jest istotna dla stabilnosci mtDNA w obrebie tych sekwencji. Wydaje sie to ciekawe w
Swietle faktu, ze najblizszy homolog Din7p, egzonukleaza I, funkcjonuje w systemie poreplikacyjne;j
naprawy jadrowego DNA (,mismatch repair”). Wiadomo, ze system ten jest zaangazowany w proces
stabilizacji mikrosatelitarnego DNA. Sprawdzana jest obecnie hipoteza, ze funkcja Din7p jest zwigzana z
funkcjonowaniem mitbchondrialnego ~mismatch repair’.

Prowadzono réwniez badania nad regulacjq ekspresji genu DIN7. Poprzednio stwierdzono
konstytutywna ekspresj¢ DIN7 w mutantach z nieaktywnym genem DUNI, ktérego produkt jest
zaangazowany w regulacje odpowiedzi komoérek na zmiany w metabolizmie DNA. Okazato sig, Ze ta
konstytutywna ekspresja DIN7 jest suprymowana przez mutacje genu SMLI,~ktérego produkt jest
negatywnym  regulatorem poziomu dezoksyrybonukleotydéw (ANTP) w komorce. Sugeruje to, ze
bezposrednim sygnatem do derepresji DIN7 jest obnizona pula dNTP. Analiza delecji w obrebie promotora
DIN7 ma za zadanie identyfikacje sekwencji regulatorowe;j odpowiedzialnej za indukcje ekspresji DIN7.
Najwazniejszy wynik badawczy
Udowodnienie mitochondrialne;j lokalizacji Din7p.

PUBLIKACIE: 1273/A, 1274/A, 1296/A, 1297/A

Temat 25.3. i(omérl’(owe systemy naprawy uszkodzen alkilacyjnych w DNA
Zespot: dr hab. Ewa Sledzieska-Goiska, mgr Agnieska Gatuszewska

Funkcjonowanie szeregu systeméw reperacji DNA w komérkach eukariotycznych zalezy nie tylko
od obecnosci w komodree aktywnosci bezposrednio zwiazanych z procesem reperacji ale takze od
tworzenia, przez zaangazowane w reperacje enzymy, wielobiatkowych komplekséw umozliwiajacych, jak
si¢. wydaje, tworzenie wladciwych zwiazkéw pomiedzy danym procesem' reperacji DNA i innymi
procesami zachodzacymi w komorce. Podjelismy probe analizy oddziatywan biatko-biatko w drodze
reperacji DNA przez wycinanie zasad, zaangazowanej w usuwanie wigkszosci uszkodzen alkilacyjnych
DNA. Aby bada¢ oddzialywania in vivo wykorzystalisSmy drozdzowy system dwuhybrydowy.
Skonstruowano plazmidy kodujace hybrydy glikozylazy 3-metyloadeniny (Magl) i AP endonukleazy
(Apnl) z domenami, aktywujaca lub wiazaca, biatka regulatorowego Gal4. Powstale biatka hybrydowe sa
zdolne do komplementacji nadwrazliwosci na MMS odpowiednich mutantéw, mag i apn . Wykorzystanie
powyzszych konstrukcji w systemie dwuhybrydowym nie wykazato interakcji biatek: Mag-Mag, Apn-
Apn, Mag-Apn. Kontynuowane sa poszukiwania ewentualnych partneréw biatkowych z wykorzystaniem
plazmidowej fuzji GAL4,,-Apnl jako ,,wedki” i fuzji GAL4,, zbankiem gendéw drozdzowych.

Kontynuowano prace nad udziatem Ump1, matego biatka opiekuniczego Zaangazowanego w proces
dojrzewania proteasomu drozdzowego, w komérkowe] odpowiedzi na uszkodzenia DNA. Poprzednio
wykazaliSmy ze ekspresja genu UMPJ ulega transkrypcyijnej indukcji pod wptywem szeregu roznych
uszkodzen DNA. Aby stwierdzi¢ czy zwiekszenie ekspresji genu UMPI ma znaczenie dla wrazliwosci
komorek na uszkodzenia DNA, sekwencije kodujaca UMP] potaczono z promotorem ekspresyjnym GALI



10. Stwierdzono, ze silna nadekspresja UMP! prowadzi do zwigkszenia wrazliwosci drozdzy na toksyczne
dziatanie MMS i UV

Najwazniejszy wynik badawczy

Wykazano, ze poziom ekspresji genu kodujacego biatko Umpl, biorace udzial w dojrzewaniu proteasomu,
moduluje wrazliwos$¢ komdrek S. cerevisiae na uszkodzenia DNA.

PUBLIKACIE: 1273/A, 1274/A, 1297/A, 131/N, 148/N

Temat 26. Mechanizmy mutagenezy indukowanej przez promienie UV
Zespot: prof. dr hab. Irena Pietrzvkowska, mgr Magdalena Felczak, mgr Joanna Krwawicz

Kontynuowano poszukiwanie genu isf w obrebie 19,5 kpz odcinka chromosomu £. coli
obejmujacego obszar migdzy 85,5 — 86,3 min, sklonowanego na 553 klonie faga lambda z biblioteki
Kohary. Opierajgc sie na wczesniejszych badaniach wskazujacych na dominujacy charakter mutacji isf4,
klonowano fragmenty genomu E. coli otrzymane metoda PCR w niskokopiowym plazmidzie pHSGS576 i
po transformacji komérek szczepu NRI11531 (recA730) majacego fenotyp mutatorowy, poszukiwano
transformantéw o fenotypie isf4, tj. o obnizonym poziomie mutacji spontanicznych. Przebadano w ten
sposdb, zardwno otwarte ramki odezytu: 0161, yigB, yigA, cyaY, jak i znane geny i operony: dapF, xerC i
cyadX lezace w obejmujacym 8,0 kpz, $rodkowym odcinku klonu 553 biblioteki Kohary, nie
pokrywajacym sie z sasiednimi klonami, ktére nie znosity mutacji isf4. Zaden ze sklonowanych
fragmentéw nie znosit mutatorowego fenotypu szczepu NR11531. Rozszerzono zatem obszar poszukiwan
genu isf na caty fragment chromosomu E. coli obecny w klonie 553 faga lambda Kohary. Obecnie
klonowane sg orf-y: b3814, yigE, yigF, yigG, yigl, geny wvrD, rarD i cord oraz operon hem.
Kontynuowano takze badania nad mechanizmem mutagenezy indukowanej promieniami UV niezaleznej
od replikacji DNA. Wczedniej wykazano, Ze mechanizm mutagenezy faga AsusOg w warunkach
niepermisywnych dla replikacji fagowego DNA jest rozny od mechanizmu powstawania mutacji podczas
replikacji uszkodzonego DNA faga. Analiza sekwencyjna przyniosta dalsze potwierdzenie tej hipotezy.
Poréwnanie  specyficznosci UV-indukowanych mutacji powstajagcych w warunkach permisywnych
(C600su") i niepermisywnych (594su’) dla replikacji DNA fagowego wykazato, ze wsréd rewertantow
powstatych w warunkach niepermisywnych — 63% stanowia transwersje, za§ w warunkach permisywnych
wiekszo$é (60%) rewersji powstato na drodze tranzycji. Obecnie zsekwencjonowano kolejng serig UV-
indukowanych mutantdw, ktére powstaty w komérkach E. coli C6004umuDC permisywnych dla replikacji
DNA faga, ale z delecja operonu umuDC, a wiec w sposéb niezalezny od biatek UmuD i C. W tych
warunkach znaczng przewage stanowia tranzycje (70%) nad transwersjami (30%). Podjeto tez badania in
vitro majace na celu wyjasnienie roli biatek UmuD’ i C w procesie mutagenezy niezaleznej od replikacji
DNA.

Najwazniejszy wynik badawezy

Wykazano, ze UV-indukowane mutacje w fagu AsusQOg, ktére zachodza podczas replikacji faga bez udziatu
biatek UmuD i C, powstajg giéwnie na drodze tranzycji T — C (75%) i A — G (25%)).

PUBLIKACIJE: 3386, 3434, 1295/A, 1311/A

Temat 27. Analiza funkcjonalna genéw plazmidu bakterii Gram-dodatnich, pSM19035 Zespoét: doc.
dr hab. Piotr Cectowski, dr Jacek Bardowski, dr Izabela Kern (od 01.10.1999), mgr Urszula Zielenkiewicz,
mgr [zabella Sitkiewicz, mgr Tamara Aleksandrzak, mgr Magda Kowalczyk (od 01.10.1999)

Uprzednio wykazano, Ze geny epsilon-zeta plazmidu pSM19035 zapewniaja jego stabilne
utrzymywanie w komorkach funkcjonujac na zasadzie “trucizna-odtrutka”, a gen omega spefnia funkcje
regulacyjne.

Geny omega i epsilon oddzielnie wintegrowano w chromosom Bacillus subtilis. Przy uzyciu tak
skonsruowanych szczepow potwierdzono zaproponowany uprzednio model funkcjonowania w/w genow.
Wykazano, ze: (1) - produkt genu omega wptywa poprzez represje genu cop na liczbg kopii plazmidu. (2) -
w komorkach nadprodukujacych z chromosomu produkt genu epsilon, a wigc w warunkach nadmiaru
odtrutki, plazmidy z genami epsilon-zeta nie sa stabilnie utrzymywane.

Zastosowano tzw. drozdzowy system dwuhybrydowy do ustalenia komérkowego celu dziatania
trucizny (biatko Zeta). Uzycie tej metody nie przyniosto spodziewanych rezultatow. W tej sytuacji, w
ramach kontynuacji w/w zadania badawczego, biatko Zeta wyposazono w regionie N-terminalnym w 6
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reszt His, poddano nadprodukeji w E. coli i oczyszczono. Tak przygotowane biatko zostanie uzyte w
poszukiwaniach (technika ,,phage display”) rozpoznawanych przez nie sekwencji aminokwasowych.

W ramach badan nad organizacjq i regulacja ekspresji genéw odpowiedzialnych za metabolizm
cukrow u  bakterii mlekowych Lactococcus kontynuowano prace nad indukowalnym celobioza
katabolizmem laktozy oraz nad zdolnodcia do degradacji skrobii. Wykazano, ze inaktywacja genu ccpA
powoduje derepresj¢ kolejnego, drugiego juz systemu umozliwiajacego asymilacje laktozy. Otrzymano i
scharakteryzowano podwdjne mutanty L. lactis i wykazano, ze odznaczaja si¢ one zdolnoscia do
katabolizmu laktozy w nieobecnoéci celobiozy wyzsza niz pojedynczy mutant ccpd. W badaniach nad
degradacjg skrobii uzyskano kompletna, 2,4-kb sekwencje nukleotydowa genu kodujacego amylaze.
Stwierdzono, ze biatko to wykazuje najwigksza homologie do enzyméow typu pullulanaz. W niekodujacym
odcinku liderowym powyzej tego genu stwierdzono obecnosé sekwencji cre, co dobrze koreluje z
dokonana réwnolegle obserwacja pozytywnego wptywu biatka CcpA na wytwarzanie tej pullulanazy.
Najwazniejszy wynik badawczy
I. Potwierdzenie zaproponowanego uprzednio modelu funkcjonowania genow omega, epsilon i zeta w
stabilnym utrzymywaniu w komérkach plazmidu pSM19035.

2. Odkrycie u bakterii Lactococcus ztozono$ci katabolizmu laktozy i jego powiazania z katabolizmem -
glukozyddéw.
PUBLIKACIE: 1226/A, 1227/A, 1228/A, 1240/A, 1241/A, 1292/A, 138/N, 156/N

Temat 28. Chemiczne podstawy mutagenezy i reperacja adduktéw cyklicznych
Zespot: prof. dr hab. Jarostaw Kus$mierek, mgr Agnieszka Maciejewska, mgr Ewa Borys-Brzywczy

Badanie wiasciwosci kodujqcych modyfikowanych zasad. Kontynuowano badania whasciwosci
kodujacych izoguaniny (iG,) w zaleznosci od sasiadujgcych zasad w matrycy, temperatury i rodzaju
polimerazy (tag i AMV odwrotna transkryptaza). Nie stwierdzono aby te czynniki wplywatly istotnie na
stosunek czestosci inkorporacji dTTP i 5°-tréjfosforanu 5-metylo-2’-deoksyizocytozyny naprzeciwko iG w
matrycy. Sugeruje to, Zze badane czynniki nie wptywaja istotnie na réwnowage keto-enolowa iG w centrum
aktywnym polimerazy. (Praca magisterska Katarzyny Lichoty, Wydziat Biologii UW, obrona - grudzien
1999).

' Reperacja adduktéw cyklicznych. Opracowano system pozwalajacy na pordwnanie wycinania
przez glikozylazy hydratu etenocytozyny (eCH) i etenocytozyny (¢C). eCH jest pierwotnym adduktem
aldehydu chlorooctowego (CAA, metabolit chlorku winylu), ktéry ulega przeksztalceniu (t,=~1d) w &C.
Wykazano, ze eCH jest, natomiast eC nie jest substratem glikozylazy AlKA. Wynik ten potwierdza nasze
wezesniejsze wyniki nt. wptywu indukeji AIkA w E. coli na czesto$é tranzycji C—T faga M13 glyU
traktowanego CAA.

Badano strukture produktéw i kinetyke rozpadu 1,Né—etenodeoksyadenozyny (edA) w zwigzku z
obserwowang zréznicowana podatnoscia produktéw rozpadu edA na dziatanie réznych glikozylaz
(wspotpraca z dr B. Tudek, oraz dr J. Wéjcik, Laboratorium NMR). edA w pH 12 ulega przemianom do 3
produktow: edA—-B—-C—D. W 37°C ty, przemiany edA—B wynosi 1.5 h, w pH 9.2 reakcja jest ~100, a
w pH 7.5 ~5000 razy wolniejsza. Dodatek merkaptoctanolu, réznych aminckwaséw i anionéw nie
przyspiesza reakcji w pH 7.5 1 9.2. Reakcje B—>C i C—D nie zaleza istotnie od pH i w pH ~7 przebiegaja z
szybkoscig podobna do pH 12. Spektroskopia masowa oraz 'H- i “C-NMR udowodnily, ze B jest
adduktem czasteczki wody do wigzania C(2)-N(3) w edA pozostajagcym w rownowadze z produktem
przerwania tego wigzania, a C jest produktem deformylacji B w pozycji 2. Struktura D nie jest wyjasniona
do konca — wiadomo jednak, ze nie zawiera on deoksyrybozy co implikuje, ze koficowym efektem
przemian edA w DNA jest miejsce apurynowe.

Najwazniejszy wynik badawczy

Pokazanie, ze samorzutne, nieenzymatyczne przemiany struktury adduktéw chlorku winylu do zasad DNA
powodujg zmiang ich wiasciwosci jako substratéw enzymow naprawy DNA.

PUBLIKACIJE: 157/N
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Temat 29. Analiza molekularna genéw kodujjcych enzymy katabolizmu argininy u Aspergillus
Zespot: prof. dr hab. Piotr Weglenski, dr Piotr Borsuk, dr Agnieszka Dzikowska,
dr Joanna Empel, mgr Anna Grzelak

Zakonczono prace nad klonowaniem i charakterystyka ekspresji genu otad kodujacego
transaminaze ornitynowa u Aspergillus. Sklonowano i przeprowadzono analize sekwencji genu suD pro,
jednego z gendw regulatorowych dla katabolizmu argininy. Gen ten wydaje sie kodowaé glikoproteaze.
Wykonano dysrupcje homologicznego genu u Saccharomyces cerevisiae w celu ustalenia jego funkcji w
komorkach drozdzy. Zaawansowano prace nad klonowaniem i sekwencjonowaniem cDNA tego genu,
ustalono tez charakter zmian sekwencji u dwoéch mutantdéw suD19 pro i suD25 pro. '

W celu ustalenia, ktére sekwencje w promotorach genu otad i agad (kodujacego arginaze) sq
istotne dla regulacji ekspresji genu wykonano kilkanascie konstruktow, majacych krotkie delecje fub
mutacje w obszarach promotorowych. Uzyskane mutanty sa obecnie poddawane analizie, dotychczas udalo
si¢ wykaza¢ istotne znaczenie sekwencji zwanej ABS, odpowiedzialnej prowdopodobnie za wigzanie
czynnika transkrypcyjnego kodowanego przez gen arcA.

Kontynuowane sa (przy udziale dr Anny Przykorskiej) do$wiadczenia majace wykazaé role
struktur przypominajacych aptamery argininowe wystepujacych w 5’UTR’ach obu badanych gendw
struktury, agad i otad. Wykazano, ze fragmenty RNA zawierajace potencjaine aptamery sg specyficznie
zatrzymywane na kolumnach zawierajacych ztoze z podstawiong argining. Wstepne doswiadczenia
wykazuja, ze wstawienie fragmentu DNA kodujacego wspomniane wyzej aptamery przed gen kodujacy B-
galaktozydaze, powoduje zalezno$¢ syntezy tego enzymu od obecnosci argininy.

Najistotniejszy uzyskany wynik, to wykazanie mozliwosci regulacji genu kodujacego arginaze
przez bezposrednie wigzanie mRNA z argining. Otwiera on droge do dalszych doswiadczen nad regulacja
przez niskoczasteczkowy zwiazek bez udziatu biatek.

PUBLIKACIJE: 3374, 3411

Temat 30. Analiza mutantéw typu suv3 u S.cerevisiae
Zespét: prof. dr hab. Piotr P. Stepien, prof. dr hab. Ewa Bartnik, dr Aleksandra Dmochowska, dr Pawet
Golik, mgr Andrzej Dziembowski, mgr Michat Minczuk

Sklonowano i ustalono sekwencje nukleotydowa ¢DNA ludzkiego genu SUPV3LI, ktéry jest
ortologiem genu SUV3 z Saccharomyces cerevisiae. Ludzkie biatko SUPV3L1 posiada typowg sekwencje
liderowa na N-koncu, zapewniajaca transport do mitochondridow. Zbadano ekspresje tego genu w réznych
tkankach i ustalono, ze najwigcej mRNA SUPV3L1 zawieraja watroba, trzustka i nerki. Sekwencja
aminokwasowa tego genu wykazuje homologi¢ do bialek znalezionych w wielu organizmach : m. in.
Rhodobacter, Drosophila | Arabidopsis. Ustalono pozycje genu SUPV3L1 na ludzkim chromosomie
dziesigtym, w prazku 10q22.1.

PUBLIKACIJE: 3376, 3441,153/N

.

PRACOWNIA BIOLOGII MOLEKULARNEJ IBB PAN
(afiliowana przy Uniwersytecie Gdanskim)

Temat 32.1. Montaz, dziedziczenie i rozpad kompleksu replikacyjnego bakteriofaga lambda
Zespot: dr Agata Czyz, dr Magdalena Gabig, (koordynacja badan: prof. dr hab. Grzegorz Wegrzyn, UG)

Jak wykazaliSmy weczedniej, funkcja genu dnad Fscherichia coli jest niezbedna do replikacji
plazmidéw pochodzacych od bakteriofaga lambda, szczegoélnie na etapach montazu 1 stabilizacji
kompleksu replikacyjnego. DnaA odgrywa takze rolg w replikacji DNA baktreiofaga lambda zakazajacego
komorki gospodarza. Pewne wczesniejsze dane sugerowaly takze udziat kryptycznego profaga Rac w
replikacji faga lambda, szczegdlnie przy braku funkcji dnad. Nasze badania wykazaly jednak, ze owe

przypuszczenia wynikaty z niepelnej znajomosei genotypu uzywanych uprzednio szczepdw bakteryjnych.

Szczepy te zawieraly bowiem profaga P1, ktérego obecnosé interferowata z rozwojem bakteriofaga
lambda.



Badania nad rozwojem faga lambda w mutantach dnad i seqgd doprowadzity takze do stwierdzenia,
ze wiasciwosci biologiczne bfon komérkowych (wplywajace takze na rozwdj bakteriofaga) sa w istotny
sposOb zmienione w tych mutantach. Wyniki te wskazuja iz produkty genow dnad i seqgA sa bezposrednio
lub posrednio zaangazowane w tworzenie prawidtowe;] struktury bton komdrkowych.

Badania nad stabilnoscig komplekséw biatkowych w komérkach Escherichia coli doprowadzily do
stwierdzenia, ze zarowno system bialek szoku termicznego DnaK/Dnal, jak 1 system GroEL/GroES,
odgrywaja rolg w usuwaniu endogennych agregatow bialkowych powstajacych w wyniku podwyzszenia
temperatury.

Najwazniejszy wynik badawezy

Wykazanie, ze biatka DnaA i SeqA bezposrednio lub posrednio reguluja wiasciwosci bakteryjnych bton
komorkowych.

PUBLIKACIJE: 3398, 3399, 3400, 3401, 1246/A, 1247/A, 1250/A, 1290/A, 1291/A

Temat 32.2. Izolacja rekombinowanych ludzkich bialek szoku termicznego i badanie ich
udzialu w aktywacji produktu genu supresorowego pS3 A
Zespot @ mgr Frank King, (koordynacja badan: prof. dr hab. Maciej Zylicz, UG)

Mutacje w genie p53 zostaty zidentyfikowane w komérkach nowotworowych wielu typdw.
Badania genetyczne sugeruja, ze negatywne skutki niektérych mutacji indukujacych zmiany konformacji
w biatku p53 mogg by¢ niwelowane w obecnosci niezmutowanego biatka p53 oraz biatek opiekunczych
nalezacych do rodziny biatek Hsp90,Hsp70 i Hsp40. Celem projektu jest zrekonstruowanie in vitro systemu
Hsp-indukowanej zmiany konformacji zmutowanego biatka p53. W tym celu wyizolowano
rekombinowane ludzkie biatka p53, p53..., Hsp40, Hsp70. Wyizolowano takze z moézgu bydlecego Hsp90
oraz Hsp70. Wykazano, ze Hsp70 nie tworzy stabilnego kompleksu z natywnym p53. Natomiast Hsp40
tworzy stabilny kompleks z p53. W obenoSci ATP obydwa biatka opiekuncze powodujg dysocjacje
agregatow p53. Reakcja ta jest stymulowana przez biatka nalezace do rodziny Hsp100. Przeprowadzone
doswiadczenia wskazuja na to, ze niezmutowane biatko p53 oddzialywuje z biatkami opiekunczymi. Jest to
pierwsze doniesienie naukowe na ten temat. Uprzednio takie oddziatywanie bylo wykazane w przypadku
zmutowanego p53. Obecnie planujemy doswiadczenia majace odpowiedzieé na pytanie: czy biatka
opiekuficze Hsp70 i 40 uczestnicza w apoptozie poprzez ulatwianie transportu niezmutowanego p53 do
jadra komorkowego.

Najwazniejszy wynik badawczy
Wykazano, ze niezmutowane biatko p53 oddziatywuje z biatkami opiekuAczymi.
PUBLIKACIJE: 3435, 3451

Temat 33. Mechanizmy aktywnej segregacji niskokopiowego plazmidu P1 do komoérek potomnych w
czasie podziatu komérkowego

Zespot: dr Maleorzata £ obocka, dr Krystyna Krajewska-Grynkiewicz, mgr Olga Bugajska, mgr Aneta
Dobruk, mgr Aleksandra Janowicz, Michat Skrzycki

[. Przy pomocy udoskonalonej poprzednio metody selekcji otrzymano mutanty chromosomalne Eschericha
coli defektywne w partycji plazmidéw P1 i P7. Otrzymane mutanty maja obnizong przezywalno$¢ w
poréwnaniu ze szczepem dzikim. Cze$¢ z nich charakteryzuje si¢ zaburzeniami w partycji chromosomu
bakteryjnego. W celu zmapowania mutacji w chromosomie skonstruowano plazmid o indukowalnym
systemie replikacji, niosacy dodatkowo gen recd” pod kontrolg promotora pBAD. Badania nad
zmapowaniem otrzymanych mutacji oraz ustaleniem roli zmutowanych gendw w partycji P1 i P7 sa w
toku.

. Kontynuowano prace nad charakterystyka wewnatrzkomérkowych interakcji biatka ParB z DNA
plazmidow niosacych centromer. Wykorzystano opracowane poprzednio techniki: lokalizacje biatka ParB
w komorkach z uzyciem fuzji ParB-Gfp oraz badanie komplekséw ParB-Gfp-DNA utrwalonych in vivo
formaldehydem i wyizolowanych technikg immunoprecypitacji przeciwciatami przeciwko ParB. W uzytym
systemie eksperymentalnym aktywna partycja zachodzita nawet w warunkach szedciokrotnego nadmiaru
biatka ParB, w ktorych caty DNA plazmidu niosacego centromer (47 kb) byt skompleksowany z tym
biatkiem. Zaproponowano, ze kompleks partycyjny ParB-DNA jest aktywny do momentu kiedy cale
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znajdujace sie w komérce DNA ulegnie wysyceniu poprzez zwiazanie z ParB. Dalsze badania majg na celu
potwierdzenie tej hipotezy.

III. Kontynuowano prace nad biatkiem ParA. Wykazano, poprzez ustalenie sekwencji N-konca
oczyszezonego biatka ParA-6xHis, ze gldwny z dwéch zidentyfikowanych poprzednio produktéw genu
pard jest syntetyzowany na matrycy transkryptu z promotora P1 operonu par. Dalsze badania majg na celu
charakterystyke alternatywnego produktu genu ParA.

IV. Scharakteryzowano wewngtrzne promotory operonu par. Przy uzyciu techniki ,,primer extension”
zmapowano konice 5 glownego i alternatywnych transkryptéw operonu par. Pozwolilo to na doktadng
lokalizacje promotoréw wykrytych ‘poprzednio przy uzyciu fuzji réznych rejonéw par z genem lacZ
kodujacym agalaktozydaze. Dominujacym transkryptem operonu par okazal sie transkrypt obejmujacy
tytko gen parB, a nie jak sugerowali autorzy poprzednich prac transkrypt obejmujacy oba geny tego
operonu, pard i parB.

V. Skonstruowano fuzje genu parB z sekwencja kodujaca szescioaminokwasowy znacznik histydynowy.
Opracowano technike oczyszczania biatka fuzyjnego ParB-6xHis.

V1. Wstepnie scharakteryzowano system partycji liniowego plazmidu-profaga N15 E. coli.

V1. Ustalono kompletng sekwencje nukleotydowa genomu bakteriofaga P1 (93601 par zasad). Zakonczono
analize otrzymanej sekwencji P1. Przygotowano bibliotekg fragmentéw genomu P7 w pUC18. Rozpoczeto
prace nad sekwencjonowaniem klonow biblioteki.

Najwazniejszy wynik badawczy

Otrzymanie mutantow chromosomalnych E. coli defektywnych w partycji plazmidow P1 i P7.
PUBLIKACIJE: 156/N

Temat 34. Udzial struktur chromatynowych w regulacji transkrypcji genow
Zesp6t: prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski, dr Jan Brzeski, mgr Tomasz Calikowski,
mgr Tomasz Sarnowski, mgr Katarzyna Olczak, technik Beata Kilianczyk ~

1. Zidentyfikowano w Arabidopsis thaliana gen BSH bedacy homologiem drozdzowego genu SNFS,
kodujacego kluczowy element wielo-biatkowego komplesu SWI/SNF  zdolnego do remodelowania
chromatyny. Oczyszczono z Arabidopsis natywny wielo-biatkowy kompleks zawierajacy BSH. Wykazano,
ze BSH oddziatuje z biatkiem odpowiedzialnym za utrzymanie stanu metylacji DNA oraz z fragmentem
retrotransposonowego polibiatka odpowiadajacym integrazie.

2. Zidentyfikowano komplet wariantéw sekwencyjnych (H1A do HIF) histonu Hl w tytoniu.
Skonstruowano rosliny transgeniczne, w ktorych obnizono do 25% dwa gtéwne warianty H1A i HIB (za
pomoca technologii antysensu). W ro$linach tych nastapit kompensacyjny wzrost ilosci wariantéw
pobocznych HIC do HIF. Rosliny ze zmienionym profilem wariantéw sekwencyjnych H1 wykazywaly
niemal 100% meska sterylnos¢ spowodowang zakidceniem w procesie réznicowania ziaren pytku. Analiza
ekspresji gendw rozwojowych i analiza ultrastrukturalna wskazuja, ze przyczyna fenotypu moga by¢
zaburzenia w parowaniu i rozchodzeniu sie chromosoméw homologicznych w trakcie mejozy

Najwazniejsze wynik badawczy

1. Wykazanie, ze w rodlinach wystgpuja co najmniej dwie klasy komplekséw remodelujacych chromatyne,
ktére petnig prawdopodobnie wazna role w metylacji DNA oraz w procesach integracji/rekombinacji
DNA.

2. Wykazanie, ze histony typu H1 sa niezbedne do prawidtowego przebiegu meskiej mejozy i réznicowania
gamet megskich u roslin.

PUBLIKACIJE: 3389, 3423, 3430, 120/N

Temat 35. Ekspresja genéw bakteryjnych w roslinach
Zespot: dr hab. Acnieszka Sirko, mgr Robert Brodzik, mgr Anna Blaszczyk, mgr Frantz Liszewska

Badania zespotu koncentrowaty si¢ wokot dwdch projektow badawczych:

1. Gtéwne cele projektu nr 1 to wyprodukowanie w roslinach wybranych biatek bakterii Helicobacter
pylori. Roéliny produkujgce antygeny tej bakterii moglyby zosta¢ uzyte jako uodparniajaca lub lecznicza
szczepionka przeciwko H.pylori. Prace, ktére byty kontynuacja poprzednio rozpoczgtych doswiadczen,
polegaly gléwnie na sprawdzaniu stabilnosci ekspresji transgenéw wred i wreB w potomstwie
transgenicznych roélin tytoniu (pokoleniach T1 i T2), przygotowaniu odpowiedniej ilo$ci materiatu



roslinnego (transgenicznego kalusa marchwi zawierajacego biatko UreB H. pyloriy do badan
immunologicznych na myszach laboratoryjnych. Wstepne testy pozwolily ustalié sposéb podania materialu
zwierzgtom ale nie uzyskano zdecydowanej odpowiedzi co do skutecznosci badanego materiatu jako
potencjalnej szczepionki przeciwko H. pylori. Dalsze do$wiadczenia immunologiczne beda
przeprowadzane we wspolpracy z Prof. Hilarym Koprowskim, Biotechnology Foundation Laboratories,
Thomas Jefferson University, Filadelfia, USA.

2. Gtéwnym celem projektu nr 2 byta manipulacja metabolizmu biosyntezy cysteiny w roslinach tytoniu
poprzez ekspresje bakteryjnych genéw cys£ i cysK. Dostgpnoéé cysteiny wydaje si¢ byé waznym
czynnikiem limitujacym ilo$¢ produkowanego przez rodliny glutationu, ktdry uwazany jest za istotny
regulator potencjatu redoks w komoérce. Zawartos¢ tego zwiazku w roslinach oraz kontrola jego stopnia
utlenienia decyduja o opornosci na stresy §rodowiskowe. Geny cysE i cysK kodujg enzymy kolejnych
etapow biosyntezy cysteiny w komorce bakteryjnej. Etapy te sa identyczne w bakteriach i roslinach. W
roslinach tytoniu produkujacych bakteryjny SAT (produkt genu cysE) stwierdzono podniesiony poziom
cysteiny i glutationu oraz zwigkszong oporno$é ro$lin na stres oksydacyjny. Analiza roslin produkujacych
bakteryjny OAS-TL (produkt genu cysK) nie zostata jeszcze przeprowadzona do konca i efekty
modyfikacji nie sg jeszcze znane.

Najwazniejszy wynik badawczy

1. Uzyskanie materiatu roslinnego zawierajacego wybrane biatka H. pylori w ilosciach wystarczajacych do

badan immunologicznych na zwierzetach laboratoryjnych.

2. Uzyskanie transgenicznego tytoniu z ekspresja bakteryjnych gendw cysE i cysK.

PUBLIKACIJE: 3448, 116/N, 127/N.

Temat 36. Metody informatyczne w biologii molekularnej ,
Zespot: doc.dr. Piotr Zielenkiewicz, mgr Szymon Kaczanowski, dr Piotr Pawtowski

Kontynuowano prace nad projektowaniem sekwencji biatkowych posiadajacych zadana strukture.

Algorytm do projektowania sekwencji zostal udoskonalony przez —wprowadzenie nowego
sktadnika opisujacego dopasowanie objetosci aminokwaséw w projektowanej strukturze. Udoskonalenie to
testowano projektujac sekwencje majace strukture barnazy. Przetestowano mozliwoéé tworzenia tablic
podobiefistw w oparciu o zaprojektowane sekwencje. 7

Przetestowano mozliwos¢ szukania sekwencji strukturalnie homologicznych do zaprojektowanych
selowencji wykorzystujac metody blast i profilesearch.
Ponadto modelowano struktury komplekséw biatek wiazacych motyw TATA z DNA u archeondw.

Rozpoczeto prace nad modelowaniem szlakéw metabolicznych Saccharomyces cerevisiae.
PUBLIKACIJE: 3384

Temat 37. Mechanizmy kontrolujace proces patogenezy komorek roélinnych
Zespol: doc. dr hab. Jacek Hennig, dr D. Konopka, dr Magdalena Krzymowska (do 01-05),
mgr Andrzej Talarczyk, mgr Marek Koter, mgr A. Drobek, mgr A. Maassen (0d.01-10)

Zaobserwowali$my, Ze nastrzykniecie lidci ziemniaka Solanum tuberosum odm. Desiree zawiesing
bakterii Pseudomonas syringae pv. maculicola M2 powoduje szybka (okoto 6 godzinach od momentu
podania bakterii) odpowiedZ nekrotyczna majaca znamiona reakcji nadwrazliwosci (HR). Podobnej reakcji
nekrotycznej nie obserwowaliSmy natomiast gdy liScie rodlin traktowane byly zawiesing (nie
chorobotwérezych) szezepdw bakterii Escherichia coli K12. Jest to szczeg6lnie interesujace, poniewaz
bakterie z rodziny Pseudomonas znane sa jako czynniki wywotujace infekcje roslin z rodziny krzyzowych
podczas gdy rosliny ziemniaka a wiec z rodziny psiankowatych nie sa ,,gospodarzami” dla tych bakterii.
Pomimo udokumentowanych danych opisujacych reakcje HR w oddziatywaniach patogen-roslina w
ukfadzie ,,non-host” brak jest informacji jesli chodzi o rodzine Solanaceae i P. syringae. Interesujacym
bylo zatem stwierdzenie, czy obserwowana u ziemniaka reakcja nekrotyczna dotyczy innych
przedstawicieli Solanaceae. InfekowaliSmy zatem rosliny Solanum nigrum, S. bulbocastanum S.
brevidence oraz inne odmiany S. fuberosum (Bzura, Irga, Ibis) oraz tyton (V. tabacum). We wszystkich
przypadkach stwierdziliémy, ze reakcji nekrotycznej towarzyszy indukcja ekspresja genéw z rodziny
Pathogenesis Related (PR). Dodatkowo u roslin w ktérych w wyniku infekcji P. syringae wystapila
odpowiedz nekrotyczna zaobserwowaliémy znaczacy wzrost wewnatrzkomdrkowej syntezy kwasu
salicylowego (SA) oraz zwigkszong produkcje reaktywnych form tlenu, w tym nadtlenku wodoru (H,0,).



W chwili obecnej nie mamy jeszcze ostatecznych dowodéw, ze indukcja genéw PR po infekeji P. syringae
jest zalezna od syntezy SA, a wiec tak jak to ma np. miejsce np. po infekeji roélin tytoniu wirusem TMV.
Sprawdzi¢ to bedziemy mogli wstrzykujac P. syringae, do transgenicznych roslin tytoniu, zawierajacych
bakteryjny gen nahG. Roéliny z aktywnym genem NahG, po zakazeniu zdolne sa do gromadzenia jedynie
minimalnych ilosci SA 1 stabej indukcje gendéw PR i w konsekwencji wykazuja znacznie ostrzejsze
symptomy chorobowe po infekcji TMV. Cickawym bedzie czy podobna zalezno$¢ obserwowaé bedziemy
po zakazeniu ich P. syrigae?

Najwazniejszy wynik badawczy

Stwierdzili$my, ze indukcja gendéw nalezacych do rodziny PR (ang. Pathogenesis Related) koreluje si¢ z
indukeja syntezy H,O, i kwasu salicylowego, w odpowiedzi typu ,,non-host”, roslin ziemniaka (S.
tuberosum) po infekcji bakteriami P. syringae pv. Maculicola.

PUBLIKACIJE: 3396, 3409,1238/A, 1259/A, 1293/A

Temat 38 Funkcjonalna analiza otwartych ramek odczytu z Saccharomyces cerevisiae
Zespol: dr Bozenna Rempota, prof. Magdalena Fikus

Dwie homologiczne otwarte ramki odczytu z Saccharomyces cerevisiae o nieznanej funkcji,

YIL153w/RRDI i YPL152w/RRD2, potencjalnie koduja polipeptydy wykazujace znaczace podobienstwo
do pochodzacego z komérek ssaczych polipeptydu PTPA (phosphotyrosy! phosphatase activator). PTPA
jest biatkowym czynnikiem stymulujacym aktywno$¢ fosfatazy tyrozylowej, wykazywanej przez
serynowo/treoninowg fosfataz¢ PP2A.
Wezesniej przeprowadzone badania wykazaly, ze geny RRD petlnia w komdrce istotng funkcje.
Zasugerowano, ze letalno$¢ podwoéjnej mutantcji rrdl/,2A w standardowych warunkach hodowli
spowodowana jest defektem w budowie prawidtowej $ciany komorkowej. Ponadto wykazano, ze Rrdlp i
Rrd2p oddziatuja z drozdzowymi kaskadami kinaz: HOG1 i SLT2/MPK1.

Wychodzac ze znajomos$ci homologii biatek Rrd i ludzkiego PTPA, modyfikujacego in vivo
aktywno$¢ fosfatazy PP2A, badano interakcj¢ pomiedzy genami RRD i PPH22 oraz PPH21, kodujacymi
dwie homologiczne drozdzowe podjednostki katalityczne fosfatazy PP2A. Inaktywacja genu PPH22 nie
wplywa na zywotnos¢ i fenotypy mutantow rrdl,2A, natomiast nadekspresja genu PPH22 czgéciowo znosi
efekt letalny podwojnej mutacji, sugerujac interakcje pomigedzy genami RRD i fosfatazag PP2A. Podobnego
efektu nie zaobserwowano dla genu PPH2].

Badajac regulacje ekspresji genéw RRD w zalezno$ci od réznorodnych warunkow sSrodowiskowych
(metoda oznaczania poziomu aktywnosci B-galaktozydazy, dolaczonej do sekwencji promotorowych
genow) ustalono, Ze przy podwyzszonym cisnieniu osmotycznym oraz w obecnosci jonéw wapnia
podwyzsza sie ekspresja genu B-galaktozydazy, co sugeruje istnienie mechanizméw regulujacych poziom
Rrd1p w komorce. Badane warunki nie wplywajg na ekspresj¢ kontrolowana przez promotor genu RRD2.
Mikroskopowe badanie morfologii komérek rrdIA oraz rrd2A specyficznie barwionych falloidyng oraz
calcofluor white sugeruja, ze geny RRD nie wplywajq na procesy zwigzane z dystrybucja aktyny w trakcie
paczkowania oraz na rozktad chityny w $cianie komérkowej drozdzy.

PUBLIKACIJE: 3437, 3429, 129/N

-

Temat 39. Badane polimorfizmu mitochondrialnego DNA w populacji polskiej
Zesp6t: prof dr hab. Ewa Bartnik, mgr Katarzyna Mroczek, dr Aleksandra Dmochowska

Przebadano mitochondrialny DNA od tacznie 192 niespokrewnionych os6b pod katem
polimorfizmow 2 enzymdw restrykcyjnych — BamHI (stwierdzono 4 warianty) i Hpall (stwierdzono 2
warianty). Jeden z wariantéw Hpal wystepujacy u 2% przebadanych oséb uchodzi za wariant
mongoloidalny. Stwierdzono, ze istnieje 6 réznych morfotypéw mitochondrialnego DNA — u 162 oséb
(84,4%) wystepuje morfotyp 2.1 (Hpal — wariant 2, BamHI — wariant 1), u 20 oséb (10,4%) morfotyp 2.3,
u6(3,1%)-2.2,u2 (1,1%) - 1.1,u 1 (0,5%) 1.1,iu 1 (0,5%)-2.4.

Najwazniejszy wynik badawczy

Przebadanie w sumie prawie 200 prébek DNA mitochondrialnego daje juz stosunkowo niezly przeglad
polimorfizmow DNA dla prébki populacji polskiej.

PUBLIKACIE: 3376, 3381, 144/N, 145/N
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Temat 41. Oksydacyjne uszkodzenia DNA
Zespot: dr Barbara Tudek, dr Jarostaw Ciesla, dr Maria-Anna Graziewicz, mgr Elzbieta Speina, mgr Pawel
Kowalczyk, mgr Tomasz Obtutowicz

Wiele zmodyfikowanych zasad DNA moze ulega¢ wtérnym przeksztatceniom z wytworzeniem
pochodnych o odmiennych wiasciwosciach kodujacych, eliminowanych z DNA przez rézne enzymy
naprawcze. 1,N'-Etenoadenina (eA) jest przyktadem mutagennej pochodnej, ktorej pierscien pirymidynowy
w warunkach fizjologicznych powoli ulega fragmentacji z wytworzeniem PB-4-amino-5-(imidazol-2-
ylimidazolu (zwiazku B) o 10-krotnie wyzszej aktywnogci mutagennej dla £.coli niz gA. Rozpad ten ulega
przyspieszeniu w warunkach alkalicznych, ale ani kinetyka przeksztatcen, ani naprawa produktéw nie jest
znana. W zespole prof. Ku$mierka stwierdzono, ze etenodeoksyadenozyna w pH 12,00 ulega
przeksztatceniu w 3 produkty: eA—B—>C—sD, przy czym jedynie pierwszy etap jest zalezny od pH. My
wykazaliSmy, ze rozpad €A, sledzony jako zanik fluorescencii, nastgpuje  rowniez w
oligodeoksynukleotydzie, ale szybkos¢ przemiany eA—B jest 10-krotnie nizsza niz w deoksynukleozydzie.
eA jest wycinana z DNA przez glikozylaze 3-metyloadeniny, ale enzym ten jest nieaktywny wobec
produktdow jej rozpadu. Wstepne wyniki oparte na kinetyce przeksztalcen eA w nukleozydzie i polimerze
sugeruja, ze zwiazek B jest naprawiany przez biatko Fpg, a zwiazek C przez endonukleaze 111 z E.coli.
Kontynuowano badania nad powstawaniem Fapy-7-metyloadeniny, uszkodzenia ktére w komérkach E.coli
Jest Zrodtem SOS-zaleznych mutacji A—>G. Stwierdzono, ze Fapy-7MeAde, podobnie jak Fapy-7MeGua,
wystgpuje w 2 formach rotamerycznych, ktore mozna rozdzieli¢ za pomoca HPLC. Otwieranie pierscienia
imidazolowego 7MeAde w poliA i polidA zachodzi réwniez w $rodowisku obojetnym, a poétokres rozpadu
TMeAde w poliA wynosi 24 godz. Wstepne dane sugeruja, ze Fapy-7MeAde jest naprawiana przez biatko
Fpg z E.coli, (ale nie przez endonukleaze III), jednak z ok. 10-krotnie nizsza wydajnoscia niz Fapy-
TMeGua. '

, Kontynuowano badania nad inhibitorami enzyméw naprawy DNA. Stwierdzono, ze pirolizat
tryptofanu, Trp —P-1 zmieniajacy 1I-rzedows strukture DNA hamuje aktywnos$¢ glikozylaz DNA: oprécz
biatka Fpg réwniez glikozylaz 3-metyloadeniny: bakteryjnych TagA i AIkA oraz ludzkiej ANPG.
Najsilniej hamowane bylo biatko AlkA (Iso<1 puM), stabiej TagA (Isp=50 puM), ANPG (I50=80 uM),
najstabiej Fpg (Is¢=150 pM).

Najwazniejszy wynik badawczy

Znaleziono enzymy naprawcze dla produktéw rozpadu sA w DNA.

PUBLIKACIJE: 3391, 3419, 3426, 3432, 1237/A, 1263/A, 1264/A, 1265/A, 1279/A, 125/N, 138/N

Temat 42. Mutacje indukowane i adaptacyjne
Zespot: dr hab. Elzbieta Grzesiuk, prof. dr hab. Celina Janion, dr Anna Wéjcik, mgr Anetta Nowosielska,
mgr Agnieszka Gozdek

W kregu zainteresowaf nadal pozostaty mutacje adaptacyjne, ktére powstajg w warunkach

glodzenia na podfozu selekcyjnym i zachodza w tym genie, ktory podlega selekeji. W doswiadczeniach
postuzono si¢ nowa, oryginalnie odkryta przez autoréw metoda polegajaca na badaniu rewersji do
prototrofii argE3—Arg’ auksotroficznego szczepu E.coli argkE3 AB1157. Do odréznienia adaptacyjnych
rewertantéw Arg" od mutantéw zaleznych od wzrostu postuzono si¢ metoda replik ptytkowych. Metoda ta
Jest szczegdlnie przydatna w odréznianiu zaleznych od wzrostu mutantow wolnorosnacych od mutantdéw
adaptacyjnych.
Kontynuowano badanie zjawiska MFD [obnizenia czesto$ci mutacji w warunkach glodzenia] w bakteriach
E.coliAB1157 traktowanych MMS. Okazato sig, ze zjawisko naprawy uszkodzen indukowanych MMS w
warunkach glodzenia jest rézne od zjawiska MFD opisanego dla uszkodzen indukowanych UV, a
mianowicie, nie jest ono bezposrednio zalezne od biatka UvrA, zalezy od obecnosci glikozylazy AlkA iw
mniejszym stopniu od TagA, w naprawie tej przypuszczalnie biora udzial biatka UmuD’C. Analizujac
poziomy rewertantéw Arg’ w szczepach AB1157 z mutacjami w genach uvrd, alkA i tagd oraz wrazliwosé
plazmidowego DNA na biatka Fpg, Nth i Tag wykazano, ze powstajace po dzialaniu MMS 7meG, ktére do
tej] pory uwazano za uszkodzenie nieszkodliwe dla komérki, w okreslonych warunkach [brak
funkcjonalnego AlkA] jest wycinane z DNA, co prowadzi do powstania miejsc AP, indukcji SOS i
podwyzszonej mutagenezy. ‘

Zakonczono etap prac, w ktérych pokazano, ze obecnosé transpozonéw Tn5 i Tnl0 powoduje
zwigkszenie wrazliwosci bakterii i obnizenie poziomu mutagenezy indukowanej UV. Stwierdzono, ze
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efekty sa niezalezne od miejsca insercji transpozondw, nie wynikaja z przypadkowo przemieszczajacych
sig sekwencji z chromosomu bakterii dawcy, nie sa zwiazane z uszkodzeniem systemow naprawy DNA,
nie podlegaja supres]i przez mutacje suld [brak inhibitoréw podziatéw komorkowychi.

Najwazniejszy wynik badawczy

1. Nowa metoda dla badania mutacji adaptacyjnych.

2. Odkrycie, ze gtdwna modyfikacja, ktéra powstaje po dziataniu MMS, 7TmeG, a ktérg dotychczas
uwazano za obojetng dla komérki, w warunkach braku funkcjonainej glikozylazy AlkA powoduje indukcje
systemu SOS i podwyzszong mutageneze.

PUBLIKACIJE: 3371, 3431, 3433, 1233/A, 1234/A, 1235/A, 1236/A, 1237/A, 1262/A, 126/N, 141/N,
143/N

Temat 43. Biologia plazmidu RK2 z grupy IncP Escherichia coli
Zespot: doc. dr hab. Grazvna Jagura-Burdzy, mgr Malgorzata Adamczyk, mgr Aneta Balcerzyk, mgr
Krzysztof Lasocki, Maciej Lukaszewicz, Michat Jonczyk

Plazmidy IncP charakteryzuja si¢ unikalnym, wielopoziomowym systemem regulacyjnym
koordynujacym wszystkie procesy zyciowe plazmidéw. Sposrod tzw ,,globalnych” represoréw para biatek
KorB i IncC jest najbardziej interesujaca. Wigzac sie do 12 miejsc operatorowych w genomie plazmidu
RK2 (IncPw) represor KorB (258aa) reguluje procesy wegetatywnej replikacji, transferu koniugacyjnego
oraz wraz z IncC uczestniczy w aktywnym rozdziale kopii plazmidu do komoérek potomnych (KorB nalezy
do rodziny ParB a IncC —ParA bialek podzialowych plazmidéw i chromosoméw). Metodami in vivo
(uzycie fuzji operonowych) i in vitro (,cross-linking” z oczyszczonymi biatkami typu dzikiego i
mutantami, zele retardacyjne) wykazano, ze C-koniec KorB jest niezbedny do dimeryzacji a dimeryzacja
jest warunkiem dziatania represora na dystans (klasa II operatoréw- Op w odleglosci 100-180nt od #sp).
KorB z delecjg 100aa z C-konca petni role represora operonéw, w ktérych Og poprzedza sekwencje —35
(klasa 1 Og). IncC poteguje represie KorB in vivo i zwieksza powinowactwo KorB do DNA in vitro.
Dzieki uzyciu drozdzowego systemu dwuhybrydowego wykazano bezposrednie oddziatywania KorB z
IncC in vivo. Zdefiniowano domene (59aa) w KorB odpowiedzialng za te interakcje. Wyniki zostaty
opublikowane w dwoch pracach, trzecia przygotowywana jest do druku. Drugi kierunek badan nad
plazmidami IncP dotyczy roli biatka plazmidowego KfrA w stabilnym dziedziczeniu plazmidéw. To o-
helikalne bialko, podobne do eukariotycznych miozyn/kinezyn, zostato oczyszczone i badane sa jego
wilasciwosci. Definiowane sa domeny funkcjonalne. Przy wykorzystaniu ,,reverse genetics” konstruowane
sq mutanty kfr4 plazmidu R751 (IncPB).

Najwazniejszy wynik badawczy

1. Dalsze dowody na udziat biatek podziatowych w koordynacji wszystkich proceséw zyciowych
plazmidéw IncP.

2. Zdefiniowanie domen funkcjonalnych biatka regulatorowego KorB.

3. Wykazanie udziatu IncC w potegowaniu represji /wiazania do DNA przez KorB.
PUBLIKACIJE: 3387, 3390

Temat 45. Regulacje biosyntezy pochodnych kwasu mewalonowego w drozdzach Saccharomyces
cerevisiae
dr hab. Anna Szkopinska

Stwierono, ze 6-krotne podwyzszenie aktywnosei syntazy FPP nie zmienito znaczaco aktywnosci
redutktazy HMG-CoA. Dysrupcja w genie SOS w drozdzach hodowanych w obecnosci ergosterolu
spowodowata poréwnywalng inhibicje aktywnos$ci reduktazy HMG-CoA i syntazy FPP. Natomiast szczep
z dysrupcja w genie SQS hodowany w nieobecnosci ergosterolu wykazywat 10-krotnie wyzsza aktywnos¢
syntazy FPP i praktycznie nie zmieniong aktywnos¢ reduktazy HMG-CoA. Wynik ten dowodzi, ze syntaza
difosforanu farnezylu niezaleznie od reduktazy HMG-CoA reguluje biosynteze produktéw szlaku kwasu
mewalonowego. Uzyskane wyniki przedstawione sg w publikacji (BBRC - w druku).

PUBLIKACIJIE: 1294/A
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PRACOWNIA SEKWENCJONOWANIA DNA I SYNTEZY OLIGONUKLEOTYDOW

W ramach dziatalnodci ustugowej zsyntetyzowano 643 oligonukleotydy oraz zsekwencjonowano
na aparacie ALF 148 matryc DNA | co przy sredniej dtugosci odezytu 350 bp daje 51 800 par zasad.

Syntezy oligonukleotydéw i sekwencjonowanie matryc wykonano dla nastepujacych zakladéw

IBB:
| 1. Zaktad Genetyki 94 matryce 106 oligonukleotydow
| 2. Zaktad Biochemi Drobnoustrojéow 109 oligonukleotydow
| 3. Zaklad Biosyntezy Biatka 20 oligonukleotydow
4. Zakiad Biochemii Roglin 62 oligonukleotydow
Li Zaktad Biochemii Lipidow 20 matryc 45 oligonukleotydow
| 6. Zakiad Biologji Molekularnej 64 oligonukleotydow |
7. Zaktad Genetyki UW 10 matryc 61 oligonukleotyddw
'8. Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA 4 matryce 12 oligonukleotydéw
9. Pracownia Biologii Molekularnej Roslin UW 20 matryc 15 oligonukleotydow
10. Pracownia Sekwencjonowania DNA 75 oligonukleotydéw
i Syntezy Oligonukleotydéw
11. Zaktad Biofizyki 52 oligonukleotydy [
[ 12.NMR ]

3 oligonukleotydy

Ponadto na aparacie do sekwenc;

przy Sredniej dtugosei odezytu 650 bp daje 659 750

onowania ABI 310 zsekwencjonowano 1015 matryc DNA, co

par zasad.

Sekwencjonowania matryc wykonano dla nastepujacych zaktadéw IBB:

EZaldad Genetyki

| 320 matryc |

| 2. Zaktad Biochemii Drobnoustrojéw

103 matryce

3. Zaklad Biosyntezy Biatka

136 matryc

| 4. Zaklad Biochemii Roslin

72 matryce

| 5. Zakfad Biochemii Lipidow

35 matryc

6. Zaktad Biologii Molekularnej

25 matryc

7. Zaktad Genetyki UW

4] matryc

8. Pracownia Mf}tagenezy i Reperacji DNA

37 matryc

79 matryc

9. Pracownia Biologii Molekularnej
r 10. Pracownia Sekwencjonowania DNA
| i Syntezy Oligonukleotycic')_w

100 matryc

| 11. Zaktad Biofizyki

64 matryce

{12.NMR

| 3 matryce ]

Dodatkowo w ramach uruchamiania now
zsekwencjonowano

ych aparatéw do sekwencjonowania DNA ABI 377

122 matryce dla nastepujacych zaktadéw IBB :

_liakfad Génetyki

40 matryc

2. Zaktad Biochemii DfobnOLlstro_j(S—w

4 matryce

3. Zaklad Biosyntezy Biatka

18 matryc

4. Zaktad Biochemii Roslin

37 matryc

'5. Zaklad Genetyki UW

11 mairyc

T_Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA

1 matryca

7. Pracownia Sekwencjonowania DNA
i Syntezy Oligonukleotydow

7 matryc

8. Zaklad Bioﬁ_zyki

| 4 matryce
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Oprocz zamdwien z Instytutu Biochemii i Biofizyki zrealizowane zostaly zandwienia
zleceniodawcow spoza Instytutu :

o
o]

1. Instytut Sadownictwa

i Kwiaciarstwa (Skierniewice)

8 matryc

[\

. Akademia Medyczna (Warszawa) 24 matryce

2 oligonukleotydy

3. Akademia Rolnicza ( Krakow) 2 matryce |
4. Zaklad Parazytologii SGGW (Warszawa ) | 2 oligonukleotydy
5. Instytut Biologii Doswiadczalnej 6 matryc '
| 6. Uniwersytet w Poznaniu 14 matryc o
7. Uniwersytet Gdanski 24 matryce 4 oligonukleotydy
8. Instytut Biologii Molekularnej UJ 2 oligonukleotydy
9. Zaktad Morfogenezy UW 2 oligonukleotydy
10. Instytut Mikrobiologii Wydziat Biologii UW 11 matryc 7 oligonukleotyddéw
| 11. Instytut Botaniki UW , 79 matryc
12. EURx (Gdansk) 21 matryc

SRODOWISKOWE LABORATORIUM NMR

(temat 44)

Zespot: prof. dr hab. Andrze] Bierzvnski, doc. dr hab. Andrzej Ejchart, dr Jacek Wojcik,
dr Beata Toczytowska (1/4 etatu); doktoranci: mgr Maciej Maciejczyk, mgr Marta Sidor,

mgr [gor Zukow

Zgodnie ze swymi zadaniami statutowymi Laboratorium wykonywato pomiary widm MRJ dla
szeregu laboratoriow. Wykorzystanie przyrzadu przedstawia sig nastgpujaco:

Kierownik projektu Instytucja Czas pracy
przyrzadu

1. prof. K. Rolka Wydziat Chemii, Uniwersytet Gdanski 60 h

2. prof. -G.PK_ilp_X‘deZG—WSki_ o Wydziat Chemii, Uniwersytet Gdanski ' 130h

3. doc. A. Gamian Instytut Immunologii, Wroctaw 40 h

4. prof. J. Otlewski | U.Wroctawski, Inst. Bioch. i Biol. Molekularne; - 300h |
S.dr W. Bal U. Wroctawski, Wydziat Chemii 72 h _

6. dr hab. H. Dodziuk IChO PAN, Warszawa 10h
7. prof. J. Izdebski 'UW, Wydziat Chemii 420 h

‘8. prof. R. Stolarski UW, Instytut Fizyki Do$wiadczalnej 25h il
9. prof. A. Gryff-Keller Politechnika Warszawska, Wydzial Chemii 110 h

10. prof. Z. Czerniecki | Klinika Neurochirurgii AM, Warszawa 300h
11. prof. 1. Oszczapowicz Instytut Antybiotykdw, Warszawa 40h
12. prof. K. Kamienska-Trela IChO PAN, Warszawa 220h |
13, prof. J. Ku$mierek ~ | IBB PAN, Zaktad Biologii Molekularnej 6h

' 14.dr B. Tudek | IBB PAN, Zaklad Biologii Molekularnej 210h |
15. dr J. Poznanski IBB PAN, Zaktad Biofizyki 1 150h
16. dr M. Dadlez IBB PAN, Zaktad Biofizyki . 20h
17. Szkolenia | 80h
Ushugi-zlecenia razem 2233 h
Prace wlasne | 5320 b
Razem | 7553h
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Awaria sprgzarek i1 konieczno$¢ przeprowadzenia ich gruntownego remontu spowodowala w
okresie letnim szesciotygodniowa przerwe w pracy przyrzadu. Poza tym aparat pracowal $rednio 23
godziny na dobe. Pozostaly czas byt wykorzystany na konserwacje.

Zgodnie z umowami zawartymi uprzednio z Instytutem Medycyny Doswiadczalnej i Klinicznej
PAN oraz z Instytutem Biocybernetyki i Inzynierii Biomedycznej PAN Laboratorium uzyskalo od wyzej
wymxemonych instytucji tacznie sume 120 000 z! i na poczatku roku 1999 zakupito dwie sondy potrojna
"M/ C/PN, 8 mm oraz szerokopasmowa, pozwalajaca na pomiary rezonansu jader fosforu *'P. Dzigki temu
w znacznym stopniu wzrosty mozliwosci pomiarowe Laboratorium.

Prace wlasne:

Przeprowadzono pomiary przesunieé temperaturowych protonéw amidowych w biatku CMTI i
jego mutancie M8-—L. Tym samym zakonczono poréwnawcze badania struktury obu biatek. Zmutowane
bialko znakowane izotopem N wyprodukowano w bakteriach E. coli i rozpoczgto badania jego dynamiki
strukturalne] metoda NMR | metodami teoretycznymi. Kontynuowano badania struktury i dynamiki
stxukturalneJ peptydéw wiazacych jony wapnia. Wyprodukowano biatko S100A1 znakowane izotopami
PN i C i zmierzono jego widma trojwymiarowe, ktdre saq obecnie analizowane. Celem tej pracy jest
osiagniecie peinego przypisania sygnatow w widmie protonowym biatka.

We wspdlpracy z Wydziatem Anestezjologii i Intensywnej Terapii Akademii Medycznej w
Warszawie kontynuowano badania NMR piynu mézgowo-rdzeniowego majace na celu opracowanie metod
diagnostyki choréb mézgu (dr Beata Toczylowska). Ponadto, w ramach wspélpracy, pracownicy
Laboratorium brali merytoryczny udziat w nastepujacych badaniach:

Doc. Andrzej Ejchart:

1) Badania dynamiki mutantéw biatka BPTI - kierownik dr. M. Dadlez,

Zaktad Biofizyki IBB

2) Badania dynamiki antybiotykéw antracyklinowych - kierownik prof. [. Oszczapowicz, Instytut
Biotechnologii i Antybiotykéw, Warszawa ~

3) Badania struktury liposacharydéw bakteryjnych - kierownik doc. A. Gamian, Instytut Immunologii i
Terapii Do§wiadczalnej, Wroctaw

Dr Jacek Wojcik

4) Badania konformacji cyklicznych analogdéw enkefalin - kierownik prof. J. Izdebski, Wydziat Chemii
Uniwersytetu Warszawskiego

5) Analiza sprzezen spinowo-spinowych - kierownik prof. K. Kamieniska-Trela, IChO PAN

Dr Jacek Wéjcik, mgr Igor Zukow

6) Badania konformacji analogdw wazopresyny - kierownik prof. J. Ciarkowski, Wydziat Chemii
Uniwersytet Gdanski

Dr Jacek Wéjcik, mgr [gor Zukow, mgr Maciej Maciejczyk

7) Badania konformacji fragmentéw ludzkiej protaminy HP2 - kierownik doc. W. Bal, Wydziat Chemil
Uniwersytetu Wroctawskiego

Mgr Igor Zukow

8) ldentyfikacja fotoproduktéw lecytyny - kierownik dr hab. Z. Zargbska, Zaktad Biologii Molekularnej
IBB

Dziatalnos$¢ dydaktyczna:

W okresie sprawozdawczym odbyto sie 27 seminariéw poswigconych metodom magnetycznego
rezonansu jadrowego oraz wilasciwosciom konformacyjnym biatek i peptyddw, ktore prowadzili
pracownicy Laboratorium i zaproszeni specjalisci z osrodkéw krajowych i zagranicznych.

Trzy osoby przeszkolono w zakresie obstugi przyrzadu. Ponadto dwie doktorantki z Wydziatu
Chemii Uniwersytetu Gdanskiego odbyly trzymiesieczne szkolenia, czterech studentéw z Wydziatu Fizyki
UW (3 osoby) i z Wydzialu Chemii Politechniki Warszawskiej (jedna osoba) odbyto jednomiesieczne
szkolenia w zakresie technik pomiarowych i interpretacji widm NMR w ramach pracowni magisterskie;.
Jedna doktorantka z Wydziatu Fizyki UW przechodzi obecnie szkolenie w zakresie wyznaczania struktury
biatek | peptydéw na podstawie widm NMR. Dwie magistrantki z Wydziatu Fizyki Uniwersytetu
Warszawskiego ukonczyly prace magisterskie, ktérych tematem byfo badanie metodami NMR konformacji
1 dynamiki peptydow.

PUBLIKACIJE: 3378, 3379, 3388, 3414, 3415, 3416, 1222/A, 1223/A, 1230/A, 1239/A, 1310/A, 1323/A,
1324/A, 149/N, 154/N



SZKOLA BIOLOGII MOLEKULARNEJ/STUDIUM DOKTORANCKIE
(temat 31)

Kierownictwo Studium: prof. dr hab. Grazyna Palamarczyk-Kierownik, prof. dr hab. Joanna Rytka, prof.
dr hab. Andrzej Jerzmanowski

SBM/Studia doktorancke liczy 97 oséb w tym na studiach doktoranckich 71.

21 doktorantéw rozpoczgto, 1-go pazdziernika, czwarty rok studidéw, natomiast 17 oséb przyjeto w roku
biezacym na rok pierwszy.

Stopien doktora otrzymato w 1999 r. 7 0séb.

Dziatalno$¢ dydaktyczna

W okresie listopad-kwiecien 1998/1999 odbyt sie 30 godz. cykl wykiadow dotyczacych Genomiki.
Cykl ten, opracowany przez dr Matgorzate Lobocka, obejmowat nastepujace tematy: Wspotczesne metody
sekwencjonowania genomdw; Skiadanie i analiza sekwencii genomowych, Metody przewidywanie funkeji
gendw; Genomy plazmidéw i bakteriofagéw, Genomika bakterii i archeonéw: Genom drozdzy;
Organizacja . chromatyny u organizméw eukariotycznych; Sekwencje repetytywne w genomach
eukariotycznych; Genomy roélin wyzszych z wiaczeniem genoméw chloroplastowych; Genomy wirusow
eukariontéw oraz Genom ludzki.

Wykfadowcami byli pracownicy IBB PAN i UW a takze zaproszeni specjali§ci z zewnatrz.

Osiagni¢cia naukowe doktorantow

Trzydziestu trzech doktorantéw jest wspétautorami petnych prac naukowych opublikowanych w
roku 1999 oraz szedtdziesigciu pieciu przedstawito komunikaty Iub plakaty na zjazdach krajowych i
zagranicznych.

12-tu doktorantow (A. Biatkowska, A. Dobruk, A.Gatuszewska, D. Gawel, K. Grabifska,
P.Koprowski i P. Mieczkowski, P. Kowalczyk, A. Liwosz, M. Maliszewska Tkaczyk, A. Nowosielska, E.
Speina, K. Zdanowski) przedstawito projekty badawcze pisane wg wzorow projektéw grantowych KBN,
ktorych realizacja byta czgsciowo finansowana (po 4.000 zt na zakup odczynnikéw i drobnego sprzetu lub
sfinansowanie uczestnictwa w dowolnie wybranej konferencji naukowej) z funduszy SBM/Studium
doktoranckiego. Odbiorcéw grantéw obowiazywaé bedzie przedstawienie sprawozdania merytorycznego i
finansowego z wykorzystania przyznanych funduszy. Sprawozdanie to bedzie réwniez podstawa do
ewentualnego przedtuzenia grantu na rok nastepny.

Dziatalno$¢ dydaktyczna doktorantéw

Doktoranci koriczacy prace doktorskie, podobnie jak w latach poprzednich, prowadza zajecia
seminaryjne dla doktorantéw 1-szego i 2-giego roku. W listopadzie 1999 r. rozpoczeto cykl seminariéw na
temat: Regulacja podziatu komérkowego w drozdzach Saccharomyces cerevisiae, prowadzony przez Piotra
Mieczkowskiego.

Finanse

Fundusz SBM/Studium Doktoranckiego wyniést w roku 1999 100.000 zt.
W jego ramach finansowano czesciowo udzial doktorantdw w konferencjach miedzynarodowych
odbywajacych  si¢ za granica a takze w  calodci w konferencjach ~w  Polsce.
Warunkiem dofinansowania wyjazdu bylo otrzymanie czesciowego pokrycia kosztéw uczestnictwa w
konferencji z funduszy nie pochodzacych z IBB. '

Z funduszy SBM/Studium pokrywano réwniez koszty prowadzenia zaje¢ dydaktycznych dla
doktorantow.

Planujemy przeznaczenie  pozostatych funduszy (ok. 80.000 zh) dla tych doktorantéw,
ktorzy przedstawia projekty badawcze na rok 1999. Projekty te beda oceniane w ramach
konkursu projektéw zgtaszanych do konca stycznia 2000.
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POLSKO-FRANCUSKIE CENTRUM BIOTECHNOLOGII ROSLIN
(temat 40)

Dyrektor: prof. dr hab. Stanistaw Lewak

Zadaniem Polsko-Francuskiego Centrum Biotechnologii Ro$lin jest inicjowanie i koordynacja
badain w zakresie biologii i genetyki molekularnej, prowadzonych przez —naukowcow polskich i
francuskich. Srodki na ten cel przyznawane sa przez rzady.obu krajow.
W ramach dotacji otrzymanej z Komitetu Badan Naukowych, Centrum subwencjonowato w 1999 roku
realizacje nastepujacych programoéw badawczych w Polsce przy wspotpracy z placowkami francuskimi:

A. Kontynuacja programdw z roku 1998:

Anna Gora-Sochacka, Wojciech Podstolski (IBB) Dr Thierry Candresse, Badanie stabilnosci genetyczne]
wiroida wrzecionowatosci bulw ziemniaka (PSTVd). Analiza molekularna roslin transgenicznych
niosacych niepetne kopie ¢DNA PSTVd. — wspdlpraca ze Station de Pathologie Végétale, INRA w
Bordeaux.

Monika Géra, prof. Joanna Rytka, Dr Teresa Zotadek, Dr Anna Chelstowska, Ewa Grzybowska, Monika
Wysocka (IBB), Dr Rosine Labbe-Bois. Regulacja szlaku biosyntezy hemu w drozdzach Saccharomyces
cerevisiae: rola ferrochelatazy w wewnatrzkomérkowym transporcie hemu i zelaza; regulacja aktywnosci
dekarboksylazy uroporfirynogenu IIL. — wspétpraca z Institut J. Monod, CNRS, Université Paris VII.
Malgorzata Milner, Dr Andrzej Palucha (IBB), prof. Anne-Lise Haenni. Konstrukcja fuzji genowych
poliproteiny wirusa Y ziemniaka (PVY) z genami reporterowymi kodujacymi B-glukuronidazg (GUS)
oraz green fluorescent protein (GFP). — wspélpraca z Institut J. Monod, CNRS, Université Paris VIIL.

Dr Anna Przvkorska, Dr Elzbieta Kuligowska, Krzysztof Olczak (IBB), Dr Gerard Keith. Roslinne enzymy
nukleolityczne jako sondy strukturalne do badania struktury przestrzennej RNA i DNA. — wspolpraca z
Institut de Biologie Moleculaire et Cellulaire w Strasburgu.

Dr Bozenna Rempota (IBB), Michat Grzmil (UCMS Lublin). Funkcjonalna analiza ramek odczytu
YIL153w i YPL152w z S. cerevisiae potencjalnie kodujacych biatka o homologii do ludzkiego polipeptydu
PTPA (phosphotyrosyl phosphatase activator) — wspdtpraca z Centre de Génétique Moléculaire, CNRS w
Gif-sur-Yvette.

Prof. Joanna Rvtka, A. Biatkowska, R. Gromadka, R. Kucharczyk, Dr Anna Kurlandzka, A. Migdalski, I.
Smaczynska, B. Babifiska, M. Ostrowska (IBB), Analiza funkcjonalna nowoodkrytych ramek odczytu w
genomie drozdzy Saccharomyces cerevisiae. — wspdipraca z Centre de Génétique Moléculaire, CNRS w
Gif-sur-Yvette.

Dr Barbara Tudek, Dr Elzbieta Kraszewska, prof. Jarostaw Kuémierek, Ewa Borys, Maria Graziewicz
(IBB). Powstawanie i naprawa oksydacyjnych uszkodzen zasad i etenoadduktéw DNA w komorkach
ro§linnych i ludzkich. — wspétpraca z Institut Goustave Roussy w Villejuif i Centre International de
Recherche sur Je Cancer w Lyonie. ,

Dr Anna Szkopinska, dr Ewa Swiezewska, dr Danuta Ptochocka, Dorota Grabowska (IBB) i prof. Francis
Karst (IBMIG). Badanie regulacji dhigosci tancuchéw dolicholi u drozdzy z zastosowaniem metod
genetycznych i przestrzennego modelowania struktur biatek. — wspétpraca z Institut de Biologie
Moléculaire et d’Ingenierie Génétique w Poitiers.

Prof. Andrze] Jerzmanowski, Dr Marta Prymakowska-Bosak, Marcin Przewloka, Piotr KozZbial, Jacek
Lichota (IBER UW). Charakterystyka profilu transkrypcji i hydrodynamicznych wiasciwosci chromatyny
w roélinach transgenicznych tytoniu z obnizonym poziomem histonu HI1. — wspétpraca z Institut de
Biologie Moléculaire des Plantes, CNRS w Strasburgu.

Prof. Piotr Weolenski, dr Piotr Borsuk, dr Agnieszka Dzikowska, Joanna Empel. Anna Grzelak (ZG UW).
Genetyczna regulacja metabolizmu argininy i proliny u Aspergillus nidulans. — wspétpraca z Université
Paris-sud w Orsay.

Dr Grzegorz Przewlocki (IBD), Joanna Lipecka (IBB), Anna Zakrzewska (UW) i dr Aleksander Edelman
(CHU Necker). Badanie roslinnych RNA nowa RNaza specyficzng do sekwencji. — wspotpraca z CHU
Necker, CNRS, w Paryzu.
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B. Programy rozpoczete w roku 1999:

Kariona Grabinska, prof. Grazyna Palamarczyk, (IBB). Biosynteza dolicholi w komérkach
eukariotycznych; badanie wzajemnej interakcji biatek bioracych udzial w biosyntezie izoprenoidéw w
Saccharomyces cerevisiae. — wspolpraca z Institut de Biologie Moléculaire et d’Ingenierie Génétique w
Poitiers.

Dr Anna Chelstowska, prof. Joanna Rytka, dr Monika Géra, Ewa Grzybowska (IBB) — kontynuacja tematu
dr M. Goéry. Regulacja szlaku - biosyntezy hemu w drozdzach  Saccharomyces cerevisiae: rola
ferrochelatazy w wewnatrzkomdrkowym transporcie hemu i zelaza; regulacja aktywnosci dekarboksylazy
uroporfirynogenu I11. — wspdtpraca z Institut Jacques Monod, CNRS, Université Paris VII.

Dr Jerzy Smagowicz (IBB). Badania przy pomocy transkrypciji in vitro efektu obnizonej syntezy tRNA w
mutantach drozdzy nadprodukujacych N-terminalny fragment C160 polimerazy [I1. — wspdtpraca z Centre
d’Energie Nucleaire w Saclay. ‘

Dr Anna Kurlandzka, dr Teresa Zotadek, Agnieszka Biatkowska, Monika Wysocka, Joanna Lipecka (IBB).
Ekspresja w drozdzach Saccharomyces cerevisiae heterologicznego genu kodujacego kanat chlorkowy
CIC-2 oraz poszukiwanie biatek oddziatujacych z pClc-2. — wspoétpraca z Faculté de Medicine CHU
Necker w Paryzu.

Dr Michat Sikorski, Luiza Handschuh, Alina Kasperska (IChB). Identyfikacja i analiza ekspresji genu
kodujacego brodawkowo-specyficzne biatko klasy PR10 Lubinu zoéttego. — wspoipraca z Institut des
Sciences Végétales, CNRS w Gif-sur-Yvette i Laboratoire de Biologie Moléculaire des Relations Plantes-.
Microorganismes, INRA-CNRS w Castanet-Tolosan.

Dr Pawet Strozvceki, Alicja Akuszewska, Iwona Bicka i Ewa Sobieszczuk, Regulacja ekspresji genow
biatek bioracych udziat w procesie przyswajania i gospodarki zelazem w tkankach roélinnych. —
wspotpraca z Institut National de la Recherche Agronomique et Ecole Nationale Superieure d’Agronomie
w Montpellier. _

Prof. Piotr Stepief, dr Pawet Golik, Andrzej Dziembowski (ZG UW) Badania nad ewolucja i funkcja genu
SUV3 u spokrewnionych gatunkéw drozdzy: Saccharomyces cerevisae i Saccharomyces douglassi. —
wspoipraca z Centre de Génétique Moléculaire, CNRS w Gif-sur-Yvette. '
Prof. Andrzej Jerzmanowski, Marcin Przewltoka, Piotr Kozbiat (IBER UW) i Tomasz Sarnowski (IBB).
Analiza lokalizacji tkankowej wariantéw histonu H1 w trakcie rozwoju kwiatu tytoniu. — wspdipraca z
Institut de Biologie Moleculaire des Plantes, CNRS w Strasburgu.

Publikacje:
Bogatek R., Come D., Corbineau F., Picard M-A., Zarska-Maciejewska B., Lewak St. Sugar metabolism as
related to the cyanide-mediated elimination of dormancy in apple embryos, Plant Physiol. Biochem., 37 :

577-585, 1999.

Solecka D., Boudet A-M., Kacperska A. Phenylpropanoid and anthocyanin changes in low-temperature
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05.01.99
Dr Renata Natorff /Zaktad Genetyki/
Geny regulacyjne metabolizmu siarkowego u Aspergillus nidulans.
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Prof. Michel Rohmer /Universite Louis Pasteur, Institut Le Bel, Strasbourg Cedex, Francja/

The mevalonate-independent route to isopentenyl diphosphate in bacteria and plants:elucidation and
distribution.
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Dr Aleksander Edelman /INSERM, Faculte de Medecine Necker, Paris Cedex, Francja/
Progress in studying the chloride channels in epithelia: the example of CFTR.

24.02.99

Dr Beata £.¢cka - Czernik /Univ.of Arkansas for Medical Sciences, Dept.of Geriat., USA/
Rola PPAR 2 receptora jadrowego w starzeniu szpiku kostnego.
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Prof. dr hab. Irena Szumiel /Instytut Chemii i Techniki Jadrowej, Warszawa/
Sygnalizacja komérkowa w odpowiedzi na promieniowanie jonizujace.
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Mgr Andrzej Talarczyk /Zaktad Biochemii Roslin/
Czasteczki sygnalne wykorzystywane przez rosliny podczas procesdéw patogenezy.

09.03.99
Mgr Konrad Zdanowski /Zakfad Biofizyki/
Wezesne etapy zwijania biatek na przykiadzie BPTI.
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30.03.99
Dr Pawet Parniewski /Centrum Mikrobiologii i Wirusologii PAN, £6d%/
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Gen regulacyjny omega plazmidu pSM19035.
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Mutacje adaptacyjne.
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Dr Harvey Rubin /School of Medicine, University of Pensylvania, USA/
How do serine proteases work ?
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Molecular aspects of staphylococcal pathogenesis.
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Mgr Marta Fikus /Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA/
Efekt produktu genu DIN7 na stabilno$é mitochondrialnego DNA S. cerevisiae.
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Birth and death of mitochondrial proteins.
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Biatko Nef H1V zakt6ca transmisje sygnatdw i sortowanie biatek.
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Prof. Anita Hopper /The Pennsylvania State University, Hershey, USA/
Nucleus/cytosol exchange: genetic studies in S. cerevisiae.
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Prof. Daniel Klessig /Waksman Institute, RUTGERS, USA/
Salicylic acid- and nitric oxide-mediated signal transduction in plant disease resistance.
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Dr Barbara Shane /Louisiana State University, USA/
Mutagenicity of genotoxic and non-genotoxic carcinogens in Big Blue transgenic mice.
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Dr M. Yarmolinsky /National Institutes of Health, Bethesda, USA/
On the function of pericentromeric silencing in a plasmid.
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Prof. Christopher M. Thomas /University of Birmingham, U.K/
Lessons about plasmid evolution based on studies with IncP-1 and IncP-9 plasmids.
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Prof. Ronald A. Butow /The University of Texas, Southwestern Medical Center, USA/
Cellutar Responses to Mitochondrial Dysfunctions:From Genetics to Genomics.
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Poszukiwanie genéw odpowiedzialnych za plastycznos¢ neuronéw u pszczoty.
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How does a bacteriophage cross the bacterial cell wall? The lytic transglycosylase of
bacteriophage P1.
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Mgr A. Wéjcik /Zaktad Biologii Molekularnej/
Efekty biologiczne indukowane $wiattem halogenowym w szczepach E.coli K 12.
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Dr R. Iwanicka-Nowicka /Zaklad Biochemii Drobnoustrojéw/

Niezwykta budowa M.(0)BssHII - prokariotycznej metylotransferazy DNA

(Sprawozdanie ze stazu naukowego w Max-Planck Institut fur molekulare Genetik, Berlin, Niemcy)
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Megr R. Brodzik /Pracownia Fosforylacji Biatek Roslinnych/

Mechanizm dziatania transferazy glutationowej przeciwdziatajacej skutkom stresu oksydacyjnego -
informacje ze struktury krystalicznej.
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Dr Piotr Zimniak /Uniwersytet w Arkansas,USA/
Transgeniczne rosliny jako Zrédto szczepionki przeciwko Helicobacter pylori.
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Geny zwigzane z translacja mitochondrialng zidentyfikowane jako supresory defektu-w rybosomie
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07.12.99
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Regulacja genetyczna u Lactococcus lactis - badania podstawowe i znaczenie aplikacyjne.
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Dr Emanuel Jamet /CRJ-INRA, Jouy-en Josas, Francja/

Regulation of glycolytic genes in L. lactis.
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Kohezja chromatyd a formowanie kolonii drozdzy Saccharomyces cerevisiae.
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(Sprawozdanie ze stazu naukowego w University of Maryland Baltimore County)
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Dr Anna Bebenek /Zaktad Biologii Molekularnej/
Wierno$¢ replikacji polimerazy DNA faga RB69.
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GDPmannose corrects defect in the synthesis of dolichol-linked saccharides in
Saccharomyces cerevisiae.

Ibid.: p.29-

DOMAN, M., CZERNIEC, E., ALEKSANDRZAK, T., KOWALCZYK, M.,
BARDOWSKI, J.

Znaczenie katabolizmu weglowodanéw u bakterii mlekowych w biotechnologii
Zywnosci. ’

XXX Sesja Naukowa Komitetu Technologii i Chemii Zywnosci PAN.

Nauka o Zywnosci na Progu XXI Wieku. Streszczenia Komunikatéw. Krakéw,
14-15 wrzesien 1999, 1V-327

KROCZYNSKA, B.
Higher plant homologues of the bacterial DnalJ proteins.
European Research Conferences. Biology of Molecular Chaperones. The role

of molecular chaperones in protein biogenesis transport and misfolding.
Acquafredda di Maratea, Italy, May 22-27, 1999

SRUTKOWSKA, S., GABIG, M., WEGRZYN, A., HERNENDEZ, P.,
SCHVARTZMAN, I.B., HELINSKI, D.R., WEGRZYN, G.

Regulation of the bacteriophage A switch from an early (theta) to a late (sigma)
DNA replication mode.

Gordon Conference on Plasmid and Chromosome Dynamics, New London, NH,
USA, 1-6 August 1999

GABIG, M., KUZNICKA, A., CIEJKA, M., WEGRZYN, G.

Regulacja rozwoju bakteriofaga A w komorkach Escherichia coli w warunkach
zblizonych do naturalnego siedliska tych bakterii.

I Krajowy Kongres Biotechnologii, Wroctaw 20-25 wrzesnia 1999 Poster
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1293/A

1294/A

1295/A

1296/A

1297/A

1298/A

1299/A

1300/A

SITKIEWICZ, 1., ZIELENKIEWICZ, U., KERN, I., CEGLOWSKI. P.

Plasmid addication system and copy number control of pSM 19035 are under a
common pathway of regulation.

First symposium of the EU-concerted action on "Mobile elements™ contribution (o
bacterial adaptability and diversity” (MECBAD), Le Mont Ste. Odilc. France
23-27 April 1999 p.53

HENNIG, I,

Tobacco response to TMV infection is modulated by catalase activity.
Workshop on ,,Free radicals, nitric oxide and antioxidants in health and disease™.
Antalya, Turkey [8-24 September 1999 P17 p.66

SZKOPINSKA, A., SKONECZNY, M., SWIEZEWSKA, E.

Proliferation of peroxisomes by oleic acid induction affects dolichol synthesis in
S.cerevisiae.

26" Meeting of the Federation of European Biochemical Societies , Nice, June
19-24, 1999

Biochimie (1999) 81, suppl. 6 p.133

KRWAWICZ, J., PIETRZYKOWSKA, L.
DNA sequence analysis of AsusOg revertants UV-induced in a host permissive or

nonpermissive for DNA replication.
Ibid.: p.126

KOPROWSKI, P., FIKUS, M.U., MIECZKOWSKI, P., RYTKA, J.
SLEDZIEWSKA-GOJSKA, E., CIESLA, Z.

The product of the DNA damage-inducible gene of S.cerwevisiae, DIN7,
specifically affects stability of mtDNA.

Ibid.: p.277

GALUSZEWSKA, A., MIECZKOWSKI, P., DAJEWSKI, W., CIESLA, Z.
SLEDZIEWSKA-GOJSKA, E.
Induction of the expression of Saccharomyces cerevisiae UMPI gene in the

response to DNA damage
Ibid.: p.276

LOOG, M., TOOMIK, R., SAK, K., MUSZYNSKA, G., EK, P., JARV, J.
Peptide phosphorylation by Ca™ - dependent protein kinase from maize seedlings.
Ibid.: p.259

LIWOSZ, A., SZCZEGIELNIAK, J., JURKOWSKI, I., DOBROWOLSKA, G.
MUSZYNSKA, G.

Sensitivity of calcium - dependent protein kinase from maize seedlings to
phospolipids.

Ibid..: p.259

MALISZEWSKA-TKACZYK, M., JONCZYK, P., BIALOSKORSKA, M.
Unequal fidelity of leading strand and lagging strand DNA replication in SOS-
induced Escherichia coli cells.

Ibid.: p.127
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GAWEL, D., JONCZYK, P., FIJALKOWSKA, [.J.. SCHAAPER. R.M.

Fidelity of replication of leading and lagging DNA strands in the Escherichia coli
dnaX mutator.

Ibid.: p.126

KULIKOWSKI, T., DZIK, J.M., FELCZAK. K., MIAZGA, A., RODE. W.
Interactions of 5-substituted N* - hydroxy - 2' - deoxycytidine 5' - monophosphates
with thymidylate synthase.

Ibid.: p.118

KULIKOWSKA, E., BZOWSKA, A., BRYSIAK, A., HOLY. A.. SHUGAR. D.
(S)-PMPA, a weak bisubstrate inhibitor of £.coli PNP.
Ibid.: p.118

PRZEWLOCKI, G., LIPECKA, A., EDELMAN, A., PRZYKORSKA. A.
Sequence-specific RNase T84.
Ibid.: p.244

OLSZAK, K., KEITH, G., PRZYKORSKA, A.
The influence of Mg"" ions on the Rn nuclease [ activity.
[bid.: p.121

BIERZYNSKI, A., GOCH, G., OMELYANYUK, V., WOJCIK, I,
RUSZCZYNSKA, K.

Short polyalanine a-helices nucleated by a calcium-binding loop.

The Protein Society Third European Symposium 19-22 September 1999,
Garnish-Partenkirchen, Germany

MROCZEK, K., NOWAK, M., BARTNIK, E.

Polymorphism analysis of mitochondrial DNA in polish population.

I Zjazd Polskiego Towarzystwa Genetyki Cztowieka, Poznan, 24-26 maja 1999
P80 p.228

BARTNIK, E.
Telomery i telomeraza.

Kongres Witalnosci 16-17 wrzesnia 1999, PKiN, Warszawa p.41

BARTNIK, E.
Mitochondria w starzeniu 1 chorobie.

Basic Sciences in Gynecology II  10-12 czerwiec, Lublin-Putawy 1999
Abstr. 61

MACIEJCZYK, M., RUDNICKI, W.R., LESYNG, B.

An effective potential for a mezoscopic model of DNA.

11™ Conversation in the Discypline Biomolecular Stereodynamics, 11-15 June 1999
Albany, USA

J.Biomol.Struct.Dynam. (1999) 16, p.1341 Abstr. 146



I311/A

1314/A

1315/A

1316/A

1317/A

[318/A

1319/A

1320/A

PIETRZYKOWSKA, ., KRWAWICZ, J.

On the mechanism of UV-induced mutagenesis independent of DNA replication.
g Congress European Society for Photobiology. Palacio de Exposiciones y
Congresos, Granada, Spain 3-8 September 1999 p.95

ZHUKOV, L, EJCHART, A.

Factors improving accuracy of '*N relaxation parameters in proteins.

Symposium on "Application of magnetic resonance in chemistry and related arcas'
[nstitute of Organic Chemistry Polish Academy of Sciences. June 9-11, 1999

t

MIKOLAJCZYK, M., AWOTUNDE, O.S., MUSZYNSKA, G.,
DOBROWOLSKA,G.

Abscisic acid-independent protein kinases activated by osmotic stress.

Seventeenth Annual Symposium, Current Topics in Plant Biochemistry, Physiology
and Molecular Biology. April 14-17, 1999

GORA-SOCHACKA, A., ROSA, I, CANDRESSE, T., ZAGORSKI, W.
Transgenic potato plants carrying truncated cDNA copy of severe strain PSTVd.
NATO Advanced Research Workshop, October 17-21, 1999 Szeged, Hungary

ZAGORSKI, W., CHACHULSKA, A., LIPSKA-DWUZNIK, A.
Molecular phylogeny as a tool for controlling potato virus Y spread.
Ibid.:

FLIS, B., CHACHULSKA, A., PALUCHA, A.
Performance of virus resistant transgenic potatoes.
Ibid.:

MILNER, M., HAENNI, A.L., ZAGORSKI, W., PALUCHA, A.

Invitro and in vivo expression of a PVY ¢DNA copy containing a truncated viral
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Septiemes Rencontres de Virologie Végétale, Mars 1999, Aussois, France

SADOWY, E., DAVID, Ch., GRONENBORN, B., HULANICKA, D.

In vivo efficient replication of PLRV genome from cloned cDNA.

Troisieme Colloque des 3R: Réplication, Recombinaison, Réparation. Villejuif.
June 15-18, 1999

SADOWY, E., DAVID, Ch., GRONENBORN, B., HULANICKA, D.
Agroinfectious clones of potato leafroll virus.
Septiemes Recontres de Virologie Végétale, Aussois. France 14-18 Mars 1999

JONCZYK, P., GAWEL, D., SCHAAPER, R. M., FIJALKOWSKA, 1.J.
Fidelity of replication of leading and lagging DNA strands in the £.coli
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ASM Conference on DNA Repair and Mutagenesis: Mechanism, Control, and
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Ibid.:
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Ibid.: s.31

ZHUKOV, 1.

Comparison two techniques for evaluation of °Jyy.x, coupling constants in protein
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Ibid.: s.34
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1339/A PASZEWSKI, A.

Regulation of sulfur amino acid biosynthesis in Aspergillus nidulans: Physiology and
genetics.

6™ International Congress on Amino Acids, Niemcy Bonn 3-8 August 1999
Amino Acids (1999) 17 5.98-99

1340/A BRZESKI, J., PODSTOLSKI, W., OLCZAK, K., JERZMANOWSKI, A.

Chromatin remodeling in plants: Arabidopsis thaliana BSH gene, a member of the
SNF5.

1999 Meeting of International Research Scholars from Belarus, Czech Republic,

Estonia, Hungary, Latvia, Lithuania, Poland, Russia, Slovakia, and Ukraine
Moscow, Russia, June 22-25.1999

1341/A HULANICKA, M.D., SADOWY, E., JUSZCZUK, M., GRONENBORN, B.

ORF1 of potato leafroll virus encodes a serine proteinase indispensable for viral
replication.

XTth International Congress of Virology. International Union of Microbiological

Societies 9-13 August 1999 Sydney Convention Centre, Darling Harbour,
Sydney Australia YW15.04

1342/A SHUGAR, D.

Purine nucleoside phosphorylases: properties, functions and chemotherapeutic
aptglications‘

7" Symposium of the European society for the Study of Purine and Piridimine
Metabolism in Man (ESSPPMM), Gdansk, Poland 15-19 September 1999.
Cellular & Molecular Biology Letters (1999) 4 327-328

1343/A PASZEWSKI, A. (przys$la ze Szwajcarii)
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TYTULY ROZPRAW HABILITACYJNYCH

SIRKO Agnieszka

Rola biatka IHF w regulacji genéw Escherichia coli. (The role of integration host
(IHF) in regulation of gene expression.in Escherichia coli.)

Presented April 27, 1999

Research done in the Department of Plant Biochemistry IBB PAS, Warszawa 1999
Publ.: Post.Biochem. (1998), 44 345-354: Mol..Microbiol. (1992) 6 2557-2563:
J.Bacteriol. (1993) 175 5769-5777: Mol.Gen.Genet. (1998) 258 174-177: Gene
(1996) 181 85-88: Biochimie (1998) 80 987-1001

FIJALKOWSKA Iwona

Mechanizmy kontrolujace wiernos¢ replikacji DNA w komérkach Escherichia coli.
(The mechanisms responsible for fidelity of DNA replication in the £.coli strains.)
Presented January 26, 1999

Research done in Laboratory of Mutagenesis and DNA Repair, IBB PAS,
Warszawa 1999

Publ: Genetics (1993), 134 1023-1030 : Genetics (1993), 134 1039-1044:
Mutation Res. (1993), 292 175-185: J.Bacteriol.(1995), 177 5979-5986:

Proc.Natl. Acad.Sci.USA,(1996) 93 2856-2861: J.Bacteriol. (1997), 179 7435-7445:
Proc.Natl. Acad.Sci. (1998), 95 9718-9719.

JONCZYK Piotr

Mechanizmy indukowalnej mutagenezy w komérkach Escherichia coli

(The mechanisms of inducible mutagenesis in the Ecoli cells).

Presented March 16, 1999

Research done in Laboratory of Mutagenesis and DNA Repair, IBB PAS.

Publ: Proc.Natl.Acad.Sci. USA (1988), 85 9124-9127 : Molec.Gen.Genet.(1990)
221 251-255: Molec.Gen.Genet. (1995), 247 216-221: J.Bacteriol. (1996), 178
2580-2585: J.Bacteriol. (1998), 180 1563-1566

DADLEZ Michat

Wezesne etapy zwijania bialek - badania inhibitora trypsyny z trzustki bydlecej
(BPTI). (Early stages of protein folding — the studies of lovine pancreatic trypsin
inhibitor (BPTT)

Presented November 23, 1999

Research done in the Department of Biophysics IBB PAS.

Publ. Nature Struct.Biol. (1995) 2 674-679. Biochemistry (1996) 35 16153-16164
Biochemistry (1997) 36 2788-2797. Acta Biochim.Polon. (1997) 44 433-452
J.Mol.Biol. (1998) 275 503-513. J.Mol.Biol. (1999) 287 433-445
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152/N  ZOLADEK Teresa
Drozdze Saccharomyces cerevisiae jako organizm modelowy w badaniu biosyntezy
hemu i fototoksycznego dziatania porfiryn. (Yeast Saccharomyces cerevisiae a
model organism in studies of heme biosynthesis and phototoxic effects of
porphyrins).
Presented June 15, 1999
Research done in the Department of Genetics IBB PAS

Publ. Biochem.J. (1988) 253 109-116 Biochem.J. (1991) 273 246-247 Biochem.J.

(1992) 753-757 Mol.Gen.Genet. 247 471-481 Photochem.Photobiol. (1996) 64
957-962 Photochem.Photobiol. (1997) 66 253-259

98



120/N

122/N

123/N

124/N

126/N

TYTULY PRAC DOKTORSKICH

BRZESKI Jan

Klonowanie i analiza funkcjonalna homologa drozdzowego genu SNF5 z
Arabidopsis thaliana.(Cloning and functional analysis of the Arabidopsis thaliana
homology of the yeast SNF'5 gene).

Presented March 16, 1999

Research done in the Department of Protein Biosynthesis IBB PAS

KIERZEK Andrzej

Teoretyczny opis procesu krystalizacji biatek .Siatkowe symulacje powstawania i
wzrostu fazy uporzadkowanej. (Theoretical description of the protein crystallization
process. Lattice simulations of the formation and growth of the ordered phase.)
Presented April 26, 1999

Research done in the Department of Bioinformatics IBB PAS.

SADOWY Ewa

Konstrukcja infekeyjnych klonéw wirusa li§ciozwoju ziemniaka i analiza ich
aktywnosci.(Construction of the infectious clones of potato leafroll virus and
analysis of their activity.)

Presented April 27,1999

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.

WASZKOWSKA Ewa

Produkty fotoaddycji furokumaryn do fosfatydylocholiny.(Products of
furocoumarins photoaddition to phosphatidylocholine.)

Presented October 5, 1999

Research done in the Department of Molecular Biology IBB PAS.

SZCZEGIELNIAK Jadwiga

Kinaza biatkowa z siewek kukurydzy zalezna od wapnia i fosfolipidow. (Calcium
and phospholipids dependent protein kinase from maize seedlings).

Presented October 5, 1999

Research done in the Laboratory of Protein Phosphorylation of Department of Plant
Biochemistry IBB PAS.

GRAZIEWICZ, Maria-Anna

Wplyw wolnych rodnikéw na wiasciwosci DNA i aktywnos$é T4 ligazy DNA. (Free
radical effect on biological properties of DNA and T4 DNA ligase activity).
Presented October 19,1999

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.

WOJCIK, Anna

Efekty biologiczne indukowane $wiattem halogenowym w szczepach Escherichia
coli K-12.(Biological effects induced by halogen light in Escherichia coli K-12).
Presented November 23, 1999

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.
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153/N GOLIK Pawet

Odddziaty wania jadrowo-mitochondrialne u drozdzy z rodzaju Saccharomyces
(Nucleo-mitochondrial interactions in the Saccharomyces yeasts).
Presented April 12, 1999

Research done in the Department of Genetics UW and Centre de Génétique
Moléculaire, CNRS w Gif sur Yvette
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129/N

TYTULY PRAC MAGISTERSKICH
ktérych czesci doswiadczalne wykonano w pracowniach Instytutu

BLASZCZYK Anna

Nadprodukcja bakteryjnej acetylotransferazy serynowej w roslinach tytoniu.
(Overproduction of bacterial serine acetyltransferase in tobacco plants.)

Presented April 9, 1999

Research done in the Department of Plant Biochemistry IBB PAS and Laboratory of
Plant Molecular Biology UW

BULKOWSKA Urszula

Konstrukcja szczepoéw drozdzy Saccharomyces cerevisiae wyrazajacych

mety lotransferazg DNA z kregowca. (Construction of Saccharomyces cerevisiae
strains expressing DNA methyl transferase of vertebrates)

Presented June 18, 1999

Resarch done in the Department of Biology UW and Departament of Genetics IBB
PAS

GRZMIL Michat

Niektére regulacyjne i morfologiczne aspekty funkcjonalnej analizy genéw RRD/
and RRD2 genes of Saccharomyces cerevisiae.(Morphological and regulatory
aspects of the functional analysis of RRD and RRD2 genes of Saccharomyces
cerevisiae).

Presented June 28, 1999 .

Research done in the Department of Biology UW and Department of Biophysics IBB
PAS

NIZANKOWICZ Anna-Maria

Oczyszczanie i charakterystyka roslinnej kinazy biatkowej fosforylujacej tyrozyne
(Purification and characterization of plant protein kinase phosphorylating tyrosine)
Presented July 8, 1999

Research done in the Department of Plant Biochemistry IBB PAS and
Agricultural University of Warsaw.

DUSINSKA Mirostawa

Badanie zaleznosci ekspresji genu MAG! od produktéw gendéw punktow
kontrolnych POL2, RADY, RAD24 u Saccharomyces cerevisiae. (Dependence of
the expression of MAG1 on the POL2, RADY, RAD24 "checkpoint" gene products
of Saccharomyces cerevisiae.)

Presented July 9, 1999

Research done in the Department of Biology UW and Laboratory of Mutagenesis
and DNA Repair IBB PAS
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STOLARCZYK Katarzyna

Badanie interakcji biatko-biatko podjednostki p (DnaN) holoenzymu polimerazy
[I DNA E.coli w drozdzowym systemie dwuhybrydowym. (Studies of the protein-
protein interaction of the § subunit (Dna N) of the £.coli DNA polymerase I11
holoenzyme, in the yeast two-hybrid system).

Presented July 15, 1999

Research done in the Department of Biology UW and Laboratory of Mutagenesis
and DNA Repair IBB PAS

KOSSOBUDZKI Piotr

Izolacja 1 analiza wielokopijnych supresoréw mutacji mdp/rsp5 drozdzy
Saccharomyces cerevisiae. (Isolation and analysis of multicopy suppressors of
mdp/rsp5 mutation of the yeast Saccharomyces cervisiae).

Presented August 2, 1999

Research done in the Department of Genetics UW and the Department of Genetics
IBB PAS

BOROWSKA Magdalena

Ekspresja genéw mpgl i dpml trichoderma reesei kodujacych
mannozofosfoguanyltransferaze 1 syntaze mannozofosfodolicholu a sekrecja
biatek. (Expression of mpg! and dpml trichoderma reesei genes coding for
mannophosphoguanyltransferase and mannosylphosphodolichol synthase and the
protein secretion). b

Presented September 9, 1999

Research done in the Department of Biology UW and Laboratory of Fungi
Glycobiology of Department of Lipid Biochemistry IBB PAS

WISNIEWSKA Anna

Funkcja produktu ORFO w replikacji wirusa lisciozwoju ziemniaka. (The function
of the ORFO product in replication of potato leafroll virus).

Presented July 15, 1999

Research done in the Department of Biology UW and Department of Microbial
Biochemistry IBB PAS

WYSOCKA Monika

Analiza funkcjonalna nowo odkrytego genu YORI29¢ w genomie Saccharomyces
cerevisiae.(The functional analysis of the newly discovered gene YOR/29¢ in
Saccharomyces cerevisiae genome).

Presented June 23, 1999

Research done in the Department of Biology UW and Department of Genetics IBB
PAS

HEJDUK Arkadiusz

Charakterystyka genu metA u Aspergillus Nidulans. (Characterisation of the
Aspergillus nidulans metA gene).

Presented August 13, 1999

Research done in the Department of Biology UW and Department of Genetics IBB
PAS
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139/N

140/N

141/N

142/N

143/N

144/N

KOWALCZYK Magdalena

Gen ccpA 1 jego wplyw na katabolizm cukréw u Lactococcus lactis.(The cep: gene

and the influence of ccpA protein on sugar catabolism in Lactococcus lactis”)
Presented September 29, 1999

Research done in the Department of Genetics UW and Department of Microbial
Biochemistry IBB PAS

KRAKOWIAN Dominika

Klonowanie i ekspresja genéw ureazy z Helicobacter pylori w bakteriach
mlekowych. (Cloning and expression of urease genes from Helicobacter pylori in
lactic acid bacteria).

Presented September 29, 1999

Research done in the Laboratory of Plant Molecular Biology UW and Department of
Microbial Biochemistry IBB PAS

OBTULOWICZ Tomasz

Powstawanie, charakterystyka i naprawa formamidopirymidyn. (Formation,
characterisation and repair of formamidopyrimidines).

Presented September 13, 1999

Research done in the Department of Genetics UW and Department of Microbial
Biochemistry IBB PAS

ZIENKIEWICZ Maksymilian

Wplyw $wiatta halogenowego na bakterie Escherichia coli z mutacja w genie hemH.
(Influence of halogen light on E.coli mutated in hemH).

Presented September 27, 1999

Research done in the Department of Biology UW and Department of Molecular
Biology IBB PAS

TAFEL Agnieszka

Struktura domenowa mitochondrialnego biatka rybosomalnego biatka Nam 9 u
drozdzy. (The domain structure of mitochondrial ribosomal protein Nam 9 in yeast).
Presented December 10, 1999

Research done in the Department of Molecular Biology of the Plants UW and
Department of Genetics, IBB PAS.

GOZDEK Agnieszka

Naprawa uszkodzen indukowanych MMS w szczepach Escherichia coli AB1157
w warunkach przej$ciowego glodzenia. (The repair of MMS - induced lesions in
Escherichia coli AB1157 strains under starvation cs).

Presented September 22, 1999

Research done in the Department of Genetics UW and Department of Molecular
Biology of IBB PAS

NOWAK Magdalena

Polimorfizm miejsc restrykeyjnych w ludzkim mitochondrialnym DNA w populacji
polskiej. (Restriction site polymorphism in human mitochondrial DNA in the Polish
population).

Presented July 10, 1999

Research done in the Department of Genetics UW



145/N

146/N

147/N

148/N

149/N

150/N

SPODAR Krystyna

Proba identyfikacji mutacji genu hSUV3 w populacji chorych z objawami cytopatii
mitochondrialnej. (Attempt to identify hSUV3 gene mutations in patients with
mitochondrial cytopathies).

Presented May 5, 1999

Research done in the Department of Genetics UW

BARANSKA Anna

Lokalizacja genu poliedryny w bakulowirusie biatki wierzbowki SsSMNPV.
(The localization of polyhedrin gene in Stilgnotia salicis SSMNPV).
Presented July 5, 1999

Research done in the Department of Biology UW and Department of Protein
Biosynthesis IBB PAS

ZAK, Ewelina

Poszukiwanie supresorow delecji sygnatu kierowania do jadra biatka Krrlp

z Saccharomyces cerevisiae. (Isolation of suppressors of the deletion of nuclear
localization sequence in S.cerevisiae Krrlp).

Presented October 12, 1999

Research done in the Laboratory of Plant Molecular Biology UW and Department
of Protein Biosynthesis IBB PAS

PTASZYNSKA Aneta

Badanie udziatu produktu genu UMP! (DINS) w odpowiedzi Saccharomyces
cerevisiae na uszkodzenia DNA. (The role of the UMPI (DINS) gene in the
Saccharomyces cerevisiae response to DNA damage).

Presented September 29, 1999 B

Research done in the Department of Biology and Earth Sciences, The Maria Curie-
Sktodowska Memorial University, Lublin and Laboratory of Mutagenesis and DNA
repair.

SIDOR Marta

Konformacje cyklicznych analogow enkefaliny w roztworze wyznaczone za pomoca
magnetycznego rezonansu jadrowego. (Conformations of cyclic enkephalin analogs
in solution by means of nuclear magnetic resonance).

Presented June 8, 1999

Research done in the Department of Physics UW and Laboratory of Biological
NMR IBB PAS

MINCZUK Michat

Ukierunkowana mutageneza regionu regulatorowego operonu syntezy pirymidyn w
Thermus Z05. (Genetic analysis of the regulatory region of the pyrimidine gene
cluster from the extreme thermophile Thermus strain ZO5 using site-directed
mutagenesis)

Presented June 21, 1999

Research done in the Department of Genetics, UW and Department of Microbiology,
Vrije Universiteit Brussel, Belgium
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I51/N ONYSZCZUK Katarzyna

154/N

155/N

156/N

157/N

Udziat kinaz biatkowych w przenoszeniu sygnatéw stresu osmotycznego u roslin.
(Protein kinases involved in osmotic stress signal transduction in plants).
Presented June 23, 1999

Research done in the Department of Biochemistry Warsaw Agriculture University
and Departament of Plant Biochemistry IBB PAS

RUSZCZYNSKA Katarzyna

Badanie magnetycznego rezonansu jadrowego struktur i stabilnosci analogow 111
petli biatka kalmoduliny. (NMR study of structure and stability of analogs of the III
ref binding loop of calmodulin).

Presented June 8, 1999

Research done in the Laboratory of Biological NMR IBB PAS

KRYSIUK Norbert

Konstrukeja systemu chromosomalnego do badania czgstosci powstawania delecji w
trakcie replikacji chromosomalnego DNA na nici prowadzacej i opoznionej w
Escherichia coli. (The construction of chromosomal system which allows
measurement of deletions freguency during DNA replication on leading and lagging
strands in £.coli chromosom).

Presented June 28, 1999

Research done in the Department of Biology UW and Laboratory of Mutagenesis
and DNA Repair IBB PAS ‘

BUGAJSKA Olga

Wewnatrzkomérkowe oddziaty wania biatka ParB z DNA podczas aktywnej partycji
plazmidu P1 do komérek potomnych. (Intracellular interactions of ParB protein with
DNA during active partitioning of P1 plasmid to daughter cells.

Presented June 8, 1999

Research done in the Institute of Microbiology UW and Department of Microbial
Biochemistry IBB PAS

LICHOTA Katarzyna

Badanie wiasciwosci kodujacych izoguanozyny. (Study of coding properties of
isoguanosine).

Presented December 10, 1999

Research done in the Department of Molecular Biology UW and Department of
Molecular Biology IBB PAS
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PUBLIKACJE W DRUKU

ZHUKOV, 1., JAROSZEWSKI, L., BIERZYNSKI, A.
Conservative mutation Met8—Leu affects the folding process and structural stability
of squash trypsin inhibitor CMTI-I
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