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WSTEP

,Lektura” tegorocznego ,,Sprawozdania” wskazuje na ustabilizowanie si¢ - po fazie
przemian organizacyjnych - zasadniczych kierunkéw badawczych Instytutu. Wniosek ten
nasuwa si¢ po poréwnaniu ze sprawozdaniem ubiegtorocznym. Zasadnicze linie programowe
badawcza i organizacyjna - wyznaczone w uprzednim roku - réwniez w roku
sprawozdawczym  dominowaly w naszych dziataniach. Jest to zawisko pozytywne.
Kontynuowano ambitne programy badawcze o wysokim stopniu zaawansowania
metodycznego. Swiadczy to zaréwno o trafnosci wyboru tematyki, jak i o zdolnoci do jej
podtrzymania w nietatwej wcigz dla nauki sytuacji zewnetrznej. Biologia molekularna to
dziedzina nalezaca dzi$ do najbardziej technicznie i pojeciowo zaawansowanych dziatow
nauki, a przy tym bardzo kosztowna. Realizowane badania Instytutu odpowiadaja metodycznie
1 tematycznie standardom $wiatowym tej dziedziny, co w naszej sytuacji wymaga wciaz
niematych wysitk6w organizacyjnych.

Zasadnicze osiagniecia wymienione sg w sprawozdaniu na str. I. 2, nie bede wigc ich tu
ponownie wymieniat. Zwroeg tylko uwage na kilka prostych liczb, charakteryzujacych sytuacje
i majacych zapewne znaczenie dla naszych przyszlych dziafan.

W tym roku ukazato sie tyle samo (74) co w poprzednim pelnych publikacji. Jednak

sumaryczny ,jimpact factor” naszych publikacji jest obecnie nizszy. Odbyto si¢ to bez spadku
sumarycznego indeksu cytowan naszych prac. Oznacza to, ze powinniSmy rozwazacC
przesytanie naszych prac do druku w czasopismach o wyzszych ,impact factor”. Prace
Instytutu sa bowiem czesto cytowane - a wigc wartosciowe. Kryje si¢ za tym kwestia
publikowania w pismach krajowych. Podtrzymanie ich poziomu jest wazne, lecz Instytut
oceniany jest z zewnatrz wedlug standardow naukometrycznych zakladajacych istotne
znaczenie impact factor”. Oczywistym rozwiazaniem byloby zwigkszenie liczby
publikowanych prac. Podobnie jak w zesztym roku, biorac pod uwage potencjal naukowy i
wage badan Instytutu, sadze, ze publikujemy za malo.
Nie ma tu prostej reguly, bowiem do$wiadczenia w dziedzinie zaawansowanej biologi
molekularnej sa technicznie ztozone, co spowolnia tempo publikowania, ale - poréwnawczo -
zespoly podobnych Instytutow w Europie Zachodniej na ogét rocznie publikuja jedna pelna
prace na jednego pracownika naukowego.

Stosunek petnych publikacji do komunikatow wydaje si¢ prawidtowy 1 wynosi okolo
1:2. Oznacza to, ze na ogdt w Instytucie nie ulegamy pokusie namnazania odno$nikéw w
naszych spisach prac - mnozac przyczyoki. Sadze, ze przedstawienie pewnych faz badawczego
programu konczacego si¢ pelng praca na jednym zjezdzie zagranicznym 1 jednym krajowym
jest uzasadnione. Stosunek komunikatéw wygloszonych w kraju do wygloszonych za granica
wynosi wiasnie 1:1, co wydaje si¢ odpowiedniq norma. Trzeba powiedzie¢, ze wigkszo$¢
komunikatow wygloszonych za granica bylo przedstawionych na waznych konferencjach
migdzynarodowych, cenionych wysoko przez $wiatowa wspolnote biologoéw molekularnych.
Czgs¢ komunikatow krajowych zaprezentowana zostala na réwniez istotnych spotkaniach
miedzynarodowych organizowanych w Polsce. Nalezy wymieni¢ na pierwszym miejscu,
organizowana przez nasz Instytut konferencje ,,Mechanisms of DNA repair and mutagenesis”,
gdzie z zespotami IBB spotkata si¢ czotdwka zagranicznych specjalistow z tej dziedziny.

44 prace zostaly ogloszone we wspolpracy z zespolami pozainstytutowymi - w
wigkszosci zagranicznymi. Jest to godny podkreslenia element wskazujacy, ze tematyka badan
zespotow Instytutu zainteresowane jest szerokie $rodowisko krajowe i1 miedzynarodowe. Nie
jestesmy instytucja izolowang. Wspotpraca miedzynarodowa 1 krajowa wlacza nasze badania w
rzeczywista nauke, ktdra tworzy przeciez - nic innego jak ,communis opinio doctorum” -
wspolna opinia specjalistow chroniaca przed zdarzajacymi sig w izolacji od owej ,,opinio” -
przypadkami samodurstwa.



Tendencja do rozwijania wspétpracy z zespotami pozainstytutowymi jest wiec stuszna.
Co wigcej - wyrazaja ja mechanizmy finansowania badan przez odpowiednie instytucje
migdzynarodowe i pozarzadowe. Nie mniej jednak, zastanawiajace jest to, ze tylko 4 prace
wykonane sg we wspélpracy zespolow nalezacych do roznych zakladow instytutowych.
Uwazam, ze wiasnie w takiej wspotpracy miedzyzaktadowej istnieje potencjat pozwalajacy na
zwigkszenie liczby naszych publikacji. Wiele zespoloéw w ciagu ostatnich kilku lat rozbudowato
swoja bazg metodyczna. Warto wykorzysta¢ szerzej te mozliwosci podejmujac proby
wspOlnego rozwiazywania okre$lonych probleméw badawczych.

Jestem zdania, ze w ciagu najblizszych lat powinnismy zwroci¢ uwage na mozliwosci
analizy badanych przez nasze zespoly genéw eukariotycznych poprzez komplementacje w
komoérkach drozdzy. I odwrotnie, warto zwréci¢é uwage na poszukiwanie homologéw
eukariotycznych analizowanych przez zespoly genéw drozdzowych.

Mozna tez zastanawiaC si¢ nad wykorzystaniem technik genomiki drozdzy w, prowadzonej
rowniez przez kilka zespotow Instytutu, analizie procesow regulacji genetycznej.

Wydaje sig, ze Instytut w tak rozumianym rozwoju technik genetycznych moze mieé sporo do
powiedzenia. Genomika drozdzy, w ktorej powstaniu aktywnie uczestniczylismy i ktora w
dalszym ciagu jest przedmiotem badan kilku zespoléw, otwiera wciaz nowe mozliwosci
poznawcze - jesteSmy przygotowani by podjac to wyzwanie.

Dyrektor IBB PAN

prof. Wiodzimierz Zagorski
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SCHEMATNR 1

Instytut Biochemii i Biofizyki PAN

DYREKTOR: prof. dr hab. Wlodzimierz ZAGORSKI-OSTOJA
PRZEWODNICZACY RADY NAUKOWEI:
do 28.08.1997 [ prof. dr hab. Zofia LASSOTA |
od 03.12.1997 prof. dr hab. Andrzej PASZEWSKI

Instytut Biochemii i Biofizyki PAN ma uprawnienia do nadawania stopni doktora i doktora
habilitowanego nauk biologicznych w zakresie biologii, biochemii, 1 biofizyki.

Uprawiane specjalno$ci naukowe
Biologia molekularna, genetyka molekularna, biochemia, biofizyka, bioinformatyka,
biotechnologia 1 genomika.

Zatrudnienie ($rednioroczne w przeliczeniu na petne etaty, zgodnie z obowiazujacymi

przepisami GUS):

213 pracownikéw, w tym 119 naukowych.

(ponadto: 47 uczestnikow Studium Doktoranckiego oraz 20 pracownikéw z wyksztatceniem
wyzszym na stanowiskach inzynieryjno-technicznych)

Dzialalno$¢ naukowa:
opublikowano 215 prac, realizowano 60 projektéw badawczych, w tym 11 zagranicznych, we
wspOlpracy z zagranica, realizowano 28 tematow.

Przychody: 15.064,30 tys. zk;
Z tego:

dziatalno$¢ statutowa (ze srodkow KBN) 8.910,80 tys. zi;
(na 1 pracownika naukowego 74,90 tys.z1, na 1 zatrudnionego 41,80 tys.z});

dziatalno$é ogolnotechniczna (ze srodkéw KBN) 30,00 tys. zi;
projekty badawcze krajowe (ze srodkow KBN) 1.834,80 tys. zt;
specjalne projekty i urzadzenia badawcze (ze Srodkow KBN) 476,00 tys. zt;
dotacje z fundacji krajowych (inne niz PFUN) i zagranicznych - PHARE 0,00 tys. zt;
pozostate:

PFUN 247,50 tys. zt;
wspolpraca z zagranica 168,30 tys. z;
aparatura 600,00 tys. zt;
UNESCO 43,80 tys. z1;
INCO-COPERNICUS 153,10 tys. zi;
dziatalnos¢ gospodarcza 2.600,00 tys. zk;
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Wybrane wyniki:

Krotkie oméwienie wynikéw prac badawczych prowadzonych w 1997 roku:

Zespoly Istytutu prowadzily badania nad strukturami i funkcjami biologicznie czynnych
zwiazkoéw drobno- i wysokoczasteczkowych oraz nad biologia molekularng wirusow, bakterit,
grzybow nizszych, roélin i owadow. W wyniku tych badas:

0

0

Zsyntetyzowano 1 wykryto znaczaca aktywno$é przeciwnowotworowa uracylowych
nukleozydow 2’-C-hydroksymetylorybozy (hamamelozy).

Uzyskano po raz pierwszy pelng identyfikacje adduktu psoralenu do lecytyny oraz adduktu
do wolnego kwasu linolowego (widma MS, NMR). Wyjasniono przyczyny niestabilnosci
tych adduktow w trakcie oznaczen identyfikacyjnych.

Wykazano, ze hydratacja kofcow peptydowej helisy a jest jednym z zasadniczych
czynnik6w determinujacych jej stabilnosé. Czynnik ten musi byé brany pod uwage w opisie
proceséw nukleacji i propagacji helis tworzonych w trakcie zwijania si¢ bialek w struktury
natywne.

Ustalono konformacje cyklicznego peptydu ¢(-Gly-Trp-Pro-Pro-Tyr-Gly-) i wykazano, ze
wewnatrzczasteczkowe przeniesienie elektronu miedzy resztami Trp i Tyr moze w nim
zachodzi¢ tylko poprzez wiazanie kowalencyjne szkieletu.

Opracowano algorytm pozwalajacy zastosowaé réwnania BBGY (Bogolyubov-Born-
Green-Yvon) do makroczasteczek o dowolnym ksztalcie i rozktadzie tadunkow.

W ramach analizy wczesnych etapéw zwijania biatek przeprowadzono charakterystyke
termodynamiczna zarodka zwijania inhibitora trypsyny (BPTI).

Okreslono stechiometri¢ (3:1) i stala réwnowagi wiazania jonéw Mg* warunkujacych
aktywnos$¢ otwartego kompleksu transkrypcyjnego polimerazy RNA Escherichia coli,
Zaproponowano role¢ C-terminalnego kofica czynnika o> w degradacji zaleznej od FtsH
oraz w oddziatywaniach z rdzeniem polimerazy RNA i biatkami DnaK i DnaJ. Ponadto
wykazano, ze rdzen polimerazy RNA chroni czynnik 6> przed proteoliza, a rola biatek
szoku termicznego w procesie proteolizy > jest zniesienie tej ochrony.

Zaproponowano molekularny mechanizm wywolanego szokiem termicznym rozpadu
kompleksu replikacyjnego bakteriofaga A. Ponadto wykazano, ze podjednostka B
polimerazy RNA moze byé miejscem kontaktu biatka DnaA dzialajacego jako aktywator
transkrypcji, natomiast podjednostka o odgrywa role w aktywacji transkrypcji przez biatko
CII oraz antyterminacji transkrypcji zaleznej od biatka N.

Ustalono strukturg promotora tranksrypcji genu cspC, ktory funkcjonuje podczas reakji E.
coli K12 na niska temperature.

Opracowano metode otrzymywania mutantéw chromosomalnych defektywnych w partyciji
plazmidu P1.

Wykazano, ze kodowane przez plazmid bakterii Gram-dodatnich biatka systemu
stabilizacyjnego Epsilon i Zeta oddzialywuja ze soba, a oczyszczone biatko regulacyjne
Omega wiaze fragmenty DNA zawierajace charakterystyczne sekwencje nukleotydowe.
Ustalono spektrum mutacji w bakteriach E. coli K12 mdukowanych UV i $wiattem
halogenowym w szczepach dzikich i mutantach w systemach naprawy DNA, w warunkach
wzrostu i w czasie glodzenia. Wykazano takze, ze reszty Fapy-7-metyloguaniny w DNA
faga MI13 wywotuja mutacje. Stwierdzono, ze blokowanie procesu replikacji przez
produkty utleniania guaniny i adeniny w DNA zaleza od sekwencji sasiednich nukleotydow
1 rodzaju polimeraz, a aktywno$é ligazy jest hamowana przez tlenek azotu, co moze by¢
przyczyna wzrostu ilosci miejsc nieciagtych w DNA na skutek stresu oksydacyjnego.
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Wykazano, ze w chromosomie E. coli wierno$¢ replikacji obydwu nici DNA jest r6zna i ze
czesto$¢ mutacji typu podstawienia zasad jest wyzsza na nici prowadzacej.

Uzyskano dalsze dowody, ze mutacje indukowane przez UV moga powstawac bez udziatu
replikacji DNA oraz, ze mechanizmy mutagenezy niezaleznej i zaleznej od replikacji DNA
sg rozne.

Opracowano metode badania specyficznosci glikolaz N-alkilopuryn, ktéra polega na
ilosciowym badaniu przejicia formy ccc do oc DNA plazmidowego uprzednio
potraktowanego mutagenem, a nastepnie poddanego m. in. dziataniu glikozylazy.
Zidentyfikowano u drozdzy Saccharomyces cerevisiae nowy gen, DINS, ktory jest
indukowany w odpowiedzi na uszkodzenia DNA, a takze poczyniono obserwacje, ze
mutanty niosace delecje genu DUN/ cechuja sig niestabilno$cia mitochondrialnego DNA.
Wykazano, ze drozdzowa polimeraza DNA ( jest zaangazowana w proces naprawy DNA
przez wycinanie zasad (BER), natomiast polimeraza DNA o moze byC zaangazowana w
proces naprawy rekombinacyjnej.

W ramach analizy strukturalnej i funkcjonalnej genomu drozdzy S. cerevisiae ustalono
funkcje genu YJR025¢: koduje on dioksygenaze kwasu 3-hydroksy antranilowego.
Wykazano, ze syntaza farnezylo dwufosforanu (FPP-syntaza) pelni istotna funkcje w
regulacji poziomu biosyntezy dolicholi w drozdzach . cerevisiae.

Wykryto zrdznicowana, stabilno$é poszczegélnych mitochondrialnych mRNA 1 tRNA w
mutantach drozdzy SUV3 i DSS1.

Uzyskano wysoki poziom wytwarzania mitochondrialnego rybosomalnego biatka Nam9 S.
serevisiae w komorkach bakterii.

Zakoficzono badania nad fototoksycznym dziataniem porfiryn. Wykorzystujagc komorki
odpowiednich mutantéw drozdzy m.in. wykazano, ze fotooksydacja di-aminokwasowych
pochodnych protoporfiryny stosowanych w diagnostyce 1 terapii nowotworow nie wykazuje
mutagennego efektu.

Zidentyfikowano nowy gen regulatorowy, metR, o pozytywnym dzialaniu w metabolizmie
siarkowym Aspergillus nidulans.

Na podstawie analizy transkryptow genu agad ustalono, ze u Aspergillus nidulans
regulacja ekspresji tego genu moze si¢ odbywac poprzez obrobke mRNA.

Zlokalizowano w genomie wirusa ziemniaka (PVY) region odpowiedzialny za
wywolywanie nekroz systemicznych u tytoniu oraz otrzymano transgeniczne rosliny
ziemniaka (odmiana Irga) odporne na infekcje PVY.

Wykazano zdolno$¢ do replikacji w komorkach roslinnych pelnej kopii cDNA wirusa
lisciozwoju ziemniaka PLRV.

Zakonczono rdéznorodne obserwacje, ktérych wyniki wskazuja na wystepowanie w jadrach
komorek roélin wyzszych pozachromosomalnego DNA.

Ustalono sekwencje nukleotydowa roslinnego genu typu SNF5 (generalny aktywator
transkrypcji)

Skonstruowano roéliny transgeniczne konstytutywnie 1 w znacznej ilo$ci wytwarzajace
podjednostke ureazy, ureB - jeden z antygenow potencjalnej doustnej szczepionki
przectwko Helicobacter pylori.

Wykazano w jadrach komorek ziemniaka obecno$¢ bialek specyficznie oddziatywujacych z
fragmentami promotora transkrypcji PR-2d. Jedno z tych biatek scharakteryzowano.
Zaobserwowano akumulacje poliprenoli w korzeniach roslin pochodzacych z kultur
tkankowych, otrzymano poliprenolowe struktury cykliczne ze struktur lintowych, a takze
wykazano podobienstwo wiasciwoséci roSlinnej Rab- prenylotransferazy biatkowej do
enzymu pochodzenia zwierzecego.
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0 Zaobserwowano w komoérkach tytoniu obecnosé kinazy biatkowej aktywowanej w
warunkach stresowych, ktérej specyficznos¢ substratowa rozni si¢ od znanych dotychczas
kinaz roSlinnych typu MAP.

0 Udowodniono, ze rybosomalna nukleaza Il z zarodkéw zyta ma budowe dimeryczna, a
stosujac jako sonde enzymatyczna nukleaze ChS ustalono miejsca oddziatywania tRNA z
biatkiem aminoacylosyntetazy.

0 Przeprowadzono fuzj¢ protoplastow Solanum nigrum lub S. bulbocastanum - gatunkéw o
zroznicowanym stopniu odpornoéci na infekcje Phytophthora infestans z protoplastami
ziemniaka (Solanum tuberosum) a nastepnie produkty fuzji poddano hodowli
doprowadzajac je do stadium kalusa.

0 Ustalono warunki pasazowania bakulowirusa biatki wierzbéwki (Stilpnotia salicys) 1
wstepng charakterystyke jego genomu oraz przeprowadzono identyfikacje indukowanego
stresem temperaturowym biatka Galleria mellonella.

0 Wykazano mozliwos¢ istnienia u §limaka Helix pomatia drugiej drogi katabolizmu 5’-
metylo-tio-adenozyny.

* Doniesienie naukowe o jednym najwazniejszym wyniku uzyskanym w 1997 r.

Nowy gen regulatorowy w metabolizmie siarkowym u Escherichia coli
(Monika Hryniewicz, Roksana Iwanicka-Nowicka)

Glowna droga asymilacji siarki. przez bakterie, grzyby 1 rosliny jest pobieranie,
aktywacja -1 wieloetapowa redukcja nieorganicznego siarczanu oraz wlaczanie powstatego
siarczku do zwiazkéw organicznych w procesie biosyntezy cysteiny. Wieloletnie badania
naszego zespotu we wspOlpracy z pracowniag N. Kredicha z Duke University w U.S.A.
doprowadzily do poznania fizjologicznych i genetycznych aspektéw procesu asymilacji
nieorganicznego siarczanu u bakterii jelitowych (E. coli i S. typhimurium). W procesie tym
uczestniczy ponad 20 gendéw (tworzacych regulon cysteinowy), ktérych ekspresja jest
kontrolowana przez wspolny regulator. transkrypcyjny, produkt genu cysB. Mechanizm
oddzialywania biatka CysB z DNA regionéw regulatorowych genéw cys zostal poprzednio
przez nas scharakteryzowany na poziomie molekularnym.

Ostatnio w naszej pracowni zostat zidentyfikowany nowy gen E. coli, nazwany cbl, ktérego
produkt peini regulacyjna funkcje w metabolizmie siarkowym bakterii. Biatko Cbl wykazuje
cechy strukturalne aktywatoréw transkrypcyjnych rodziny LysR  oraz wysoki stopieh
homologii do regulatora CysB (40% identycznych aminokwas6w). Interesujacy jest fakt, ze
ekspresja genu cb/ jest kontrolowana przez CysB jako regulator nadrzedny, co stanowi
pierwszy przykiad kaskadowej regulacji w obrebie tej samej rodziny (LysR) bakteryjnych
regulatorow transkrypcyjnych. W wyniku konstrukcji mutanta z delecja genu cbl ustalilismy,
ze funkcja bialka Cbl jest niezbedna dla wykorzystania przez bakterie organicznych
sulfonianéw jako zrodia siarki. Geny kodujace biatka enzymatyczne niezbedne dla
metabolizmu  sulfonianéw byly do niedawna nieznane. W pracowni T. Leisingera (ETH-
Zentrum, Zirich) zostal ostatnio zidentyfikowany pierwszy operon, faudBCD, Zwiazany z
asymilacja siarki sulfonianowej tauryny. We wspotpracy z grupa szwajcarska stwierdziliSmy, ze
ckspresja operonu fauABCD jest kontrolowana in vivo przez dwa regulatory transkrypcyjne,
CysB 1 Cbl. Przeprowadzone w naszej pracowni badania nad oddzialywaniem in vifro
oczyszczonych biatek CysB i Cbl z DNA regionu regulatotorowego operonu fau ‘wykazaty
specyficzne wigzanie obu biatek w tym regionie: zidentyfikowano pojedyncze miejsce wigzania
biatka Cbl 1 kilka miejsc wiazania biatka CysB. Wspélne dziatanie dwoch czynnikow
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transkrypcyjnych w aktywacji operonu faudBCD stanowi nowy paradygmat w regulacji genow
zwiazanych z metabolizmem siarkowym bakterii. Funkcja biatka Cbl jest rowniez niezbedna
dla wykorzystania przez bakterie innych (poza tauryna) organicznych sulfonianéw co sugeruje
udziat Cbl w aktywacji klasy genow strukturalnych (dotychczas nie zidentyfikowanych)
zaangazowanych w metabolizmie tych zwiazkoéw. Sulfoniany stanowig gtoéwne zrodto siarki w
glebie a takze wchodza w sktad zanieczyszczeh przemystowych (detergenty, barwniki) wod i
gleb, zatem poznanie genetycznych aspektoéw ich metabolizmu moze mie¢ w przysziosci
znaczenie aplikacyjne.

Tytuly i stopnie naukowe nadane pracownikom placowki:
e profesora - nie bylo

e doktora habilitowanego:

Anna PRZYKORSKA
,Analiza przestrzennej struktury kwasow rybonukleinowych za pomoca nukleaz pochodzenia
ro$linnego”

Piotr ZIELENKIEWICZ
,Przewidywanie struktur i teoretyczny opis oddziatywan matych biatek globularnych”

Anna SZKOPINSKA
,Biosynteza poliprenoli i ich pochodnych. Rola syntazy dwufosforanu carnezylu we wzajemnej
regulacji poziomu syntezy liniowych i cyklicznych poliizoprenoidow”

o doktora:

Izabella KERN
,Wydzielanie streptokinazy ze Streptococcus equisimilis H46 w bakteryjnym ukladzie
homologicznym 1 heterologicznym”.

Anna BEBENEK
,,Nowa mutacja w Escherichia coli K-12, isfA ktéra hamuje proces SOS-zalezne] mutagenezy
oraz inne zjawiska kontrolowane przez system SOS”.

Maria BRETNER
,Poszukiwania nowych 2- 4- 1 2 4-podstawionych nukleozydow 1 nukleotydow
pirymidynowych potencjalnych inhibitorow syntazy tymidylanowej oraz potencjalnych
srodkow przeciwnowotworowych”.

Marzena SIENKO
,Klonowanie 1 charakterystyka genoéw kodujacych enzymy syntetyzujace homocysteing u
Aspergilus nidulans”.

Krzysztof PAWLOWSKI
,,Teoretyczne modelowanie struktury biatek wiazacych jony wapnia i ich fragmentow”.

Elzbieta SKOCZYLAS-TALARCZYK
,,Diugotancuchowe poliprenole roslinne; ich wystepowanie 1 przypuszczalna rola w prenylacjt
biatek”.

Katarzyna LISOWSKA
,Klonowanie 1 analiza struktury genu Asp70.1 nalezacego do rodziny gendéw szoku
termicznego szczura”.

Roksana IWANICKA-NOWICKA
,Nowy gen regulonu cysteinowego u Escherichia coli-cbl”
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SCHEMAT NR 2

Wybrane informacje analityczno-statystyczne o dzialalno$ci
naukowo-badawczej i jej wynikach
Instytutu Biochemii i Biofizyki PAN w 1997 roku

1. Publikacje wydane drukiem w 1997 roku
(wykaz publikacji - str. VIL.1 - VIL.32)
zestawienie liczbowe:

Lacznie: 215
z tego:
+  ksiazki 0
+ rozdziaty w ksigzkach (innych niz wyzej wymienione) 3
+ artykuly, rozprawy w czasopismach naukowych 74
w tym: publikacje w recenzowanych czasopismach
0 zasiggu Swiatowym 74

 referaty, doniesienia 1 materiaty konferencyjne 126
2. Wyposazenie w specjalistyczng, unikatowg aparature

Nazwa urzadzenia Rok produkcji Producent
Aparat do oczyszczania biatek 1997 BJO-RAD
Aparat do elektroforezy pulsacyjnej 1997 BIO-RAD

3. Ochrona wlasnosci intelektualnej - patenty: nie byto

4. Ekspertyzy naukowe 7
(poza opiniami i recenzjami projektow badawczych i prac naukowych)

Nazwa ekspertyzy Kierownik zespolu Zleceniodawcca
Ocena projektu biotechnologicznego Jerzmanowski A. Ministerstwo Rolnictwa,
proponujacego wykorzystanie Zespot d/'s GMO
organizmow zmodyfikowanych
genetycznie (GMO)

5. Realizowane projekty badawcze

L.p. Rodzaj projektu/Tytut projektu Kierownik Okres
realizacji
(od-do)
a) krajowe - projekty badawcze tzw. "granty"
1. [Proba konstrukcji sztucznych chromosoméw dr M. Dobrzanska 1993-1997
przydatnych do transformacji roélin
jednolisciennych.
2. |Zwiazek migdzy budows i aktywnoscia prof. K.L.Wierzchowski | 1994-1997

nieregulowanego promotora bakteryjnego w
procesie 1nicjacji transkrypciji u E.coli.
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. |Molekularne podstawy mutagenezy: badanie

wplywu sasiadujacych zasad w matrycy na
wiasciwosci kodujace modyfikowanych zasad
podczas replikacji DNA.

prof. J. KuSmierek

1994-1997

Elementy regulacyjne zalezne od kwasu
salicylowego warunkujace oporno$¢ roslin na
patogeny.

doc. J. Hennig

1994-1997

. [Nowe aspekty regulacji metabolizmu

siarkowego u Enterobacteriaceae: zaleznoéci
miedzy funkcja genu cb/ a regulonem
cystelmowym.

dr M. Hryniewicz

1994-1997

Nukleaza zwiazana z rybosomami zarodkow
zyta, hydrolizujaca dwuniciowe RNA:
oczyszanie, jej aktywatory 1 inhibitory.

dr M. Siwecka

1994-1997

Metabolizm aminokwaséw siarkowych u
grzybow: molekularna charakterystyka genow
struktury 1 gendéw regulacyjnych.

prof. A. Paszewski

1994-1997

Badanie mechanizmow regulujacych proces
kierowania biatek do réznych kompartmentow
komorki w drozdzach Saccharomyces
cerevisiae.

dr T. Zoladek

1995-1997

Analiza strukturalna i funkcjonalna genomu
drozdzy Saccharomyces cerevisiae.

prof. W. Zagorski

1995-1997

10.

Rola genomu jadrowego w regulacji
funkcjonowania mitochondriéw S.cerevisiae.
Charakterystyka genow odpowiedzialnych za
translacje mitochondrialna.

dr M. Boguta

1995-1997

11.

Modyfikacja zasad - indukgcja stabilnej replikaciji
DNA.

prof. C. Janion

1995-1998

12.

Biologia molekularna zakazenia wiroidowego -
diagnostyka patogena i1 konstrukcja ro§lin
opornych.

mgr A. Géra-Sochacka

1995-1997

13.

Badanie mechanizmu wywotywanej przez
histon H1 specyficznej represji transkrypcji
genow potozonych w poblizu sekwencji DNA
bogatych w pary AT.

prof. A. Jerzmanowski

1995-1997

14.

Wierno$¢ replikacji nici op6znionej i
prowadzacej, podczas syntezy chromosomu
Escherichia coli.

dr L Fijalkowska

1995-1998

15.

Charakterystyka nowych genow
Saccharomyces cerevisiae zaangazowanych w
odpowiedz komorki na uszkodzenia DNA.

prof. Z. Ciesla

1995-1998

16.

Badania nad funkcjonowaniem genéw regionu
stabilnosci segB plazmidu pSM19035.

doc P. Ceglowski

1995-1998

17.

Rola polimeraz DNA w naprawie réznych
rodzajow uszkodzeh DNA w komorkach

drozdzy Saccharomyces cerevisiae.

prof. W. Jachymczyk

1995-1998




18.

Molekularna charakterystyka krajowych
populacji nicieni Bursaphelenchus
zasiedlajgcych drewno sosnowe.

-mgr J. Brzeski

1996-1997

19.

Mechanizm dziatania 1 potencjalne inhibitory
glikozylazy 3-metyloadenina-DNA
pochodzenia bakteryjnego i ludzkiego.

prof. J. KuSmierek

1996-1998

20.

Badanie przestrzennej struktury RNA przy
uzyciu nukleaz z roslin wyzszych.

dr hab. A. Przykorska

1996-1998

21.

Puszukiwanie funkcji produktu genu U17918,
niezbednego dla zycia komorki Saccharomyces
cerevisiae.

dr A. Kurlandzka

1996-1998

22.

Klonowanie 1 analiza genéw indukowanego
cellobioza, katabolizmu laktozy u Lactococcus
lactis.

dr J. Bardowski

1996-1999

23.

Konstrukcja transgenicznych linii ziemniaka 1
tytoniu opornych na wirusy.

prof. W. Zagérski

1996-1998

24.

Konstrukcja rolin transgenicznych, odpornych
na wirus Y ziemniaka (PVY).

mgr A. Chachulska

1996-1998

25.

Analiza ekspresji transgenow wirusowych w
liniach ziemniaka transformowanych ¢ DNA
wirusa lisciozwoju (PLRYV).

prof. D. Hulanicka

1996-1997

26.

Izolacja, rekombinacje 1 zastosowanie
plazmidéw liniowych w transformacji roslin

dr M. Bucholc

1996-1998

27.

Racjonalne projektowanie i otrzymanie
specyficznych biatkowych inhibitorow
proteinaz serynowych w oparciu o
modelowanie molekularne, analize danych
kinetycznych i termodynamicznych oraz
ukierunkowana mutageneze.

dr M. Dadlez

1996-1999

28.

Poliprenolowe lipidy "kauczukopodobne"
pochodzenia roslinnego.

prof. T. Chojnacki

1996-1998

29.

Ekspresja biatkowa sktadnikow funkcjonalnego
receptora ekdysteroidowego w komorkach
bakteryjnych 1 drozdzowych

dr hab. K. Grzelak

1996-1999

30.

Synteza, badanie struktury 1 konformacji
nowych przeciwnowotworowych,
przeciwwirusowych 1 przeciwpasozytniczych
nukleotydéw oraz badanie metodami
spektroskopowymi ich oddziatywan z syntaza
tymidylanowa.

prof. T. Kulikowski

1996-1999

31.

Rola polimeraz DNA w konwersji
wewnatrzgenowej w komorkach drozdzy
Saccharomy'ces cerevisiae.

mgr A. Halas

1996-1997

32.

Wykorzystanie technik inzynierii genetycznej
do podniesienia poziomu syntezy/sekrecji
biatek Trichoderma reesei.

prof. G. Palamarczyk

1997-2000

33.

Interakcja mitochondrialnego rybosomalnego
biatka Nam9 z biatkiem szoku cieplnego

Hsp104 w komorce drozdzy

mgr A. Chacinska

1997




34.

Badania nad partycjg niskokopiowych
plazmidéw do komérek potomnych w czasie
podziatu komérkowego.

dr M. Lobocka

1997-2000

35.

Udziat kinaz biatkowych w przenoszeniu
sygnalow stresu osmotycznego u roslin

dr G. Dobrowolska

1997-1999

36.

Wykorzystanie mutantéw hem-drozdzy
S.cerevisiaew badaniu wewnatrzkomor-
kowego transportu i regulacyjnej roli hemu.

prof. J. Rytka

1997-2000

37.

Molekularne podtoze choréb mitochond-
rialnych.

prof. E. Bartnik

1997-1999

38.

Doustne szczepionki roélinne: Konstrukcja
transgenicznych roslin produkujacych
zrekombinowana ureaze Helicobacter pylori.

dr A. Sirko

1997-2000

39.

Izolowanie i charakterystyka mutantow
drozdzy Saccharomyces cerevisiae o
zmienione] regulacji ekspres;ji biatek
peroksysomalnych.

mgr 1. Smaczynska-de
Rooij

1997

40.

SOS zalezna mutageneza: mechanizm regulacji
wylaczania systemu SOS oraz rola biatek
UmuD’ 1 C w mutagenezie niezaleznej od
replikacji DNA.

prof. I. Pietrzykowska

1997-1999

41.

Prenylacja biatek ro$linnych.

doc. E. Kula-Swiezewska

1997-1999

42.

Somatyczna hybrydyzacja - odpornosé
ziemniaka na patogeny.

dr U. Maciejewska

1997-2000

43,

Charakterystyka genomu i wirulencji
bakulowirusa poliedrozy jadrowej celem
pozyskania bardziej efektywnego biopestycydu

dr hab. J. Michalik

1997-2000

44,

Genetyczna i biochemiczna charakterystyka
syntezy poliprenoli w uktadach eukario-
tycznych.

dr hab. A. Szkopinska

1997-2000

45.

Wykorzystanie genu replikazy wirusa PLRV
dla konstrukcji roslin ziemniaka niewrazliwych
na infekcje wirusows.

doc. J. Hennig

1997-2000

46.

Okreslenie funkcji histonu H1 w komérce
eukariotycznej oraz identyfikacja biatkowych
czynniké6w regulujacych dostepnosé DNA
chromatyny dla transkrypcji u roélin i analiza
nechanizmu zaleznej do SWI/SNF inicjacji
transkrypcii.

prof. A. Jerzmanowski

1997-2000

47.

Selekcja z bibliotek biatkowych prezento-
wanych na fagu M13 zastosowana do
wytworzenia nowych inhibitoréw proteinaz i
optymalizacji ich specyficznosci strukturalnej i

zwijania.

dr M. Dadlez

1997-2000
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b) zagraniczne

TECH: ,Wspoéldziatania miedzy Instytutem
Biochemii 1 Biofizyki PAN a jednostkami
Wydziatu Biolog Uniwersytetu
Warszawskiego w dziedzinie nauczania
biotechnologii molekularne)”.

prof. A. Jerzmanowski

. | Projekt finansowany przez II Fundusz im. dr LFijalkowska 1996-1998
M.Sktodowskiej-Curie: "Mutageneza
zachodzaca na nici prowadzacej 1 opdZnione]
podczas replikacjit DNA'".
. |Projekt polsko-izraelski finansowany przez dr P.Zielenkiewicz 1996-1997
UNESCO: "International Center for
Cooperation in Bioinformatics".
Grant Fundacji Wsp6tpracy Polsko- dr W.Jankowski 1995-1998
Niemieckiej: "Pozyskiwanie 1 mozliwosci
zastosowan praktycznych dlugotancuchowych
polimeréw i1zoprenoidowych".
Grant NATO:”Construction of Transgenic prof. H. Koprowski (USA) | 1996-1997
Plants Producing Immunogenic Proteins of prof. G. Muszynska
Therapeutic Significance”. dr A. Sirko
. |Projekt w ramach programu COPERNICUS: prof. P. Ek 1997-1999
”Metabolic Regulation in Plants. Specificity of (Uppsala Univ.)
Signal Transduction by the Phospholipid- and prof. G. Muszynska
Ca®* -Dependent Protein Kinase from Maize
Seedling and Prediction of Potential Substrates
of the Enzyme Among Plant Proteins”.
. |Projekt w ramach programu COPERNICUS: prof. A. Leone 1997-1999
”Manipulation of the Lipid Composition and (RCVBNC-Italy)
Physical State of Plant Membranes for prof. G. Muszynska
Improving Tolerance to Temperature Stress”.
- Projekty wspdipracy miedzy Francjq a Polskq:
. |Posttranscriptional regulation of CFTR gene dr G. Przewlocki 1996-1997
expression in human colon carcinoma cell line
and novel sequence specifoc RNase.
Genetic and biochemical characterization of prof. G. Palamarczyk 1997-1999
dolichol chain synthesis in eucariotic cells.
. |Zréznicowanie genetyczne w rodzaju dr J. Bardowski 1996-1997
Lactococcus.
- Projekty w ramach wspélpracy miedzy KBN - The British Council
. |Molecular biology of sulphur metabolism in prof. A. Paszewski 1995-1997
Aspergillus nidulans.
The development and evolution of plant dr M. Dobrzanska 1995-1997
artificial chromosomes.
- Inne
. |Projekt w ramach programu PHARE SCI- prof. W. Zagorski 1996-1997
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2. |Projekt Fundacji Stefana Batorego: , Biologia
molekularna - dydaktyczna rola Internetu na

przykladzie konkretnego rozwiazania
edukacyjnego”.

dr hab. P. Zielenkiewicz
Michal Minczuk (UW)

1997-1998

6. Dzialania na rzecz praktyki. Umowy i prace wykonane przez placowke na zamowienie.
(poza pracami typu warsztatowego lub pracami seryjnymi)

Przedmiot umowy

Kierownik zespolu

Zleceniodawcca

Oznaczenie aktywnosci

Jezewska M, M.

Centrum Zdrowia Dziecka

fosforybozylotransferaz hipoksantyno- - Anin

guaninowe] 1 adeninowe] w hemolizacie

(1 pacjent) 1 w fibroblastach (1 pacjent)

Oznaczenie aktywnosci fosforylazy Jezewska M. M. Centrum Zdrowia Dziecka
nukleozydu purynowego 1 deaminazy - Anin

adenozyny w hemolizatach (3 pacjentow)

Szkolenie pracownikow Biolacta-Texel:
,Nowoczesne techniki biologii
molekularnej w pracy z bakteriami
mlekowymi”

Bardowski J.

dr inz. Andrzej Fetlinski,
Prezes Zarzadu Biolacta-

Texel, Olsztyn

7. Dzialalnos¢ dydaktyczna pracownikow placowki

Wyszczegolnienie Zajecia ze Wyklady Kursy, szkolenia,
studentami (inne, poza zajeciami szkoly itp.
(wyklady, cwiczenia, ze studentami) organizowane przez
seminaria, itp.) placowke
liczba os6b| liczba = [liczba 0os6b| liczba  |liczba osdb| liczba
prowadza- | godzin |prowadza-| godzin |prowadza-| godzin
cych cych cych
1. w kraju:
a) uczelnie wyzsze
indywidualna 7 203 5 121 5 40
na podstawie
umowy 26 930 59 / /
pozostate / / / / /
b) inne - 6 42 / / /
2. za granica: 1 osoba Uniwersytet w Getyndze, RFN
1 osoba Universite Paris VI, Francja

Warszawa, dnia 31.01.1998 r.

TR ST,
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DYREKTORIWNSTYTUTT
(/l\]() I\ 'J

Prof. dr Wiodziierz Z3siichi-0otod
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SCHEMAT NR 3

Informacja o wspolpracy naukowej z zagranica w 1997 r.

1. Informacja opisowa o zakresie i warunkach wspélpracy z zagranica.

W 1997 r., podobnie jak w latach ubieglych, dominowata wspolpraca naszego Instytutu
z Francja. Znaczny odsetek wszystkich wyjazdéw naszych pracownikéw, ktore odbywaty sie w
ramach wspolpracy z zagranica, przypada wiasnie na Francje. Duze znaczenie ma tu
aktywno$¢ Polsko-Francuskiego Centrum Biotechnologii Roélin, ktére dba o wlasciwg
dynamike wspolpracy. Jej wlasciwym wyrazem jest objecie w 1997 r. finansowaniem sze$ciu
nowych projektéw badawczych.

Kontynuowana jest wspélpraca z innymi ofrodkami europejskimi. Rozwija sie
wspolpraca z Niemcami. Sasiedztwo obydwu krajow i dobre kontakty personalne pozwolity na
stworzenie w 1997 r. ciekawej formy wspélpracy, polegajacej na regularnym, wspolnym
organizowaniu seminariow naukowych przez kompletne zespoly naukowe realizujace zblizona
tematyke badawcza. W ramach tej formy wzajemnych kontaktéw naukowych, 7-osobowy
Zesptt prof. A. Jerzmanowskiego z IBB PAN odby! wspolne seminarium na Uniwersytecie w
Getyndze z Zespotem prof. Grossbacha. Nastepne spotkanie odbedzie sic w Warszawie. Bez
zaklocen przebiega takze wspolpraca z odlegtymi tylko o 600 km o$rodkami z Berlina. Na
uwage zastuguja réwniez intensywne kontakty naukowe pracownikéw IBB PAN z oérodkami
skandynawskimi, zwtaszcza z Uniwersytetami w Sztokholmie, Uppsali i Helsinkach. Owocnie
kontynuowana jest wspolpraca z Wielka Brytania, Holandia i Wiochamii, a dobrze rokuje
rozwijajaca si¢ wspotpraca z Wegrami.

Na uwagg zastuguje wyrazna intensyfikacja kontaktéw naukowych naszego Instytutu z
réznymi osrodkami z USA. Oczywiicie, ze wzgledu na znaczna odleglo$¢ pomiedzy
obydwoma krajami i wysokie koszty, wspolpraca ta nie moze przebiegaé w takim zakresie jak
z ofrodkami europejskimi. Dlatego tez warto odnotowaé inicjatywe czionka ,,arupy
Zaufania”, dr J. Barankiewicza, w wyniku ktorej powstalo internetowe ,IBB International”,
zrzeszajace przebywajacych stale zagramica bylych pracownikéw IBB PAN, z ktorych
zdecydowana wigkszo$¢ mieszka i pracuje w USA. Jednym z zadan ,IBB International” jest
niesienie szerokiego wsparcia pracownikom IBB PAN odbywajacym krotko- i
dtugoterminowe pobyty naukowe w USA.

Europejski Fundusz Stypendialny (EFS) przy IBB PAN funkcjonuje od 1 pazdziernika
1992 r. Do chwili obecne) stypendia przyznano 82 pracownikom naukowym, gtoéwnie z
Biatorusi, Ukrainy 1 Rosji, z ktérych 58 o0séb pracowato w IBB PAN. Pozostali stypendysci
pracowali w takich osrodkach naukowych jak: Uniwersytet Warszawski, Instytut Biologii
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Doswiadczalnej im. Nenckiego, Instytut Genetyki i Hodowli Zwierzat, Uniwersytet Gdanski,
Akademia Rolnicza we Wroctawiuy, Uniwersytet £.6dzki, Centrum Diagnostyki i Terapii AIDS
w Warszawie, Centrum Mikrobiologii i Wirusologii w Fodzi. W 1997 r. roku lacznie

przyznano 15 stypendibw naukowcom z Europy Wschodniej,
badania w IBB PAN.

z ktorych 12 prowadzito

Wspélpraca z Czechami

Dr hab. K. Grzelak i dr B. Ktudkiewicz przebywaly w Instytucie Entomologii Czeskiej
Akademii Nauk (Czeskie Budziejowice), gdzie przez tydzieh omawiaty dotychczas uzyskane
wyniki i plany przysztych badan objetych wspétpraca obydwu placowek.

W IBB PAN przebywat prof. F. Sehnal, dyrektor Instytutu Entomologii Czeskigj
Akademii Nauk (Czeskie Budziejowice). Gosc wzial udzial w specjalnej sesji naukowej
poswigconej pamieci prof. Zofii Lasotowej, a takze przeprowadzit rozmowy nad wynikami i
perspektywami wspotpracy naukowej, ktéra od wielu lat prowadzi z naszym Instytutem.

Wspélpraca z Finlandia

Dr J. Kruszewska podczas 3-tygodniowego pobytu w Centrum Biotechnologii i Badan
nad Zywnoscig (Espoo) sklonowata w Escherichia coli gen syntazy dolicholo
z Trichoderma reesei.

-fosfo-mannozy

Mgr A Janik przebywata przez szes¢ miesigcy w Instytucie Biotechnologii w
Helsinkach badajac mechanizmy sekrecji biatek u drozdzy.

Wspélpraca z Francjy, Polsko-Francuskie Centrum Biotechnologii Roslin

Mgr K. Grabifiska podczas dwéch 2-miesigcznych pobytow na Uniwersytecie Poitiers
przeprowadzala eksperymenty nad genetyczng i biochemiczna charakterystyka, biosyntezy
faficucha poliprenolowego w komérkach drozdzy S. cerevisiae.

Dr hab. A. Przykorska przebywala przez jeden miesiac w Instytucie Biologii
Molekularnej i Komérkowej (Strasbourg) przeprowadzajac badania nad struktura przestrzenng
nietypowego tRNA z Candida albicans,

Mgr R. Kucharczyk w trakcie trwajacego 2 miesiace pobytu w Centrum Genetyki
Molekularnej CNRS (Gif-sur-Yvette) przeprowadzata w ramach Projektu EUROFAN analize

fenotypowa, delecji pieciu genow drozdzy przu uzyciu podiozy z inhibitorami r0znych szlakow
metabolicznych.



Prof. A. Jerzmanowski podczas 2-tygodniowego pobytu w Instytucie Biologii
Molekularnej Roslin CNRS (Strasbourg) wygtosit referat o badaniach wihasnych oraz
przeprowadzit szczegblowe konsultacje 1 ustalenia dotyczace wspodlnych prac badawczych z
Zespotami prof. Gigota, prof. Lambert i dr. Wilhelma.

Mgr W. Racki przebywat 3 miesigce w Centrum Genetyki Molekularnej; CNRS (Gif-
sur-Yvette), gdzie przeprowadzat szczegblowa analize drozdzowego ortologa ludzkiego genu
kinazy dystroficznej (DMK).

Prof. P. Stepien odbyt 2-tygodniowy pobyt w Centrum Genetyki Molekularnej CNRS
(Gif-sur-Yvette), gdzie przeprowadzal rozmowy nad planem wspélnych badan i wspélnej
publikacji.

Prof. W. Zagorski w trakcie trwajacego 3 miesiace pobytu na Uniwersytecie Paryskim
przeprowadzat badania nad translacja mitochondrialng w drozdzach S. cerevisiae.

Mgr A. Lipska-Dwuznik przebywala przez 3 tygodnie w Laboratorium Biologii
Komorkowej INRA (Wersal), gdzie zajmowata si¢ analiza polimorfizmu genomu wirusa Y
ziemniaka.

Mgr E. Sadowy podczas dwoch 2-miesigcznych pobytdow w Instytucie Badan
Roslinnych CNRS (Gif-sur-Yvette), przeprowadzata ukierunkowana mutagenizacje cDNA
wirusa liSciozwoju ziemniaka w celu uzyskania infekcyjnych klonow tego wirusa.

Dr G. Przewlocki odbyt dwa 1-miesiegczne pobyty w INSERM (Paryz), gdzie
kontynuowat badania nad oczyszczaniem RNazy T84 przy pomocy nowego systemu FPLC.

Mgr A. Chachulska przebywata dwa tygodnie w Laboratorium Biologii Komo6rkowej
INRA (Wersal), gdzie zajmowala si¢ analiza polimorfizmu genomu wirusa Y ziemniaka.

Mgr M. Gora podczas 3-miesigcznego pobytu w Instytucie J. Monoda (Paryz) badajac
zalezno$c pomigdzy struktura a funkcja enzymu ferrochelatazy oczyscila drozdzowy enzym z
nadprodukujacych go komorek E. coli.

Prof. J. Rytka w trakcie 2-tygodniowego pobytu w Centrum Genetyki Molekularne;j
CNRS (Gif-sur-Yvette) pracowata nad konstrukcja hybrydowych ferrochelataz oraz
przygotowata maszynopis publikacji nad wybranymi genami z Il chromosomu drozdzy.

Prof. G. Palamarczyk odbyta 1-tygodniowy pobyt na Uniwersytecie w Poitiers
szczegdtowo omawiajac wspolny cykl doswiadczen nad ustaleniem roli syntazy FPP w

regulacji biosyntezy dolicholi u drozdzy.
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Dr J. Bardowski przebywat miesiac w Laboratorium Genetyki Drobnoustrojow INRA
(Jouy-en-Josas) gdzie nowoczesnymi technikami biologii molekularnej badal zroznicowanie

genetyczne polskich izolatow bakterii mlekowych.

Wspélpraca z Hiszpania
Mgr 1. Sitkiewicz przebywata miesiac w Narodowym Centrum Biotechnologii (Madryt)
opracowujac warunki wiazania in vitro fragmentow DNA zawierajacych charakterystyczne

sekwencje nukleotydowe przez oczyszczone biatko Omega plazmidu pSM19035.

Wspélpraca z Holandia
Mgr T. Aleksandrzak odbyla 5-miesigczny pobyt na Uniwersytecie Groningen
przeprowadzajac molekularng analiz¢ nowo-odkrytych genow katabolizmu laktozy L. lactis.

Wspélpraca z Indiami
W IBB PAN odbyt 2-dniowa wizyte dr V. George z Trivandrum. Celem wizyty bylo

ustalenie zasad wspolpracy dotyczacej uzycia poliprenoli do chemotaksonomii roslin.

Wspélpraca z Izraelem
Prof. W. Zago6rski i dr hab. P. Zielenkiewicz, przy okazji inauguracji sieci ICCB odbyli
rozmowy w Instytucie Weizmanna (Rehovot) na temat wspélnych przedsigwzig¢ w dziedzinie

bioinformatyki.

Wspoélpraca z Japonig
W IBB PAN przebywat prof. S. Yamagata z Uniwersytetu Gifu. W trakcie wizyty go$¢
wyglosit referat naukowy oraz przedyskutowal wyniki dotychczasowej 1 perspektywy przysztej

wspotpracy nad regulacja metabolizmu siarkowego u grzybow.
Wspélpraca z Moldawia

W IBB PAN przebywal przez 7 tygodni dr V. Kulcitsky z Instytutu Chemii
Motdawskiej Akademii Nauk w Kiszyniowie. Przeprowadzit reakcje cyklizacji poliprenoli.
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Wspoélpraca z Niemcami

Zesp6t Pracowni Biologii Molekularnej Roslin w skladzie: prof. A. Jerzmanowski, dr
M. Prymakowska-Bosak, mgr P. Kozbiatl, mgr M. Przewloka, mgr T. Calikowski, mgr J.
Brzeski 1 mgr R. Tomaszewski odbyli 4-dniowa wizyte w Instytucie Zoologii Uniwersytetu w
Getyndze, gdzie odbyto seminarium z Zespotem prof. Grossbacha dotyczace wspdlnej
tematyki badawczej. Ustalono, ze wspolne spotkania beda mie¢ charakter cykliczny 1 ze
nastepne odbedzie sie w Warszawie.

" Doc. E. Swiezewska odwiedzita Instytut Maksa Plancka w Kolonii uzgadniajac zasady
wspoOlpracy z Zespotem prof. Palme nad ro$linna Rab-prenylotransferaza.

Doc. Piotr Ceglowski odbyt 6-tygodniowy pobyt w Instytucie Genetyki Molekularne;j
im. Maksa Plancka w Berlinie przeprowadzajac seri¢ eksperymentéw nad wzajemnym
oddziatywaniem niektorych biatek kodowanych przez plazmid pSM19035.

W IBB PAN zlozyt 2-dniowa wizyte prof. T.A. Trautner, dyrektor Instytutu Genetyki
Molekularnej im. Maksa Plancka w Berlinie. Celem wizyty bylo szczegbétowe omoéwienie
dotychczas uzyskanych wynikow badan objetych wspoétpraca 1 przygotowanie wspolnej
publikacji.

Instytut nasz -odwiedzili przez 2 dni dr Y. Georgalis z Instytutu Krystalografii
Wpolnego Uniwersytetu w Berlinie (dwukrotnie) oraz dr D.M. Soumpasis z Instytutu Chemii
Biologicznej im. Maksa Plancka w Getyndze. W trakcie wizyty oméwiono dotychczasowe
rezultaty 1 uzgodniono plan dalszej wspotpracy dotyczace teoru krystalizacji bialek.

Wspolpraca z Rosja

W IBB PAN przebywat dr Y. Pavlov z Zaktadu Genetyki 1 Hodowli Uniwersytetu z
Sankt Petersburga. W trakcie wizyty go$¢ przedyskutowat z licznymi Zespotami naszego
Instytutu zajmujacymi si¢ mutageneza 1 naprawa DNA mozliwosci rozszerzenia wspolpracy
naukowe] w tym zakresie.

Dr O. Mospan z Instytutu Raka im. Petrova (Sankt Petersburg) podczas wizyty w
naszym Instytucie prowadzita badania nad rola aktywnosci i specyficznosci enzyméw naprawy

DNA w mutagenezie 1 kancerogenezie.
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Wspélpraca z Szwajcaria
W IBB PAN przebywatl dr J. van der Ploeg z Instytutu Mikrobiologii Politechniki z

Zurichu. Przeprowadzit badania in vitro nad regulacja ekspresji indukowalnego glodzeniem

starczanowym stymulonu ssi u E. coli.

‘Wspélpraca z Szwecja

Mgr M. Wanke odbyla trzy pobyty (tacznie piec i pot miesigca) na Wydziale Biochemii
Uniwersytetu  w  Sztokholmie zajmujac si¢ badaniem biosyntezy i transportu
wewngtrzkomoérkowego ubichinonu 1 plastochinonu w komoérkach roslinnych.

Doc. E. Swiezewska réwniez odbyta trzy pobyty (tacznie 3 miesiace) na Wydziale
Biochemii tego uniwersytetu syntetyzujac niezbedne substraty do badan i przeprowadzajac
eksperymenty nad izoprenoidami.

Prof. T. Chojnacki podczas 1-tygodniowego pobytu na Uniwersytecie Sztokholmskim
przeprowadzit konsultacje na temat dwoch rozpraw doktorskich przeprowadzanych w
Karolinska Institutet, przy czym sprawowal funkcje oponenta-recenzenta podczas obrony
jednej z nich.

Prof. G. Muszynska spedzita tydzien w Zaktadzie Chemii Medycznej i Fizjologicznej
(Uppsala) na szczegétwej dyskusji uzyskanych dotychczas wynikéw i objetych wspotpraca w
ramach wspolnego grantu INCO-Copernicus.

W IBB ‘PAN przebywali dr J. Olsson (dwukrotnie) i dr T. Carrlson z Wydziah
Biochemii Uniwersytetu w Sztokholmie, przeprowadzajac badania nad struktura i biosynteza

zwiazkow 1zoprenolowych u roslin.

Wspoélpraca z Tunezja
W IBB PAN przebywat prof. M. Marrakchi z Laboratorium Genetyki i Biologii
Molekularnej Tunazyjskiej Akademii Nauk (Tunis). W trakcie pobytu przedyskutowano

mozliwo$¢ wymiany materialow naukowych do wspolnych badaf nad wirusami roglinnymi.

Wspélpraca z USA
Dr M. Lobocka spedzita miesiac w Narodowym Instytucie Zdrowia (Bethesda) w celu

zakonczenia czeSci do$wiadczanej prac nad zmutowanym biatkiem ParA plazmidu P1,

odznaczajacym si¢ podwyzszona zdolnoscig wigzania ADP.
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Dr T. Zotadek odbyta 2-miesieczny pobyt w Stanowym Uniwersytecie Pennsylwania
(Hershey) analizujac mozliwos¢ ubikwitynacji drozdzowego biatka Mod5 oraz uzgadniajac
plan dalszej wspotpracy naukowej z tym osrodkiem.

Dr G. Dobrowolska, przy okazji udzialu w konferencji dedykowanej laureatowi
Nagrody Nobla, prof. E.G. Krebsowi, odbyta w jego laboratorium na Uniwersytecie stanu
Waszyngton (Seattle) 2-tygodniowy pobyt w celu przeprowadzenia kilku doswiadczen oraz
dyskusjt przygotowywanych wspolnie publikacji.

Troje pracowniké6w naszego Instytutu udato si¢ na staze podoktorskie do placowek
wspoOlpracujacych z naszym Instytutem: dr J. Topczewski do Uniwersytetu Vanderbilt
(Nashville), dr A. Fabisiewicz do Narodowego Instytutu Badah nad Wplywem Srodowiska na
Zdrowie (Research Triangle Park) i dr M. Bretner do Uniwersytetu Maryland (Baltimore).

W IBB PAN przebywat dr R. Schaaper z Narodowego Instytutu Badan nad Wplywem
Srodowiska na Zdrowie (Research Triangle Park). Przedyskutowano dotychczasowe rezultaty
1 opracowano plany dalszej wspolpracy.

Wizyte w naszym Instytucie ztozyl dr V. Yusibov z Umwersytetu T. Jeffersona
(Filadelfia) wyglaszajac referat i odbywajac spotkanie organizacjne z pracownikami IBB PAN
zaangazowanymi w objete wspotpraca badania nad konstrukcja szczepionki przeciwko H.
pylori.

Dr J.A. Miernyk z Narodowego O$rodka Badan Rolniczych (Peoria) przeprowadzit
szereg rozméw 1 konsultacji dotyczacych wspolnych badan nad roslinnymi biatkami
opiekunczymi, a takze fosforylacja 1 izoprenylacja biatek roslinnych.

Dr SW. Hui z Instytutu Raka (Buffalo) omawiat mozliwosci dalszej wspotpracy w
zakresie badania mechanizméw elektroporacji, a takze dokonat ostatecznej rewizji wspodlnej

publikacji naukowe;.

Wspélpraca z Wegrami

Prof. W. Zagorski 1 mgr A. Chachulska spedzili tydzieh w Centrum Biotechnologii
Rodlin (Go6dolld) omawiajac zasady przysztej wspotpracy naukowej, obejmujacej m.in. prace
doktorskie wykonywane w obydwu osrodkach. Wspdlna tematyka badawcza dotyczytaby
analizy struktury niektorych wiruséw roslinych i1 nowoczesnych metod wykrywanma

transgendéw w roslinach.
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Mgr A. Lipska-Dwuznik podczas 1-miesiecznego pobytu w Centrum Biotechnologii
Roslin® (Godolls) zapoznawala si¢ z metodami wirusologii roélinnej stosowanymi w
laboratorium prof. E. Balazsa.

Mgr M. Milner w trakcie l—tygodniowego pobytu w Centrum Biotechnologii Roslin
(Godolld) przeprowadzita obserwacje morfologii wirusa PVY przy uzycu mikroskopu

elektronowego.

Wspélpraca z Wielka Brytania

Mgr M. Grynberg odbyl l-miesigczny pobyt w Uniwersytecie Sheffield, gdzie
uczestniczyl w projekcie sekwencjonowania genu metE klonowania gendw regulacji
biosyntezy metioniny i cysteiny Penicillium chrysogenum.

Dr E. Kraszewska przebywala przez 2 tygodnie na Uniwersytecie Walijskim
(Abervsthwyth), gdzie przeprowadzita eksperymenty typu hybrydyzacyjnego z uzyciem

chromosomow pszenicy.

Wspélpraca z Wlochami

Doc. Z. Zargbska spedzita 6 tygodni w Centrum Badafi Produktow Biologicznie
Aktywnych CNR (Padwa), gdzie przeprowadzita badania nad wyjasnieniem przyczyn braku
stabilno$ci adduktow analizowanych w ramach badaf nad mechanizmem dziatania psolarenéw.

Prof. G. Muszyfiska odwiedzita Instytut Hodowli Warzyw i Roslin Ozdobnych, gdzie
~odbylo si¢ spotkanie koordynacyjne uczestnikow wspolnego programu badawczego objetego
grantem INCO-Copernicus.

Dr A. Siwecka spedzita 10 dni na Uniwersytecie w Weronie, gdzie przedyskutowata
wyniki badan wiasnych oraz plany wspélnych badan nad wykorzystaniem nukleaz do poznania

mechanizmoéw degradacji dwuniciowego RNA.

Szkolenia

Mgr I Sitkiewicz i mgr W. Podstolski uczestniczyli w ,1-st International
BioinformaticsTraining Course”(Izrael).

Mgr S. Kaczanowski wziat udzial w kursie profesjonalnej obstugi programu SRS 5.0
(Wielka Brytania).

Megr K. Grabinska i mgr A. Lipska uczestniczyty w praktycznym i teoretycznym kursie
,»Y east Molecular Genetics” (Wiochy).

. 8



Mgr R. Gromadka wziat udziat w szkoleniu w zakresie obshugi Analizatora
Genetycznego ABI Prism 310 (Niemcy).

Prof. E. Bartnik uczestniczyla w szkoleniu nt przepiséw europejskich w patentowaniu
wynazkow farmaceutycznych i biologicznych (Wiochy).

Mgr M. Zagulski brat udziat w teoretycznym kursie ,RNA” (Wtochy)

Imprezy z udzialem gosci zagranicznych organizowane przez IBB PAN

W 1997 r. IBB PAN byt organizatorem lub wspotorganizatorem nastepujacych imprez
z udziatem goSci zagranicznych:

1. W dniach 5 - 17 maja na terenie IBB PAN odbyt si¢ kurs TEMPUS organizowany
przez Uniwersytet Warszawski 1 nasz Instytut pt: , Diversity and Unity in Biological Sciences”.
Stuchaczami kursu byli doktoranci obydwu instytucji organizujacych kurs oraz doktoranci z
Uniwersytetow Jagiellonskiego 1 Wroctawskiego. Wykladowcami na kursie bylo m.in. 10
naukowcow z Belgii, Francji, Holandii, Niemiec 1 Wielkiej Brytanii.

2. W dniach 27 -30 pazdziernika, pod auspicjami UNESCO przeprowadzono w IBB
PAN miedzynarodowy kurs bioinformatyczny. Wykltadowcami na kursie byli m.in. dwaj
specjaliSci z Izraela a stuchaczami - obok doktorantow IBB - naukowcy m.in. z Biatorusi,
Czech, Estonii, Stowacji 1 Wegier.

3. W dniach 8 - 11 pazdziernika odbyla si¢ w IBB PAN, w ramach obchod6w setnej
rocznicy odkrycia polonu i radu, miedzynarodowa konferencja ,,Mechanizmy naprawy DNA 1
mutagenezy~ oraz sesja satelitarna sponsorowana przez Polska Sie¢ Biologi Komoérkowej 1
Molekularne; UNESCO/PAN | Mechanizmy naprawy DNA 1 mutagenezy” oraz sesja
satelitarna sponsorowana przez Polska Sie¢ Biologi Komoérkowej i Molekularnej
UNESCO/PAN ,Naprawa DNA u Eokariota 1 jej zwiazek z chorobami czlowieka”. W
imprezach tych ogolem wzielo udzal 150 uczestnikow z 15 krajow (w tym 43
wykladowcow). Wygloszono 43 referaty 1 przedstawiono 42 doniesienia w formie plakatow.
Konferencja byla podzielona na 2 sesje. W sesji I omawiano oksydacyjne uszkodzenia DNA 1
ich genetyczne konsekwencje. Przedyskutowano role oksydacyjnych uszkodzen DNA w
mitochondrialnych chorobach cziowieka (L.Ernster), chorobach nowotworowych 1 AIDS
(R.Olinski) a takze metody ich monitorowania i naprawy ,.,comet assay” (A.Collins), poziom 8-
oxoguaniny w moczu (S.Loft). Wiasciwos$ci pro-i eukariotycznych (w tym ludzkich) enzymow
naprawiajacych 8-oxoguaning i Fapy przedstawili S.Boiteux 1 J.Laval oraz inne mozliwe drogi

naprawy uszkodzen oksydacyjnych: u E.coli (I Felzeszwalb), w komorkach ssakow in vivo
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R.C. von Borstel wskazat na aktywacje naprawy uszkodzen radiacyjnych przez
dezoksynukleotydy. Omoéwiono biologiczne konsekwencje obecno$ci w DNA puryn z
otwartym pierScieniem imidazolowym (B.Tudek) oraz etenoadduktow zasad DNA jako
produktow peroksydaciji lipidow (A.Barbin). B.Bridges przedstawit mechanizm powstawania
mutacji spontanicznych w niedzielacych si¢ komoérkach, zas D.Shugar znaczenie
tautomeryzmu w biologii uszkodzen DNA.

W sesji I dotyczacej naprawy DNA u Prokariota i mechanizméw mutagenezy przedstawiono
badania nad mechanizmem powstawania mutacji na uszkodzonych matrycach (B.Singer -
struktura, wiaciwosci kodujace i naprawa wielu uszkodzen DNA in vifro, jak mozliwa jest
synteza DNA na matrycach z uszkodzeniami, ktore blokuja replikacje u E.coli [R.P.Fuchs], w
komorkach ssakéw [R.T.Johnson] i u drozdzy [C.Lawrence] i na nieuszkodzonym DNA.
J.W Drake i R.M.Schaaper oméwili wierno$é polimeraz DNA, zalezno$¢ miedzy struktura a
funkcja polimeraz K Bebenek, za$ roznice w wiernosci replikacji nici prowadzacej i opéZnionej
LFijatkowska. Geny zaangazowane w mechanizmie mutagenezy SOS dyskutowane byly w
referatach R.Devoret, R Woodgate, A Bebenek, I.Pietrzykowskiej i C.Janion. Zaleznosé
migdzy struktura, funkcja 1 wiasciwo$ciami mutagennymi analogéw zasad DNA byly tematem
doniesieh H.Hayatsu (pochodne cytozyny), Y.IPavlova (6-N-hydroksyloaminopuryna) i
J.T.Kus$mierka (2-chloro-2’-deoksyadenozyna).

§esja ,Naprawa DNA u Eukariota i .jej zwigzek z chorobami' czlowieka” tematycznie
uzupelniala dwie poprzednie sesje, uwypuklajac aspekty kliniczne omawianych probleméow. W
sesji tej vs}ysta,pilo 16 méwcow z 9 krajéw. M.Z.Zdzienicka przedstawita podstawy genetyczne
wrazliwo$ci komorek ssakéw na promiénib%vanie (Ataxia telangiectasia i Nijmegen breakage
syndrome). Mechanizmy naprawy zasad DNA Zle sparowanych podczas replikacji i badanie
ludzkich genow biér’qcych udziat w tym procesie przedstawili T.Kunkel i JJiricny. System
naprawy DNA przez wycinanie w komoérkach ssakéw B.Salles (analiza in vifro) i L. Mullenders
(naprawa ogolnogenomowa i zwiazana z transkrypcja). Efektywno$¢ naprawy w rozaych
rejonach 1 domenach DNA badana byta przez G.Russeva i M.Pirsela. Sekwencyjnie zalezng
naprawe uszkodzen alkiiacyjnych DNA omoéwit T.O’Connor, wigzania poprzeczne DNA
mitomycyng C - F.Larminat, za§ badania nad modyfikacja aktywno$ci enzyméw naprawy
uszkodzen alkilacyjnych w celu zwigkszenia skuteczno$ci chemioterapii nowotworéw opisali
G .Margison (terapia genowa, ktorej pierwsze proby kliniczne przewidziane sa w przysztym
roku w Wielkiej Brytanii) i K Kleibl (inhibitory alkilotransferazy—06—a1kﬂoguaniny). Rola genu

p53 mutagenezie i kancerogenezie byla poruszana w doniesieniach R Hancocka, L.Daya-
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Grosjean (wrazliwo$¢ na promieniowanie UV) oraz A Larsen (odpowiedz komorki na
inhibitory topoizomeraz). Efekty biologiczne wielu czynnikéw mutagennych u Drosophila
przedstawita M.Nivard, a wreszcie R.Stetina uszkodzenia oksydacyjne DNA w tkankach
szczurdéw karmionych wysokimi dawkami cholesterolu.

Uczestnicy podkreslali wysoki poziom wyglaszanych referatow oraz wszechstronny 1
interesujacy dobér tematéw i méwcoOw. WigkszoS¢ zaproszonych gosci to Swiatowej stawy
naukowcy, ktérych prace naleza do najczeSciej cytowanych na $wiecie. Dr T.Kunkel (NIH,
Research Triangle Park) podsumowujac impreze wysoko ocenit zar6wno poziom naukowy jak
i organizacje i atmosfer¢ Konferencji poréwnujac ja do Gordon Conference. Wreszcie
niewatpliwym osiagnieciem bylo nawiazanie nowych kontaktéw naukowych 1 zacie$nienie
istniejacych wiezi, co juz zaowocowalo propozycjami odbycia stazy w bardzo dobrych
laboratoriach lub podjgcia wspdlnych projektow badawczych. Zostanie rowniez wydany
okolicznosciowy zeszyt Acta Biochimica Polonica (przewidywany termin marzec-kwiecien
1998) zawierajacy krotkie prace przegladowe oraz oryginalne rezultaty prezentowane podczas
tych spotkan naukowych.

4. W dniach 28 - 29 listopada odbyta si¢ w IBB PAN konferencja ,Mechanizmy
transdukcji sygnatow w komérkach roslin wyzszych” z udziatem m.in. trzech naukowcow z
Francji. W konferencji wzigli ponadto udzial doktoranci 1 mlodzi naukowcy z IBB PAN,
Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN oraz Uniwersytetu Warszawskiego.

Wykaz uméw o wspélpracy bezposSredniej zawartych przez IBB PAN z
instytutami zagranicznymi

1. IBB PAN - Max Planck Institut fur Moleculare Genetic Berlin (Niemcy)

2. IBB PAN - Dept. of Medical and Physiological Chemistry, Uppsala  University,
Uppsala (Szwecja)

3. IBB PAN - CNR Centro di Studio sulla Chimica del Farmaco e dei Prodotti
Biologicamente Attivi at the Dept. of Farmaceutical Sciences of the University of Padua,
Padva (Wiochy)

4. IBB PAN - Institute of Biological Chemistry, University of Verona, Faculty of
Medicine, Verona (Wiochy)

5. IBB PAN - Laboratory of Terpenoid Chemistry Institute of Chemistry of Moldova
Academy of Science, (Moldavia)
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6. IBB PAN - State Scientific Center Russia - NPO "VECTOR", Koltsovo, Novosibirsk
Region, (Rosja)

7. IBB PAN - Laboratory of Carbohydrate Chemistry, Zelinsky Institute of Organic
Chemistry RAS (Rosja)

8. Kontynuowane sa prace Centrum Polsko-Francuskiego Biotechnologii Roslin, wiazacego

PAN, KBN i CNRS opartego organizacyjnie o Instytut Biochemii i Biofizyki PAN.

Wykaz instytutéw, z ktorymi placéwka wspélpracuje bez uméw

1. Instytut J. Monod - Paryz (Francja)

Laboratorium Biologii Molekularnej Roslin (Uniw. J.Fourier, Grenoble - Francja)
Instytut Goustave Roussy - Villejuif (Francja)

Stacja Patologii Roglin INRA - Bordeaux (Francja)

Instytut Badah Roslinnych CNRS - Gif-sur-Yvette (Francja)

Instytut Biologii Strukturalnej - Grenoble (Francja)

Uniwersytet Paul Sabatier - Tuluza (Francja)

Uniwersytet w Sheffield (Wielka Brytania)
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Uniwersytet Nottingham - Wydziat Chemii - Nottingham (W Brytania)
10.Centrum Biologii Molekularnej Uniwersytetu - Heidelberg (Niemcy)
11.Instytut Genetyki i Kultur Tkankowych - Gatsleben (Niemcy)

12.Wolny Uniwersytet - Berlin (Niemcy)

13.Uniwersytet Camerino - Camerino (Wiochy)

14. Z-d Biochemii i Biologii Molekularnej Uniwersytetu w Sztokholmie (Szwecja)
15.Wydzial Biochemii Uniwersytetu - Sztokholm (Szwecja)

16 Karolinska Instytut - Sztokholm (Szwecja)

17 Instytut Biotechnologii Uniwersytetu - Helsinki (Finlandia)

18.Centrum Naukowe - Helskinki (Finlandia)

19.Instytut Mikrobiologii Biatoruskiej Akademii Nauk - Minsk (Biatorus)
20.Katedra Genetyki Biatoruskiego Uniwersytetu Pafstwowego - Mifisk (Biatorus)
21.Wydziat Biologii Uniwersytetu - Lozanna (Szwajcaria)

22. Uniwersytet w Nowym Yorku (USA)

23. Uniwersytet Potnocnej Karoliny - Chapel Hill (USA)

24. Narodowy Instytut Badan nad Wplywem Srodowiska na Zdrowie - Research Triangle Park
(USA)
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25. Instytut Ochrony Roslin - Wageningen (Holandia)

26. Instytut Nauk Biologicznych Uniwersytetu Walijskiego - Aberystwyth (Wielka Brytania)
27. Uniwersytet Techniczny - Wieden (Austria)

28. Centrum Badan INRA - Jouy-en-Josas (Francja)

29. Uniwersytet w Groningen (Holandia)

2. Wymiana osobowa
W roku sprawozdawczym Instytut przyjat 82 gosci z zagranicy, z IBB PAN wyjechato 130
osoby.

3./4. Ocena merytoryczna/Wnioski

Liczni pracownicy IBB PAN, zwlaszcza doktoranci, aktywnie uczestniczyli w réznych,
miedzynarodowych konferencjach i szkoleniach organizowanych w kraju 1 zagranica.
Migdzynarodowe konferencje naukowe 1 kursy, ktérych IBB PAN byt organizatorem i
wspolorganizatorem niewatpliwie dobrze spelnily swoja role. Dzieki réznym szkoleniom
wyraznie podnoszone sa kwalifikacje naukowe kadry, a przede wszystkim doktorantow.
Znajduje to odzwierciedlenie w stale wzrastajacym poziomie komunikatow naukowych, w tym
na migdzynarodowej konferencji naukowej po$wieconej mutagenezie i naprawie DNA, ktora
zorganizowano w IBB PAN w pazdzierniku 1997 r. Potwierdzaja to niezwykle pochlebne
opinie uczestniczacych w konferencji zagranicznych specjalistow o miedzynarodowym
autorytecie, wyrazajace si¢ m.in. zaproszeniami do odbycia stazy naukowych lub propozycjami
podjecia wspodlnych projektow badawczych.

Owocnie jest kontynuowana wspoOtpraca naukowa z zagranica. Dotyczy to w
szczegOlnosct wspdlpracy z Francja, zwlaszcza w ramach Centrum Polsko-Francuskiego.
Podobnie jak w latach ubiegtych, wymiernym efektem wspolpracy sa wspodlne publikacje w
miedzynarodowych czasopismach naukowych o duzej renomie.

Rozwyana jest takze wspolpraca z innymi oSrodkami naukowymi, zar6wno
europejskimi jak 1 tymi z USA.

Przedstawiciele ,arupy Zaufania” aktywnie uczestniczyli w zyciu naukowym Instytutu
powotujac m.n. ,IBB International” - nowa, internetowg forme¢ kontaktéw zaréwno w

obrgbie ,,Grupy” jak i z IBB PAN.
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Tabela 1. Kontakty zagraniczne IBB PAN wedlug kierunkéw w 1997 r.

W tym
Kraje Liczba Ogolem | badawcze | szkole- | kongresy i | organiza-
niowe |konferencje| cyjne
umow | placo- przy-fwyja-| p | w | p |w| p | w | p | w
wek |jazdy| zdy
Austria 6 6
Butgaria 2 2
Brazylia 1 1
Biatorus 3 3
Czechy 1 2 4 2 1 1 1
Dania 1
Francja 70 11 26 5 1 11 17 3
Francja - CPF 5 8 5 3
Francja - ATP 2 3 2 1
Grecja 2 2
Gruzja 1 1
Finlandia 2 2
Hiszpania 1 3 2
Holandia 1 3 4 3] 2 1
Indie 1 1 1
Izrael 10 8 2
Japonia 1 2 1 1 1 1
Kanada 2 2
Motdowa 1 1 2 2
Niemcy 1 4 12 3 1 3 1 8
Rep.Pid. Afryki 5 5
Rosja 2 1 5 4 1
Singapur 1 1
Stowacja 11 11
Szwajcaria 2 1 1
Szwecja 5 4 9 3 7 1 1
Tunezja 1 1
Ukraina 6
USA 31 12 9 1 4 8 3 5
Wegry 1 1 5 1 1 1 1 2
Wielka: 2 5 10 2 5
Brytania
Wiochy 2 10 1 2 5 2
RAZEM: 4 42| 82 130 29/ 34 13 46| 59 7 24




Tabela 2. Wydatki i dochody z tytulu wspélpracy z zagranica w 1997r.

Tres¢ Kwota
I. WYDATKI
1. Koszty zagranicznych podrézy stuzbowych (bilety, dewizy, wizy) 296.435
2. Koszty pobytu gosci zagranicznych 24.752
a) na zaproszenie i koszt placowki 18.998
b) w ramach porozumien bezposrednich 1.475
3. Koszty konferencji miedzynarodowych organizowanych
w 75.800
kraju
4. Inne wydatki 94.991
Razem: 512.451
II. ZRODLA FINANSOWANIA
1. Koszt placowki 232.050
2. Dotacja z KBN (finansowanie w ramach uméw miedzyrzadowych) 104.207
3. Granty 113.773
4. Inne 62.420
Razem: 512.450

III. DOCHODY  nie bylo
1. Z tytutu organizowania imprez naukowych
2. Ze sprzedazy aparatury licencji, patentow
3. Za ekspertyzy 1 konsultacje naukowe dla partner6w zagranicznych
4. Inne dochody

Razem:

Warszawa, dnia 31.01.1998 .
GLOWNY KSIRCOWY

iisa

Glowny Ksiggowy
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SCHEMAT NR 4

Roczna informacja o rozwoju kadr naukowych w
Instytucie Biochemii i Biofizyki PAN w 1997 roku

Tabl. 1 Stopnie naukowe nadane w IBB PAN w 1997 r.

nadane

Stopnie naukowe w tym

ogélem | pracownikom | innym
PAN osobom
Doktora 8 6 2
Doktora habilitowanego 3 3 -

Tabl. 2 Stopnie naukowe uzyskane przez pracownikéw IBB PAN w 1997 r.

uzyskane
Stopnie naukowe ogélem w tym
w PAN poza PAN
Doktora 6 6 -
Doktora habilitowanego 3 3 -

Stypendia naukowe:
Liczba oséb pobierajacych stypendia:

doktorskie ~ -22; habilitacyjne - 1; inne (tzw. powrotow) - 4
Studia doktoranckie

Liczba uczestnikow
1. Ogotem -75
w tym bez oderwania od pracy -27
2. Przyjetych w 1997 roku
ogdlem -27
w tym bez oderwania od pracy -0
Liczba uczestnikow dziennych studiéw doktoranckich pobierajacych stypendia
Ogolem - 47
z tego przyznane 1 wyplacane przez:
a) IBB PAN -47
b) zaktad pracy zatrudniajacy uczestnika
studiéw doktoranckich -0

c) jednostke nie wymieniong w pkt. aib - 0
Krajowe staze naukowe i zawodowe:

Liczba pracownikow placowki skierowanych na staze -0
Liczba 0séb przyjetych na staz w placéwce
(w tym stazy$ci z EFS i magistranci z uczelni wyzszych) - 15

Opieka nad studentami:

Liczba studentow odbywajacych praktyki w PAN - 28

Prace magisterskie wykonane pod kierunkiem pracownik6w IBB PAN
w IBB PAN - 23

w uczelni macierzystej - 0

IV. 1
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Temat 1: Synteza, badanie wlasciwosci fizykochemicznych i biologicznych analogéw
nukleozydow pirymidynowych, potencjalnych substratéw / inhibitoréw
biosyntezy kwasow nukleinowych.

Zespot: prof. dr hab. Tadeusz Kulikowski, doc. dr hab. Alicja Drabikowska, dr Krzysztof

Felczak, dr Maria Bretner, mgr Agnieszka Miazga, tech. Grzegorz Guzik, (prof. dr David

Shugar).

Kontynuowano badania nad potencjalnymi inhibitorami syntazy tymidylanowej (TS),
kluczowego, docelowego enzymu chemioterapii przeciwnowotworowe;. Powyzsze badania

Tozszerzono na klasg 5-podstawionych analogéw dCMP. Przy uzyciu regioselektywnej metody

Sunga syntetyzowano szereg S-halogenopochodnych N4-hydroksy-dCyd, ktoére nastepnie
selektywnie ufosforylowano na C-5'-OH. Wykazano, ze w szeregu 5-halogenopochodnych, 5-
fluoropochodna wywierata najsilniejsza cytotoksyczno$é zaréwno w stosunku do macierzystej
linii biataczki 1.5178Y jak 1 w stosunku do linii opornej na 5-ﬂuoro-2'-deoksyurydyn¢.
Wszystkie ufosforylowane pochodne okazaly sie kompetytywnymi, wolno wiazacymi
nhibitorami TS (wspolpraca z Instytutem Biologii Doswiadczalnej PAN im. M. Nenckiego w
Warszawie).

Stosujac glikozylacje (alkilacje) di-O-TMS pochodnych S-fluorouracylu syntetyzowano
szereg acyklonukleozyddw 5-fluorouracylu oraz ich 5'-monofosforanéw i zbadano ich
aktywnosé biologiczna. Wykazano, ze najsilniejszym w tej serii, kompetytywnym inhibitorem
TS z E. coli i EAC, byt 5-monofosforan 1-[(1,3-dihydroksy—Z—propoksy)metylo]-5-
fluorouracylu, podczas gdy I—[(2-hydroksyetoksy)metylo]—S-ﬂuorouracyl okazat si¢ silnym
inhibitorem wzrostu komérek L5178Y (wspolpraca z Instytutem Biologii Doswiadczalnej
PAN im. M. Nenckiego w Warszawie).

Zbadano réwniez oddziatywania TS z S'-tiofosforanami i 5'-H-fosfonianami dUrd,
dThd i 5-fluoro-dUrd. Wykazano, ze 5'-tio-dUMP jest bardzo dobrym substratem, podczas gdy
5'-tiofosforan 5-fluoro-dUMP okazat si¢ znakomitym (K 8 nM) inhibitorem TS (wspotpraca z
Instytutem Biologii Doswiadczalnej PAN im. M. Nenckiego w Warszawie, Instytutem Chemij
Bioorganicznej PAN w Poznaniu i Zakladem Chemii Organicznej Uniwersytetu w
Sztokholmie, Szwecja).

W celu wyjasnienia wplywu podstawienia w plercieniu pirymidynowym analogéw
dUMP na oddziatywania z Syntaza tymidylanowa przeprowadzono poréwnawcze studium

obejmujace badania krystalograficzne oraz obliczenia teoretyczne Szeregu otrzymanych w
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naszym zespole tionowanych analogow dUMP i FdUMP. Wykazano, ze aktywacja
podstawionego fluorem pierécienia pirymidonowego inicjujaca oddziatywanie z TS jest
zwiazana tak z nizszg aromatycznoscia podstawionego fluorem pierécienia pirymidonowego
jak rowniez z réznicami W wartodciach kata C4-C5-C6 oraz z dugodcia wigzania C5-C6
zwiekszajacymi reaktywno$¢ w sasiedztwie silnie elektroujemnego podstawnika fluorowego
przy C-5.

Rozpoczeto prace nad synteza { whasciwosciami biologicznymi nowej klasy analogow
nukleozydowych - nukleozydow 2'-C-hydroksymetylorybozy (hamamelozy). Opracowano
wydajna metode syntezy opartg na kondensacji 5-O-benzoilo 2'-C-benzyloksymetylo-1,2,3-tri-
O-acetylorybofuranozy z odpowiednimi TMS-pochodnymi uracylu, cytozyny, 5-fluorouracyly,
5-fluorocytozyny 1 adeniny. Wstepne badania wskazuja na znaczaca aktywno$¢
przeciwnowotworowg nukleozydu uracylowego 1 5-fluorouracylowego.

Opracowano metody syntezy selenoanalogoéw deoksyurydyny oparte na dziataniu
selenomocznika na odpowiednie chloropochodne, badz na selenowaniu odpowiednich
triazolopochodnych. ~ Wykazano, ~ze wym. chloropochodne  tatwie reaguja  Z
selenomocznikiem, natomiast triazolopochodne wykazuja wieksza stabilnos¢ i pozwalaja na ich

wyodrebnienie w postaci krystaliczne;.

Projekty badawcze KBN

Synteza, badanie struktury i konformacji nowych, przeciwnowotworowych,
przeciwwirusowych i przecipasozytniczych nukleozydow i nukleotydow pirymidynowych oraz
badanie metodami spektroskopowymi mechanizmu ich oddziatywan z syntaza tymidylanowa.
Kierownik: prof. dr hab. Tadeusz Kulikowski.

Wspélpraca z zagranica

7aktad Chemii Organicznej Uniwersytetu w Sztokholmie (Szwecja)

Najwazniejszy wynik badawczy

Zsyntetyzowanie 1 wykrycie znaczacej aktywnosci przeciwnowotworowej uracylowych
nukleozydéw hamamelozy.

PUBLIKACJE: 3175, 3182, 3191, 3225, 3226, 3236, 3269, 59/N, 987/A, 992/A, 1073/A,
1074/A, 1076/A.
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Temat 2: Mechanizmy dzialania fotochemoterapii PUVA (psoralen + UV-A).
Zespot : doc. dr hab. Zofia Zarebska, dr Daniela Barszcz, mgr Ewa Waszkowska

Program badan fotoreakcji psoralenow z wolnymi, nienasyconymi kwasami
thuszczowymi (UFA) ma na celu poznanie dziatania fototerapii PUVA na blong komérkows,
UFA zajmuja  zwykle druga pozycie w lecytynach, podstawowym budulcu blony
komoérkowe;.

Wyodrebniono homogenne addukty psoralenu do lecytyny z kwasem oleinowym
(PCd1pal<>PSO0) oraz do wolnego kwasu linolowego (d2<>PSO). Widma réznicowe NMR,
bez rozdzielania mieszaniny fotoproduktow wskazaly, ze dominujaca reakcja  jest
powstawanie wigzania cyklobutanowego pomigdzy protonami: pyronowymi w psoralenie a
winylowymi w kwasie thuszczowym. Analiza widm réznicowych NMR, w chloroformie w
metanolu, doprowadzita do identyfikacji wyodrebnionych fotoproduktow.

Niestabilnosé¢ fotoproduktéw lecytyn oraz wolnych UFA<>PSQ, niespotykana w
innych  poznanych adduktach cyklobutanowych: jak np. ester-metylowy-UFA<>PSO Iub
tymina<>PSO, jest zwiazana z obecnoscia grupy -COOH w wolnych kwasach thuszczowych
lub z grupa estrowa -CO- w lecytynach. Zwiazki te podlegaja reakcjom hydrolitycznym w
srodowisku wodnym i w metanoly + woda. Druga przyczyng niestabilnodci jest
Swiattoczuto$é  adduktu na dzialanie wiazki laserowej (337 nm, 50 mJ) uzywanej do
oznaczania masy czasteczkowej w metodzie MALDI (Matrix Assisted Laser Desorption and
Tonization). Inne, fagodniejsze metody, LSIMS (Liquid Secondary Ion Mass Spectrometry)
pozwalaja na okreslenie masy adduktéw.

Do uzyskania powyzszych wynikow przyczynily si¢  dwie magistrantki z Wydziatu
Biologii i Nauk o Ziemi UMCS w Lublinie,  ktére wykonaly prace dyplomowe w
naszym zespole i obronily je w lipcu 1997 roku, z wynikiem bardzo dobrym.

Wspélpraca z zagranicg

Centrum Badan Produktéw Biologicznie Aktywnych CNR przy Wydziale Nauk
Farmaceutycznych Uniwersytetu Padewskiego, Wtochy

Najwazniejszy wynik badawczy

Uzyskanie po raz pierwszy petnej identyfikacji adduktu psoralenu do lecytyny oraz adduktu do
wolnego kwasu linolowego (widma MS, NMR). Wyjasnienie przyczyn niestabilno$ci tych
adduktow w trakcie oznaczen identyfikacyjnych.
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PUBLIKACIE: 994/A, 997/A, T1/N, 72/N

Temat 4: Molekularne i termodynamiczne podstawy biologicznej specyficznosci
czasteczek bialek i kwasow nukleinowych.

prof. dr hab. Kazimierz Lech Wierzchowski

Temat 4.1: Badania konformacji peptydéw wiazacych wapn.

Zespot: doc. dr hab. Andrzej Bierzyfski. dr Grazyna Goch, dr Krzysztof Pawtowski, mgr

Hanna Koztowska, mgr Elzbieta Soszynska, Lilia Zukow (1/2 etatu).

Uprzednio stwierdzono, ze W peptydzie o sekwengji:

1 3 5 7 9 11 13 15
Ac-Asp—Lys—Asp—Gly-Asp-Gly—Tyr—Ile—Ser—Ala-Ala—Glu—Ala—Ala—Ala-Gln—NHz
wysyconym jonami La** koordynowanymi przez reszty aminokwasowe 1-12 odcinek 13-16
tworzy strukture helisy a o zaskakujaco wysokiej stabilno$ci. Przeprowadzono zatem
obliczenia metoda dynamiki molekularnej w celu wyjasnienia tego zjawiska. Wykazano, ze
dodatkowy wkiad energetyczny W stabilno$¢ helisy wnosi efekt hydratacji jej kofcow.
Zostal zaprojektowany, zsyntetyzowany i wklonowany do wysokoekspresyjnego uktadu w
E.coli gen peptydu o sekwencji:
1 3 5 - T 9 11 13
Gly—Asp—Lys—Asp—Gly—Asp-Gly-Tyr—Ile—Ser-Ala—Ala—Glu—Met
Naszym celem jest uzyskanie peptydu wiazacego jony wapnia (reszty Asp2-Glu13)
znakowanego °N do badan struktury i dynamiki peth wapniwych metoda NMR.
Przeprowadzono teoretyczne badania porownawcze struktury biatek z rodziny ,,EF-hand”,
ktore doprowadzity do wskazania czynnikow determinujacych wzajemna orientacje¢ ich
domen. Modelowanie teoretyczne w polaczeniu z badaniami fluorescencyjnymi pozwolito
takze zaproponowac strukture trzeciorzedowa biatka S100A1 zarowno w formie utlenionej jak
i zredukowanej.
Wyznaczono state wiazania jonow La** do mutantéw Glu32—Gln 1 Glu73—Gln biatka
S100A1, ktore utracity zdolnosc koordynacji odpowiednio W pierwszej i drugiej petht
wapniowej. Trwa analiza wynikow, ktora ma doprowadzi¢ do wyjasnienia mechanizmu

kooperatywnosci wiazania jonow metali w biatku.
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Wspélpraca z zagranica

The Scripps Research Institute, USA.

Najwazniejszy wynik badawczy

Wykazanie, ze hydratacja konicow helisy a jest jednym z zasadniczych czynnikéw
determinujacych jej stabilnos¢. Czynnik ten musi by¢ brany pod uwage w opisie procesow
nukleacji 1 propagacji helis tworzonych w trakcie zwijania sie biatek w struktury natywne.
PUBLIKACIE: 3214, 3215, 3184, 3243, 982/A, 63/N.

Temat 4.2: Transport elektronéw migdzy rodnikowymi centrami w modelowych

peptydach i bialkach.

Zespot: prof. Kazimierz I Wierzchowski. dr Jarostaw Poznanski*, mgr. Krystyna Majcher
*staz podoktorski w Centre de Biophysique Moleculaire CNRS, Orleans

W uzupelnienieniu  wczesniejszych pomiarow kinetyki wewnatrzczasteczkowego
przeniesienia elektronu od reszty tyrozyny do indolylowego rodnika tryptofanu w cyklicznym
peptydzie  c(-Gly-Trp-Pro-Pro-Tyr-Gly-), przeprowadzono do$wiadczalne (NMR) i
teoretyczne (MD) badania nad konformacja i dynamika konformacyjng tego peptydu w celu
ustalenia prawdopodobnych drég przeniesienia elektronu. Peptyd ten zostat zaprojektowany i
syntetyzowany jako modelowy zwiazek w ktérym nie powinny zachodzi¢ zderzenia reszt
aromatycznych Trp i Tyr. Analiza widm 'H NMR w H,0 (1D, NOESY) 1 DMSO (DQF-
COSY, TOCSY, ROESY) wykazata, z¢ w obu roztworach peptyd przyjmuje tq sama
konformacje charakteryzujaca sie konfiguracjq frans wiazania peptydowego Trp-Pro i cis
wiazania Pro-Pro, oraz  doprowadzita do okreslenia 40 migdzy-protonowych wiezéw
odlegtosciowych. Modelowanie metoda molekularnej dynamiki z uwzglednieniem tych
wiezOow pozwolito na ustalenie konformacyjnej dynamiki peptydu w roztworze i wykazanie, ze
srednia odlegto$¢ miedzy resztami aromatycznymi wynosi ok. 0.6 nm i nie spada ponizej 0.4
nm. Nie dochodzi zatem do bezposredniego zderzenia pierscieni aromatycznych. Na tej
podstawie wyprowadzono wniosek, ze obserwowane w tym peptydzie wewnatrz-
czasteczkowe przeniesienie elektronu zachodzi poprzez wiazania kowalencyjne mostka Pro-
Pro. Udzial przeniesienia przez mostek Gly-Gly okreslono jako niewielki, ze wzgledu na
wysoka jego dynamike.

Przeprowadzono uzupelniajace pomiary kinetyki przeniesienia elektronu w liniowym

peptydzie Trp-(Pro);-Tyr w funkcji pH i opracowano' je do publikacji, tacznie z wynikami
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weczesniejszych, analogicznych badan dla peptydow z dtuzszymi mostkami: (Pro)si (Pro)s. M.
inn. okreslono pK, (4.1 +0.05) dla dysocjacji rodniko-kationu TrpH™" tryptofanu zwiazanego
z mostkiem oligoprolinowym o konformacji zblizonej do 3, heliksu poli-L-proliny II, oraz
wykazano: (a) ze 60-krotnie wigksza szybko$¢ przeniesienia elektronu w reakcji TrpH™ —
TyrO°, w poréwnaniu z analogiczng reakcja z udzialem neutralnego rodnika (Trp’),
spowodowana jest gtéwnie nizsza wartoécig swobodnej energii reorganizacji czasteczek
wody, potrzebnej dla osiagniecia stanu przejSciowego w tej reakcji, oraz (b) ze mechanizm
przeniesienia elektronu poprzez mostek oligoprolinowy jest taki sam dla obu form rodnika
Trp.

Przygotowano artykut przegladowy omawiajacy wazniejsze wyniki dotychczasowych
badan nad drogami przeniesienia elektronu w rodnikowej przemianie Trp® — TyrO® w

modelowych peptydach 1 biatkach.

Wspélpraca z zagranica

Department of Environmental Sciences, Ris@ National Laboratory, Dania (Dr J. Holcman).
Najwazniejszy wynik badawczy

Ustalenie konformacji cyklicznego peptydu c(-Gly-Trp-Pro-Pro-Tyr-Gly)- i wykazanie, ze
wewnatrzczasteczkowe przeniesienie elektronu miedzy resztami Trp 1 Tyr moze w nim

zachodzié tylko poprzez wiazania kowalencyjne szkieletu.

PUBLIKACIE: 3207, 3253, 3254.

Temat 4.3: Mechanizm inicjacji transkrypcji genéw prokariotycznych.

Zespot: prof. Kazimierz L. Wierzchowski, dr Wiestaw J. Smagowicz, dr Tomasz }ozifiski, dr

Krystyna Bolewska, mgr Iwona Kolasa, Teresa Rak

a) Indukcja transkrypcji przez wiazanie jonow Mg * do kompleksu otwartego.

Udoskonalono opracowana wczesniej metode okreslania statej rownowagi wiazania
jondw Mg®* do otwartego kompleksu transkrypcyjnego, oparta o pomiar zmian w utlenialno$ci
(KMnO,) reszt tyminy promotorowego DNA  w obszarze babla transkrypcyjnego.
Wprowadzono zamiast wzorca wewnetrznego, ktorego utlenialno$¢ okazata si¢ zalezna od
stezenia Mg, **P-DNA o odpowiedniej masie czasteczkowej oraz uwzgledniono w analizie
wynikow btedy pomiarowe zwiazane z ocena tha na zelach sekwencyjnych. Powtorzono przy

jej pomocy pomiary Ky dla syntetycznego promotora a oraz zmierzono jg dla promotora bla.
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W obu przypadkach okazata si¢ ona taka sama w granicach do$wiadczalnego bledu, rzedu 8 x
10° M.

b) Wplyw sekwencji A, T, promotora na parametry kinetyczne powstawania 1 rozpadu
komplesu transkrypcyjnego.

Kontynuowano pomiary statej szybkosci k, tworzenia komplekséw otwartych (metoda
fluorymetrycznag w obecno$ci y-ANS-UTP) przez polimeraze RNA E.coli na seri
syntetycznych promotoréw zawierajacych réznie potozone sekwencje A, T, (n = 5,6)
zaginajace o$ promotorowego DNA. Pomiary przeprowadzono w tych samych warunkach
(100mM MgCl, , 35° C) dla promotoréw (e oraz i) zawierajacych zaginajace sekwencje w
rejonie {acznika i w rejonie czeSciowo pokrywajacym sie z konsensusowym heksamerem -10
(promotor h). Modelowa analiza otrzymanych danych kinetycznych dla tej grupy promotoréw
w polaczeniu z poprzednio otrzymanymi danymi w tych samych warunkach dla promotorow
a, g1 m, oraz dla calej grupy promotoréw (a, b, d, e, g, i, k, 1) w innych warunkach (10 mM
MgCl,, 250 mM KCl, 35° C) wykazata, ze w wigkszoSci przypadkéw sekwencje zaginajace 0§
DNA powoduja znaczace zmiany wartosci zaréwno stalej rownowagi wiazania, Kg,
promotorowego DNA przez polimeraze RNA jak i stalej szybkosci 1zomeryzacji, kg,
zamknigtego kompleksu transkrypcyjnego do kompleksu otwartego. Konieczne Jest jednak
wydluzenie serii pomiaréw szybko$ci abortywnej reakcji transkrypcji w funkcji stezenia
polimerazy RNA w celu obnizenia bledéw wyznaczenia parametrow reakcji 1 wiarygodnej
interpretacji zaobserwowanych dotychczas miedzy nimi réznic.

W' celu okreslenia rownowagi reakcji powstawania kompleksu otwartego oraz
stechiometrii wiazania do niego jonéw Mg®* przeprowadzono pomiary statej szybkosci
dysocjacji ka kompleksow otwartych dla grupy wybranych promotorow (a, g, e, i, k, I, m) w
tych samych warunkach (60 mM MgCl,, 35° C ), oraz w funkcji stezenia jonow Mg*" w
temperaturze 25° i 35° C oraz w funkcji temperatury (dla promotora a, 60 mM MgCL).
Poréwnawcza analiza otrzymanych danych kinetycznych pokazata, ze (i) wystepuja znaczace
roznice miedzy wartoSciami ks komplekséw z promotorami zawierajacymi sekwencje A,.T,
bezposrednio powyzej rozpoznawanego przez polimeraz¢ RNA rejonu -35, (i) w
temperaturze 35° | w ktorej kq jest zdeterminowana szybko$cia izomeryzacji polimerazy RNA
przy przejSciu kompleksu od formy otwartej do zamknigtej, procesowi dysocjacji towarzyszy
zwiazanie 4 jondw Mg”* (podobnie jak to stwierdzono dla promotoréw Apg 1 A1T7) natomiast

w temperaturze 25° ujawnia sie dysocjacjia ~3 jonow Mg*, specyficznie zwiazanych z
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transkrypcyjnie kompetentnym kompleksem otwartym ( poprzednio, wigzanie ~3 jonow Mg**

stwierdzono tylko dla kompleksu otwartego na promotorze Apr [Suh iinn.,1992]).

¢) Rekombinacyjne biatko zawierajace domeng 4.2 podjednostki o polimerazy RNA E.coli.
Otrzymano i oczyszczono na ztozu niklowym 20-40 mg ilo$ci dwoch fragmentow G
zawierajacych domene 4.2 (obejmuje amino kwasy 528-613) specyficznie rozpoznajaca
poprzez motyw HTH rejon -35 promotora, oba zakoficzone na N-koncu sekwencja Hiss
(wiazaca biatko do zloza niklowego), po ktorej w jednym z nich wystepuje sekwencja
rozpoznawana pizez trombing. Kodujace sekwencje dla tych biatek zostaly wklonowane do
ekspresyjnych wektorow, odpowiednio’ pAED4 (w ub. r) i pET-15b (Novagen).
Zaprojektowano rowniez sekwencje kodujaca 6" pozbawionej domeny 4.2, skonstruowano
ja, wklonowano do odpowiedniego wektora i wykazano wysoka ekspresj¢ biatka. Bialka te
zostang wykorzystane w dalszych badaniach nad mechanizmem specyficznego rozpoznawania

sekwencji promotorow.

Projekty badawcze KBN

_Zwiazek pomiedzy budowa i aktywnoscia nieregulowanego promotora bakteryjnego w
proceSie inicjacji transkrypcji u E. coli”; kierownik-prof. K. L. Wierzchowski.
f‘lajwainiejs_zy wynik badawczy
"Okreslenie stechiometrii (3:1) i statej rownowagi wigzania jon6w Mg*" warunkujacych
aktywnos¢ otwartego kompleksu transkrypcyjnego polimerazy RNA E.coli.
'PUBLIKACIJE: (dwie w przygotowaniu).

Temat 4.4: Inhibitor proteaz serynowych z roslin dyniowatych.
Zesp6t: prof. dr hab Magdalena Fikus. dr Bozenna Rempota, dr Jolanta Topczewska.

BR. przez 7 miesiecy na stazu podoktorskim w Centre De Genetique Moleculaire, CNRS, Gif-

sur-Yvette, Francja)

Sklonowany w ub. roku w E. coli syntetyczny gen CPCI kodujacy potencjalny
syntetyczny inhibitor elastazy leukocytéw przeniesiono do S. cerevisiae, przeprowadzono
proby ekspresji w szerokim zakresie zmienianych warunkow. Nie uzyskano ekspresji, co

oceniono najbardziej czutymi z dostepnych metod analitycznych.
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Zmieniono tytul tematu na: Klonowanie heterologicznych genéw w mikroorganizmach.,

wykonawca Prof. dr hab. M. Fikus

PUBLIKACIJE: 3244, 1089/A

Temat 4.5: Modelowanie struktury i funkcji bialek.
Zespot: dr hab. Piotr Zielenkiewicz, dr Danuta Ptochocka, mgr Andrzej Kierzek, mgr Sergej

Gavriuchov

MODELOWANIE STRUKTURY GLIKOZYLAZY TYPU 1Z ESCHERICHIA COLL
Skonstruowano model struktury glikozylazy I (TagA), enzymu naprawczego DNA u
Escherichia coli. Glikozylaza 1 przecina specyficznie wiazanie glikozydowe, gdy
zmodyfikowang zasadg jest adenina. Sekwencjé aminokwaséw tego enzymu jest znana, jednak
dotychczas bialko to nie zostalo skrystalizowane. Poshigujac sie¢ metoda dopasowania
sekwencyt do struktury - modut Match Maker pakietu SYBYL - znaleziono, Zze sekwencja
glikozylazy TagA dobrze pasuje do struktury erytrokruoriny (leca - w banku PDB).
Erytrokruorina jest biatkiem nalezacym dd klasy biatek helikalnych, co wskazuje, ze
drugorzgdowa struktura glikozylazy TagA réwniez powinna sktadac si¢ gtownie z a-helisow.
Wykonano pomiar kolowego dichroizmu tego bialka, ktory potwierdzit te hipoteze.
Przeprowadzono modelowanie glikozylazy TagA podstawiajac poszczegblne reszty
aminokwasowe, dobierajac miejsca umieszczenia petli oraz katy torsyjne po czym
przeprowadzano obliczenia minimalizacji energii. Otrzymano optymalng modelowg strukture,

ktora stwarza mozliwosci zaproponowania miejsc wiazacych inhibitory tego enzymu.

MECHANIZMY KRYSTALIZACJI BIALEK.

Kontynuowano prace dotyczaca modelowania nukleacji 1 wzrostu krysztatow bialek.
Model opracowany w roku 1996 ( Biophysical Journal (73) 571 - 580 ) odtwarzat wyniki
eksperymentalne dotyczace zachowania si¢ dyslokacji na §cianach krysztatdow ale byt zbyt
obliczeniowo kosztowny aby mozliwe byly obliczenia dotyczace rozkladu wielkosci
mikrokrysztatow w skali czasu godzin. Opracowano nowy algorytm obliczania historii wzrostu
krysztatu dajacy dla matych skal czasu wyniki identyczne z uzytym poprzednio algorytmem
przypadkowego biadzenia. Nowy algorytm umozliwia generowanie statystyki “trajektorii

wzrostu” w skali czasu godzin.
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Obliczono rozktad wielkosci mikrokrysztatéw lizozymu ( forma tetragonalna ) w czasie 8
godzin otrzymujac nastgpujacy opis wczesnych faz procesu krystalizacji. Najmniejszym
kompleksem o uporzadkowaniu krysztatu jest tetramer powstajacy w skali czasu mikrosekund.
Wigkszos¢ powstatych tetramerdw nie daje poczatku makroskopowym krysztalom. Znikoma

( ponizej 1% ) czgé¢ powstalych tetrameréw rosnie do rozmiaréw przekraczajacych 100
czasteczek. Mikrokrysztaly, ktére przekroczyly ten rozmiar krytyczny szybko rosng do
rozmiar6w makroskopowych. Przewidywana przez model liczba makroskopowych krysztalow
jest zgodna z wynikami eksperymentalnymi co jest kolejng eksperymentalng weryfikacjg
modelu. Otrzymane przez nas wyniki sugeruja, ze w pomiarach rozpraszania Swiatla
widzialnego dotyczacyh lizozymu, gléwny wplyw na mierzony sygnal maja obecne w
roztworze amorficzne agregaty a nie mikrokrysztaly. Jest to informacja istotna z punktu

widzenia konstruowania metod monitorowania krystalizacji biatek.

ODDZIALYWANIA ELEKTROSTATYCZNE MAKROCZASTECZEK
W ROZTWORACH ELEKTROLITOW.

Opracowano algorytm pozwalajacy zastosowaé rownania BBGY (Bogolyubov-Born-
Green-Yvon) do makroczasteczek o dowolnym ksztalcie i rozkladzie fadunkow. Wykonano
obliczenia dla czasteczki lizozymu. Wyniki obliczen poré6wnano z rezultatami uzyskanymi z
czgsto stosowanych do opisu makroczasteczek rownan Poissona-Boltzmanna. Pokazano, ze
korelacje migdzyjonowe 1 efekty polaryzacji pomijane przez rownania PB maja duzy wplyw
na potencjal elektrostatyczny 1 atmosfer¢ jonowa przy duzych odleglosciach od
makroczasteczki. Zalezno$¢ uzyskanych wynikéw od stezenia elektrolitu pozwala na
wnioskowanie, ze rownania Poissona-Boltzmanna moga by¢ uzywane do obliczen
swobodnych energii zwigzanych z przejSciami fazowymi wylacznie dla niskich stezen

elqktrolitu.

Wspoélpraca z zagranica

Institut fuer Kristallographie, Freie Universitiet Berlin.

Najwazniejszy wynik badawczy

Opracowanie algorytmu rozwiazujacego rownania BBGY dla biopolimerow.
PUBLIKACJE: 3180, 3218, 3246, +3257, 3262.
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Temat 4.6: Badanie wczesnych etapow zwijania bialek.

Zesp6t: dr Michat Dadlez, mgr Konrad Zdanowski, mgr Jerzy Dyczkowski, mgr Zofia

Podgorska

Kontynuowano badania nukleacji zwijania w BPTI. Opracowano nowa metode
poréwnywania kinetyk tworzenia si¢ mostkéw dwusiarczkowych w réznych mutantach BPTL
Pozwolito to na charakterystyke kinetyk w wybranych czterech mutantach BPTI w réznych
warunkach sily jonowej, temperatury i steZenia czynnika chaotropowego. Cztery mutanty
zostaly wybrane tak, Ze otrzymane wyniki pozwalaja na iloSciowa charakterystyke
termodynamiki oddzialywan waznych we wczesnych etapach zwijania. Publikacja
podsumowujaca te badania jest obecnie opracowywana.

Zakoficzono, we wspotpracy z zespotem prof Jacka Otlewskiego z U. Wroctawskiego,
badania oddziatywania form przejsciowych zwyania BPTI z trypsyna. Badania wykazaly ze
specyficzne wijzanie z trypsyna powstaje stopniowo w trakcie zwijania.

Kontynuowano wspoétrace z zespotem prof. Elishy Haasa z Uniwersytetu Bar-llan w Izraelu
nad badaniami struktury stanu zredukowanego BPTI z uzyciem wariantu FVY 14-38 BPTI,
oraz z Zaktadem Biofizyki U. Warszawskiego nad strukturg czynnika inicjacji translacji elF4E.
W ramach grantu KBN, ktérego kierownikiem jest prof. J. Otlewski z U. Wr., wykonano
kilkanascie nowych wariantow inhibitoréw proteinaz. W pazdzierniku rozpoczgto prace nad
wykonaniem bibliotek peptydowych na fagu MI13, finansowana z nowego grantu KBN,
ktorego kierownikiem jest dr M. Dadlez.

Wyniki badan zespohlu prezentowane byly na dwu zjazdach zagranicznych (Cambridge, UK i
San Francisco, USA) oraz jednym krajowym.

Projekty badawcze KBN

- Racjonalne projektowanie 1 otrzymywanie specyficznych proteinaz serynowych;

kier. prof. J. Otlewski, U. Wr.

- Selekcja z bibliotek biatkowych prezentowanych na fagu M13 zastosowana do wytworzenia
nowych inhibitoréw proteinaz 1 optymalizacji ich specyficznosci, stabilnosci strukturalne; i
zwijania; kier. dr M. Dadlez

Wspélpraca z zagranica

prof. Elisha Haas, Uniwersytet Bar-Ilan, Izrael. -
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Najwazniejszy wynik badawczy
Charakterystyka termodynamiczna zarodka zwijania w BPTIL.
PUBLIKACIE: 3190, 3237, 3.

Temat 5: Regulacja ekspresji niektérych genéw w rozwoju osobniczym owada.

prof. dr hab. Zofia Lassota

Temat 5.1: Bakulowirusy i ich rekombinanty.

Zespot: prof. dr hab. Zofia Lassota, dr hab. Joanna Michalik, dr Ewa Szotajska

Przetestowano nastgpujace owadzie linie komorkowe, pod katem ich przydatnosci do
pasazowania bakulowirusa biatki wierzbowki SsSMNPV: Sf9, Sf21, HFS5. Niezadawalajace
wyniki (niepowtarzalna infekcyjno$¢) wymagaja uzycia linii komoérkowej pochodzacej z
Lymantria dispar, lub wyprowadzenia nowej z naturalnego gospodarza.

Rozpoczeto opracowywanie mapy restrykcyjnéj genomu bakulowirusa Stilpnotia
salicis - 1zolatu uzyskanego w Polsce.

Zsekwéncjonowanb czgSciowo 1 wstgpnie scharakteryzowano frakcje gtdéwnych bialek

moézgu Galleria mellonella w rozwoju w warunkach suboptymalnych.

Projekty badawcze KBN

,»Charakterystyka genomu i wirulencji bakulowirusa poliedrozy jadrowej celem pozyskania
bardziej‘efektywnego biopestycydu do zwalczania biatki wierzbowki (Stilpnotia salicis
Lymantriidae); kierownik projektu - J. Michalik.

Najwazniejszy wynik badawczy

Warunki pasazowania i wstepna charakterystyka genomu SsSMNPV.

PUBLIKACIE: 3186, 3229, 1033/A, 1034/A.

Temat 5.2: Rola hormonéw w ekspresji genow u Galleria mellonella.
Zespot: prof. dr hab. Zofia Lassota, dr hab. Krystyna Grzelak, dr Barbara Khudkiewicz, techn.
Krystyna Gocman

"Kontynuowano badania nad wplywem stresu temperaturowego na synteze grupy

biatek 0 m.cz. od 74 do 82 kD u larw Galleria mellonella ( wsplpraca z Zaktadem Fizjologii
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Bezkregowcow UW kierowanym przez prof. B.Cymborowskiego). Zidentyfikowano biatko o
m.cz. 82kD. Nalezy ono do klasy biatek LHP (larval hemolymph proteins).

W ramach wspélnego projektu badawczego z Zakladem Biochemii Politechniki
Wroctawskiej rozpoczg¢to badania majace na celu opracowanie systemu ekspresyjnego
pozwalajacego na rutynowe otrzymywanie rekombinowanych biatek bedacych sktadnikami
funkcjonalnego receptora ekdysteroidowego (biatko receptora-EcR, biatko ultraspiracle-USP)
Przygotowano konstrukcjg DNA do syntezy-’biaiek EcR i USP w komorkach szczepu SMD
1168 (his 4,pep4) Pichia pastoris. Okreslono optymalne warunki hodowli komoérek Pichia
pastoris na podtozach standardowych oraz podtozu indukcyjnym zawierajacym metanol jako

jedyne zrodio wegla.

Projekty badawcze KBN

»Ekspresja biatkowych skladnikéw funkcjonalnego receptora ekdysteroidowego w komorkach
bakteryjnych 1 drozdzowych”; kierownik (czesci projektu wykonywanego w IBB) -K. Grzelak.
Wspolpraca z zagranica

Prof. F. Sehnal - Instytut Entomologii Czeskiej Akademii Nauk ,,Hormonalne regulacje
aktywno$ci metabolicznej owadow”.

Najwazniejszy wynik badawczy

Identyfikacja indukowanego stresem temperaturowym biatka Galleria.

Optymalizacja warunkéw hodowli komorek Pichia pastoris.

PUBLIKACIE: 3178, 1051/A.

Temat 6: Sekwencjonowanie genomow wybranych szczepow wiroidow i wirusow
roflinnych eraz ich detekcja.

Zespol: prof. Wiodzimierz Zagorski, dr Janusz J. Staficzak, mgr Anna Chachulska, mgr Anna

Gora-Sochacka, mgr Anna Lipska-Dwuznik, mgr Jerzy Pawlowicz, mgr Matgorzata Milner,

mgr Wojctech Podstolski, techn. Iwona Rosa, techn. Elzbieta Nowak

Kontynuowano prace nad transformacja roéznych odmian tytoniu oraz ziemniaka
(odmiany Irga) w celu uzyskania ich odpornosci na PVY. Charakterystyke molekularng
uprzednio otrzymanych roélin transgenicznych prowadzono metoda PCR, Southerna i
Northerna. W dalszych doswiadczeniach do genomu przemystowych odmian -tytoniu

wprowadzono gen polimerazy RNA PVY, a do genomu roélin ziemniaka odmiany Irga - gen
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biatka plaszcza wirusa mozaiki sataty (LMV). Otrzymane rogliny transgeniczne testowane byty
na odpornos¢ w Instytucie Hodowli i Aklimatyzacji Roslin, Oddziat Mtochéw i w IUNGu w
Pulawach. Przeprowadzone testy pozwolity na wyselekcjonowanie silnie odpornych klonéw
ziemniaka oraz tytoniu, zawierajacych niekompletny gen polimerazy PVY.

Otrzymywano rowniez pelne kopie ¢DNA genomu réznych izolatbw PVY i
prowadzono badania ich infekcyjnosci (metoda transkrypcji in vitro i infekcji roslin) 1
polimorfizmu (metoda RFLP). Pozwolito to na okreslenie prawdopodobnego regionu
odpowiedzialnego za indukcje systemicznych nekroz u tytoniu. Kontynuowano prace nad
klonowaniem peinej kopit ¢cDNA PVY w drozdzach. Ustalono sekwencje genu polimerazy
RNA (NIb) wirusa PVY i otrzymano roliny transgeniczne tytoniu i ziemniaka niosace gen
NIb. Wyniki te zostaly opisane w wyrdznionej pracy magisterskiej studentki UW Anny
Lipskiej-Dwuznik. Rozpoczeto analiz¢ budowy kapsydu i drugorzedowej struktury biatka
plaszcza PVY, udoskonalono metody oczyszczania wirusa i biatka ptaszcza. Wykonano
pomiary dichroizmu kotowego dla wirionu PVY.

Kontynuowano prace dotyczace otrzymywania roslin transgenicznych odpornych na
infekcje PSTVd. Otrzymane rosliny sa w trakcie testowania w Instytucie Hodowli i
Aklimatyzacji Roslin, Oddziat Mtochéw. Transgeniczno$¢ rolin sprawdzano za pomoca
metody PCR i hybrydyzacji typu Southern. Kontynuowano takze prace nad stabilnodcia
genomu PSTVd. Zakazano pomidory odm. Rutgers uzywajac do tego celu plazmidow
niosacych kopie ¢cDNA réznych izolatbw PSTVd. Otrzymany materiat shuzyé bedzie do
dalszych badan.

Zespot korzysta z dofinansowania Centrum Polsko-Francuskiego Biotechnologii Roglin
na realizacje projektéw badawczych: "Badanie polimorfizmu genomu wirusa Y ziemniaka
(PVY) 1 regionéw odpowiedzialnych za patogennos¢” i ,Uzyskanie roélin ziemniaka
odpornych na zakazenie PSTVd”.

Rozwijano we wspotpracy z Pracownia PCR i Mikrobiologii Wojewddzkiego Szpitala
Zakaznego w Warszawie metodyki detekcji wirusa: zéltaczki typu C oraz wirusa cytomegalii.

Zastosowano metodyke w klinicznym przebiegu kuracji interferonowe;.

Projekty badawcze KBN

1) "Biologia molekularna zakazenia wircidowego - diagnostyka patogena i konstrukcja roslin

opornych"; kierownik - A. Géra-Sochacka.
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2) “Konstrukcja transgenicznych linii ziemniaka 1 tytoniu opornych na wirusy” (pakiet

grantow); kierownik - prof. W. Zagorski.

2 a) “Konstrukcja roélin transgenicznych odpornych na wirus Y ziemniaka (PVY)"; kierownik

- A. Chachulska.

Wspolpraca z zagranica

INRA, Versailles, Francja, Station de Pathologie Végétale, INRA, Bordeaux, Francja,

Agricultural Biotechnology Center, G6dollo, Wegry.

Najwazniejsze wyniki badawcze |

1. Otrzymanie klon6w ziemniaka odmiany Irga odpornych na infekcje wirusa Y ziemniaka.

2. Zlokalizowanie regionu genomu PVY odpowiedzialnego za wywotywanie nekroz
systemicznych w tytoniu.

3. Otrzymanie transgenicznych roélin ziemniaka zawierajacych niepelna kopig¢ cDNA wiroida
PSTVd.

PUBLIKACIE: 3181, 3196, 3208, 3224, 3228, 3250, 3251, 76/N, 999/A, 1028/A, 1032/A,

1058/A, 1059/A, 1, 2.

Temat 7: Cigcie i skladanie genomu vireida PSTVd.
Zespot: prof. P. Szafranski, mgr Jerzy Pawtowicz

Kontynuowano badania dotyczace cigcia genomu PSTVd przy uzyciu rybozymow.
Testowano cigcie RNA viroidowego (ni¢ ,,+” pojedyncza kopia genomu PSTVd) przy uzyciu
rybozymu HH-1 (typu ,hammerhead”) w reakcji ,in vifro”, - nie uzyskano jednak
pozytywnego wyniku. Skoncentrowano si¢ na badaniu reakcji rybozymu z wielokopijnym
konkatamerem (ni¢ ,-”) PSTVd..

Prowadzono rowniez badania nad struktura drugorzedowa RNA réznych typéw viroida
PSTVd metoda analizy komputerowe;.

W okresie sprawozdawczym zakonczono wspolprace z Instytutem Ziemniaka (grant KBN 5
P06 C 014 08) dotyczacym koinfekcji ziemniakéw viroidem PSTVd enkapsydowanym w

czasteczkach wirusa liSciozwoju ziemniaka (PLRYV).

PUBLIKACIE: 3224, 3231.
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Temat 8: Sekwencjonowanie genomu drozdzy i analiza sekwencyjna genomu drozdzy.

Zespot: prof. Wiodzimierz Zagdrski-Ostoja, mgr Robert Gromadka, mgr R6za Kucharczyk,

mgr Andrzej Migdalski, mgr Marek Zagulski, Beata Babifiska, Matgorzata Ostrowska.)

W dwoch standardowych diploidalnych szczepach S.cerevisiae: W303 1 FY1679
zinaktywowano sze$¢ gendw z chromosomu H : YBRI28c, YBRI3Iw, YBRI33c, YBRI37w,
YBR138c, YBRI42w. Inaktywacje genéw przeprowadzono wg metody przyjete; jako
standardowa w programie EUROFAN polegajacej na zastapieniu sekwenciji kodujacych kaseta
niosacy bakteryjny gen oporno$ci na kanamycyne kanMX4. Geny te sklonowano. Wykonano
wstepna analize genetyczng otrzymanych mutantéw delecyjnych. Do dalszych badan wybrano
nastepujace otwarte ramki odczytu: YBRI42w koduje helikazg¢ RNA niezbgdna dla zycia
komorki. Wykazano, ze produkt genu bierze udziat w procesie dojrzewania IRNA; YBR128¢
koduje biatko zbudowane z 344 aminokwasow. Nie znaleziono zadnych charakterystycznych
motywoéw. Wstepna analiza fenotypowa wykazata, ze homozygotyczny diploid aYBRI28cA / «
YBR128cA jest niezdolny do sporulacji. Fenotyp ten jest odwracany przez dzika kopie genu,
YBR131w koduje biatko zbudowane z 704 aminokwaséw. Dotychczasowe wyniki wskazuja,
ze produkt tego genu jest zwigzany z transportem poprzez wewnegtrzne blony plazmatyczne.
Analiza biochemiczna szczepu, w ktorym zinaktywowano ORF YJR025c¢ (chromosom X)
wskazuje, ze gen ten koduje dioksygenaz¢ kwasu 3-hydroksy-antranilowego, enzym bioracy

udzial w syntezie kwasu nikotynowego .

Projekty badawczy KBN

"Analiza strukturalna i funkcjonalna genomu drozdzy S.cerevisiae" - kierownik W. Zagorski
Wspélpraca z zagranica

FRANCIJA: Centrum Biologii Molekularnej, CNRS, Gif-sur-Y vette.

Najwazniejszy wynik badawczy

Identyfikacja funkcji genu YJR025¢, kodujacego dioksygenaze kwasu 3-hydroksy
antranilowego.

PUBLIKACIE: 1025/A, 1026/A, 1027/A.
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Temat 10: Udzial chromosowego i pozachromosowego DNA w roznicowaniu komérek
roslinnych.

Zespot: prof. Jerzy Buchowicz, dr hab. Barbara Mazu$, dr Marta Dobrzafiska, dr Elzbieta

Kraszewska, dr Barbara Kroczynska, dr Maria Bucholc, dr Blanka Szurmak, mgr Cezary
Krysiak

W toku ubieglorocznych prac nad optymalizacjg warunkéw biolistycznej transformacji
pszenicy zaobserwowano, ze - co do wydajnosci trwalej transformacji - najwigksze straty
ponosi si¢ na etapie embriogenezy somatycznej. Obecnie wykazano, ze jednym z czynnikow
obnizajacych czestotliwo$¢ wydarzen embriogennych moze by¢é mechaniczne uszkadzanie
tkanki w trakcie mikrowstrzeliwania obcego DNA. Uszkodzenia te, jak mozna sadzi¢ na
podstawie . ostabienia zdolnosci morfogenetycznych, sa bardziej szkodliwe w przypadku
bombardowania dojrzatych lub niedojrzatych zarodkdw niz tkanki kalusowe;.

Zakonczono testowanie mozliwosci autonomicznej replikacji fragmentow roslinnego
DNA w izolowanych jadrach komérkowych. Mimo ograniczonej przydatnoéci izolowanych
jader komorkowych do testowania przypuszczalnych miejsc startu replikacji ( ori ), udato si¢
mozliwo$é autonomicznej replikacji wykazaé i postawic na tej podstawie teze o wystepowaniu
jadrowego DNA pozachromosowego w pszenicy i innych roslinach wyzszych.

We wspolpracy z zespotem prof. C. Janion wykazano obecno$¢ aktywnosci glikozylazy
N-metylopurynowe] DNA w komorkach tytoniu BY-2

Projekty badawcze KBN
»lzolacja 1 zastosowanie plazmidow liniowych w transformacji roélin”;
kierownik - dr M. Bucholc
Najwazniejszy wynik badawczy
Catoksztalt danych uzyskanych w roku sprawozdawczym (1997) 1 poprzednich trzech latach
wskazuje na mozliwo$¢ wystepowania jadrowego DNA pozachromosowego w roélinach
wyzszych.
PUBLIKACIJE: 3197, 3198, 3209, 1018/A.
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Temat 12: Wystepowanie i rola lipidow terpenoidowych w tkankach roslinnych.
Badania struktury i biosyntezy.

Zespot: prof. dr Tadeusz Chojnacki, Jzefina Hertel, dr Wiestaw Jankowski, mgr Beata
Kazimierczak (do wrzesnia 1997), dr hab. Ewa Kula-Swiezewska, mgr Malgorzata Szymanska

(do sierpnia 1997), mgr Matgorzata Wanke, mgr Vo Si Hung

Kontynuowano badania nad przebiegiem prenylacji u roélin. Charakteryzowano
wiaSciwosci roslinnej Rab-prenylotransferazy z zastosowaniem biatka Rab3a. Rozpoczeto
proby oczyszczania prenylotransferazy.

Rozpoczeto nowy etap badan nad biosynteza plastochinonu i ubichinonu w komérkach
roflinnych  (szpinaku) - Wwykazano, ze lipidy te biosyntetyzowane w retikulum
endoplazmatycznym sa transportowane selektywnie do chloroplastéw (PQ) i mitochondriow
(UQ). Postulowane sa roznice w mechaniZmie transportu tych lipidow.

Kontynuowano badania nad wystepowaniem poliprenoli w tkankach ro$linnych. Wykazano, ze
rozne gatunki ro$lin z rodziny Rosaceae zawieraja dlugotancuchowe poliprenole z
dominujacymi prenologami zbudowanymi z 19-20 reszt izoprenowych; w liSciach Prunus
incisa znaleziono dodatkowa rodzing pbliprenoli zbudowanych z 35-45 reszt izoprenowych. U
ro$lin z rodziny Combretaceae potwierdzono wystepowanie charakterystycznych poliprenoli o
fancuchach zbudowanych z 20-60 reszt izoprenowych; poliprenole wystepowaty w formie
estrow acylowych, wyjatkiem: byla rodlina C.molle (zawarto$¢ poliprenoli w suchej masie lisci
wynosita ok. 4%). Znaleziono poliprenole wystepujace w korzeniach Coluria geoides
pochodzacych z kultur tkankowych (wspotpraca: dr Olga Olszowska, AM Warszawa). Trwaja
badania nad budowa czasteczek i dynamika akumulaciji tych zwiazkdw.

Rozpoczeto badania nad wystegpowaniem poliprenoli u mchoéw i porostow we wspélpracy z
Instytutem Botaniki im. W.Szafera PAN w Krakowie. Nie stwierdzono ich wystepowania u
20-u reprezentatywnych gatunkéw mchéw. Sladowe ich ilosci wykryto jedynie u kilku z
przebadanych 25-u gatunkéw porostéw. Zbadano wystepowanie poliprenoli w drewnie w 10-
ciu gatunkoéw drzew i1 krzewdw, stwierdzajac wystgpowanie jedynie hepta-, okta- i nona-
prenoli u gatunkéw z rodziny Betulaceae (wspotpraca z Instytutem Dendrologii PAN w
Kérniku). Rozpoczeto badania wystgpowania dlugotaficuchowych poliprenoli w lisciach
reprezentatywnych gatunkow drzew i krzewdéw z rodzin Apocynaceae i Verbenaceae
(wspolpraca z Arboretum Waimea 1 Ogrodem Botanicznym na Hawajach); na podstawie analiz

lisci ponad stu gatunkéw nalezacych do tych dwu rodzin stwierdzono, ze stwierdzone
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uprzednio u Plumeria alba (Apocynaceae) 1 Tectona grandis (Verbenaceae) znaczne ilosci
poliprenoli zbudowanych z okoto 100 jednostek izoprenowych nie wystgpuja powszechnie u
innych gatunkéw wspomnianych rodzin systematycznych.

Stosujac opracowana uprzednio metode cyklizacji cis,-frans poliprenoli indukujac
karbokationy superkwasami otrzymano tr6j- i1 czterocykliczne struktury zbudowane C 35

wegli.

Projekty badawcze

_Poliprenoidowe lipidy ,,kauczukopodobne” pochodzenia roslinnego” - T. Chojnacki.
,Prenylacja bialek roslinnych” - E. Swiezewska.

,,Pozyskiwanie 1 mozliwos$ci zastosowan praktycznych dlugotanicuchowych polimerow
izoprenoidowych”- W. Jankowski.

Wspolpraca z zagranica

1) Department of Biochemistry, University of Stockholm, Szwecja

2) Karolinska Institutet, Stockholm, Szwecja

3) Instytut Chemii, Akademii Nauk Motdowy, Kiszyniow, Moldawia

4) Arboretum 1 Ogrod Botaniczny Waimea, Hawaje, USA

Najwazniejszy wynik badawczy

Stwierdzenie akumulacji poliprenoli w korzeniach pochodzacych z kultur .tkankOWych.
Wykazanie podobienstwa wiasciwosci roslinnej Rab- prenylotransferazy biatkowej do enzymu
pochodzenia zwierzecego.

Otrzymanie struktur cyklicznych z liniowych poliprenoli.

PUBLIKACIE: 3176, 3177, 3183, 3242, 985/A, 986/A, 1000/A, 1031/A, 1082/A, 65/N,
+3238, +3239

Temat 13: Wlasciwosci wybranych enzymoéw przemiany purynowe;j.

Zespot: prof. dr hab. Maria M.Jezewska, mgr Halina Trembacz, tech. Grazyna Jewdoszuk

Prowadzono badania nad wihasciwosciami enzymu z H. pomatia, katalizujacego
deaminacje 5-metylotio-adenozyny (MTA), nie opisana dotychczas u zwierzat.
1. Otrzymana z watrobotrzustki frakcje biatkowa o najwyzszej aktywnosci deaminazowe;j
poddano chromatografii kolumnowej na Cellulozie DE-52 i oddzielono tg¢ aktywnos¢ od
aktywnosci fosforylaz: adenozyny i MTA. Otrzymano dwa piki biatkowe o aktywnoSci
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deaminujace) wszystkie trzy naturalnie wystepujace nukleozydy adeniny: Ado, 2" -dAdo i
MTA.

2. Stalos¢ stosunku deaminacji MTA do deaminacji Ado w kolejnych frakcjach eluentu i
hamowanie deaminacji Ado przez MTA wskazuje na dzialanie jednego enzymu na oba
substraty. Brak aktywnosci wzgledem kwasu adenylowego, S-adenozylo-homocysteiny i
adenminy $wiadczy, ze enzym ten jest deaminaza, a nie niespecyficzna deaminazag AMP lub
adeniny.

3. Obok Ado, 2" -dAdo i MTA deaminaza z H. pomatia deaminuje tez deoksy-pochodne
adenozyny: 3 -, 2’-, 3 -, 5-, 5 -Cl -5 -. Stale Michaelisa dla tych substratow sg zblizone, a
szybkosct reakcji por6wnywalne. Natomiast alfa-adenozyna oraz analogi o zmienione;j
budowie pierscienia adeninowego (tubercydyna, formycyna A, coformycyna) sa
deaminowane w matym stopniu lub wcale, niektore z nich (takze kladribina) sa inhibitorami
enzymu.

Deaminacja MTA wyrdznia enzym z H. pomatia sposrod deaminaz adenozyny opisanych

u innych organizméw.

4. Prowadzono biochemiczna identyfikacj¢ wrodzonych zaburzeh w przemianie purynowej

u dzieci (Zespo6t Lesch-Nyhana i obnizenie opornosci immunologicznej)

Najwazniejszy wynik badawczy
Stwierdzenie mozliwosci istnienia drugiej drogi katabolizmu 5 -metylotio-adenozyny.

PUBLIKACIE: 3205, 5, 983/A, 995/A.

Temat 14: Izolacja i charakterystyka bialek roslinnych uczestniczacych w procesach
fosforylacji.
Zespot: prof. Grazyna Muszyniska, dr Grazyna Dobrowolska, mgr Jadwiga Szczegielniak,

mgr Joanna Trojanek, doktoranci IBB: mgr Monika Mikotajczyk, mgr Ireneusz Jurkowski
(urlop bezptatny od 1.05.1997r.), mgr Aneta Liwosz (od 1.10.1997r.), mgr Olubunmi S.
Awotunde (stypendysta MEN do 30.09.1997r., od 1.10.1997r. stypendysta IBB PAN)

Kontynuowano prace dotyczace:

- oczyszczania i charakterystyki kinazy biatkowej zaleznej od wapnia i fosfolipidéw z siewek
kukurydzy;

- fosforylacji tyrozyny w biatkach roslinnych;



- struktury podjednostkowej fosfatazy biatkowej typu 2A z siewek kukurydzy;
- udziahu odwracalnej fosforylaciji biatek w przenoszeniu sygnalow stresu osmotycznego u
roslin.

Miedzy innymi wykazano, ze w komorkach tytoniu stres solny aktywuje conajmniej
dwie kinazy podobne do kinaz MAP fosforylujace MBP (z ang. Myelin Basic Protein) 1
czynniki transkrypcyjne (ATF2 i c-Jun). Ponadto, we frakcji cytosolowej roélin traktowanych
250 mM NaCl aktywowana byta kinaza biatkowa o c. cz. 40 kDa fosforylujaca kazeing, histon
H1, MBP i ATF2. Enzym ten r6zni sie specyficzno$cia substratowa 1 inhibitorowa od
dotychczas znanych kinaz kazeinowych i kinaz MAP. Aktywnosc¢ tej kinazy jest regulowana
poprzez odwracalng fosforylacje, poniewaz fosfataza biatkowa typu 2A catkowicie inaktywuje
badang kinaze (publikacja w przygotowaniu).

Oczyszczona do stanu homogenno$ci fosfataza biatkowa typu 2A (PP2A) jest
holoenzymem sktadajacym si¢ z podjednostki Kkatalitycznej oraz conajmniej dwoch
podjednostek regulatorowych o c. cz. 65 1 55 kDa. Obecno$¢ zmiennej podjednostki
regulatorowej o c. cz. 55 kDa stwierdzono metodami immunologicznymi. Jest to pierwszy
bezposredni dowod $wiadczacy o udziale podjednostki regulatorowej 55 kDa w strukturze

rodlinnej PP2A (publikacja w przygotowaniu).

Projekty badawcze KBN

,Udzial kinaz biatkowych w przenoszeniu sygnalow stresu osmotycznego u roslin”;
kierownik dr G. Dobrowolska

Wspélpraca z zagranica

Granty Wspolnoty Europejskiej INCO - COPERNICUS Nr IC 15 - CT 96-0900(DG 12-
CDPE) , Metabolic regulation in plants. Specificity of signal transduction by the phospholipid -
dependent protein kinase from maize seedling and prediction of potential substrates of this
enzyme among plants proteins”; (od 1.02.97r.); wykonawca prof. G. Muszyniska

Nr IC 15 - CT 96-0901(DG 12-CDPE) ,,Manipulation of the lipid composition and physical
state of plant cell mambranes for improving tolerance to temperature stress”; (od 1.03.97r.);
wykonawca prof. G. Muszynska

Najwazniejszy wynik badawczy

W komorkach tytoniu obecna jest kinaza biatkowa aktywowana przez stres, ktorej
specyficzno$¢ substratowa i masa czasteczkowa rozni sie od znanych dotychczas kinaz -

roslinnych typu MAPK (z ang. MAP kinases).
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PUBLIKACIJE: +3234, 1054/A, 1055/A, 1056/A, 1057/A, 1070/A, 4.

Temat 16: Enzymy nukleolityczne roslin wyzszych.
Zespol: prof. Jan W. Szarkowski, dr Elzbieta Kuligowska, dr Anna Przykorska, dr Grzegorz

Przewtocki, dr Maria A. Siwecka, dr Marek Tomaszewski, Danuta Klarkowska

Badano strukture kompleksu tRNACyS z E.coli z aminoacylo-tRNA syntetaza.

Wykazano, ze syntetaza ta chroni region antykodonu tRNACys w pozycjach 34, 35, 36137
oraz rami¢ akceptorowe w pozycji 73 przed dziataniem nukleazy ChS z chloroplastow

pszenicy. Wskazuje to, ze region antykodonu i pozycja 73 w tRNACyS sa glownie

rozpoznawane przez odpowiednig aminoacylosyntetaze. Innym regionem w tRNACyS
chronionym przed dzialaniem nukleazy V1 jest ramie akceptorowe w pozycjach 6, 7 i 65, 66,
natomiast pozycje 64 oraz 51, 52 i 53 sa bardziej dostepne dla dzialania tej nukleazy w

kbmpleksie tRNACys z syntetaza niz w wolnym tRNA, co sugeruje, Ze po zwiazaniu z
syntetazga cysteinowy tRNA ulega zmianom konformacyjnym.

Kontynuowano badanie dziatania nukleazy ChS z chloroplastébw pszenicy na
superspiralne czasteczki DNA. Wykazano, ze powstale czasteczki liniowe posiadaja wolne
jednoniciowe zakonczenia tzw. “lepkie konce”. Swiadczy to, ze nukleaza ChS po nacieciu
jednej nici DNA, atakuje w koplementarnym }afcuchu miejsca lezace w poblizu tego nacigcia.

Kontynuowano badania nad rybosomalna nukleaza II z zarodkéw zyta. W wyniku
elektroforezy na zelu poliakrylamidowym w systemie niedenaturujacym wykazano, ze badana

nukleaza jest dimerem, o masie czasteczkowej 130 kDa, ktory w warunkach denaturujacych

dysocjuje na dwie podjednostki. Obie formy zachowuja, aktywno$é wobec poli(l) - poli(C) przy
czym aktywno$¢ dimeru jest 2-krotnie wyzsza. Uzyskane wyniki potwierdzaja hipoteze, ze
przy tworzeniu przez enzym agregatow wzrasta zdolno$¢ degradowania dwuniciowych RNA.,

Uzyskano przeciwciata dla oczyszczonego enzymu. W teScie precypitacji z
zastosowaniem jako antygenu ptukanych rybosoméw zarodkéw zyta uzyskano wynik ujemny,
co $wiadczy, ze badana nukleaza jest biatkiem zwiagzanym z rybosomami i mozliwe jest jego
catkowite od nich oddysocjowanie.

-~ Wykazano, ze syntetyczne analogi “czapeczki” informacyjnego RNA, metylowane i

niemetylowane (m7Gp3A, Gp3A i m7Gp3C) nie sa hydrolizowane przez badana nukleaze.
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Brak dostepnosci tego typu substratow dla enzymu S$wiadczy o ochronnej roli struktur
“czapeczki” w mRNA.
Oczyszczono nowg rybonukleaze z linii ludzkich komoérek nowotworowyeh T84,

specyficzna do krotkich sekwencji nukleotydowych: Pu - U1 A-G.

Projekty badawcze KBN

1) “Sondowanie przestrzennej struktury RNA z zastosowaniem nukleaz roslinnych.
Klonowanie genow kodujacych biatka nukleazy Rn z zyta i nukleazy ChS z pszenicy”,
Kierownik - A. Przykorska

2) ,,Nukleaza zwigzana z rybosomami zarodkow zyta, hydrolizujaca dwuniciowe RNA:
oczyszczanie, jej aktywatory i inhibitory”, kierownik - M. A. Siwecka

Wspélpraca z zagranica

1) Zaktad Biochemii 1 Biofizyki Uniwersytetu North Carolina, Chapel Hill, USA

2) INSERM U 467, Francja

3) Panstwowe Centrum Wirusologii i Biotechnologii “Vector”, Instytut Biologii Molekularnej,
Kolcowo k/Nowosybirska, Rosja

Najwazniejszy wynik badawczy

Udowodnienie dimerycznej budowy rybosomalnej nukleazy II z zarodkow zyta. Stosujac jako

sonde enzymatyczna nukleaze ChS ustalono miejsca oddziatywania tRNAY® 7 biatkiem

aminoacylosyntetazy.

PUBLIKACJE: 3202, 996/A, 1029/A.

Temat 17: Kultury tkankowe i komorkowe ziemniaka - patogeny oraz transformacja
rof$lin.

Zespo6t: doc.dr hab Bernard Wielgat, dr Urszula Maciejewska, dr Anna Szczerbakowa,

mgr Maria Borkowska, prof. Lidia D. Wasilewska (1/3 etatu), prof. Kazimierz Kleczkowski
(1/3 etatu).

Kontynuowano badania procesow patogenezy ziemniaka w odpowiedzi na grzyb
Phytophthora infestans. Zadania badawcze dotyczyly:
a) uzyskania drogg somatycznej hybrydyzacji form ziemniaka uzytkowego z cecha odpornosci
na P. infestans. W tym celu izolowano i poddawano fuzji, metoda z PEG, protoplasty z

dzikich form ziemniaka zaWierajqce cechy odpornosci 1 form uzytkowych wrazliwych na tego



patogena. Do fuzji uzyto protoplasty z Solanum nigrum (hexaploid, nie zawiazujacy bulw)
oraz z Solanum bulbocastanum (diploid bulwiasty) jako formy odporne z protoplastami z
Solantim  tuberosum, bulwiaste klony diploidalne Zel 1136 i H 8105 oraz odm. Bzura
(tetraploid).

Uzyskano szereg fuzantéw i w hodowli doprowadzono je do stadium kalusa.
Dopracowywane sa warunki zwigkszajace wydajno$¢ fuzji i metody identyfikacji uzyskiwanych
hybryd. Gtéwnym problemem badawczym bedzie opracowanie warunkéw do regeneracji
ro§lin z hybryd kalusa. W selekcji s3 utrzymywane dotychczas uzyskane linie hybryd i rosliny
trasgeniczne.

b) kontynuowano réwniez badania wczesnych reakcji komoérek ziemniaka na przesacz z
ptynnej hodowli Phytophthora infestans jako elicitora. W zaleznoéci od poziomu odpornosci
komorek na patogena intensywnos$c i kinetyka wyrzutu raktywnych form tlenu (RFT) byly
zréznicowane, co moze by¢ zwigzane z wystgpowaniem stresu oksydacyjnego w komérce
ro$linnej. Przeprowadzono pomiary wyrzutu (RFT) po podaniu specyficznych inhibitoréw jak
dysmutaza nadtlenkowa, katalaza, N-askorbinian i DPI. Opracowywane sa metody oznaczania
stosunku GSH/GSSG 1 peroksydacji lipidow bedacych wskaznikami procesu oksydacyjnego w

komorce roslinne;.

Projekty badawcze KBN

»Somatyczna hybrydyzacia - odpornos¢ ziemniaka na patogeny”; kierownik - U Maciejewska
Najwazniejszy wynik badawczy

Uzyskanie w hodowli kaluséw z niektorych hybryd fuzantow protoplastow z form odpornych 1

wrazliwych na patogena.

PUBLIKACIJE: 3220, 1001/A.



Temat 18: Molekularne regulacje syntezy glikokoniugatow w komérkach drozdzy i
niektorych grzybéw nitkowatych.

Zespot : prof. dr hab. Grazyna Palamarczyk, dr hab. Anna Szkopifiska, dr Joanna Kruszewska

mgr Urszula Lenart, doktorantki: mgr Kariona Grabinska, mgr Anna Janik, mgr Dorota

Grabowska (od 1-go pazdziernika 97)

W okresie sprawozdawczym kontynuowano nastgpujaca tematyke badawcza:
a/ Biosynteza dolicholi w Saccharomyces cerevisiae; efekt nadekspresji syntazy farnezylo
dwufosforanu (FPP-syntazy). Stwierdzono, ze nadekspresja genu ERG20 kodujacego FPP
syntaz¢ w warunkach indukcji promotora w mutancie o zaburzonej syntezie steroli prowadzi
do 10-cio krotnego podwyzszenia syntezy dolicholi. Wprowadzenie w tych samych warunkach
genu zmutowanego (erg20) powoduje dalsze podwyzszenie syntezy.(100-krotne w stosunku
do kontroli). Podobny wynik mozna otrzymaé poprzez nadekspresjg, rowniez w warunkach
indukcji promotora, 130 aminokwasowego fragmentu FPP-syntazy zawierajacego 1-sza,
bogata w asparaging, konserwowang domen¢ enzymu. Powstajace w tym przypadku prenole,
zidentyfikowano jako o-dehydrodolichole co wskazuje, ze koncowa reakcja redukcji reszty
1zoprenowej -o. jest w tych warunkach zaburzona..
Réwnolegle prowadzone sg prace nad poszukiwaniem biatek wspotdziatajacych z FPP-syntaza
w procesie biosyntezy dolicholi. (Praca wykonywana we wspolpracy z Zakladem Genetyki 1
Biologit Molekularnej Uniwersytetu w Poitiers, Francja)
b/ Konstrukcja szczepow Trichoderma reesei o podwyzszonej sekrecji biatek

Otrzymano stabilne transformanty Trichoderma reesei rdzniace si¢ iloScia kopii
drozdzowego genu DPM1 (kodujacego syntaze mannozofosfodolicholu , MPD-syntaze) pod
kontrola homologicznego promotora i terminatora, integrowanego do genomowego DNA
Trichoderma. Wszystkie wykazywaly podwyzszong, ok.2-krotnie, aktywno$¢ MPD-syntazy i
do siedmiu razy podwyzszony poziom sekrecji biatek o niezmienionym , w poréwnaniu z
kontrola, stopniu glikozylacji. Ten ostatni wynik wskazuje, ze nadekspresja drozdzowego genu
DPM1 nie prowadzi do hyper-glikozylacji biatek oraz, ze uktad Trichoderma reesei jest zdolny
do glikozylacji podwyzszonej ilosct sekrecjonowanych bialek. Ponadto stwierdzono, ze
podwyzszona sekrecja nie jest rezultatem podniesienia poziomu translacji w komorce.
¢/ Badanie regulatorowej roli syntazy mannozofosfodolicholu (MPD-syntazy) w sekregji
biatek.
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Zbadano wplyw nadekspresji MPD-syntazy na zdolno$¢ supresji termowrazliwosci
niektorych mutantéw sekrecyjnych (sec) drozdzy Saccharomyces cerevisiae. Stwierdzono, ze
wprowadzenie genu DPMI na plazmidzie centromerycznym powoduje przywrocenie
zdolno$ci do wzrostu w temperaturze niepermisyjnej trzech spos$rod siedmiu mutantow
sekrecyjnych (sec 7 i sec14, obydwa zaburzone w transporcie wewnatrz aparatu Golgiego oraz
sec59, zaburzony w glikozylacji biatek).Efektowi temu towarzyszy kilkakrotne podniesienie
poziomu sekrecji aktywnej inwertazy (biatko N-glikozylowane) Badanie przebiegu transportu
innych markerowych O- i N-glikozylowanych biatek jest przedmiotem wykonywanych

obecnie eksperymentow.

Projekty badawcze KBN
» Wykorzystanie technik inzynierii genetycznej do podniesienia
poziomu sekrecji/syntezy biatek w Trichoderma reesei”; kierownik - G. Palamarczyk
»(enetyczna i biochemiczna charakterystyka syntezy poliprenoli
w uktadach eukariotycznych; kierownik Anna Szkopinska
Wspélpraca z zagranicg
Instytut Biologii Molekularnej 1 Genetyki Uniwersytetu w Poitiers, Francja
‘Grant Ministerstwa Spraw Zagranicznych Francji 1 KBN
Zaktad Biochemii Mikroorganizméw Uniwersytetu Technicznego w Wiedniu, Austria
VTT- Biotechnologia i Badanie Zywnosci, Espoo, Finlandia
Instytut Biotechnologii Uniwersytetu w Helsinkach, (Grant CIMO dla A Janik)
Najwazniejszy wynik badawczy
‘Wykazanie funkcji FPP-syntazy w regulacji poziomu biosyntezy dolicholi w drozdzach
Saccharomyce:s* cerevisiae.

PUBLIKACIJE: 3217, 1060/A, 1061/A, 1062/A.



Temat 19: Mechanizmy adaptacji bakterii do zmian $rodowiska: rola produktow
genowych csp i rcs w reakcjach na czynniki zachowujace si¢ odmiennie
wewnatrz i na zewnatrz organizmu zwierzecego.

Zespot: prof. Tadeusz Ktopotowski, dr Krystyna Krajewska-Grynkiewicz, mgr Aneta Dobruk,

mgr Agnieszka Kowalska

W badaniach nad mechanizmem reakcji Escherichia coli K12 na niska temperaturg
otoczenia kontynuowano badania nad rola produktéw genu cspC. Metoda primer extension
ustalono odnosne poczatki transkrypcji. Najsilniejszy znajdowat si¢ najblizej poczatku inicjacji
translacji. Odpowiadajacy mu bardzo silny promotor ma sekwencie TTGCCA (-35) i
GATAAC (-10) oddalone od siebie o 17 nukleotydow. Wszystkie wykryte poczatki
transkrypcji znajduja si¢ powyzej obu otwartych ramek tej okolicy orf-47 i cspC, co nasuwa
przypuszczenie, ze ich produkty genowe moga podlegac tej samej regulacji 1 wspoidziata¢ w
tym samym procesie.

Nie udato sie sklonowa¢ promotora tego domniemanego operonu z samg tylko
sekwencja orf-47 i kikutem cspC. Przypuszczalnie przyczyng tego pozornego niepowodzenia
jest zjawisko LACE (low-temperature antibiotic effect of truncated cspA expression) opisane
dla genu cspd, homologicznego strukturalnie i funkcjonalnie z cspC.

W innych badaniach tego tematu poddano analizie DNA fuzji wea::lacZ, stuzacej
powszechnie do pomiaru transkrypcji operonu kodujacego enzymy syntezy 1 eksportu kwasu
kolaninowego, glownego egzopolisacharyda E. coli K12. Poprzednio wykazaliSmy, ze jego
promotor podlega stymulacji w warunkach nadmiaru produktu CspC. Okazato sig, ze fuzja ta
zawiera dlugi szereg genéw wca (dawniej cps). Wyniki te wspierajg przypuszczenie, ze caly
ciag 21 gendéw operonu moze by¢ kontrolowany przez jeden promotor, wi‘a{llwy na zmiany

temperatury otoczenia.

Najwazniejszy wynik badawczy
Ustalenie struktury promotora cspC
PUBLIKACIJE: 1087/A, 1091/A, 82/N, 83/N.



Temat 20: Genetyka i biologia molekularna grzybow.
prof. dr hab. Andrzej Paszewski

Temat 20.1: Kontrola funkcji mitochondriéw przez jadro komorkowe u drozdzy

S.cerevisiae

Zespot: dr Magdalena Boguta, mgr Agnieszka Chacifiska, mgr Agata Konopinska,

mgr Krzysztof Pluta, mgr Barbara Szczeéniak

Kontynuowano prace nad genami NAMY i MAF ' ktore kontroluja wierno$é translacji u
drozdzy oraz genem GDSI wyizolowanym jako supresor mutacji ‘w NAMY.

Wyniki genetyczne opisane w poprzednim okresie sprawozdawczym sugerowaty
wspoldziatanie mitochondrialnego biatka NamO9p z cytozolowym biatkiem Hsp104. Obecnie
stwierdzono, ze mutacja nam9-1, ktorej fenotyp zalezy od poziomu Hspl04 w komérce,
powoduje réwniez obnizenie wydajno$ci transportu biatka Nam9p do mitochondrow.
Sprawdzono, ze fenotyp tejze mutacji jest czeSciowo kompensowany poprzez nadekspresje
gendw SSA1 1 HSP78, kodujacych inne biatka szoku cieplnego, podczas gdy analogiczny gen
SSA2 nie wykazuje zadnego efektu. W perspektywie dalszych badan wplywu biatek typu Hsp
na konformacj¢ Nam9p pozadana dla importu do mitochondriéw, skonstruowano serie
plazmidéw umozliwiajacych nadprodukcje i oczyszczanie dzikiego i zmutowanego biatka
Nam%p w E. coli i stwierdzono ekspresje obu biatek w zastosowanym systemie.

Badano intensywnie zwiazek ekspresji genu GDS1 z ekspresja Hsp104 oraz innych biatek typu
Hsp. Skonstruowano fuzje promotora HSPI104 z genem B-galaktozydazy i mierzono
wydajno$¢ transkrypcji HSP104 w zaleznoSci od ekspresji GDSI. Poprzez zastosowanie
hybrydyzacji typu Western i przeciwciat anty-Hsp104 poréwnywano ilos¢ biatka Hspl04 w
1zogenicznych szczepach o roznym poziomie ekspresji genu GDS/. Pomimo stwierdzonych
uprzednio powiazan genetycznych, nie stwierdzono wyraznego zwiazku ekspresji obu genéw.
Skonstruowano fuzje genu MAFI z sekwencja kodujaca czterokrotnie powtorzony epitop
hemaglutyniny wirusa grypy (HA). Zmodyfikowany gen MAF byt funkcjonalny w testach
komplementacyjnych. Biatko Maflp zidentyfikowano na zelu metoda hybrydyzacji z uzyciem
przeciwciat anty-HA jako prazek o spodziewanej wielkosci 43 kDa.

Wyizolowano nieallelicznego supresora mutacji mafi-1 o fenotypie wrazliwosci na niska

terripeféture (cs). Podjeto probe klonowania genu supresorowego. Jednym z genéw, ktérych
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nadekspresja kompensowata fenotyp cs okazat si¢ FRG20. Wynik ten sugeruje powiazanie

migdzy procesem translacji i szlakiem biosyntezy ergosterolu u drozdzy.

Projekty badawcze KBN

»,Rola genomu jadrowego w regulacji funkcjonowania mitochondriéw u Saccharomyces
cerevisiae”; kierownik - M. Boguta.

,nterakcja mitochondrialnego rybosomalnego biatka Nam9 z biatkiem szoku cieplnego
Hsp104 w komorce drozdzy”; kierownik - A. Chacinska.

Wspélpraca z zagranica

Grant Swiss National Science Foundation ,,Interaction of mitochondrial protein Nam9p with
cytosolic chaperone Hsp104”. Kierownik: Gottfried Schatz, Biozentrum der Universitat,
Basel, Switzerland

Najwazniejszy wynik badawczy

Uzyskanie ekspresji biatka Nam9 w bakteriach

PUBLIKACIJE: +3193, 3195,3235, 991/A, 1071/A.

Temat 20.2: Regulacja biosyntezy hemu i hemoproteidow w drozdzach S.cerevisiae.
Zespot: prof. Joanna Rytka, dr Anna Kurlandzka, dr Teresa Zotadek, mgr Ewa Grzybowska,
mgr Monika Gora, mgr Joanna Kaminska, mgr Iwona Smaczynska-de Rooij, Monika
Wysocka.

Kontynuowano badania nad struktura i funkcja ferrochelatazy - ostatniego enzymu
szlaku biosyntezy hemu. Skonstruowano geny hybrydowe kodujace ferrochelataze drozdzowa
z C- koficowym fragmentem enzymu mysiego zawierajacego charakterystyczny motyw bogaty
w reszty cysteinowe prawdopodobnie wiazacy zelazo (ang. iron-sulfur cluster), oraz
ferrochelataze mysig z C-koncowym fragmentem enzymu drozdzowego. Nie stwierdzono
aktywnosci ferrochelatazowej hybrydowych biatek w komorkach S.cerevisiae. Wynik ten
wykluczyl mozliwo$¢ zastosowania skonstruowanych fuzji genowych w badaniu funkcji
sekwencji C-X; - C- X; -C-X; -C. W celu zidentyfikowania fragmentu ferrochelatazy
odpowiedzialnego za asocjacj¢ z wewnetrzng blona mitochondrialng skonstruowano
hybrydowy gen kodujacy biatko, w ktorym w drozdzowej ferrochelatazie zastapiono 42:
aminokwasowy odcinek (prawdopodobnie odpowiedzialny za asocjacj¢ z bfona) odpowiednim

fragmentem rozpuszczalnej ferrochelatazy B.subtilis. Gen ten ulegal ekspresji w komoérkach
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drozdzy, chimeryczne biatko jest rozpuszczalne i umiejscowione w macierzy mitochondrialnej,
ale nie jest aktywne in vivo.
Zakoficzono badania nad fototoksycznym dzialaniem porfiryn. W badaniach tych
wykorzystano wyizolowane przez nas mutanty S. cerevisiae akumulujace uroporfiryne (UP) i
protoporfiryne IX (PP). Wykazano odmienny mechanizm fotouczulajacego dziatania UP i PP.
Stwierdzono, ze di-aminokwasowe pochodne PP stosowane w diagnostyce 1 terapii
nowotworéw wnikaja do komérek drozdzy, co stwarza mozliwo$¢ wykorzystania drozdzy w
badaniu mechanizmu pobierania porfiryn i ich wewnatrzkomorkowego transportu.

Kontynuowano doswiadczenia zmierzajace do wyjasnienia funkcji biatka kodowanego
przez nowoodkryty przez nas gen nazwany JRRI (ORFYIL026c) . Stwierdzono
cytoplazmatyczng lokalizacje produktu tego genu . Wykazano , ze zamiana P658G w obrebie
fragmentu biatka wykazujacego znaczaca homologie do cyklazy adenylowej z D.discoideum
powoduje letalny efekt. Oryginalny promotor /RRI zastapiono promotorem genu CTAI
Ekspresja hybrydowego genu pCTAI IRRI jest reprymowana przez glukoze. Mutant ten
bedzie wykorzystany do izolacji funkcjonalnych supresorow .

A% badam'é.ch nad regulacja transportu biatek w komoérce wykazano, ze mutacje w genie
MDPI (RSP35 ) kodujacym ligaze ubikwitynowo-biatkowa sa suprymowane przez produkt
zmutowanego genu PMA1, kodujacego plazmatyczna H' - ATPaze. Fenotyp mutantéw mdp/
pmal wskazuje, iz ligaza Mdplp poza rola w procesie rozdzialu biatek miedzy cytoplazme i
mitochondria wplywa réwniez na funkcjonowanie H' - ATPazy i innych blonowych

transporterow.

Projekty -badawcze KBN

" Badanie mechanizméow regulujacych proces kierowania biatek do réznych kompartmentow
komorki w drozdzach S.cerevisiae" ; kierownik - T.Zotadek ,

" Poszukiwanie funkcji produktu genu U17918, niezbednego dla zycia komorki S.cerevisiae";
kierownik - A. Kurlandzka,

"Wykorzystanie mutantéw hem’ drozdzy Saccharomyces cerevisiae w badaniu
wewnatrzkomoérkowego transportu i regulacyjnej roli hemu"; kierownik - J. Rytka,
Wspolpraca z zagranica

FRANCJA - Laboratorium Biochemii Porfiryn, Instytut J Monod , CNRS, Paryz;

USA - Centrum Medyczne Uniwersytetu Stanowego Pensylwanii, Hershey.
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Najwazniejszy wynik badawczy

Wykazanie, ze fotooksydacja di-aminokwasowych pochodnych PP stosowanych w
diagnostyce 1 terapii nowotwor6w nie wykazuje mutagennego efektu .

PUBLIKACIE: +3193, 3195, 3211, 3217, 3219, 3227, 989/A, 990/A, 993/A, 1024/A,
1030/A, 73/N.

Temat 20.3: Genetyczna kontrola szlakéw metabolizmu siarkowego u grzybow.

Zespot: prof.dr Andrzej Paszewski, dr Malgorzata Piotrowska, dr Renata Natorff,dr Beata

Burzynska, dr Marzena Sienko, mgr Irmina Lewandowska, mgr Marcin Grynberg

Wyizolowano w Aspergillus nidulans nowsa mutacje regulatorows, epistatyczng do

mutacji scon B, oznaczona met R, ktéora prowadzi do  auksotrofii metioninowe;.
Dotychczasowe wyniki wskazuja, ze mutacja ta identyfikuje nowy gen regulatorowy o
pozytywnym dziataniu, ktérego produkt jest niezbedny do ekspresji szeregu genow
metabolizmu siarkowego.
Prowadzono analiz¢ mutacyjng genu scon B: w czterech mutantach z uszkodzonym tym
genem, zidentyfikowano zmiang w sekwencji nukleotydowej - wszystkie byly w N-terminalnej
czesci genu. Insercja fragmentu DNA w cze$¢ kodujaca scon B ma efekt letalny, co.oznacza,
ze jest to gen niezbedny .

Kontynuowano analize drugiego genu regulacyjnego metabolizmu siarki u Aspergillus
nidulans - scon C. Uzyskano kopie cDNA tego genu, co pozwolito na wykrycie intronu w
jego promotorze. Zlokalizowano miejsca mutacji, ktore okazaly si¢ zmianami pojedynczych
par nukleotydéw w domenach konserwowanych w tej rodzinie bialek.

Rowniez u Aspergillus nidulans zidentyfikowano trzy nowe geny: fol A, fol B i fol C, w
ktérych mutacje powoduja zniesienie represji syntezy enzymo6w folianowcyh przez metioning.

W okresie sprawozdawczym nawigzano wspoiprace z Zakladem Diagnostyki
Medycznej Centrum Medycznego Ksztatcenia Podyplomowego nad molekularng analiza genu
kodujacego dehydrogenaze 6-fosfoglukozowa u pacjentdéw majacych uszkodzony ten enzym.
Zidentyfikowano 6 mutacji w tym genie, w tym jedna dotychczas nie znana.

Projekty badawcze KBN
,,;Metabolizm aminokwas6w siarkowych u grzuboéw; Molekularna charakterystyka genow
struktury i gendw regulacyjnych”; - kierownik - A Paszewski
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Wspolpraca z zagranica

W ramach wspotpracy z Uniwersytetem w Sheffield ( grant w ramach BRITISH - POLISH
joint collaboration scheme) zsekwencjonowaliSmy kopie genomowg genu metE Aspergillus
nidulans. Podjeliémy prace nad sklonowaniem genu kodujacego permeaze siarczanowa u tego
grzyba. Zidentyfikowaliémy gen regulacyjny metabolizmu siarkowego scon C u Penicillum.
Najwazniejszy wynik badawczy

Zidentyfikowanie nowego genu regulatorowego o pozytywnym dziataniu w metabolizmie
siarkowym Aspergillus nidulans.

PUBLIKACIJE: 3232,3233,1063/A, 1064/A, 1065/A,62/N.

Temat 20.4: Rola polimeraz DNA w procesach naprawy DNA u drozdzy.

Zespot: prof. dr Witold Jachymczyk, prof. dr Jerzy Zuk, dr Hanna Baranowska -
Wyszomirska, mgr. Agnieszka Hatas, Mgr. Arkadiusz Ciesielski, techn. Zofia Policifiska

1. Opracowano wyniki dotyczace udzialu jadrowych polimeraz DNA w roznych systemach
napraw§ DNA w komérkach drozdzy. Potwierdzono, ze w procesie naprawy przez wycinanie
uszkodzonych zasad (BER) 1 uszkodzonych:nukleotydéw (NER) biora udziat dwie polimerazy
replikacyjne & 1 & oraz dodatkowo niereplikacyjna DNA polimeraza (, ktoérej dotad
przypisywano tylko role w naprawie typu mismatch. Inne polimerazy DNA nie uczestnicza w
tych procesach.

2. W badaniach:nad udziatem polimeraz DNA w indukowanej konwersji genéw wykazano, ze
po dziataniu  psoralenéw powodujacych powstawanie wiazan krzyzowych gtéwnymi
polimerazami odpowiedzialnymi za konwersje wewnatrzgenowa sa polimerazy oL i 8, natomiast
polimeraza € wydaje si¢ odgrywac mniejsza role. Sugeruje to, ze polimeraza oo moze odgrywad
wazna role w tych systemach naprawy DNA w ktorych synteza naprawcza wymaga otwarcia
nowych widelek replikacyjnych. Obserwacja ta, jako zupelnie nowa wymaga jeszcze
potwierdzenia bezposredniego.

3. Kontynuowano rowniez badania nad rola polimeraz DNA w procesie mutacji
adaptacyjnych. Przygotowano szczepy mutantdéw polimerazowych zawierajacych nowa
mutacje w genie Lys2 ktora polegata na wstawieniu w miejsce ciecia enzymem Bglll 4
nukleotydéw powodujacych przesunigcie ramki odczytu genu LYS2. Stwierdzono, ze powyzej
90% c;trzymanych w wyniku procesu mutacji adaptacyjnej rewertantéw Lys+. bylo rewersjami

wihasciwymi. Poréwnano sekwencje DNA rewertantow powstajacych w szczepie dzikim i w
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mutantach polimerazowych 8 i € wywierajacych najwigkszy wplyw na proces mutacj
adaptacyjnej. Analizowano zar6wno mutacje spontaniczne (powstajace w ciagu trzech dni) jak
i mutacje adaptacyjne (po 10 dniach). Okazalo si¢, ze we wszystkich analizowanych
przypadkach obserwowana rewersja polegata na delecji poj. nukleotydow, zwykle w miejscach
zawierajacych ciagi powtarzajacych sie tych samych nukleotydow. Nie stwierdzono w DNA
mutantow adaptacyjnych ani insercji ani wigkszych delecji. Nie stwierdzono roéwniez
zasadniczych roznic miedzy mutantami polimerazowymi i szczepem dzikim. Badania te beda

kontynuowane.

Projekty badawcze KBN

1) Rola polimeraz DNA w naprawie réznych rodzajow uszkodzen DNA w komoérkach
drozdzy Saccharomyces cerevisiae ; kierownik - W. Jachymczyk

2) Rola polimeraz DNA w konwersji wewnatrzgenowej w komoérkach drozdzy Saccharomyces
cerevisiae ; kierownik - A. Hatas

Najwazniejszy wynik badawczy

Ustaienie, ze DNA polimeraza  jest zaangazowana w proces naprawy DNA przez wycinanie
zasad (BER) oraz, ze polimeraza oo moze by¢ zaangazowana w proces naprawy
rekombinacyjnej.

PUBLIKACIJE: 3206, 1016/A, 1072/A.

Temat 21: Regulacja metabolizmu siarkowego u prokariontow.

Zespot: prof. Danuta Hulanicka, dr Monika Hryniewicz , dr Roksana Iwanicka-Nowicka, mgr
Anna Lochowska, mgr Tomasz Bykowski

I. Kontynuowano badania in vivo i in vifro nad mechanizmem ekspresji operonu
tauABCD, niezbednego dla asymilacji tauryny jako zrodla siarki. Wczesniej wykazno, ze
region promotorowy fau wiaze dwa regulatory transkrypcyjne, Cbl 1 CysB, co zostalo
potwierdzone in vivo wykazujac, Ze oba biatka sa niezbedne dla ekspresji fuzji tauD-lacZ.
Metoda protekcji przed dziataniem DNazy I okreSlono miejsce wiazania w regionie pfau
biatka Cbl 1 kilka miejsc wiazania aktywatora CysB.

Przeprowadzono wstepna - charakterystyke regionu regulatorowego operomu osu,
umozliwiajacego wykorzystywanie sulfonianéw alifatycznych (innych niz tauryna) 1

nalezacego podobnie jak operon fau do stymulonu ssi (indukownego przez giod siarczanowy).
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Wiazanie Cbl i CysB w regionie regulatorowym osu jest podobne jak w regionie

- regulatorowym operonu fau.

“Natomiast, geny cysK i sbp, nalezace réwniez do stymulonu ssi, wykazuja odmienny
mechanizm aktywacji, zalezny od ilosci kopii genéw. Niezbednoéé obu biatek, Cbl 1 CysB,
stwierdzono jedynie w przypadku wystepowania fuzji cysK-lacZ i sbp-lacZ na wielokopiowym
plazmidzie, w przypadku jednej kopii ekspresja jest zalezna jedynie od biatka CysB.

Wyjasnienie réznych mechanizméw ekspresji genéw indukowanych przez gtod

siarczanowy bedzie przedmiotem dalszych badan.

II. W toku naszych badan nad poznaniem molekularnej interakcji miedzy aktywatorem
CysB a polimeraza RNA prowadzono prace majace na celu 1zolacje i charakterystyke alleli
cysB, ktorych produkty sa: (a) niezdolne do wigzania z DNA oraz (b) wiazace sie z DNA lecz
niezdolne do aktywacji transkrypcji genéw cys (tzw. mutant cysB”). W otrzymanych allelach
cysB obu klas mutacje zostaly zidentyfikowane przez sekwencjonowanie. Biatka CysB
kodowane przez trzy allele grupy (b) zostaly czesciowo oczyszczone celem dalszej

charakterystyki ich wiazania z DNA region6w promotorowych genéw cysK i cysP.

Projekty badawcze KBN

Nowe aspekty regulacji metabolizmu siarkowego u Enterobacteriaceae: zaleznosé miedzy
funkcja genu cb/ a regulonem cysteinowym,; kierownik - dr hab. M. Hryniewicz
Wspolpraca z zagranica

Microbiologisches Institut, Swiss Federal Institute of Technology, ETH-Zentrum,
CH-8092 Zurich, Switzerland

Najwazniejszy wynik badawczy

Odkrycie nowego systemu regulacji genoéw, w ktérym zangazowane sa dwa regulatory
transkrypcyjne Cbl i CysB, nalezace do tej samej rodziny LysR.

PUBLIKACIE: +3260, 66/N, 1075/A, 1081/A.
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Temat 22: Regulacja ekspresji genomu wirusa liSciozwoju ziemniaka.

Zespo6l: prof. Danuta Hulanicka, mgr Marek Juszczuk, mgr Ewa Sadowy

I. Regulacja ekspresjt genéw wiruséw roélinnych przebiega gltéwnie na poziomie
translacji. Szereg czynnikéw, migdzy innymi sekwencje liderowe (LS) wptywaja na wydajnosé
translacji. Poprzednio wykazalismy, ze usuni¢cie LS subgenomowego RNA (sgRNA) wirusa
lisciozwoju ziemniaka (PLRV) stymuluje ekspresje ramek odczytu zlokalizowanych na
sgRNA. W okresie sprawozdawczym podjeto prace majaca na celu zbadanie wpltywu LS
genomowego RNA na ekspresj¢ zerowej i pierwszej ramki odczytu (ORFO 1 ORF1). W tym
celu skonstruowano plazmidy zawierajace cDNA wirusa niosace informacje dla ORFO i ORF1
pod kontrola promotora faga T7, ktory umozliwia wydajng transkrypcje in vitro. Otrzymane
plazmidy mozna podzieli¢c na dwie grupy: pierwsza zawiera pelng LS, a w drugiej grupie LS
zostala wydeletowana. Otrzymane transkrypty cDNA poddano translacji in vitro w obecnosci
S** metioniny, biatka rozdzielano na PAGE i wizualizowano przez autoradiografie. Oznaczanie
losct bialek 1 porownanie ich wzajemnego stosunku bylo badane na Phospholmagerze i
analizowane programem ImageQuant. Otrzymane wyniki wykazaty, ze genomowa LS wplywa
hamujaco na ekspresj¢ ORFO 1 ORF1, zmieniajac nieznacznie ich stosunek wzgledem siebie.

II. Kontynuowane byly prace nad otrzymaniem klonu cDNA PLRYV, ktory umozliwitby
prowadzenie infekcji roslin gospodarza na drodze agroinokulacji. Do eksperymentéw
wykorzystano otrzymany wczesniej klon pBPF, zawierajacy petna kopie genomu PLRV pod
kontrola 35S promotora i terminatora transkrypcji z wirusa mozaiki kalafiora sklonowana w
binarnym wektorze pBinl9. Klon pBPF wprowadzono do A. fumefaciens LBA4404 i
sprawdzono jego ekspresie w systemie dyskow liSciowych ze sterylnego ziemniaka.
Stwierdzono obecnos¢ wirusowego RNA genomowego i subgenomowego oraz wirusowego
biatka plaszcza, co $wiadczy o zdolnosci do replikacji wprowadzonej do rosliny petnej kopii
genomu wirusa. Szczep Agrobacterium niosacy plazmid pBPF nie powodowal systemicznej
infekcji ro$lin ziemniaka, Nicotiana clevelandi 1 N. benthamiana. Poniewaz jedng z przyczyn
braku infekcji mogly by¢ niewirusowe nukleotydy obecne na 5" kofcu powstajacego in planta
transkryptu w poréwnaniu z sekwencja 5 kofica genomowego RNA wirusa, przeprowadzono
mutagenez¢ delecyjng tych nukleotydéw. Otrzymany klon pBOK wprowadzono do

A. tumefaciens 1.BA4404 1 sprawdzono jego ekspresje w systemie dyskow lisciowych ze

sterylnego ziemniaka, stwierdzajac pojawienie si¢ w nich wirusowego biatka plaszcza.
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Projekty badawcze KBN

»Analiza ekspresji transgenéw wirusowych w liniach ziemniaka transformowanych cDNA
wirusd liSciozwoju (PLRV); kierownik - prof. D. Hulanicka

Wspolpraca z zagranicg

Institut des Sciences Vegetales CNRS, Gif-sur-Yvette, Francja

Najwazniejszy wynik badawczy

Wykazanie replikacji pelnej kopii wirusa PLRV w komérkach ro$linnych.

PUBLIKACIE: 3194, 3196, 3252, 1066/A, 1067/A, 1068/A, 1069/A, in press 1.

Temat 23: Efekty pol elektrycznych na zywe komérki.
Zespot: prof. dr hab Magdalena Fikus, dr Piotr Pawtowski

W roku 1997 przygotowano do druku publikacje P. Pawtowski, M. Fikus, , Celtular
‘membrane under prolonged shear stress”. Przeprowadzono szereg wstepnych pomiarow, w

ktorych rozpoznawano nowy model doswiadczalny (liposomy) do badan reologicznych.

PUBLIKACIJE: 3240, 1090/A.

Temat 24: Mutageneza, naprawa i ekspresja DNA.
Zespot: prof. dr Celina Janion, dr Elzbieta Grzesiuk, dr Anna Fabisiewicz, dr Barbara Tudek,.
dr Jarostaw Ciesla, mgr Maria Graziewicz, mgr Anna Wojcik, mgr Elzbieta Speina.

Opracowano trzy publikacje (jedna ukazata si¢, dwie w druku) dotyczace zjawiska MFD w
E.coli zachodzacego po dziataniu MMS, $wiatta halogenowego, lub UV, oraz wplywu enzyméw

naprawy DNA (np enzyméw usuwajacych niedopasowane zasady) na ten proces. Badania te byly
wywolane odkryciem preferencyjnej naprawy DNA w nici transkrybowanej i okreslenia funkcji

biatka Mfd.

W centrum zainteresowafi pracowni znajduje sie rola bialek UmuDC w procesach

mutagenezy 1-naprawy DNA. Zauwazono, catkowicie pominiety w literaturze fakt, Ze obecnosé

transpozonu Tn10 w chromosomie £, coli zmienia fenotyp bakterii: przezywalnos¢ 1 mutagenno$é

komérek po naswietlaniu UV i §wiattem halogenowym znacznie spada. Uwaza si¢ ze jest to wynik

niedoboru biatek UmuDC, ktérego przyczyna moze byC zanizona indukcja, zwigkszone zuzycie,

lub zmniejszona zdolno$c procesowania biatka UmuD-> UmuD'.

VI 36



Zanalizowano spectrum uszkodzen oksydacyjnych w jednoniciowym DNA faga M13 powstatych
w wyniku dziatania ukfadu hipoksantyna/oksydaza ksantynowa/Fe’'/EDTA. Stwierdzono, ze
dominuja gtéwnie produkty utlenienia puryn: Fapy-Ade, Fapy-Gua, 8-oksy-Ade, 8-oksy-Gua, oraz
glikol tyminy. Na matrycy utlenionego DNA, badano syntez¢ DNA katalizowana przez trzy
polimerazy: faga T7, Klenowa pol I i polimerazy beta z grasicy cielgcej. Stwierdzono, ze synteze
DNA katalizowana, przez polimerazy prokariotyczne blokuja znacznie silniej utlenione pochodne
pirymidyn niz puryn, a rozmiar blokowania zalezy od sekwencji otaczajacych utleniona zasadg oraz
rodzaju polimerazy DNA.

Kontynuowano badania nad identyfikacja mutagennych uszkodzen w DNA faga MI13
powstajacych po dziataniu DMS + NaOH. Stwierdzono, ze Fapy-7meA jest zwiazkiem
mutagennym. Selektywne usuniecie reszt 7-meA (prekursoréw Fapy-7meA) powoduje spadek
mutacji, proporcjonalny do ilosci usunigtych reszt. Wykazano analiza HPLC, ze Fapy-7-
metyloadenina wystepuje w dwdch formach rotamerycznych.

Projekty badawcze KBN

,Modyfikacja zasad - indukcja stabilnej replikacji DNA” - Prof. Celina Janion.

Wspoélpraca z zagranica

Krolewska Szwedzka Akademia Nauk - Program VISBY ,, Fungal contamination of food and feed

stuff searching for natural, antimutagenic/anticancerogenic factors” - dr hab. Elzbieta Grzesiuk.

Najwazniejsze wyniki badawcze

1. Przebadanie spektrum mutacji w bakteriach E.coli K-12 indukowanych UV i $wiattem
halogenowym w szczepach dzikim i mutantach w systemie naprawy, w warunkach wzrostu 1 w
czasie gtodzenia.

2. Stwierdzenie przeoczonego w literaturze faktu, ze wbudowanie transpozonu do
chromosomalnego DNA zmienia fenotyp bakterii: przezywalnoS¢ i czestos¢ mutacji
indukowanych promieniowaniem UV ulega znacznemu obnizeniu. Efekt ten jest zwiazany z
niedoborem biatek UmuDC.

3. Stwierdzenie, ze blokowanie procesu replikacji przez produkty utleniania guaniny 1 adeniny w
DNA zaleza od sekwengcji sasiednich nukleotydow i rodzaju polimeraz.

4. Wykazanie, ze reszty Fapy-7-metyloadeniny w DNA faga M13 wywoluja mutacje.

5. Wykazanie, ze aktywnos$c ligazy jest hamowana przez tlenek azotu, co moze by¢ przyczyna

wzrostu ilo$ci miejsc nieciagtych w DNA na skutek stresu oksydacyjnego.
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PUBLIKACIE: 3174, 3201, 3230, 1004\A, 1008/A, 1014/A, 1015/A, 1020/A, 1022/A, 1035/A,
1036/A, 1037/A, 1038/A, 1039/A, 1040/A, 1041/A, 1042/A.

Temat 25: Odpowiedz komorek bakteryjnych i komérek drozdzy na uszkodzenia DNA.
prof.dr hab Zygmunt Ciesla

Temat 25.1: Regulacja wiernosci replikacji DNA w komérkach bakteryjnych.
Zespot: dr Iwona Fijatkowska, dr Piotr Jonczyk, mgr Magdalena Maliszewska Tkaczyk, mgr

Damian Gawel, techn. Malgorzata Biatoskorska.

Mutacje w DNA moga powstawa¢ podczas procesu replikacji w wyniku wiaczenia
nieprawidtowej zasady lub replikacji uszkodzonej matrycy. Istotne wydaje sie zrozumienie
czynnikow wptywajacych na wiernos¢ procesu replikacji DNA. Replikacja DNA jest procesem
asymetrycznym. Jedna ni€ jest replikowana w sposob ciagly (ni¢ prowadzaca), druga w postaci
fragmentow Okazaki (ni¢ opoiniona). W poprzednim roku skonstruowano nowy
chromosomalny system doswiadczalny pozwalajacy na zbadanie, czy rézny mechanizm
replikacji nici prowadzacej i op6znionej DNA w bakterii Escherichia coli ma wpltyw na
czestoS¢ powstawania mutacji na obu niciach. W systemie tym, okreslona sekwencja w jednym
szczepie jest replikowana jako ni¢ prowadzaca, a w drugim jako ni¢ opdzniona.
Skonstruowano seri¢ par szczepéw niosacych rozne allele genu lacZ. Mutageneze badano w
szczepach posiadajacych nieaktywny poreplikacyjny system reperacji biednie sparowanych
zasad oraz w szczepach nie posiadajacych aktywnosci korektorskiej egzonukleazy 3’-5’
polimerazy IIl DNA. Poréwnanie czestosci i specyficzno$ei powstajacych mutacji pozwolito
na wyciagnigcie nastepujacych whioskéw:

a/ istnieje réznica w czgstosci powstawania mutacji typu podstawienia zasad podczas replikacji
obu nici DNA,

b/ roznica ta dotyczy zaréwno czestosci powstawania transwersji jak i tranzycji,

¢/ otrzymane wyniki sugeruja, ze czesto$¢ mutacji typu podstawienia zasad jest wyzsza na nici

prowadzacej.
Projekty badawcze KBN

,Wiernos¢ replikacji nici op6znionej i prowadzacej, podczas syntezy chromosomu Escherichia

coli”; kierownik - I. Fijatkowska
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‘Wspélpraca z zagranica

Grant na wspotprace polsko-amerykanska z Fundacji Marii-Curii Sktodowskiej - kierownik I.
Fyjatkowska
National Institute of Environmental Health Sciences, North Carolina, USA
Najwazniejszy wynik badawczy
Badania przy uzyciu chromosomalnego systemu do badania wieno$ci replikacji nici
prowadzacej i op6znionej DNA wskazuja, ze wiernosc replikacji obu nici jest rozna i ze
czesto$é mutacji typu podstawienia zasad jest wyzsza na nici prowadzacej.

PUBLIKACIE: 3221, +3241, 77/N, 1005/A, 1013/A, 1017/A, 1021/A, 1085/A, 1086/A, 2.

Temat 25.2: Odpowiedz komorek Saccharomyces cerevisiae na uszkodzenia DNA.

Zesp6t: prof.dr Zygmunt Cie$la, dr Ewa Sledziewska-Gojska, dr Adrianna Nowicka,

mgr.Marta U. Fikus, mgr Piotr Koprowski, mgr Piotr Mieczkowski

Prowadzono badania nad funkcja DIN7, wyizolowanego w naszej pracowni genu S.
cerevisiae, ktorego ekspresja jest indukowana w nastepstwie uszkodzeh DNA. Przy uzyciu
ekspresyjnego wektora pET27 skonstruowano plazmid pPK2 umozliwiajacy produkcje biatka
Din7 w komorkach bakterii E. coli. Oczyszczono czeSciowo biatko Din7 i sprawdzane jest,
czy podobnie jak jego najblizszy homolog Exol, ma ono aktywno$¢ egzonukleazy.

Skonstruowano plazmid drozdzowy pPK3, w ktorym gen DIN7 ulega ekspresji z
promotora gall. Badano efekt nadprodukcji Din7 na przezywalno$¢ i mutagenezg szczepow S.
cerevisiae rézniacych si¢ zdolnoscia do reperacji DNA i przewodzeniem sygnatéow o
uszkodzeniu DNA. Stwierdzono, ze podwyzszony poziom Din7 powoduje nadwrazliwos¢ na
promienie UV mutanta niosacego delecja genu DUNI, kodujacego kinaz¢ zaangazowang w
przewodzenie sygnalow o uszkodzeniu DNA

Analiza skonstruowanych uprzedno szczepoéw S. cerevisiae niosacych przypadkowe
fuzje genomowe z genem reporterowym lacZ, pozwolita na identyfikacj¢ polozonej na
chromosomie II ramki odczytu YBR173C jako genu indukowalnego przez uszkodzenia DNA
- DINS. Wykazano, ze DINS jest indukowany w komoérkach drozdzy traktowanych MMS lub
promieniowaniem UV. Analiza RNA (Nothern) potwierdzita, ze indukcja DINS w odpowiedzi
na uszkodzenia DNA przebiega na poziomie transkrypcji. Gen DINS zostal sklonowany.

Poczyniono obserwacje, ze szczepy S. cerevisiae niosace delecje genu DUNI wykazuja

bardzo duza czestos¢ mitochondrialnych mutacji rho”. Ta niestabilno$¢ mitochondrialnego ~

VI. 39



DNA suprymowana jest przez wielokopiowy plazmid niosacy gen RNRI, ktory koduje duza,
podjednostke reduktazy rybonukleotydowej. Wynik ten sugeruje, ze przyczyna niestabilno$ci
mitochondrialnego DNA w mutancie dunl jest obnizenie puli dezoksyrybonukleotydow w

komorce.

Projekty badawcze KBN

»Charakterystyka nowych gen6w S. cerevisiae zaangazowanych w odpowiedzi komorki na

uszkodzenia DNA?”; kierownik - Z. Cieéla

Najwazniejszy wynik badawczy

1) Zidentyfikowano nowy gen S. cerevisiae indukowany w odpowiedzi na uszkodzenia DNA -
DINS.

2) Poczyniono obserwacje, ze mutanty niosace delecje genu DUNI cechuyg sie niestabilnoscia
mitochondrialnego DNA.

PUBLIKACIJE: 3188, 3189, 9, 1010/A, 1012/A, 1019/A, 1083/A, 1084/A, 80/N.

Temat 26: Mechanizmy mutagenezy indukowanej przez promieniowanie UV.
Zespot. prof. I. Pietrzykowska, dr Anna Bebenek, mgr. Magdalena Felczak, mgr. Joanna
Krwawicz

Kontynujac badania nad mechanizmami UV-indukowanej mutagenezy niezaleznej od
replikacji DNA poréwnano wptyw defektu w naprawie blednie sparowanych zasad gospodarza
na UV-indukowana mutageneze faga AsusOs w warunkach permisywnych i niepermisywnych
dla replikacji DNA fagowego. Skonstruowano odpowiednie szczepy i wykazano, ze mutacja
mutl, w komorkach C600su” mutl powoduje wysoki poziom spontanicznych 1 UV-
indukowanych rewersji faga AsusOs do sus’, nie ma natomiast wplywu na poziom mutagenezy
W szczepie 594su mutL (niepermisywnym dla replikacji DNA faga ).

Kontynuowano takze badania nad mutacja isf4, ktérej obecnosé powoduje
zachamowanie SOS-zaleznej mutagenezy i innych funkcji SOS. Zbadano je] wplyw na
specyficzno$¢ mutacji indukowanych przez EMS przy uzyciu zestawu szczepow Cupplesa
1 Millera.

Réwnolegle kontynowane sa prace zwiazane z klonowaniem mutacji isf4.
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Projekty badawcze KBN

Grant nr 59 ,, SOS zalezna mutageneza: Mechanizm regulacji wytaczania systemu SOS oraz
rola biatek UmuD’ i C w mutagenezie niezaleznej od replikacji DNA” ; kierownik - I. -
Pietrzykowska

Najwazniejszy wynik badawczy

Uzyskano dalsze dowody, ze UV-indukowane mutacje moga powstawa¢ bez udziatu replikacji
DNA oraz, ze mechanizmy mutagenezy niezaleznej i zaleznej od replikacji DNA sa rozne.

PUBLIKACJE: 1006/A, 1007/A, 1052/A, 1053/A, 60N.

Temat 27: Analiza funkcjonalna genéw plazmidu bakterii Gram dodatnich, pSM19035.
Zespot: doc. dr hab. Piotr Ceglowski, dr Jacek Bardowski, dr Izabella Kern*, dr Katarzyna

Lewicka, mgr Tamara Aleksandrzak*, mgr Izabella Sitkiewicz, mgr Urszula Zielenkiewicz
*-0d 1.X.1997 r

W ramach badan nad plazmidem pSM19035 kontynuowano analize funkcjonalna
genow epsilon, zeta i omega. Poddawano weryfikacji wysunieta w ubieglym roku hipotezg, ze
geny epsilon 1 zeta koduja system stabilnego utrzymywania w komorce plazmidow,
funkcjonujacy na -zasadzie postsegregacyjnego zabijania komorek, ktore utracilty plazmid.
Zgodnie z ta hipoteza produkty genéw epsilon i zeta, dzialajac jako ,antidotum i trucizna”,
powinny ulega¢ wzajemnemu oddziatywaniu. Stosujac tzw. drozdzowy system dwuhybrydowy
wykazano, ze biatka Epsilon i Zeta po polaczeniu z odpowiednimi domenami biatka Gal4
nadal zachowuja biologiczng aktywnosé ,,antidotum” i ,trucizny” i ze ulegaja silnej wzajemne;
interakcji. Ponadto otrzymano fuzje regulatorowego genu omega i genu S-transferazy
glutationowej (GST). Gen fuzyjny poddano wysokiej ekspresji, oczyszczono jego produkt i
przy pomocy trombiny odcigto biatko Omega od czesci GST. Stosujac technike ,.gel
retardation” wykazano, ze oczyszczone biatko Omega selektywnie wiaze fragmenty DNA
zawierajace powtdrzone sekwencje heptanukleotydowe, wystepujace w obszarach
promotorowych genéw delta, omega i copS, ktorych ekspresja jest regulowana przez produkt
genu omega.

W ramach badan nad genetyka metabolizmu cukréw u bakterii mlekowych Lactococcus lactis
kontynuowano prace nad nieznanymi dotychczas genami fermentacji laktozy i degradacji
skrobi. Uzywajac odpowiedni wektor integracyjny otrzymano mutanty pozbawione zdolnosci
hydrolizy X-gal. Za pomoca technik hybrydyzacyjnych mutanty te zaklasyfikowano do pigciu
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odrebnych grup. Dzigki sekwencjonowaniu chromosomalnego DNA w miejscach insercji
wektora integracyjnego wykazano, ze jedng z tych grup reprezentuje gen kodujacy biatko
homol’ogiczne do produktu genu ccpA (catabolite control protein) z Bacillus subtilis. Biatko to
Jest zaangazowane w nadrzedna regulacje ekspresji genéw odpowiedzialnych za procesy
metaboliczne. Rozpoczeto takze sekwencjonowanie plazmidowego genu warunkujacego
degradacje skrobi. Dotychczas uzyskane wyniki wskazuja na to, ze produkt tego genu

wykazuje homologie z izoamylaza z Pseudomonas amyloderamosa.

Projekty badawcze KBN

1) ,,Badania nad funkcjonowaniem genéw regionu stabilnosci segB plazmidu pSM19035”;
kierownik - P. Ceglowski

2) ,Klonowanie i analiza gen6w indukowalnego cellobioza katabolizmu laktozy u Lactococcus
lactis”; kierownik - J. Bardowski

Wspoélpraca z zagranica

1) Max-Planck Institut fiir molekulare Genetik, Berlin, Niemcy

2) Institut National de la Recherche Agronomique, Jouy en Josas, Francja

Najwazniejszy wynik badawczy

Wykazanie, ze kodowane przez plazmid pSM19035 biatka systemu stabilizacyjnego Epsilon 1
Zeta oddziatywuja, ze soba, a oczyszczone biatko regulacyjne Omega wiaze fragmenty DNA
zawierajace charakterystyczne sekwencje nukleotydowe.

PUBLIKACIE: 3223, 980/A, 981/A, 984/A, 998/A, 1043/A , 61/N, 69/N, 77/N, 78/N.

Temat 28: Chemiczne podstawy mutégenezy i reperacja adduktéw cyklicznych.

Zesp6t: prof. dr hab. Jarostaw T. K{lémierek, mgr Agnieszka Maciejewska, mgr Ewa Borys.

BADANIE WEASCIWOSCI KODUJACYCH MODYFIKOWANYCH ZASAD.

Wyznaczono Km i Vmax dla katalizowanej przez AMV odwrotng transkryptaze inkorporacji
dNTP naprzeciwko 2’-deoksy-2-chloroadenozyny (2CDA, lek przeciwbiataczkowy).
Inkorporacja dTTP naprzeciwko 2CDA zachodzi z wydajno$cia 25-50 x nizsza niz
naprzeciwko A a wydajno$¢ elongacji pary 2CDA:T jest 3 X nizsza niz pary A:T. 2CDA
zachowuje whadciwosci kodujace A, jednakze energia oddziatywania pary 2CDA:T jest nizsza
o 2kcal/mol od energii pary A:T. Inkorporacja dCTP,dGTP i dATP naprzeciwko 2CDA jest

co najmniej o rzad wielko$ci nizsza niz naprzeciwko A. Obecnosé 2CDA w matrycy DNA
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spowalnia replikacje DNA, ale nie prowadzi do mutacji typu substytucji.Syntetyzowano
fosforamidyt 2’-deoxyizoguanozyny (diG, wuszkodzenie oksydacyjne) 1 matryce

oligodezoksynukleotydowe zawierajace diG w okreslonych pozycjach.

REPERACJA ADDUKTOW CYKLICZNYCH.

Opracowano metode badania specyficznosci glikozylaz N-alkilopuryn w stosunku do ro6znych
typoéw adduktdow DNA. Metoda opiera si¢ na iloSciowym badaniu przejscia formy ccc do oc
DNA plazmidowego. Plazmid jest traktowany mutagenem, nastepnie poddany dziatanm
glikozylazy i endonukleazy, co prowadzi do przerwania nici DNA i do zmiany konformacyjnej
DNA. Stwierdzono, ze plazmidy nie traktowane mutagenem zawieraja addukty rozpoznawane
przez glikozylaze AIKA z E. coli oraz przez glikozylaze ludzka, klon ANPG40. Potwierdzono,
ze addukty chlorku winylu s reperowane przez obie glikozylazy. W badaniach nad innymi

adduktami stwierdzono zroznicowane odpowiedzi z zaleznosci od rodzaju adduktu 1

glikozylazy.

Projekty badawcze KBN

1. , ,Molekularne podstawy mutagenezy: badanie wptywu sasiadujacych zasad wiasciwosci
kodujace modyfikowanych zasad podczas replikacji DNA”.

2., Mechanizm dziatania i potencjalne inhibitory glikozylazy 3-metyloadenina-DNA
pochodzenia bakteryjnego i ludzkiego” (grant promotorski dla mgr Ewy Borys).
Najwazniejszy wynik badawczy

Zastosowanie badania zmian konformacyjnych DNA plazmidowego do badan nad
specyficznoscia glikozylaz.

PUBLIKACIJE: 1009, 1011.

Temat 29: Analiza molekularna genow kodujacych enzymy katabolizmu argininy
u Aspergillus.
Zespot: prof. dr hab. Piotr Weglenski, dr Piotr Borsuk, dr Agnieszka Dzikowska, mgr Joanna

Empel, mgr Anna Grzelak
Kontynuowano prace nad regulacja ekspresji gendow agad 1 ofad kodujacych arginaze 1

tansaminaze ornitynowa u Aspergillus nidulans. Zakonczono analize funkcjonalng promotora

genu ofaAd wiacznie z ustaleniem miejsc wigzania biatek regulacyjnych metoda foot print.
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Przeprowadzono szczegélowsa analize transkryptow gendw agad 1 zaproponowano
mechanizm regulacji ekspresji tego genu. Zbadano transkrypcje genu arcA kodujacego gtowny
regulator pozytywny dla katabolizmu argininy. Rozpoczeto prace nad klonowaniem czterech

innych gen6w bioracych udziat w regulacji katabolizmu argininy.

Wspélpraca z zagranica

Institut de Genetique et Microbiologie Universite Paris-Sud (umowa miedzynarodowa)
Najwazniejszy wynik badawczy

Wykonanie analizy transkryptéw genu agad, ktérej wyniki sugeruja, ze regulacja ekspresji
tego genu moze odbywac sie poprzez obrobke mRNA.

Temat 30: Analiza mutantéow typu SUV3 u S. cerevisiae.
Zesp6t: doc. dr hab. Piotr P. Stepief, prof UW, prof dr hab E. Bartnik, dr A. Dmochowska,
mgr P. Golik, mgr A. Dziembowski, mgr M. Malewicz

Gen SUV3 jest kodowany w jadrze S. cerevisiae i jego produkt - helikaza RNA
funkcjonuje w. mitochondriach jako regulator stabilnosci transkryptow. Mutanty w genie
SUV3 maja zaburzony metabolizm mitRNA.

Nasze badania koncentrowaly si¢ na fenotypach dysruptanta genu DSS-1, ktory zostat
przez nas sklonowany jako supresor dysrupcji genu SUV3. Analiza ilosciowa hybrydyzacji
typu Northern wykazata, ze mRNA COX1 oraz 21stRNA nie Zmieniajg swego poziomu w
dysruptantach SUV3 lub DSS1. W przeciwienstwie do tego, mRNA COB, VARI oraz
16StRNA  ulegaja degradacji i ich poziom jest bardzo niski badz niewykrywalny. Wynik ten
potwierdza nasza hipoteze, ze produkty obu genéw : Suv3p i Dss-1p funkcjonujg w
mitochondriach w jednym kompleksie, wyjasnia takze dlaczego szczepy pozbawione tych

gendw nie oddychaja 1 nie s zdolne do translacji w mitochondriach.

Projekty badawcze KBN

~Molekularne podtoze choréb mitochondrialnych”; kierownik-prof. E. Bartnik.
Wspélpraca z zagranica

Prof. J. Lazowska, CGM CNRS Gif-sur Yvette Francja
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Najwazniejszy wynik badawczy

Wykrycie zroznicowanej stabilnosci poszczeg6lnych mitochondrialnych mRNA 1 rRNA w
mutantach SUV3 1 DSS1

PUBLIKACIE: 70/N, 74/N, 75/N.

PRACOWNIA BIOLOGII MOLEKULARNEJ IBB PAN (afiliowana przy U. Gd.)
(Temat 32: prof. dr hab. Maciej Zylicz)

Temat 32.1: Montaz, dziedziczenie i rozpad kompleksu replikacyjnego bakteriofaga A.
ZespOt: dr Alicja Wegrzyn, prof. dr hab. Karol Taylor

Badano mechanizmy rozpadu kompleksu replikacyjnego bakteriofaga A po szoku
termicznym przy udziale biatek GroEL i GroES. Samo zwigkszenie st¢zenia tych biatek w
komérce okzalo si¢ niewystarczajace do wywolania rozpadu kompleksu. Stwierdzono, ze
kompleks nie rozpada si¢ przy braku funkcji gyrazy DNA. Dokladniejsze badania pozwolily na
zaproponowanie hipotezy, ze po przej$ciowej relaksacji DNA wywotanej szokiem termicznym,
powr6t do formy superzwinigtej powoduje dysocjacje komplesku replikacyjnego, ktory
- podlega rozpadowi przy udziale biatek GroEL 1 GroES.

Prace nad mechanizmem procesu aktywacji transkrypcyjnej orih doprowadzily do
wykazania, ze biatko DnaA dziatajace jako aktywator transkrypcji z promotora pr
oddziatywuje z podjednosta B polimerazy RNA.

Badania nad regulacja transkrypcji faga A udowodnily role¢ podjednostki o polimerazy
RNA zaréwno w aktywacji transkrypciji przez fagowy aktywator CII jak i w antyterminacji
transkrypcji zaleznej od fagowego biatka N.

Wspoélpraca z zagranica

1. Department of Medical Microbiology, University of Sheffield Medical School, Sheffield
(Anglia)

2. Department of Molecular Genetics and Biotechnology, The Hebrew University, Hadassah
Medical School, Jerusalem (Izrael)

Najwazniejsze wyniki badawcze

1) Zaproponowanie molekularnego mechanizmu wywotanego szokiem termicznym rozpadu

kompleksu replikacyjnego bakteriofaga A.
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2) Wykazanie, ze podjednostka 8 polimerazy RNA moze by¢ miejscem kontaktu biatka DnaA
dziatajacego jako aktywator transkrypcii.

3) Stwierdzenie roli podjednostki o polimerazy RNA w aktywacji transkrypcji przez biatko CII
oraz antyterminacji transkrypcji zaleznej od biatka N.

PUBLIKACJE: 3247, 3248, 3249, 3255, 3256, 1079/A, 1080/A,1095/A, 1096/A, 1097/A,
1098/A,1099/A, 1100/A, 1101/A, 1102/A.

Temat 32.2: Udzial bialek szoku termicznego w modulacji aktywnosci DNA zaleznej

polimerazy RNA z bakterii Escherichia coli.

Zespot: mgr Adam Blaszczak, dr hab. Krzysztof Liberek, prof. dr hab. Maciej Zylicz

Badano mechanizm degradacji czynnika transkrypcyjnego 6°2 | Stwierdzono, ze biatko
632 pozbawione C - terminalnego korica jest stabilne in vivo i oporne na proteolize in vitro.
Doktadniejsze badania pozwolity na zaproponowanie hipotezy, ze proteaza FtsH rozpoznaje
swoj substrat poprzez oddziatywanie z C-terminalnym koficem 6°%. Pokazano ze, C-terminalny
koniec 6> jest niezbedny do utworzenia funkcjonalnego kompleksu z rdzeniem polimerazy
RNA. Nie ma wptywu natomiast na oddziatywanie z biatkami DnaK i DnaJ.

Prace nad rola biatek szoku termicznego w degradacji czynnika o2 doprowadzity do
wykazania, ze biatka DnaK, DnaJ i GrpE nie prezentuja aktywnie o2 proteazie FtsH.
Pokazano takze ze, rdzefi polimerazy RNA chroni czynnik ¢* przed degradacja przez FtsH.
Zaproponowano mechanizm w my§l ktorego biatka szoku termicznego konkurujac z rdzeniem
polimerazy RNA o wigzanie czynnika 6> znosza ochrone rdzenia polimerazy RNA i w ten

sposob umozliwiaja degradacje o°2.

Wspolpraca z zagranicg

Universite de Geneve, Faculte de Medecine, Departement de Biochimie Medicale - Szwajcaria.
Najwazniejsze wyniki badawcze

1) Zaproponowanie roli C-terminalnego kofica 6>> w degradacji zaleznej od FtsH.

2) Okreslenie roli C-terminalnego konca 6> w oddziatywaniach z rdzeniem polimerazy RNA 1
biatkami DnaK 1 Dnal.

3) Wykazanie, ze rdzefi polimerazy RNA chroni czynnik 6° przed proteolizg oraz ze rola

biatek szoku termicznego w procesie proteolizy G~ jest zniesienie tej ochrony.
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PUBLIKACIJE: 1103/A, 1104/A, 1095/A.

Temat 33: Mechanizmy aktywnej segregacji niskokopiowego plazmidu P1 do komérek
potomnych w czasie podzialu komorkowego.

Zespol: dr Matgorzata Lobocka, mgr Aleksandra Janowicz, mgr Aneta Dobruk,

I. Aktywna segregacja (partycja) plazmidu P1 Escherichia coli zalezy od
plazmidowych biatek, ParA i ParB, oraz analogu centromeru, pars. Postuluje sig, ze biatka
partycyjne poprzez centromer podczepiaja plazmid do nieznanych biatek uczestniczacych w
partycji chromosomu. Poczatkowym etapem jest wiazanie ParB do parS. Nadmiar ParB lub
zmieniony kontekst parS prowadzi do destabilizacji plazmidow. Wykazano, ze destabilizacja
zalezy od wyciszenia transkrypcji genow w sasiedztwie centromeru przez ParB. Mutanty ParB
zdolne do wiazania pars, a niezdolne do destabilizacji sa niezdolne do wyciszania transkrypcji.
Defekt partycyjny tych mutantéw sugeruje, ze wyciszanie transkrypcji w sasiedztwie
centromeru jest jednym z etapéw partycji. W celu identyfikacji biatek bakteryjnych
uczestniczacych w partycji P1 opracowano metod¢ otrzymywania chromosomalnych
mutantéw partycyjnych oparta na fenotypie destabilizacji. Otrzymano kilka mutacji
zaburzajacych partycje P1, zlokalizowanych w chromosomie lub w genie parB. W celu
przyépieszenia charakterystyki mutantéw skonstruowano marker partycji - plazmid mini-P7
niosacy gen lacl?, i zawierajacy zblizony do P1 replikon i rejon par plazmidu P7.

IT. Kontynuowano prace nad biatkiem ParA. Reprymuje ono transkrypcje operonu par4B 1
posiada aktywno$¢ ATPazy. Obie aktywnosci sq stymulowane przez ParB. Opracowano
metode indukowanej nadprodukcji biatka ParA. Badajac wiazanie biatka ParA do rejonu
promotorowo-operatorowego operonu par (parPO) in vitro oraz ekspresje skonstruowanej
fuzji parPO-lacZ  scharakteryzowano otrzymane mutanty parA. Jeden okazat si¢ by¢
mutantem superrepresorowym, zaleznym od ATP i niewrazliwym na stymulacj¢ wiazania ParA
do rejonu parPO przez ParB. Otrzymane wyniki wskazuja, ze whasciwosci superrepresorowe
zmienionego ParA oraz jego zaburzona interakcja z ParB sa spowodowane zwigkszonym
powinowactwem biatka mutanta do ADP. Implikuje to, Ze zdolno$¢ do interakcji z ParB ma
tylko forma ParA zwiazana z ATP, praktycznie nieobecna u mutanta.

I1I. Kontynuowano prace nad genomem P1 (100 kb). Skonstruowano biblioteke fragmentow
genomowych standardowego szczepu (P1clr100) w wektorze pUC18. Zsekwencjonowane do
tej pory fragmenty pozwalajg na pokrycie 75% genomu.
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Projekty badawcze KBN

~Badania nad partycja niskokopiowych plazmidéw do komérek potomnych w czasie podziatu
komorkowego”; kierownik - dr Matgorzata Eobocka

Wspolpraca z zagranica

National Cancer Institute, National Institutes of Health, Bethesda, USA

Najwazniejszy wynik badawczy

Opracowanie metody otrzymywania mutantow chromosomalnych defektywnych w partycji
plazmidu P1

PUBLIKACIE: 1088/A, 1092/A

Temat 34: Udzial struktur chromatynowych w regulacji transkrypcji genow.

Zespot: prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski, mgr Radostaw Tomaszewski, mgr Jan Brzeski,

mgr Tomasz Calikowski, mgr Dominika. Wieczorek, techn. Beata Kilianczyk

Wykazano, ze represyjny efekt histonu H1 na transkrypcje oocytalnego genu 5S RNA z
Xenopus leavis zwiazany jest z indukowang przez histon H1 stabilizacja nukleosomow.
Stébilizacja nukleosoméw jest wynikiem silnie specyficznego oddzialywania HI z bogatymi w
AT flankami genu 5S RNA, wymaga jednak takze obecnosci samego genu 5S RNA.

Sklonowano i ustalono sekwencje ( po raz pierwszy u roslin) homologa drozdzowego
genu Snf S w Arabidopsis thaliana, kodujacego jedno z kluczowych bialek kompleksu
inicjujacego transkrypcje na matrycach chromatynowych. Ustalono wzér genu ekspresji w
roslinie 1 efekt fenotypowy obnizenia ekspresji via antysensowe mRNA. Ustalono efekt w
stosunku do aktywacji transkrypcji w drozdzach oraz efekt komplementacji w drozdzowym
mutancie Snf5
Projekty badawcze KBN
,,Okreslenie ﬁmkcji histonu H1 w komérce eukariotycznej oraz identyfikacja biatkowych
czynnikow regulujacych dostepnos¢ DNA chromatyny dla transkrypcji u roslin i analiza
mechanizmu zaleznej od SWI/SNF inicjacji transkrypciji” - kierownik prof. A. Jerzmanowski
Wspélpraca z zagranicg '
Lehrstuhl fur Entwicklungsbiologie
III. Zoologisches Institut Uniwersytet w Getyndze, RFN
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Najwazniejszy wynik badawczy
Ustalenie sekwencji roslinnego genu typu SNF5 (generalny aktywator transkrypcjt).
PUBLIKACIE: 3179, 3199, 1044/A, 1045/A, 1046/A, 1047/A, 1048/A, 1049/A, 1050/A

Temat 35: Ekspresja genow prokariotycznych w roslinach.

Zesp6t: dr Agnieszka Sirko, dr Dali Gaganidze, mgr. Robert Brodzik

Kontynuowano rozpoczety w 1996 roku projekt dotyczacy otrzymania transgenicznych
roélin z nadekspresja genéw kodujacych podjednostki A i B ureazy (odp. ureA i ureB)
pochodzacej z H. pylori. Celem niniejszego projektu jest stworzenie ro$lin transgenicznych
produkujacych biatko H. pylori, bakterii patogennej cztowieka. Obecnos¢ H. pylori w zotadku
czlowicka w duzym stopniu przyczynia si¢ do rozwoju przewleklych stanow zapalnych
Sluzowki zotadka, a nawet wrzodow.

Transformowano oddzielnie, rosliny tytoniu (Nicotiana tabacum) odm. LAB 21 z uzyciem
Agrobacterium tumefacience, konstruktami ureA i ureB. Uzyskano 38 roélin transgenicznych
zawierajacych pelna kasete ekspresyjna ureB i 8 roslin z kaseta ureA. Ekspresj¢ na poziomie
mRNA stwierdzono odpowiednio w 30 i 4 roslinach, za$ obecnos¢ biatka ureB o odpowiedniej
wielkosci wykryto w8 roslinach. Nie wykryto natomiast bialka- ureA w zadne) z
transgenicznych roshn.

Prowadzono badania nad opracowaniem metody tarnsformacji innej rosliny - marchwi
(Daucus carota). W tym celu zoptymalizowano sktad pozywki do inicjacji i regeneracji kalusa

marchewki.

Projekty badawcze KBN

"Doustne szczepionki ro$linne: Konstrukcja transgenicznych roslin produkujacych
zrekombinowana ureaze Helicobacter pylori"; kierownik - A. Sirko

Wspélpraca z zagranicg

Collaborative Research Grant "Construction of Transgenic Plants Producing Immunogenic
Proteins of Therapeutic Significance" with Prof. H. Koprowski from Biotechnology
Foundation's Laboratories at Thomas Jefferson University, USA

Najwazniejszy wynik badawczy

Otrzymanie roslin transgenicznych produkujacych konstytutywnie na wysokim poziomi€ ureB.
PUBLIKACIJE: nie bylo
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Temat 36: Metody informatyczne w biologii molekularne;j.

Zespot: P. Zielenkiewicz, S. Kaczanowski, A. Kierzek, D. Plochocka

SZUKANIE PODOBIENSTWA MIEDZY SEKWENCJAMI BIALEK

Poszukiwanie podobienstwa miedzy bialkami sprowadza si¢ do problemu poréwnywania
sekwencji o réznej dhugosci.

W standardowych algorytmach procedura poszukiwania podobienstwa jest nastepujaca:
Tworzymy dwa zbiory zawierajace odpowiednio losowe permutacje porownywanych
sekwencji (zbi6r Z1 -zawierajacy losowe permutacje sekwencji S1, za$ Z2 -zawierajacy losowe
permutacje sekwencji S2)

Nastepnie liczymy warto$¢ $rednia podobienstwa sekwencji ze zbioru Z1 i Z2 oznaczana, jako
EPB(S1’,52)oraz standardowe odchylenie STD(S1°,52”).

W ten sposdb mozemy otrzyma¢ znormalizowana miare podobiefistwa sekwenciji S1 1 S2 jako:
Z=[PB(S1,82)- EPB(S1’, S2°)] / STD(S1°,S2")

Podobienstwo uznaje si¢ za istotne gdy Z >= 10

Wartos¢ EPB(S1°,S2°) oraz STD(S1°,S2’) mozna estymowaé rowniez przez losowa
permutacje tylko jednej sekwencji powiedzmy S2.Obliczamy nastepnie $redniej wartosci
podobienstwa sekwencji S1 z losowa permutacja sekwencji S2 oraz odpowiedni odchylenie
standardowe.

Statystyki powinny by¢ obliczane z n>=100 przypadkow.

Poniewaz estymacja wartosci EPB(S1°,S2°) uzywajac doswiadczenia statystycznego jest dosé
pracochtonne (ok. 100 poréwnafn sekwencji) wydaje si¢ by¢ do$é rozsadnym estymacija
bezposrednia EPB(S1°,82") oraz STD(S1°,S2°) wykorzystujaca jedynie dane o dhigosci
sekwencji S1 1 S2 oraz czestotliwo$ci wystepowania odpowiednich aminokwaséw w kazdej z

sekwencji.

Opracowana propozycja takiej estymacji jest zamieszczona ponizej.

EPB(S1,82') = MIN(a,b)- i 220 pt-py - PODYi, j)— tax(ja — b))
i=l j=1

STD(ST,82) = _\/[(M]N(a, b)) - SIS P p. (PoD(i, j))" ~(EPB(ST,52) + tax((a - B]))

| i=1 j=1
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gdzie:
a - dhugos¢ sekwencji S1
b - dlugos¢ sekwencji S2
p®li - prawdopodobiefistwo wystapienia i - tej litery w sekwencji S1
p*'=licznosé litery w_sek_S1(i) / dlugosé_sek S1
p*% - prawdopodobiefistwo wystapienia j -tej litery w sekwencji S2
POD(,j) - podobienstwo i-tej litery do j-tej litery
(POD(1,1)- oznacza podobieastwo A z A ; POD(3,2)->{CzB })
tax(x) - oznacza kare za wprowadzenie przerwy w sekwencji
tax(0) = 0, tax(x)=kl+ x*k2 <=>x>0
k1 - kara za rozerwanie sekwencji.

k2 - kara za wprowadzenie pojedyficzej przerwy w sekwencji

ANALIZA SEKWENCIJI AMINOKWASOWYCH KODUJACYCH IDENTYCZNE
STRUKTURY BIALEK

Zmierzono prawdopodobienstwo, ze sekwenje posiadajace taki sam sklad aminokwasowy co
analizowane bialka z Protein Data Bank beda mialy taka sama strukture przestrzenna.
Uzywano tzw. pseudoenergii z programu Matchmaker, stosowanego do przewidywania
struktury biatek na podstawie topologicznego odcisku palca. Prawdopodobienstwo to zawiera
sie w przedziale 0.01-0.00000001. Opracowano algorytm szybko generujacy sekwencje, ktore
wedhug doatepnych metod analizy strukturalnej posiadaja zamierzona strukture.

Badania te moga znalez¢ zastosowanie w :

-znajdowaniu motywow sekwencyjnych determinujacych cechy strukturalne

-wykorzystaniu analizy strukturalnej do znajdowania stabych homologii w sekwencji

Wspélpraca z zagranicg (w ramach organizacji miedzynarodowych)

European Doktoranci Biology Network International Center for Coorporation 1n

Bioinformatics.
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Temat 37: Mechanizmy kontrolujace proces patogenezy komorek roslinnych.

Zespok: doc. dr hab. Jacek Hennig, mgr Magdalena Krzymowska, mgr Andrzej Talarczyk,
doktoranci IBB: mgr Marek Koter.

We weczesniejszych naszych badaniach stwierdziliSmy, ze w procesie naturalnej
odpornosci roslin na czynniki chorobotwdrcze zasadnicza role odgrywa kwas salicylowy.
Pelni on migdzy innymi role wewnatrzkomoérkowego induktora ekspresji genéw nalezacych do
rodziny Pathogenesis Related.

W tym okresie sprawozdawczym prowadziliémy dalsze badania promotora PR-2d, w celu
znalezienia 1 charakterystyki elementow regulacyjnych tego promotora. Wykorzystujac fuzje
genows, skladajaca si¢ z fragmentu promotora PR-2d (76 par nukleotydow; z regionu -288 do
-364 powyzej startu transkrypcji) i fragmentu rdzeniowego promotora 35S ( z regionu -90 do
+8 w stosunku do startu transkrypcji) z genem wskaznikowym GUS zbadalismy aktywno$¢
tego hybrydowego promotora podczas procesu patogenezy w transgenicznych roélin
ziemniaka. Stwierdziliémy, ze aktywno$é hybrydowego promotora w roslinach ziemniaka
zarazonych wirusem PVY jest 4-krotnie wyzsza w stosunku do roslin kontrolnych.
Prowadzilismy takze do$wiadczenia majace na celu charakterystyke biatek jadrowych
odziatywujacych z wybranymi fragmentami promotora PR-2d. Stosujac technike opdZnionej
migracji w zelu wykazali$my ze, fragmenty promotora zawarte w regionie -476 do -318 oraz
-364 do -288 powyzej startu transkrypcji tworza specyficznie kompleksy z wyizolowanymi z
ziemniaka biatkami jadrowymi. Kompleksy te, wykazujg znaczne réznice w zaleznosci od
tego czy ekstrakty biatek jadrowych przygotowywane byly z tkanki zdrowej czy zarazonej
wirusem PVY. Obecnos¢ dezoksycholanu sodu, niszczacego oddziatywania biatko-biatko, w
mieszaninie reakcyjnej DNA z ckstraktem biatek jadrowych wplywata na tworzenie
pojedynczego kompleksu. Wskazywaé to moze, ze tylko jedno z biatek jest zdolne do
samodzielnego wiazania sic DNA. W celu identyfikacji tego biatka zastosowali$émy technike
South-Western, postugujac si¢ jako sondg molekularng 76 nukleotydowym fragmentem
promotora PR-2d. W ekstrakcie biatek jadrowych rozdzielanych w zelu poliakrylamidowym,
w warunkach denaturujacych, stwierdziliSmy obecnos¢ pojedynczego prazka odpowiadajacego

biatku 0 masie 78 kDa.



Projekty badawcze KBN

1., Elementy regulacyjne zalezne od kwasu salicylowego warunkujace opornos¢ roslin na
patogeny” kierownik doc. J. Hennig.

2., Wykorzystanie genu replikazy wirusa PLRV dla konstrukgji roslin ziemniaka
niewrazliwych na infekcje wirusows” (grant promotorski) kierownik doc. J. Hennig.
Wspélpraca z zagranicg:

Dept. Molecular Plant Sciences, Leiden University, Holandia.

Najwazniejszy wynik badawczy

Wykazanie w jadrach komorek ziemniaka obecnosci biatek odziatywujacych w specyficzny
sposéb z fragmentami promotora PR-2d. Okreslenie masy (78 kDa) 1 wstepna charakterystyka
jednego z tych bialek.

PUBLIKACIE: 3213, 1002/A, 1003/A,1077/A

PRACOWNIA SEKWENCJONOWANIA DNA I SYNTEZY
OLIGONUKLEOTYDOW

W ramach dzialalnoéci ushugowej zsyntetyzowano 482 oligonukleotydy oraz
zsekwencjonowano 618 matryc DNA, co przy $rednisj dtugosci odezytu 350 bp daje 216300

par zasad.

Syntezy oligonukleotydow i sekwencjonowanie matryc wykonano dla nastepujacych
zaktadow IBB:

1. Zaktad Genetyki 240 matryc 101 oligonukleotydow
2. Zaklad Biochemu Drobnoustrojow 73 matryce 44 oligonukleotydy
3. Zaktad Biosyntezy Biatka 73 matryce 70 oligonukleotydow
4. Zaktad Biochemii Roslin 30 matryc 28 oligonukleotydow
5. Zaktad Biochemii Lipidow 84 matryce 36 oligonukleotydow
6. Zaktad Biologii Molekularnej 34 oligonukleotydy
7. Zaktad Biofizyki 7 matryc 3 oligonukleotydy
8. Zaktad Genetyki UW 74 oligonukleotydow
9. Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA 46 matryc 50 oligonukleotydow

10. Pracownia Sekwencjonowania DNA

1 Syntezy Oligonukleotydow 65 matryc 42 oligonukieotydy



W ramach probnego uruchomienia aparatu do sekwencjonowania ABI wykonano
sekwencjonowania:
1. na starym polimerze 91 matryc DNA, co przy sredniej dlugosci odezytu 350 bp daje 31850
par zasad.
2. na nowym polimerze 68 matryc wlasnych i plazmidéw dostarczonych przez firme PERKIN,
co przy sredniej dhugosci odczytu 500 bp daje 34000 par zasad.

Ponadto na aparacie do sekwencjonowania ABI zsekwencjonowano 39 matryc DNA

dla nastepujacych zaktadow IBB:

1. Zaktad Biosyntezy Biatka 5 matryc
2. Zaktad Genetyki 7 matryc
3. Zaklad Biochemii Ro§lin 4 matryce
4. Zakad Biochemii Drobnoustrojow 7 martyc
5. Zaktad Genetyki UW 7 matryc
6. Pracownia Biologii Molekularnej i Roslin UW 4 matryce
7. Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA 5 matryc

Oprocz zamowien z Instytutu Biochemii i Biofizyki zrealizowane zostaly zamoOwienia

dla zleceniodawcow spoza Instytutu:

1. Instytut Sadownictwa i Kwiaciarstwa ( Skierniewice) 29 matryc

2. Pafistwowy Instytut Weterynaryjny ( Putawy) 6 oligonukleotydow
3. Akademia Medyczna ( Gdansk ) 6 oligonukleotydoéw
4. Instytut Biologii Doswiadczalnej ( Warszawa ) 4 oliogonukleotydy
5. Instytut Reumatologiczny ( Warszawa ) 4 oligonukleotydy

6. Instytut Ziemniaka ( Mtochow) 2 oligonukleotydy
7. Zaktad Patofizjologii i Immunologii ( Warszawa ) 2 oligonukleotydy

8. Instytut Hematologii i Transfuzjologii ( Warszawa ) 6 oligonukleotydow
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SRODOWISKOWE LABORATORIUM NMR
Zespot: doc.dr hab. Andrzej Bierzynski, dr hab. Andrzej Ejchart, dr Jacek Wojcik, mgr Igor

Zukow, dr Beata Toczytowska (1/4 etatu).

Zgodnie ze swymi zadaniami statutowymi Laboratorium wykonywato pomiary widm NMR dla

szeregu laboratoriow. Wykorzystanie przyrzadu przedstawia si¢ nastgpujaco:

Kierownik projektu Instytucja Czas pracy
przyrzadu
prof. K Rolka Uniwersytet Gdanski, Wydziat Chemu 100 h
prof. M.Mossakowski Akademia Medyczna, Warszawa 125h
prof. K Kamifiska-Trela IChO PAN, Warszawa 230 h
prof. R.Stolarski UW, Instytut Fizyki Do$wiadczalnej 530h
prof. S.Tyrlik Wyzsza Szkota Rolnicza, Siedlce 90h
prof. J.Otlewski U.Wr. Inst. Biochemii i Biologii Molekularnej 505h
prof. J Waluk IChO PAN, Warszawa 6h
dr W.Bal U.Wr. Wydziat Chemii 45h
dr Z Zargbska IBB PAN, Zaktad Biologii Molekularne; 145h
dr M.Dadlez IBB PAN, Zak}ad Biofizyki 40h

Uslugi-zlecenia razem 1815 h
Prace wlasne ok. 4765 h
Razem ok. 6580 h

Zatem aparat pracowal $rednio ok. 18 godzin na dobe. Biorac pod uwagg niezbedne przerwy
zwiazane z konserwacja, mozna uzna¢, ze przyrzad byt w pelni obciazony .

Wyniki uzyskane w ramach zlecen zostaly wykorzystane w dwu publikacjach, co zostato
odnotowane przez ich autoréw. Wspotautorem trzech innych publikacji (3212, 3216 1 3222)
jest dr J. Wojcik.

Prace wlasne:

Kontynuowano badania struktury i dynamiki strukturalnej peptydow wiazacych jony wapnia
(1695 h pracy aparatu) oraz biatka CMTI I i jego mutanta M8—L (1925 h). Przeprowadzono
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wstepne pomiary widm biatka SI00A1 (350 h), ktorego struktura bedzie badana.

We wspolpracy z Wydziatem Anestezjologii i Intensywnej Terapit Akademii Medycznej w
Warszawie kontynuowano badania NMR ptynu moézgowo-rdzeniowego majace na celu
opracowanie metod diagnostyki chorob moézgu (460 h pracy aparatu) a we wspolpracy z dr
hab. H.Dodzuk z Instytutu Chemii Organicznej PAN prowadzono badania strukturalne ukfadu
a-cyklodekstryna-kamfora (95 h). Testowanie przyrzadu i wdrazanie nowych sekwencji
pomiarowych zajeto ok. 240 h pracy przyrzadu.

Dziatalno$¢ dydaktyczna polegata na prowadzeniu cyklu seminariéw poswigconych metodom
magnetycznego rezonansu jadrowego (w sumie 10 godzin) w ktorych uczestniczyli
pracownicy Laboratorium oraz zaproszeni specjalisci z Uniwersytetu Warszawskiego. Ponadto
pie¢ 0sOb przeszkolono w zakresie obshugi przyrzadu (pomiary widm jednowymiarowych,
TOCSY, COSY i NOESY oraz ich interpretacja).

PUBLIKACIE: 3212, 3216, 3222, 3245, 1093/A, 1094/A.

SZKOLA BIOLOGII MOLEKULARNEJ/STUDIUM DOKTORANCKIE

(Temat 31: prof.dr hab. Grazyna Palamarczyk, prof.dr hab. Joanna Rytka,
prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski)

SBM/Studia doktorancke liczy 74 osoby w tym na studiach doktoranckich 46. W roku
biezacym przyjeto na Studia 9 osob. Cztery osoby spo$rod doktorantéw sa na roczaych
bezptatnych urlopach okolicznosciowych. Stopief doktora otrzymato w 1997 1., podobnie jak
w roku ubieglym, 6 0s6b.

Dzialalno$¢ dydaktyczna

W ramach SBM/Studia doktoranckie odbyly si¢ oraz sa prowadzone nastepujace
zajecia teoretyczne:
- w roku ubieglym rozpoczgto cykl seminari6w dla doktorantéw w grupach ok.10-cio
osobowych. Doktorantow obowiazuje udziat w dwodch wybranych tematykach. W ramach
cyklu, kazdy z uczestnikow przygotowuje seminarium.

W okresie od stycznia do marca 1997 roku odbyly sig seminaria prowadzone przez
J. Brzéskiego (Z-d Biosyntezy biatka) i M. Grynberga (Z-d Genetyki) seminaria na temat:

»lranskrypcja w trzech wymiarach”, w ktorych uczestniczyto 10 oséb. Przedstawiono
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nastepujace tematy: Budowa jadra komoérkowego, Oddzialywanie DNA z biatkami, Rola
chromatyny w regulacji transkrypcji, Holoenzym polimerazy II RNA, Czynniki transkrypcyjne
JElongacja 1 terminacja transkrypcji, Domeny chromatynowe, Funkcje struktur jadra
komoérkowego, Dziedziczenie epigenetyczne.

W pazdzierniku 97 1. rozpoczely si¢ z udzialem 11 doktorantow seminaria prowadzone przez
Magdaleng Krzymowska (Z-d Biochemii Roslin) z zakresu ,,Mechanizméw odziatywan
patogen/ro$lina”.:

Doktoranci IBB PAN 1 i 2-go roku wzieli udziat w wyktadach organizowanych w
ramach kurséw TEMPUS przez Uniwersytet Warszawski 1 IBB PAN. Byl to kurs o
réznorodnej tematyce, z udzialem wykltadowcoéw z zagranicy, zorganizowany pod hastem:
Diversity and Unity of Biological Sciences. Wyktadom towarzyszyla sesja plakatowa,

w ramach ktorej uczestnicy kursu - doktoranci IBB PAN, UW, UWr i UJ przedstawiali wynik
swoich prac.

15-tu doktorantow wzieto udziat w miedzynarodowej konferencji organizowanej przez
sekcje fizjologii 1 biochemii ro$lin Polskiego Towarzystwa Botanicznego na temat:

Molekularne podstawy transdukcji sygnatow w roélinach

Dzialalnos¢ naukowa doktorantow

Doktoranci IBB PAN sa wspotautorami 22 prac eksperymentalnych opublikowanych w
roku 1997
Wozieli udziat w konferencjach krajowych i zagranicznych przedstawiajac wyniki swoich prac
w formie plaktéw lub doniesien ustnych.

W sesji plakatowej organizowanej z okazji kursu Tempus znalazlo si¢ 20 plakatéw z IBB
PAN.

W maju br dziewieciu doktorantow naszego Instytutu wzigto udzial w 15-tej
Miedzynarodowej Konferencji doktorantéw organizowanej przez Uniwersytet Gdanski.
Wszyscy przedstawiali tam wymki swoich prac w formie plakatow. Praca Tomasza
Bykowskiego (Zaktad Biochemii Drobnoustrojow), otrzymala giéwna nagrode, ktora bylo
uczestnictwo autora w Miedzynarodowe] Konferencji Studentéw w Berlinie, gdzie
T.Bykowski przedstawiat swoja prace w formie plakatu 1 doniesienia ustnego.

W czerwcu 1997 jedenastu doktorantow IBB wzieto udzial w migdzynarodowej konferencji w
Poznaniu na temat: ,,Molecular biology of plants under enviromental stress”.

Ponadto sze$¢ os6b uczestniczylo w specjalistycznych konferencjach europejskich.
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13-tu doktorantow ( J. Brzeski, T. Calikowski, K. Grabinska, M.A. Graziewicz, M.
Grynberg, M. Fikus, A. Janik, M. Juszczuk, P. Mieczkowski, M. Mikolajczyk, I. Smaczynska,
A. Weglenska, A. Wojcik) przedtawito projekty badawcze pisane wg wzoréw projektow
grantowych KBN, ktorych realizacja byta czgsciowo finansowana (3200 zt na projekt na
zakup odczynnikéw i drobnego sprzetu lub sfinansowanie uczestnictwa w dowolnie wybranej
konferencji naukowej) z funduszy SBM/Studium doktoranckiego. Odbiorcéw grantéw
obowiazywaé bedzie przedstawienie sprawozdania merytorycznego i finansowego z
wykorzystania przyznanych funduszy. Sprawozdanie to bedzie rowniez podstawa do

ewntualnego przedtuzenia grantu na rok nastepny.

Dzialalnos¢ dydaktyczna doktorantow:

1. Prowadzenie cykli seminaryjnych dla doktorantéw rozpoczynajacych uczestnictwo w
Studium (obecne 1 planowane): Jan Brzeski, Monika Goéra, Marcin Grynberg , Piotr
Mieczkowski, Magdalena Krzymowska

2. Prowadzenie ¢wiczen dla studentéw MISMAP UW.

Robert Gromadka, Ewa Grzybowska, Andrzej Migdalski wzigli udziat w przygotowaniu
skryptu do ¢wiczef oraz prowadzili zajecia (ok.10 godz, kazdy)
z Biologii Molekularne;j dla studentoéw UW (grupa MISMAP)
Uaktualnienie skryptu do ¢wiczen : Biologia Molekularna dla studentow MISMAP,
przygotowanego w roku ubiegtym przy wspolpracy z Z-dem Genetyki UW, Ewa Grzybowska

Finanse

Fundusz SBM/Studium Doktoranckiego wyniost w roku 1997 60 000 zi.
W  jego ramach finansowano czgsciowo udziat doktorantbw w konferencjach
migdzynarodowych odbywajacych si¢ za granica a takze w catosci w konferencjach w Polsce.
Warunkiem dofinansowania wyjazdu bylo otrzymanie czesciowego pokrycia kosztow
uczestnictwa w konferencji z funduszy nie pochodzacych z IBB.
Z funduszy SBM/Studium pokrywano roéwniez koszty prowadzenia zaje¢ dydaktycznych dla
doktorantow.

Planujemy przeznaczenie pozostatych funduszy (ok. 40 000 zf) dla tych doktorantow
ktorzy przedstawia projekty badawcze na rok 1998. Projekty te bada oceniane w ramach

konkursu projektow zgtaszanych do konca grudnia br.
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POLSKO - FRANCUSKIE CENTRUM BIOTECHNOLOGII ROSLIN
Dyrektor: prof. dr hab. Stanistaw Lewak

Zadaniem Polsko - Francuskiego Centrum Biotechnologii Roslin jest koordynacja
badah w zakresie biologii i genetyki molekularnej, prowadzonych przez naukowcdw polskich 1
francuskich. Srodki na ten cel przekazywane sa przez rzady obu krajow.

W ramach dotacji otrzymanej z Komitetu Badan Naukowych, Centrum
subwencjonowato w 1997 r. realizacje nastepujacych programéw badawczych prowadzonych

w Polsce przy wspotpracy z placowkami francuskimi:

A. Kontynuacja programéw z 1996 r.:

Mgr Anna Chachulska, Mgr Anna Lipska (IBB PAN), Badanie polimorfizmu genomu wirusa
Y ziemniaka (PVY) metoda otrzymywania pelnych kopii cDNA genomu i analizy restrykcyjne;
(RFLP) - wspotpraca z INRA Versailles.

Mgr Anna Géra, Mgr Wojciech Podstolski (IBB PAN), Uzyskanie roslin ziemniaka odpornych

na zakazenie wiroidem wrzecionowato$ci bulw ziemniaka (PSTVd) - wspolpraca z INRA

Bordeaux.
Prof. Danuta M. Hulanicka, Mgr Marek Juszczuk, Dr Andrzej Palucha, Mgr Krzysztof Pluta,
Mgr Ewa Sadowy (IBB PAN), Konstrukcja infekcyjnych klon6w cDNA wirusa liSciozwoju

ziemniaka i badanie ich aktywno$ci w ro§linie gospodarza - wspotpraca z Institut des Sciences
Végétales CNRS w Gif-sur-Y vette.

Dr Joanna Michalik, Mgr Ewa Szotajska (IBB PAN), Zastosowanie bakulowirusa w kontroki
populacji szkodnikéw lesnych - wspétpraca z Institut de Biologie Structurale w Grenoble.
Prof. Grazyna Palamarczyk, Dr Anna Szkopinska, Mgr Kariona Grabifiska, Mgr Dorota
Grabowska (IBB PAN), Regulacja biosyntezy dolicholi i ich glikozylowanych pochodnych w
drozdzach Saccharomyces cerevisiae - wspOltpraca z uniwersytetem w Poitiers.

Dr Grzegorz Przewlocki (IBB PAN), Badanie roslinnych RNA nowa RNaza specyficzna do
sekwencji - wspotpraca z INSERM - CHU Necker w Paryzu.

Dr Anna Przykorska, Dr Elzbieta Kuligowska, Mgr Maria Piszczek (IBB PAN), Zastosowanie
enzymow nukleolitycznych z roélin  wyzszych do ustalenia struktury przestrzenne
niestandardowego tRNA®" z Candida albicans - wspolpraca z Institut de Biologie Moléculaire

et Cellulaire w Strasbourg.
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Prof. Joanna Rytka, Mgr Marek Zagulski, Mgr Andrzej Migdalski, Mgr Robert Gromadka,
Mgr Monika Goéra, Mgr Roéza Kucharczyk, Mgr Waldemar Racki (IBB PAN),

Sekwencjonowanie genomu drozdzy - analiza funkcjonalna nowo zidentyfikowanych

otwartych ramek odczytu - wspélpraca z Centre de Génétique Moléculaire CNRS w Gif-sur-
Yvette.

Dr Ewa Swiezewska, Mgr Beata Kazimierczak, Mgr Matgorzata Szymanska (IBB PAN),

Badanie biosyntezy i wiasciwosci wybranych 1zoprenoidéw - wspotpraca z Laboratoire de
Chimie Organique des Substances Naturelles CNRS w Strasbourgu.
Dr Barbara Tudek, Prof. Jarostaw Ku$mierek, Mgr Maria Graziewicz, Mgr Ewa Borys (IBB

PAN), Uszkodzenia DNA i ich naprawa jako podloze zmian chorobotworczych i ewoluciji
gatunk6w - wspdlpraca z Institut Gustave Roussy w Villejuif,

Dr Teresa Zotadek, Prof. J. Rytka, Mgr Monika Gora, Mgr Ewa Grzybowska, Mgr Marcin
Grynberg, Mgr Iwona Smaczynska (IBB PAN), Regulacja biosyntezy hemu w drozdzach
Saccharomyces cerevisiae - wspotpraca z Institut J. Monod w Paryzu.

Dr Renata Bogatek, Dr Bozena Maciejewska (IBER UW), Katabolizm materiatéw

zapasowych w nasionach stonecznika (Helianthus annuus L)) poddanych osmotycznemu
prekondycjonowaniu - wspétpraca z Laboratoire de Physiologie Végétale, Université Pierre et
Marie Curie w Paryzu.

Prof. Andrzej Jerzmanowski, Dr Marta Prymakowska-Bosak, Mgr Jacek Iwkiewicz, Mgr
Marcin Przewtoka (IBER UW), Identyfikacja genow odpowiedzialnych za defekty rozwojowe
w roélinach tytoniu z nadekspresja histonu H1 - wspotpraca z Institut de Biologie Moléculaire
des Plantes CNRS w Strasbourgu.

Prof. Alina Kacperska, Mgr Danuta Solecka (IBER UW), Przemiany zwiazkoéw fenolowych w
lisciach rzepaku w odpowiedzi na dziatanie niskiej temperatury - wspolpraca z Université Paul
Sabatier w Toulouse.

Prof. Anna Rychter, Mgr Szecherezada® Rydz (IBER UW), Regulacja ekspresji genu
kodujacego karboksylaze fosfoenolopirogronianu u sorga - wspolpraca z Université Paris X1.
Prof. Piotr P. Stepien, Prof Ewa Bartnik, Dr Aleksandra Dmochowska, Mgr Pawel Golik
(Zaklad Genetyki UW), Badanie wplywu genéw jadrowych na metabolizm RNA w

mitochondriach - wspélpraca z Centre de Génétique Moléculaire CNRS w Gif-sur-Yvette.

Prof. Piotr P. Weglenski, Dr Piotr Borsuk, Dr Agnieszka Dzikowska, Dr Joanna Empel, Mgr
Anna Grzelak (Zaktad Genetyki UW), Regulacja katabolizmu argininy 1 proliny u Aspergillus -

wspotpraca z Institut de Microbiologie Université Paris XI.
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Dr Pierre Berbezy (IChB PAN), Identyfikacja genéw roslinnych o indukowanym charakterze

uczestniczacych w symbiotycznym wiazaniu azotu - staz podoktorski francuskiego doktora w
polskiej placoéwce naukowej.

Mgr Joanna Jelefiska (IChB PAN), Ekspresja genéw cyklu komoérkowego (cyklin) w tubinie

z6ttym - wspdlpraca z Institut des Sciences Végétales CNRS w Gif-sur-Yvette.
Dr Jan Podkowifiski (IChB PAN), Charakterystyka genu ENOD40 Lupinus luteus - struktura

genu 1 jego ekspresja w trakcie rozwoju brodawki - wspdipraca z Institut des Sciences
Végétales CNRS w Gif-sur-Yvette.
Dr Michat Sikorski, Mgr Alina Akuszewska (Instytut Chemu Bioorganicznej PAN w

Poznaniu), Analiza metoda RT-PCR produktéw ekspresjt genéw kodujacych biatka klasy
PR10 podlegajacych transkrypcyjnej aktywacji po infekcji rosliny patogenami bakteryjnymi lub
grzybowymi - wspolpraca z Institut des Sciences Végétales CNRS w Gif-sur-Y vette.

Dr Pawet Stroézycki, Mgr Elzbieta Czarnecka (IChB PAN), Elementy gospodarki zelazem w

tkankach roslinnych - czy istniejg ferrytyny "symbiotyczne"? - wspolpraca z Institut des
Sciences Végétales CNRS w Gif-sur-Yvette i INRA-ENSAM w Montpellier.

B. Programy rozpoczete w 1997 1.

Dr Jacek Bardowski (IBB PAN), Zrbznicowanie genetyczne szczepow Lactococcus

wyizolowanych z naturalnych $rodowisk ich bytowania - wspolpraca z Laboratoire de
Génétique Microbienne, CRI-INRA w Jouy-en-Josas.
Mer Anna Goéra, Mgr Wojciech Podstolski (IBB° PAN), Badanie stabilnoici genetycznej

wiroida wrzecionowatoci bulw ziemniaka (PSTVd) - wspotpraca z INRA Bordeaux.

Dr Bozenna Rempota (IBB PAN) Funkcjonalna analiza ORF-6w YIL153w 1 YPL152w z §.

cerevisiae potencjalnie kodujacych biatka o homologii do ludzkiego polipeptydu PTPA
(phosphotyrosyl phosphatase activator) - wspolpraca z Centre de Génétique Moléculaire
CNRS w Gif-sur-Yvette.

Dr Barbara Tudek, Prof. Jarostaw Ku$mierek, Mgr Maria Graziewicz, Mgr Ewa Borys (IBB

PAN), Naprawa DNA w komérkach tytoniu oraz badanie konsekwencji obecnosci w DNA
oksydacyjnych uszkodzen zasad - wspolpraca z Institut Gustave Roussy w Villejuif.
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Doc. dr hab. Mirostawa Z. Barciszewska, Dr Eliza Wyszko, Mgr Andrzej Gawlak, Elzbieta

Wieczorek (IChB PAN), Badanie mechanizmu transkrypcji polimerazy III z roglin -

wspotpraca z Service de Biochimie et Génétique Moléculaire CEA w Gif-sur-Yvette.

Prof. Jan Barciszewski, Mgr Marzanna Deniziak, Iwona Gawrofiska (IChB PAN), Izolacja,
klonowanie i charakterystyka roslinnej syntetazy metionylo-tRNA - wspétpraca z Laboratoire

d'’Enzymologie et Biochimie Structurales CNRS w Gif-sur-Yvette.

Srodki znajdujace si¢ w dyspozycji Centrum przeznacza si¢ rOwniez na organizacje i
finansowanie taczonej polsko - francuskiej opieki naukowej nad praca o$miu polskich
doktorantéw (IBB PAN, Uniwersytet Warszawski, IChB PAN, Uniwersytet Wroctawski).

Dziatalnos¢ Centrum w 1997 1. objeta réwniez wspotorganizacje konferencji i kursoéw
naukowych dla doktorantéw i mtodych pracownikéw naukowych z udziatem naukowcéw
francuskich.

W dn. 8 - 11 pazdziernika 1997 r, odbylo sie w Warszawie Miedzynarodowe
Sympozjum "Mechanizmy reperacji DNA i mutagenezy", zorganizowane z okazji stulecia
odkrycia polonu i1 radu. W sympozjum wziglo udzial okoto stu naukowcéw z Polski i
zagranicy.

W dn. 28 - 29 listopada 1997 1., odbyla sie w Warszawie konferencja zatytulowana
"Mechanizmy transdukcji sygnalow w komorkach ro$lin wyzszych" z udzialem trzech
wyktadowcoéw z Francji 1 pigciu z Polski. W konferencji wzieli ponadto udziat doktoranci i

miodzi naukowcy z IBB, IChB i UW.

Ponadto Centrum wielokrotnie uczestniczyto w organizacji pobytow naukowcow
polskich (IBB PAN, IChB PAN, Uniwersytet Warszawski) w placéwkach francuskich -
Institut de Biotechnologie des Plantes Université Paris XI, Institut J. Monod w Paryzu,
Laboratoire de Biologie Cellulaire INRA w Wersalu, Centre de Génétique Moléculaire i
Institut des Sciences Végétales CNRS w Gif-sur-Yvette, Université de Poitiers, Institut de
Biologie Moléculaire et Cellulaire CNRS w Strasbourgu - ogétem w 1997 r. 11 wyjazdoéw do
Francji oraz wizyta 2 os6b z Francji w Polsce.

W tym okresie przy wspétudziale Centrum opublikowano 7 prac polsko - francuskich
w czasopismach migdzynarodowych (Archives of Virology, Gene, Journal of Lipid Research,
RNA).
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OGOLNOINSTYTUTOWE SEMINARIA NAUKOWE W ROKU 1997

07.01.97
Mgr Krzysztof Pawtowski (Zaktad Biofizyki)
,Przewidywanie struktur bialek metoda przyciagania sekwencji (threading)”

14.01.97
Prof. Andrzej Jerzmanowski (Zaktad Biosyntezy Biatka)

Struktura chromatyny a transkrypcja”

21.01.97
Dr Anna Przykorska (Zaktad Biosyntezy Biatka)
Jak syntetazy aminoacylo-tRNA rozpoznaja odpowiednie tRNA”

28.01.97
Prof. Peter McGarvey (Thomas Jefferson University, Philadelphia, USA)
»Approaches to Making Vaccines in Plants”

04.02.97
Dr Matgorzata Lobocka (Zaktad Biochemii Drobnoustrojow)
,,Genom bakteriofaga P1”

04.03.97
Mgr Robert Gromadka (Zaktad Biosyntezy Biatka)

,Rearanzacja chromosomalnego DNA u drozdzy S. cerevisiae”

11.03.97
Mgr Irmina Lewandowska (Zaktad Genetyki)

,,Genetyczna regulacja metabolizmu folianowego u Aspergillus nidulans”

18.03.97
Mgr Maria Graziewicz (Zaktad Biologii Molekularne)
» Wplyw modyfikacjt DNA indukowanych wolnymi rodnikami na replikacje 1 mutageneze”
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25.03.97
Dr Malgorzata Lobocka (Zaktad Biochemii Drobnoustrojow)

~Bakteriofag N15 Escherichia coli - tamigtéwka ewolucyjna”

10.03.97
Prof. Martin Marinus (University of Massachusets Medical School, Worcester, USA)

,DNA mismatch repair in E.coli”

21.03.97
Dr Adriana R. Oller (NIPERA, Durham, USA)

»~Mechanisms of nickel carcinogenesis”

25.03.97
Dr Malgorzata £.obocka (Zaktad Biochemii Drobnoustrojow)

,Bakteriofag N15 Escherichia coli - tamigtéwka ewolucyjna”

08.04.97
Dr Malgorzata Piotrowska (Zaktad Genetyki)

,»sconC-gen regulacji metabolizmu siarkowego u Aspergillus nidulans - analiza molekularna”

10.04.97
Prof. Mohamed Marrakchi (Uniwersytet w Tunisie (Faculte des Sciences))

,Red pepper viruses in Tunisia”

22.04.97
Prof. Andrzej Jerzmanowski (Zaktad Biosyntezy Bialka)

Zmiany fenotypowe roélin tytoniu transformowanych genem histonu H1”

29.04.97
Dr Iwona Fijatkowska (Pracownia Mutagenezy i Reperacji DNA)

., Wiernos¢ replikacji nici wiodacej 1 opdznionej w komorkach Escherichia coli”
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20.05.97
Mgr Jadwiga Szczegielniak (Zaktad Biochemii Roslin)
,,Kinazy biatkowe z siewek kukurydzy zalezne od wapnia i fosfolipidow”

22.04.97
Dr Dikeos Mario Soumpasis (MPI for Biophysical Chemistry, Gottingen)

,,Quantitative Modelling of Biomolecular Hydration”

21.05.97
Dr Piotr Lassota (American Cyanamid Company, Pearl River, N.Y, USA)

»INowe modele in vivo w onkologii”

23.05.97
Prof. SSW. Hui (Roswell Park Cancer Institute, USA)

,»,ene transfer by electroporation and liposomes”

27.05.97
Prof. Piotr Stepien {Zaklad Genetyki UW)
,Od bakterii purpurowych do czlowieka: prastare geny reguluja metabolizm RNA”

10.06.97
Mgr Urszula Zielenkiewicz (Zaktad Biochemii Drobnoustrojow)
,Mechanizmy stabilnego utrzymywania w komoérkach plazmidu pSM19035”

17-06-97
Mgr Joanna Trojanek (Zaktad Biochemii Roslin)
»Blatkowe kinazy tyrozynowe z siewek kukurydzy”

24.06.97
Mgr Joanna Empel (Zaktad Genetyki UW)

,»arcA - regulator metabolizmu argininy u Aspergillus

2
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16.06.97
Dr Andrzej Wojcik (Zaktad Radiobiologii Instytutu Chemii i Techniki Jadrowej)

~Badania zjawiska popromiennej odpowiedzi adaptacyjnej”

16.06.97
Prof. Roel Schaaper (NIEHS, Research Triangle Park, USA)

,Fidelity studies with E. coli replication proteins”

27.06.97
Dr Andrzej Sledziewski (Biopharmaceuticals - NovoNordisk, Seattle, USA)

»,Najnowsze osiagnigcia w terapii cukrzycy typu I”

07.08. 97
Dr Jan A. Miernyk (Mycotoxin Research Unit, Peoria II, USA)
»Molecular analysis of the Foldosome from higher plant cytoplasm”

13.08.97
Dr Vidadi Yosibov (Thomas Jefferson University, Philadelphia, USA)

,»Plant viruses as tools for production of biomedicals in plants”

30.09.97
Prof. John Bol (Institute of Molecular Plant Sciences, Leiden University, Holandia)

,,The multifunctional role of coat protein in the replication of alfalfa mosaic virus”

26. 09.97
Prof. Li-He Zhang (Beijing Medical University, Beijing, ChRL)

»Studies on the synthesis and biological activities of isonucleosides”

16.10.97
Dr Yannis Georgalis (Institut fiir Kristallographie, Freie Universitit, Berlin)

,,Jowards Automated Protein Crystallization Diagnostics”
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21.10.97
Dr Andrzej Ejchart (Srodowiskowe Laboratorium NMR)
,,Od n-wymiarowych widm NMR do tréjwymiarowej struktury biatek”

28.10.97
Dr Grazyna Jagura-Burdzy (Zaktad Biochemii Drobnoustrojow)
. Dlaczego warto studiowa¢ biologie plazmidow IncP?” (sprawozdanie z pobytu ze stazu

naukowego w University of Birmingham, Wielka Brytania)

29.10.97
Prof. Sandor Pongor (ICGEB, Trieste, Italy)

,Prediction of bendability and curvature in genomic DNA”

04.11.97
Mgr Andrzej Kierzek (Pracownia Bioinformatyki)
,,Mechanizmy krystalizacji bialek”

18.11.97
Dr Izabella Kern (Zaktad Biochemii Drobnoustrojéw)
_Biatka ze Streptococcus pneumoniae wigzace penicyling” (sprawozdanie ze stazu naukowego

w Max Planck Institut fir molekulare Genetik, Berlin, RFN).

02.12.97
Dr Barbara Kroczynska (Zaktad Biochemii Roslin)

,Roslinne homologi bakteryjnych biatek opiekunczych” (sprawozdanie ze stazu naukowego w

National Center for Agricultural Utilization Research, USDA, Peoria, USA).

09.12.97
Dr Maria Siwecka (Zaktad Biosyntezy Biatka)

,Nukleaza II zwiazana z rybosomami zarodkéw zyta: specyficzno$c¢ substratowa 1 budowa”

Prof. Alina Taylor (Katedra Biochemii Uniwersytetu Gdanskiego, Gdansk)
,Rola proteaz komérkowych E. coli w usuwaniu biatek zagregowanych in vivo po szoku

termicznym”
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15.12.97
Doc. Stanistaw Zotnierowicz (Miedzyuczelniany Wydziat Biotechnologii, Gdansk)
,»Odkrywanie funkcji biologicznych fosfatazy biatkowej 2A poprzez analize

wspoloczyszezajacych si¢ z nia bialek i zastosowanie specyficznych inhibitorow”

16.12.97
Mgr Avotunde O. Sunday (Zaktad Biochemii Roslin)
»Structure and function of plant protein phosphatase type 2A (PP2A)”
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MDP1, a Saccharomyces cerevisiae gene involved in mitochondrial / cytoplasmic
protein distribution , is identical to the ubiquitin-protein ligase gene RSP5.
Genetics (1997) 145 , 595-603

SIRKO A., WEGLENSKA A., HRYNIEWICZ M., HULANICKA D.M.
Characterization of the Escherichia coli gene encoding a new member of short-chain
dehydrogenase / reductase (SDR) family.

Acta Biochim Polon. (1997) 44 , 153-158

BOGUTA M., CZERSKA K., ZOLADEK T.

Mutation in a new gene MAFI affects tRNA suppressor efficiency in Saccharomyces
cerevisiae.

Gene (1997) 185 , 291-296

JUSZCZUK M., ZAGORSKI-OSTOJA W., HULANICKA D.M.
Studies on the translation mechanism of subgenomic RNA of potato leafroll virus.
Acta Biochim.Polon. (1997) 44, 69-78

BUCHOWICZ J.
Nuclear extrachromosomal DNA of higher plants.
Ibid.: 13-20

SZURMAK B., BUCHOWICZ J.

Autonomous replication of a wheat DNA sequence in isolated wheat nuclet.

Ibid.: 79-82

PRZEWLOKA M.R., JERZMANOWSKI A.
Improved method of total histone isolation from Arabidopsis thaliana.
Biol.Plant. (1997) 39, 299-302

Editorial
Professor David Shugar awarded Honory Doctorate from the University of Warsaw.
Post. Biochem. (1997) 43, 2-4

WOICIK A., JANION C.

Mutation induction and mutation frequency decline in halogen light-irradiated
Eschericha coli K-12 AB1157 strains.

Mutation Res. (1997) 390 , 85-92

SIWECKA M.A.

Purification and some properties of a novel dsRNA degrading nuclease bound to rye
germ ribosomes.

Acta Biochim.Polon. (1997) 44, 61-68

VI 3



3203. KIERDASZUK B., MODRAK-WOICIK A., SHUGAR D.
Binding of phosphate and sulfate anions of purine nucleoside phosphorylase from
Escherichia coli ‘ligand-dependent quenching of enzyme intrinsic fluorescence.
“Biophys.Chem. (1997) 63 , 107-118

3204. KUCHARSKIR,, BARTNIK E.

The TBP gene from Aspergillus nidulans - structure and expression in Saccharomyces
cerevisiae.
Microbiology (1997) 143, 1263-1270

3205. IWANCZAK F., PYTRUS T., KASZUBSKA-POLKOWSKA I, TREMBACZ H.
Zespbt Lescha-Nyhana u 5-letniego chiopca . (Lesch-Nyhan syndrom in a 5-year-old

boy) .
Ped Pol. (1997) 72, 183-185

3206. HALAS A, BARANOWSKA H.,, POLICINSKA Z., JACHYMCZYK W.
Involvement of the REV3 gene in the methylated base-excision repair system .Co-
operation of two DNA polymerases , § and Rev3p, in the repair of MMS-induced
lesions in the DNA of Saccharomyces cerevisiae.

Curr.Genet. (1997) 31, 292-301

3207. BOBROWSKIK., HOLCMAN J., POZNANSKI J., WIERZCHOWSKI K L.
Pulse radiolysis studies of intramolecular electron transfer in model peptides and
proteins . 7.Trp —TyrQ’ radical transformation in hen egg-white lysozyme.
Effects of pH, temperature , Trp62 oxidation and inhibitor binding,
Biophys.Chem. (1997) 63 , 153-166

3208. CHACHULSKA A M., CHRZANOWSKA M., ROBAGLIA C., ZAGORSKI W.
Tobaco veinal necrosis determinants are unlikely to be located within the 5 and 3’
terminal sequences of the potato virus Y genome.

Arch.Virol. (1997) 142, 765-779

3209. DOBRZANSKA M., KRYSIAK C., KRASZEWSKA E.
Transient and stable transformation of wheat with DNA preparations delivered by a
biolistic method.
Acta Physiol Plant. (1997) 19, 277-284

3210. SHUGARD.
Biophysics Department of the University of Warsaw and development of molecular
biology.
Post.Fizyki (1997) 48, 139-143

3211. TOBIASZ A., ZOLADEK T.
The ubiquitin conjugation system and ist role in the yeast Saccharomyces cerevisiae
Post. Biochem. (1997) 43, 91-97

3212. -KAMIENSKA-TRELA K., WOICIK J.
Applications of spin-spin couplings.
Nucl.Magn.Reson. (1997) 26, 173-226
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3213.

3214.

3215.

3216.

KRZYMOWSKA M., HENNIG J.
Simple and rapid technique to detect PVY presence in some Solanaceae plants.
Acta Physiol Plant. (1997) 19, 95-99

PAWLOWSKI K., JAROSZEWSKI £, BIERZYNSKI A., GODZIK A.

Multiple model approach - dealing with alignment ambiguities in protein modeling
In: Pacific Symp.on Biocomputing 1997. Eds:R.B.Altman, A K Dunker,L.Hunter
T E Klein. World Scientific pp.328-339

BOLEWSKA K., KOZEOWSKA H.,GOCH G.,MIKOLAJEK B.,BIERZYNSKI A.
Molecular cloning and expression in Escherichia coli of a gene coding for bovine
S100A1 protein and its Glu32—Gln and Glu73—Gln mutants.

Acta Biochim.Polon. (1997) 44, 275-284

PLESNAR Z., MALANOWSKI S., LOTOWSKI Z., MORZYCKI I W,

FRELEK J., WOJCIK J.

Stereospecific association of C-20 epimers of 3 f-hydroxy-16-o0x0-24-nor-17-azachol-
5-eno-23-nitryle.

Z Naturforsch. (1997) 52b, 749-756

+3217. SZKOPINSKA A., GRABINSKA K., DELOURME D., KARST F.,, RYTKA T,

3218.

3219.

3220.

3221.

3222

PALAMARCZYK G.

Polyprenol formation in the yeast Saccharomyces cerevisiae : effect of farnesyl
diphosphate synthase overexpression.

J.Lipid Res. (1997) 38, 962-968

KIERZEK A M., WOLF WM., ZIELENKIEWICZ P.
Stimulations of nucleation and early growth stages of protein crystals.
Biophys.J. (1997) 73, 571-580

ZOLADEK T., NGUYEN BICH NHI, JAGIELLO L, GRACZYK A, RYTKA J.
Diamino acid derivatives of porphyrins penetrate into yeast cells, induce photodamage,
but have no mutagenic effect.

Photochem. Photobiol. (1997) 66, 253-259

AWAN M.F.M., MACIEJEWSKA U, KLECZKOWSKI K., WIELGAT B.
Differential responses of potato cell suspensions to a culture filtrate of Paytophthora
infestans.

Z Naturforsch. (1997) 52¢, 333-338

FIJALKOWSKA LJ., JONCZYK P.
Coordination of the leading and lagging DNA strand synthesis.
Post.Biochem. (1997) 43, 98-104

DANIKIEWICZ W., OLEINIK M., WOICIK J, TYRLIK S.K., NALEWAJKO B.
Methyleneglucoses -- transition metal catalyzed synthesis from formaline and glucose;
importance of heterobimetallic catalyst. -

J. Mol.Cat. A:Chem. (1997) 123 , 25-33
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3223,

3224,
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3226.

3227.

3228.

3229,

3230.

3231.

BARDOWSKI J., LEWICKA K.
Nowoczesne metody identyfikacji i réznicowania starteréw mleczarskich

Przegl. Mlecz. (1997) 9, 300-302

GORA-SOCHACKA A, PAWLOWICZ J., CANDRESSE Th., ZAGORSKI W.
Structure of the pathogenicity domain and disease symptoms induced by potato spindle
tuber viroid (PSTVd).

Bull.Pol. Acad.Sci. (1996) 44 , 273-277

DZIK J M., ZIELINSKI Z., JARMULA A, MICHALSKIR., RODEW_, LES A
BRETNER M., FELCZAK K., KULIKOWSKI T.

Interactions of thymidylate synthase with 5-hydroxy-dUMP and 5-hydroxymethyl-
dUMP, and their 4-thio analogues.

In: Chemistry and Biology of Pteridines and Folates 1997, Proc.11%® Intern. Symp. on
Pteridines and Folates , Berchtesgaden, Germany, June 15-20,1997, pp.415-418

Eds: Wolfgang Pfleiderer, Hartmut Rokos

GOLOS B., DZIK J.M., RODE W., JANKOWSKA J., KRASZEWSKI A,
STAWINSKI J., SHUGAR D.

Interaction of thymidylate synthase with the 5’-thiophosphates and 5’-H-phosphonates
of 2’-deoxyuridine, thymidine and 5-fluoro-2’-deoxyuridine.

Ibid.:pp. 423-426

ZOLADEK T., NGUYEN BICH NHI, RYTKA J.

Saccharomyces cerevisiae mutants defective in heme biosynthesis as a tool for
studying the mechanism of phototoxicity of porphyrins.

Photochem.Photobiol. (1996) 64, 957-962

CHACHULSKA A M., FAKHFAKH H., ROBAGLIA Ch., GRANIER F,
ZAGORSKI W, VILAINE F.

Synthesis of full-lenght potyvirus cDNA copies suitable for the anlysis of genome
polymorphism.

J. Virol. Methods (1997) 67, 189-197

MICHALIK J.
Bakulowirusy - alternatywne do chemicznych pestycydy.
Pestycydy (1996) 3, 23-30

JANION C.
Mutacje dynamiczne.
Kosmos (1997) 46, 213-220

SYLLER J., MARCZEWSKI W., PAWLOWICZ J.
Transmission by aphids of potato spindle tuber viroid encapsidated by potato leafroll
luteovirus particles.

Eur.J Plant Patol. (1997) 103, 285-289
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+3238.

LEWANDOWSKA I, BALINSKA M., PASZEWSKI A.

Identification of new regulatory genes controlling synthesis of folate-dependent
enzymes in Aspergillus nidulans.

Microbiology (1997) 143, 3273-3278

TOPCZEWSKI J., SIENKO M., PASZEWSKI A.

Cloning and characterization of yhe Aspergillus nidulans cysB gene encoding cysteine
synthase.

Curr.Genet. (1997) 31, 348-356
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Specific interaction between casein kinase 2 and the nucleolar protein Nopp140.
J Biol.Chem. (1997) 272 , 3773-3779
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2
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Disulfide bonds in protein folding studies :friends or foes?
Acta Biochim.Polon. (1997) 44, 433-452

PARMRYD I, SHIPTON C.A., SWIEZEWSKA E., DALLNER G., ANDERSSON B
Chloroplastic prenylated proteins.
FEBS Lett. (1997) 414, 527-531

+3239.SINDELAR P .J., CHOJINACKI T., VALTERSSON C.

Role of apolipoprotein A-IV in hepatic lipase-catalyzed dolichol acylation and
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Biochemistry (1997) 36 ,1807-1813
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+3241.

Bioelectrorheological model of the cell. 7.Cellular deformation in the presence of
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Genetic requirements and mutational specificity of the Escherichia coli SOS
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Helix-coil transition theories. Are they correct?
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study.
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BOBROWSKI K., POZNANSKI J., WIERZCHOWSKIK.L.
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In: Photochemistry and Radiation Chemistry .Eds.D.G.Nocera, J.F. Wishart,
American Chemical Society. pp. 131-143

WIERZCHOWSKI K L.
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Acta Biochim Polon. (1997) 44 , 627- 644

WEGRZYN A, WEGRZYN G., HERMAN A, TAYLOR K.
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TAYLOR K., WEGRZYN G., WEGRZYN A., SZALEWSKA-PALASZ A,
HERMAN A., OBUCHOWSKI M., SRUTKOWSKA S., KONOPA G.
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GEORGALIS Y., UMBACH P., ZIELENKIEWICZ A., UTZIGE.,
ZIELENKIEWICZ W., ZIELENKIEWICZ P., SAENGER W.
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J.Am.Chem.Soc.(1 997) 119, 11959-11965

ZATYKA M., JAGURA-BURDZY G., THOMAS Ch.M.

Transcriptional and translational control of the genes for the mating pair formation
apparatus of promiscuous IncP plasmids.

J.Bacteriol..( 1997) 179 _, 7201-7209

JAGURA-BURDZY G., THOMAS Ch.M.

Dissection of the switch between genes for replication and transfer of promiscuous
plasmid RK2: Basis of the dominance of #fAp over trbAp and specificity for KorA
in controlling the switch.

J. Mol. Biol. (1997) 265 , 507-518

Van der PLOEG J.R., IWANICKA-NOWICKA R., KERTESZ M.A. , LEISINGER T
HRYNIEWICZ M.M.

Involvement of CysB and Cbl regulatory proteins in Expression of the taud BCD
operon and other sulfate starvation -inducible genes in Escherichia coli.
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3262.

SHUGAR D., BOROWSKI E. Eds. of Symp.
Molecular Aspects of Chemotherapy.

Proc. of 6™ Intern. Symp. on Mol.Aspects of Chemotherapy ,Gdanask ,Poland,

- July 9-12, 1997

Pharmacol. Ther. (1997) 76, 1-242 Special Issue

GAVRYUSHOV S., ZIELENKIEWICZ P.

Electrostatic potential and free energy of proteins: A comparison of the poisson-
Boltzmann and the Bogolyubov-Born-Green-Yvon equations.
J. Phys.Chem.B (1997) 101 , 10903-10909
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56/N.

57/N.

58/N.

81/N.

TYTULY ROZPRAW HABILITACYJNYCH

GRZESIUK ELZBIETA

Rola genow mutS, umuDC 1 dnaQ) w mutagenezie 1 naprawie uszkodzen w DNA
Escherichia coli indukowanych czynnikami alkilujacymi.(Role of Escherichia coli
mutS, umuDC,and dna() genes in mutagenesis and repair of DNA damages induced
by alkylating agents.) .

Presented December 17, 1996

Research done in the Department of Molecular Biology IBB PAS

Publ.: Mutagenesis (1992) 7 41-46; Mutation and Environment, PartA: Basic
Mechanisms ,Eds: M.L.Mendelson, R,J. Albertini, Willey-Liss,Inc., 145-153,1990;
Mutation Res.(1993) 297, 313-321; Mol.Gen.Genet. (1994) 245 486-492 ;
Mutation.Res. (1996) 362, 147-154; Post.Bioch.(1992) 38, 59-64

ZIELENKIEWICZ PIOTR

Przewidywanie struktur i teoretyczny opis oddziatywan matych biatek globularnych.
(Structure prediction and theoretical studies of interactions of small globular proteins.)
Presented June 3, 1997

Research done in the Department of Biophysics IBB PAS.

Publ.: FEBS Lett. (1988) 240, 29-32; J.Biomol. StructDyn. (1989) 7 ; 257-268;
J Biochem. (1989) 106, 189-191: Eur.J Biophys (1990) 18, 225-233:

J Biol.Chem. (1992) 267, 10323-10330; J.Biol.Chem. (1991) 266, 4848-4852;
J.Mol.Biol.(1989) 209, 315-317; Biopolymers (1991) 31, 1347-1351;

Proc.Natl. Sc1.USA (1996) 93 , 12150-12154.

PRZYKORSKA ANNA

Analiza przestrzennej struktury kwaséw rybonukleinowych za pomoca nuleaz
pochodzenia roslinnego. (RNA structure probing with use of two plant nucleases).
Presented April 15, 1997

Research done in the Department of Protein Biosynthesis IBB PAS

Publ.: Phytochemistry (1989) 28, 1585-1588; Phytochemistry (1991) 30,
1749-1752; Nucl. Acids Res.(1992) 20, 659-663; Nucl. Acids Res. (1993) 21,
941-947, Biochimie (1995) 77, 109-112; Nucl Acids Symp.Series (1995) 33,
115-119; Gene (1995) 161, 259-263.

SZKOPINSKA ANNA

Biosynteza poliprenoli 1 ich pochodnych. Rola syntazy dwufosforanu farnezylu we
wzajemnej regulacji poziomu syntezy liniowych i cyklicznych poliizoprenoidéw.
(Biosynthesis of polyprenols and their derivatives .The role of farnesyl diphosphate
synthase in common regulation of the level of cyclic and lineare polyisoprenoids
synthesis. )

Presented October 7, 1997

Research done in the Department Lipid Biochemistry IBB PAS

Publ.: Post.Biochem. (1993) 39, 185-191; Arch.Biochem Biophys. (1988) 266 ,
124-131; IntJ. Biochem.(1992) 24, 1151-1157, FEMS Microbiol. Lett. (1993)
112, 325-328; Biochimie 78, 111-116; J.Lipid Res. (1997) 38, 962-968
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59/N.

60/N.

61/N.

62/N.

63/N.

64/N.

TYTULY PRAC DOKTORSKICH

"BRETNER MARIA

Poszukiwania nowych 2-, 4-, 1 2,4 - podstawionych nukleozydéw i nukleotydow
pirymidynowych, potencjalnych inhibitoréw syntazy tymidylanowej oraz
potencjalnych srodkéw przeciwnowotworowych. (Search of new 2- 4-, and 2 4-
disubstituted pyrimidine nucleosides and nucleotides, potential inhibitors of
thymidylate synthase and anticancer agents.)

Presented February 11, 1997

Research done in Department of Molecular Biology IBB PAS.

BEBENEK ANNA

Nowa mutacja w Escherichia coli K12 isfA, ktéra hamuje proces SOS-zaleznej
mutagenezy oraz inne zjawiska kontrolowane przez system SOS.( A new mutation
in E.coli K12, isf4, inhibits SOS dependent mutagenesis and other SOS functions.)
Presented February 11,1997

Research done in the Department o Molecular Biology ,IBB PAS.

KERN IZABELLA

Wydzielanie streptokinazy ze Strepfococcus equisimilis H46 A w bakteryjnym uktadzie
homologicznym 1 heterologicznym.(Secretion of streptokinase from Streptococcus
equisimilis H46A in homologous and heterologous bacterial systems.)

Presented February 11, 1997

Research done in the Depertment of Microbial Biochemistry, IBB PAS.

SIENKO MARZENA

Klonowanie 1 charakterystyka gendéw kodujacych enzymy syntetyzujace homocysteine
u Aspergillus nidulans. (Cloning and characterization of Aspergillus nidulans genes
coding homocysteine synthetizing enzymes. )

Presented April 15, 1997

Research done in the Department of Genetics ,IBB PAS.

PAWLOWSKI KRZYSZTOF

Teoretyczne modelowanie struktury bialek wiazacych jony wapnia i ich fragmentow.
(Theoretical modeling of structures of calcium -binding proteins and their fragments.)
Presented April 15, 1997

Research done in the Department of Biophysics, IBB PAS.

LISOWSKA KATARZYNA

Klonowante 1 analiza struktury genu hsp70.1 nalezacego do rodziny gendéw szoku
termicznego szczura.(Cloning and structure analysis of gene hsp70.1 belonging to
family of rat heat shock genes.)

Presented Mai 3,1997

Research done in the Department of Molecular Biology of Center Oncology-Institute
Mari Sktodowskiej-Curie, presented in Scientific Council of IBB PAS.
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65/N.

66/N.

TALARCZYK ELZBIETA

Dthugotancuchowe poliprenole roglinne - wystgpowanie i przypuszczalna rola w
prenylacji biatek (Long-chain plant polyprenols - the occurrence and putative role in
protein prenylation). :
Presented April 15, 1997

Research done in Department of Lipid Biochemistry , IBB PAS.

IWANICKA-NOWICKA ROKSANA

Nowy gen u Escherichia coli -cbl. (New gene of Escherichia coli - cbl)
Presented October 7, 1997

Research done in Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.
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67/N.

68/N.

69/N.

70/N.

7T1/N.

72/N.

TYTULY PRAC MAGISTERSKICH

MORAWSKI MARCIN
Proby klonowania genu SuD  Aspergillus nidulans.

(Attempt to clone the regulatory gene SuD of arginine pathway of Aspergillus
nidulans.)
Presented February 6, 1997

Research done in Department of Genetics of Warsaw University.

OLEJNIK ANNA

Konstrukcja i analiza molekularna i fenotypowa roslin tytoniu Nicotiana tobacum z
zaktoconym stosunkiem H1:DNA. (Construction and molecular and fenotypical
analysis of tobaco plant Nicotiana tabacum with histon H1:DNA relation disturbed.)
Presented Mai, 1996

Research done in Laboratory of Plant Molecular Biology of Department of Physiology
of Plant Resistance of Biology of Warsaw University

KACZOR CELINA

Interakcja 1n viv o pomiedzy produktami genéw € 1§ plazmidu pSM 19035,
(In vivo interaction beetwen protein products of gene ¢ i¢ from plasmid
pSM 19035.)

Presented June 24, 1997

Research done in Department of Microbial Biochemistry IBB PAS.

KOWALCZYK PIOTR

Wplyw mutacji jadrowych i mitochondrialnych Saccharomyces cerevisiae na
stabilno$¢ intronu omega z mt 21s rRNA. (The effect of nuclear and mitochondrial
mutations in Saccharomyces cerevisiae on the mitochondrial 21s rRNA omega intron
stability.)

Presented June 19, 1997

Research done in Department of Genetics of Warsaw University.

KUSZTYKIEWICZ BERNARDA

Fotoaddukty psoralenu do kwasu linolowego:otrzymywanie i charakterystyka.
(Photoadducts of psoralen to linoleic acid :isolation and characterization.)
Presented July 7, 1997

Research done in Department of Molecular Biology IBB PAS

JAWORSKA MALGORZATA

Fotoaddukty 8-metoksypsoralen do kwasu oleinowego .Otrzymywanie i
charakterystyka. (Photoadducts of 8-methoxypsoralen with oleic acid. Isolation
and characterization.)

Presented July 7, 1997

Research done in Department of Molecular Biology IBB PAS.
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73/N.

74/N.

75/N.

76/N.

77/N.

78/N.

BOROWSKA AGNIESZKA

Poszukiwanie funkcji nowoodkrytego genu IRR1 w Saccharomyces cerevisiae.
The search for a function of a new IRR1 gene of Saccharomyces cerevisiae.)
Presented July 7, 1997

Research done in Department of Genetics IBB PAS and Warsaw Agriculture
Universtty.

DZIEMBOWSKI ANDRZEJ

Klonowanie ianaliza jadrowego genu ADZ1 z Saccharomyces cerevisiae.
(The cloning and the analysis of the ADZ1 nuclear gene from Saccharomyces
cerevisiae.)

Presented June 20, 1997

Research done in Department of Genetics of Warsaw University.

MALEWICZ MICHAL

Badanie funkcji jadrowych genéw DSS1 i NUC1 zaangazowanych w biogeneze
mitochondriéw u drozdzy Saccharomyces cerevisiae. (Studies on the function of
nuclear genes DSS1 and NUCT1 involved in mitochodrial biogenesis in the yeast
Saccharomyces cerevisiae.)

Presented February 6, 1997

Research done in Department of Genetics of Warsaw University

LIPSKA ANNA

Analiza molekularna genu polimerazy RNA wirusa Y ziemniaka i otrzymywanie roslin
transgenicznych niosacych ten gen. (Molecular analysis of the PVY polymerase gene
and its use for plant transformation.)

Presented May 9, 1997

Research done in Laboratory of Plant Molecular Biology of Institute of Plant -
Experimental Biology UW and in Department of Protein Biosynthesis IBB PAS.

GAWEL DAMIAN

Konstrukcja systemu do badania wiernosci replikacji chromosomalnego DNA na nici
prowadzacej i opdznionej w Escherichia coli.(Construction of the chromosomal
system to study fidelity of leading and lagging strand DNA replication in E.coli.)
Presented June 26,1997

Research done in Laboratory of Mutagenesis and DNA Repair and Warsaw
Agriculture University.

CZERNIEC EWA

Charakterystyka amylolitycznego szczepu Lactococcus lactis IBB500 i identyfikacja
genu kodujacego amylaze. (Characterization of the amylolytic strain IBB500 of
Lactococcus lactis and identification of the amylase encoding gene.)

Presented October 8, 1997

Research done in Laboratory of Plant Molecular Biology of Warsaw University

and Department of Microbial Biochemistry IBB PAS
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79/N.

80/N.

82/N.

83/N

ALEKSANDRZAK TAMARA
Nowe geny katabolizmu laktozy u Lactococcus lactis.
(New genes of lactose metabolism in Lactococcus lactis.)

“ Presented October 28, 1997

Research done in Laboratory of Plant Molecular Biology of Warsaw University and
Department of Microbial Biochemistry IBB PAS

ADAMCZYK MALGORZATA

Badanie zaleznoéci ekspresji genu AM4G1 od produktow genoéw POL2, MECI, RAD53
DUNTI u S.cerevisiae. (Dependence of the expression of MAGI on the POL2,
MEC1,RADS53, DUNI gene products of S.cerevisiae.)

Presented November 17, 1997

Research done in Laboratory of Mutagenesis and DNA Repair of IBB PAS

’

DOBRUK ANETA
Ekspresja genu cspC kodujacego u Escherichia coli K12 jedno z biatek reakcji na

zimno.(Expression of cspC gene coding a cold response proten in £.coli K12)
Presented July 17, 1997

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS

KOWALSKA AGNIESZKA

Elementy regulacji operonu wca i syntezy kwasu kolaninowego u Escherichia
coli K12. (Regulatory elements of wea encoding colanic acid synthesis in
Escherichia coli K12)

Presented July 17, 1997

Research done in the Department of Microbial Biochemistry IBB PAS
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STRESZCZENIA, ROZNE

980/A. BARDOWSKI J., LEWICKA K.
Nowoczesne metody identyfikacji i roznicowania starteréw mleczarskich.
VI Sesja Naukowa ,,Postep w technologii, technice i organizacji mleczarstwa”
Olsztyn 20-21 luty 1997 Abstr. 5.126-129

981/A. LIBUDZISZ Z., WALCZAK P., BARDOWSKI J.
Bakterie fermentacji mlekowej -klasyfikacja ,metabolizm, genetyka, wykorzystanie.
Biotechnologia (1997) 1 (36), 167-171

982/A. BIERZYNSKI A.
Badanie struktury biatek EF-hand 1 ich fragmentow.
IV Symp.Chemiu Bioorganicznej 1 Biomedycznej. Karpacz ,5-8 czerwca 1997
Abstr. 5.10

983/A. TREMBACZ H., JEZEWSKA M. M.
Adenine nucleoside phosphorylases in F.hepatica ,the mammalian parasite.
Clin.Biochem. (1997) 30, Abstr.79 p.20 9" International/ 6 ® European Joint
Symposium on Purine and Pyrimidine Metabolism in Man.Clinic Biochem.(1997)
30,79 p.20

984/A. CZERNIEC E., BARDOWSKI J.
Identification and characterisation of the amylolytic strain of L. lactic.
8 ™ Colloque du Club des Bactéries Lactiques .Dijon, 28-30 mai 1997 Abstr.AFF.P3

985/A. SZYMANSKA M., SWIEZEWSKA E.
Prenylation of Rab 3a proteinin vitro.
W.Mejbaum-Katzenellenbogen’ s Seminars on Molecular Biology.4.Nuclear
Organization and Intracellular Transport (ARF and protein 14-3-3), June 23-25, 1997
Wroctaw | Szklarska Porgba Abstr. Cell. Mol Biol Lett. p.246

986/A. SWIEZEWSKA E.
Prenylation of proteins.
Ibid.: Abstr.

987/A DZIK JM., GOLOS B., ZIELINSKI Z, RODE W., BRETNER M., FELCZAK K,
KULIKOWSKI T.
N*-hydroxy-5-halogeno-2‘-deoxycytidines and their 5‘-monophosphates as inhibitor
of thymidylate synthase and in v1tr o antileukemic agents.
9"Intern./6"European Joint Symp.on Purine and Pyrimidine Metabolism in Man.
Clinical Biochem. (1997) 30 24 Abstr.96

988/A KULIKOWSKA E ., BZOWSKA A, HOLY A,, SHUGAR D.

Antiviral phosphonate analogs as inhibitors of purine nucleoside phosphorylase.
Ibid.:Abstr. 95 p.24
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989/A TOBIASZ A., ZOLADEK T.
mdp I mutations located in the 3-end of RSP5 gene encoding ubiquitin-protein ligase
are suppressed by mutations in PMA 1, a plasma membrane H' -ATP ase gene.
18" Int.Conf. on Yeast Genetics and Molecular Biology. Stellenbosch , South Africa
March 31-April 5, 1997 p.175

990/A. KAMINSKA J., GAJEWSKA B., ZOLADEK.T.

RSP5 ubiquitin-protein ligase and PANIP involved in actin cytoskeleton organization
interact in two-hybrid system.

9*"Tenovus-Scotland Symposium, Glasgow ,April 9-11, 1997 poster 1

991/A. KONOPINSKA A., SZCZESNIAK B., BOGUTA M.

Genetic interaction between GDS1 and HSP104 of Saccharomyces cerevisiae.
Ibid.:poster 2

992/A. FELCZAK K., BRETNER M., BARTUZI K., BALINSKA M., KULIKOWSKI T.
Synthesis and biological properties of 2’-C-hydroxymethylribose (hamamelose)
nucleosides.
9"Buropean Carbohydrate Symposium . - Utrecht 1997
July 6-11, 1997 Abstrcts eurocarby A169 p.249

993/A. KURLANDZKA A., RYTKA J., ROZALSKA B., WYSOCKA M.
An essential Saccharomyces cerevisiae protein indirectly affecting cell-substratum
interactions.

FEBS 97 Special Meeting ,,Cell Signalling Mechanisms”, Amsterdam ,July 1, 1997
Abstr. P 6-015

994/A. ZAREBSKA Z., WASZKOWSKA E., POZNANSKI J.
Photoadducts of lecithins:their possible role in the phototherapy PUVA
(psoralen + UVA).
5™International Students Scientific Conference ,Gdassk ,May 1997 Abstr.46

995/A. TREMBACZ H., JEZEWSKA M.M.
Deaminacja nukleozydow adeniny u $limakéw z rodziny Helicidae.
XXXIMI Zjazd P.T Bioch. Katowice,9-12 wrze$nia 1997 | abstr. VITII-P16

996/A. TOMASZEWSKI M., WIEJAK J., SIWECKA M.A.
Dimeryczna budowa i aktywno$¢ rybosomalnej nukleazy z zarodkow zyta,
degradujacej dwuniciowe RNA.
Ibid.: VIII-P32

997/A. ZAREBSKA Z., WASZKOWSKA E., CAFFIERI S., DALL‘ACQUAF.
Psoralen photolesions in the phospholipids.
First Internet Conference on Photochemistry and Photobiology
November 17 - December 12, 1997 http://www.netsci-journal.com/97v3/
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998/A. BARDOWSKI J., TAILLIEZ P., CHOPIN A.
Genetic diversity of the Lacfococcal strains isolated from their natural niche in
Poland.
An International Symposium on Lactic Acid Bacteria organized by Adria Normandie,
the TNO and the Caen University , September 10 - 12 1997 Abstr. p.192

999/A. CHACHULSKA A M., LIPSKA-DWUZNIK A, ROBAGLIA, Ch.,
CHRZANOWSKA M., FLIS B., ZAGORSKI W.
Potato virus Y genes and proteins , perspectives for engineered plant resistance.
Biol. Bull Poznan (1997) (suppl.): 34 95,

1000/A.SKORUPINSKA K., SZYMANSKA M., HERTEL J., CHOINACKI T.
The occurence of the longest chain polyprenols in leaves of plants.
38" International Conf on the Biochem.of Lipids, September 16-19,1997,
Assisi, Italy
Chem.Phys.Lipids (1997) 88, 141 Abstr. T4/18 p.141

1001/A. SZCZERBAKOWA A, MACIEJEWSKA U.,, BORKOWSKA M., WIELGAT B.
Somatic hybridization between Solanum nigrum and Solanum tuberosum.
Biol Bull. Poznan (1997) 34 (Suppl.): 107-108

1002/A. TALARCZYK A., KRZYMOWSKA M., HENNIG J.
Expression of yeast catalase gene in tobacco.
3 Intern.Conf. , Oxygen, free radicals and environmental stress in plants”,
Pisa ,September 15-18, 1997 Scuola S.Anna, Via Carducci 40 Abstr. p.55

1003/A. KRZYMOWSKA M., TALARCZYK A., HENNIG J.
Is tobacco response to TMV infection modulated by catalase activity?
Biol Bull. Poznan (1997) 34 (Suppl.): 102

1004/A. TUDEK B.
Formation of imidazole ring-opened purines in DNA and their biological
consequences.
Conf. on :”"Mechanisms of DNA repair and mutagenesis”’, Warsaw, October 8-11,
1997, Abstr. p.5

1005/A FIJALKOWSKAT J.
Unequal fidelity of leading and lagging strand replication on Escherichia coli
chromosome.
Ibid .: p.15

1006/A. BEBENEK A.
A new gene in E.coli K12, isfA, may be involved in down regulation of the SOS
system.
Ibid.: p.22

1007/A. PIETRZYKOWSKA 1., CZAJKOWSKA A
Studies on UV-induced mutagenesis not related to DNA replication.

Ibid.: p.23
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1009/A.

1010/A.

1011/A.

1012/A.

1013/A.

1014/A.

1015/A.

1016/A.

JANION C., WOICIK A.

Effect of transposon Tn /0 on the survival and mutation frequency of halogen
light-irradiated £.coli K-12 strain AB1157.

Ibid.: p.24

KUSMIEREK J. T., BUKOWSKA A M.

Template-directed base pairing of 2-chloro-2’-deoxyadenosine catalyzed by AMV
reverse transcriptase.

Ibid.: p.27

ADAMCZYK M., NOWICKA A., SLEDZIEWSKA -GOJSKA E.

Transcriptional induction of the Saccharomyces cerevisiae MAG1 gene,in response
to DNA-damaging agents, requires neither the MECI, POL2, RAD53 nor DUN1
regulatory gene products.

Ibid.: Poster nr 10 p.47

BORYS E., KUSMIEREK J.T.

Endogenous and exogenous DNA lesions recognized by N-alkylpurine-DNA
glycosylases.

Ibid.: Poster nr 20 p.51

FIKUS M.U,, RYTKA J,, CIESLA Z.
Inactivation of a protein kinase encoded by DUNI, that controls the DNA damage

response in Saccharomyces cerevisiae, results in a high frequency of rho mutants.
Ibid.: Poster nr 12 p.55

GAWEL D., JONCZYK P., SCHAAPER R M., FIJAIKOWSKA LJ.

The assymetry of mutagenesis during replication of leading and lagging DNA
strands in £.coli chromosome.
Ibid.: Poster nr 1 p.57

GRAZIEWICZ M.A., ZASTAWNY T.H., OLINSKI R, SIEDLECKI J.,
TUDEK B.

Inhibition of DNA sythesis on templates oxydized by hydroxyl radical generating
system.

Ibid.: Poster nr 21 p.58

GRZESIUK E., GOZDEK A., NOWOSIELSKA A.

Is the DNA polymerase III involved in the preferential transcription coupled DNA
repair ?

Ibid.: Poster nr 4 p.60

HALAS A., BARANOWSKA H., POLICINSKA Z., JACHYMCZYK W
Influence of nuclear DNA polymerases and MSH3 gene on adaptive mutations in
yeast Saccharomyces cerevisiae .

Ibid.: Poster nr 13 p.61
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1018/A.

1019/A.

1020/A.

1021/A.

1022/A.

1023/A

1024/A

1025/A

JONCZYK P., NOWICKA A, FUALKOWSKA I, SCHAAPER R M,
CIESLA Z.

I n vivo protein interactions within the E.coli DNA polymerase III core.
Ibid.: Poster nr 3 p.63

KRASZEWSKA E., DOBRZANSKA M., TUDEK B.
Repair of alkylation DNA damages in BY-2 tobacco cells.
Ibid.: Poster nr 14 p.67

MIECZKOWSKI P., FIKUS M.U., KOPROWSKIP,, CIESLA Z.

DIN7, a DNA damage-inducible gene of Saccharomyces cerevisiae,is a close
homolog of the EXOI gene involved in DNA mismatch repair.

Ibid.: Poster nr 11 p.70

SPEINA E., CIESLA J., JANION C.
Protecting effect of UmuD’ on plasmid DNA.
Ibid.: Poster nr 7 p.79

MALISZEWSKA TKACZYK M., JONCZYK P, PODSIADLA M.,
SCHAAPER R M., FIJALKOWSKA LJ.

The difference in the fidelity of DNA synthesis between leading and lagging
strands replication in E.coli strains.

Ibid.: Poster nr 2 p.81

WOICIK A., JANION C.

Different responses of E.coli AB1157 strains bearing TN/0, TN /0KAN and TNY
transposons after halogen light and UV light irradiation.

Ibid.: Poster nr 6 p.83

CHACINSKA A, BOGUTA M.

Effect of the cytosolic chaperone Hsp104p on the mitochondrial protein Nam Sp
in Saccharomyces cerevisiae.

18 ™ Int. Conf. on Yeast Geneticis and Molecular Biology. Stellenbosch, South
Africa, March 31-April 5, 1997

Abstr. P76 S129

TOBIASZ A, ZOLADEK T.

mdp 1 mutations located in the 3 -end of RSP5 gene encoding ubiquitin-protein
ligase are suppressed by mutations in PMA/, a plasma membrane H'- ATPase
gene.

Ibid.: P 114 S175

ZAGULSKIM., RYTKA J., HERBERT C.J.

A functional analysis of YBRI42W, an essential gene which is allelic to MAK5-1
and encodes a dead-box helicase.

Ibid.: P 182 S255
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1026/A

1027/A

1028/A

1029/A

1030/A

1031/A

1032/A

1033/A

1034/A

RYTKAJ.,, KUCHARCZYK R, ZAGULSKI M., HERBERT C.J.
The gene YJRO25C encodes the yeast 3-hydroxyanthranilic dioxygenase.
Ibid.: P 192 S265

GROMADKA R, KANIAK A., SLONIMSKI P.P., RYTKA J.

The expression of the essential gene KRR (YCLO059c¢) is dependent on gene
dosage and growth conditions.

Ibid.: P 193 S266

CHACHULSKA A M, ROBAGLIA Chr., CHRZANOWSKA M.,
ZAGORSKI W.:

Determination des traits necrotiques et sequences des regions 3’ terminales du
virus PVY.

16 Rencontres de Virologie Végétale 3-13 mars 1997

Dél. Région. Alsace du CNRS Abstr. p.73

PRZYKORSKA A, YIN Y., KULIGOWSKA E., CARTER C.W.
The evidence of conformational changes in tRNA™ upon binding with
aminoacyl-tRNA synthetase.

17" Intern. tRNA Workshop Kazusa Akademia Park, Chiba, Japan
Abstr. 4-23

TOBIASZ A., HOPPER AK., ZOLADEK T,

Mutations located in the 3 -end of RSP5 gene encoding ubiquitin-
protein ligase and its suppressors.

Mid-Atlantic Yeast Meeting, 19,20, 21 June Pittsburhg, PA Abstr. p.28

KULCITSKI V., JANKOWSKI W., CHOJNACKI T., VLAD P.F.,
UNGUR N.D.

Superacidic cyclization of polyprenoic acids methyl esters.

XVII Conf. on Isoprenoids, 21-26 September, Krakéw, Poland 1997

LIPSKA A., CHACHULSKA AM., ZAGORSKI W,

Molecular analysis of the PVY polymerase gene and its use for plant
transformation.

5 ISSC 22-24 May Gdansk, Poland 1997 p.33

CHECHLACZ M., MICHALIK J., CYMBOROWSKI B.

Brain response to suboptimal temperature stress in Galleria mellonella
larvae.

I1-" Intern. Conf. on Insects, Chemical Physiol. and Environmental
Aspect. 14-19 September Ladek Zdréj Abs. P 15

CHECHLACZ M., MICHALIK J., CYMBOROWSKI B.

Effect of suboptimal temperature stress on the profile of brain proteins in
Galleria mellonella larvae.

Ibid.: P 16
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1038/A.

1039/A

1040/A.

1041/A.

1042/A.

1043/A.

GRZESIUK E., JANION C.

Does the mismatch repair system influence the transcription coupled
preferential DNA repair.

7™ Internat. Conf. on Environmental Mutagens Toulouse, France,
7-12 Sept. 1997

Mutation Res. (1997) 379 suppl. PV.14 p.S37

JANION C., FABISIEWICZ A.
On UV-induced MFD phenomenon in AB1157 E.coli K-12 strains.
Ibid.: PV.16 p.S37

WOICIK A., JANION C.

Mutation frequency decline and DNA repair in halogen light irradiated
Lscherichia coli K-12 strains.

Ibid.: PV.17 p.S38

GRAZIEWICZ M.-A., ZASTAWNY T.H., TUDEK B.

Imidazole ring-opened purines - They are weaker inhibitors of DNA replication
than oxidative derivatives of pyrimidines.

Ibid.: Poster P XVII B.1 p. S172

TUDEK B.
Mutagenic properties of 7-methyladenine.
Ibid.: Poster P XVII B.7 p.S174

GRAZIEWICZ M.-A., ZASTAWNY T H, TUDEK B.

DNA replication on templates modified with hydroxyl radicals generating
system -hypoxantine-xanthine oxidase.

V* Intern Students Scientific Conference 1997 Gdafisk ,Poland Abstr. p.27

SPEINA E., CIESLA I, JANION C.
Protecting effect of UmuD’ on plasmid DNA integrity.
Ibid.: p.42

WOICIK A., JANION C.

Effects of halogen light irradiation in Escherichia coli K-12 AB1157 strains.
Ibid.: p.47

ZIELENKIEWICZ U., CEGLOWSKI P.

Genes epsilon and zeta of pSM19035 act as a plasmid addiction system.

3" Workshop ,Molecular Biology and Ecology of Plasmid -Mediated Gene
Transfer” 12-16 September, Cuenca (Spain) Abstr. p.36
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EGIERSZDOREFF S., GIGOT C., CHAUBET N., KURACE M., SPIKER U,
JERZMANOWSKI A.

Molecular analysis of transgenic tobacco bearing histone H1 gene from
Arabidopsis thaliana.

8" IMP Spring Conference , Genes” 22™ to 24™ May 1997, Austria Center
Vienna Abstr. Poster 72 p.121

CALIKOWSKI T., KOZBIAL P., JERZMANOWSKI A.

The study of phosphorylation of histon H1 with transgenic Nicotiana tobacum
plants and the N.fobacum cell line BY-2.

Ibid.: Poster 9 p.58

BRZESKI J., PODSTOLSKI W., OLCZAK K., JERZMANOWSKI A.

Bushy growth : the Arabidopsis thaliana homolog of a component of the yeast
SWI/SNF complex takes part in plant morphogenesis.

Ibid.: Poster 7 p.56

TOMASZEWSKIR., JERZMANOWSKI A.

The AT-rich flanks of the oocyte-type 5S RNA gene of Xenopus laevis act as a
strong local signal for histon H1-mediated chromatin reorganization in vitr o
Ibid.: Poster 93 p.142

PRYMAKOWSKA-BOSAK M., PRZEWLOKA M., OLEINIK A,
KILJANCZYK B., SLUSARCZYK J., KURAS M., JERZMANOWSKI A.
Analysis of transgenic tobacco with drastically reduced level of histone H1.
EMBO Workshop :”Chromatin and Epigenetic Regulation ,, Heidelberg,
October 4-7, 1997 ,Abstr. p. 148

MITTELSTEN SCHEID O., PRYMAKOWSKA-BOSAK M.,
JERZMANOWSKI A., PASZKOWSKI J.
Generation of epialleles with paramutation-like interaction by polyploidization

of Arabidopsis thaliana.
Ibid.: p.135

CALIKOWSKI T., KOZBIAL P., JERZMANOWSKI A.
Studies of histone H1 phosphorylation throughout the cell cycle of tobacco

BY-2 cells and during development of the tobacco plants.
Ibid.: p.104

GODLEWSKI J., KLUDKIEWICZ B., GRZELAK K., CYMBOROWSKI B.
Expression of genes encoding larval hemolymph protein in diapausing
Galleria larvae.

1i" Intern. Conference on Insects Chemical ,Physiological and Environmental
Aspects, September 14-19 1997 | Ladek Zdr6j, Poland Abstr. P 14
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1058/A.

PIETRZYKOWSKA I, CZAJKOWSKA A.

Effect of mismatch repair on UV- and MMS-mutagenesis of A sus08 phage
induced under conditions permissive and nonpermissive for phage DNA
replication. -

7" International Conference on Environmental Mutagens. Toulouse ,September
7-12 1997.

Mutation Res. (1997) 379 Suppl. S18 PIII A.S

BEBENEK A., PIETRZYKOWSKA 1.

isfA mutation inhibits UV-induced GC—AT and AT—-GC transitions in
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Ibid.: S52 PVIL 22

MIKOLAJCZYK M., AWATUNDE O.S ., DOBROWOLSKA G,
MUSZYNSKA G.

MAP kinases involved in salinity stress response in plants

FEBS Special Meeting 1997 , Cell Signalling Mechanisms” June 29-July 3,
Amsterdam ,The Netherlands Abstr. P1- 116

MIKOELAJCZYK M., AWATUNDE O S., MUSZYNSKA G,
DOBROWOLSKA G.

* Protein kinases activated by salinity stress in plants.

An ASBMB Satellite of the International Congress of Biochemistry
,,Cellular Regulation by Protein Phosphorylation: 40 Years of Progress™
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Research Park, Huddinge, Sweden Abstr. Poster P 16 p.64
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Plant Mol.Biol Reporter (suppl) (1997) 15, Abstr.1392

KRUSZEWSKA J.S., BUTTERWECK AH., MIGDALSKI A _KUBICEK Ch.,
PALAMARCZYK G.

Expression of the Saccharomyces cerevisiae DPM] (mannosylphosphodolichol-
synthase-encoding) gene in Trichoderma reesei results in the increased level

of protein secretion.

TRICEL 97 ,,Carbohydrases from Trichoderma Reesei and other
Microorganisms Structures/Biochemistry Genetics/Applications
Ghent-Belgium, August 28-30, 1997 Abstr. P 41

KRUSZEWSKA J S., SALOHEIMO M., PENTTILA M., PALAMARCZYK G.
Isolation of the 77 richoderma reesei c-DNA that encodes GTP:o-D-mannose-1-

phosphate guanyl transferase and functions in Saccharomyces cerevisige.
Ibid.: P 45

SZKOPINSKA A., GRABINSKA K., DELOURME D, KARST F -
PALAMARCZYK G.

Farnesyl diphosphate synthase activity and polyprenol and dolichol formation
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