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Instytut zatrudnia 220 pracownikéw, w tym 172 naukowych (w tym 51
inzynieryjno-technicznych).

W 1993 roku Rada Naukowa IBB PAN nadata 6 stopni naukowych doktora i 5
stopni doktora habilitowanego.

Stopnie naukowe nadane przez Rade Naukowa IBB PAN w_1993 roku:
doktora -~ 6 w tym pracownikom IBB - 6
doktora habilitowanego — 5 w tym pracownikom IBB - O

Liczba os6b pobierajacych stypendia IBB:

doktorskie - 18
habilitacyjne - 6
magisterskie - 15

Studia doktoranckie PAN:

liczba uczestnikow - 3

Warszawska Szkola Biologii Molekularnej przy IBB PAN:
liczba uczestnikow — 56

Opieka nad studentami:
liczba studentéw odbywajacych praktyki w IBB - 15




UZUPELNIENIE

do SPRAWOZDANIA IBB PAN za 1993 rok
dla Rady Naukowej Instytutu



WSTEP

Strategia dziatania Instytutu w roku sprawozdawczym

Sprawozdanie tegoroczne zaczniemy od ogblnego oméwienia dziatan
Instytutu w 1993 roku, podkreélajac w nim najistotniejsze - zdaniem
Dyrekcji - elementy. Dziatania te sq zgodne =z o0g6lng strategia
Instytutu odzwierciedlajaca dziatania zespoléw, Kolegium, Rady
Naukowej i Dyrekcji.

Jest obowiazkiem Dyrekcji by na koniec roku sprawozdawczego
wykazaé, ktére z elementéw owej strategii udato sie zrealizowaé, a
ktére efektywnie - podtrzymaé.

I. Wspbtpraca z Uniwersytetem Warszawskim

Zgodnie z zatozeniami dotyczgcymi nowej wizji dziatania Instytutu
podjeliSmy starania, by stworzyé wieZ miedzy Uniwersytetem a
Instytutem. ToteZ w 1990 roku formalnie stowarzyszyliémy IBB =z
Wydziatem Biologii Uniwersytetu Warszawskiego. Wybér partnera wynikat
z zatozefi programowych; Instytut rozwija wspbiprace przede wszystkim z
tymi zespotami uniwersyteckimi, ktore prowadzga badania w dziedzinie
biologii molekularnej.

W rezultacie, podjeto wspélne wyktady z zespolami uniwersyteckimi
i stworzono program ¢wiczeniowy dla wybranych grup studentéw w
laboratoriach Instytutu. W 1993 roku prowadzono ¢éwiczenia (60 godzin)
w ramach fakultetu "Biologia molekularna roglin". Uzgodniono sposéb
wspb6ldziatania zespoléw instytutowych i uniwersyteckich w prowadzeniu
prac magisterskich -~ moga byé one wspéitkierowane przez pracownikdéw UW
i Instytutu. Utworzono fundusz stypendiéw magisterskich (osiem
rocznie). W 1993 r, trzynastu studentéw prowadzito prace magisterskie
- pod kierownictwem naukowcéw uniwersyteckich - realizowane w znacznej
czeSci w pracowniach Instytutu.

W porozﬁmieniu z Uniwersytetem system studiéw magisterskich
prébujemy zwiazaé z systemami D.E.A. we Francji; dwoje pierwszych
stypendystéw rzadu francuskiego - studentéw Wydziatu ‘Biologii UW -
ukoiiczyto w 1993 r. tezy D.E.A. na XI Uniwersytecie Paryskim. Trwa
nabér nowych studentéw na studia we Francji.

W wyniku sformalizowania zwiazku z Uniwersytetem Zaktad Genetyki



UW wszedl (jako zaklad stowarzyszony) w sktad zespoléw Instytutu - i w
poczatku '94 roku uzyska pomieszeczenia laboratoryjne w nowym gmachu
IBB.

Liczymy na to, ze wejécie zaktradu uniwersyteckiego na teren
wsp6lnego budynku spowoduje organiczne zespolenie grup uniwersyteckich
i  akademickich i wyrazi sie w ustrukturalizowaniu studium
magisterskiego na spos6b zblizony do systemu francuskiego D.E.A. oraz
zintensyfikowaniu systemu szkolenia zZaawansowanego.

Zwiastunem obecnodci zespoléw uniwersyteckich w strukturze
Instytutu bylo udostepnienie w 1993 roku przez Zaktad Biochemii
powierzchni laboratoryjnej zespotowi prof. A. Jerzmanowskiego z
Instytutu Fizjologii Roglin UW.

IT. System ksztatcenia zaawansowanego

Zaawanso&anie metodyczne zespoléw Instytutu i Uniwersytetu
pozwala na stworzenie odpowiedniego systemu ksztatcenia. Systen
ksztatcenia obejmuje doktorantéw, magistrantéw i studentéw lat
starszych. Sadzimy ze, jole) ostatecznym osadzeniu zespotow
uniwersyteckich w nowym gmachu, bedzie w Instytucie prowadzone 10-15
prac magisterskich rocznie. W 1993 roku zostala utworzona w IBB
wspdlnie z grupami UW Szkota Biologii Molekularnej, ktérej gtéwnym
zadaniem jest szkolenie mtodych pracownikéw przygotowujgcych prace
doktorskie. Liczba uczestnikéw tej Szkoty wynosita w grudniu 1993 roku
57 oséb. Ta powazna liczbowo grupa mtodziezy zostata przyjeta do
Instytutu w ciagu ostatnich lat (13 os6b w 1993 r.) - jej obecnogé
jest wyrazem i rezultatem, jak réwniez motorem, transformacji
Instytutu. Decyzja o rozbudowie grupy doktorantéw wynika z checi
odnowienia kadry i wyraza dazenie do przygotowania w Polsce grup
miodych naukowcéw o mentalnogci zgodnej z wymogami czasu, zdolnych od
poczatku kariery do dziatania w sferze miedzynarodowej i w
spoteczenistwach otwartych.

Dlatego tez powazna grupa mtodych doktorantéw szkolona bedzie w
systemie co-tutelle (ko-promocji) przy udziale wybranych zespoldw
francuskich. System ten od poczatku ubiegtego roku wsperany jest fi-
nansowo ze strony francuskiej przez Ministere de Recherche et

Education Supérieure w ramach Réseau Formation Recherche en Biologie



Moléculaire, a ze strony polskiej - réwnolegtym funduszem stypendidw
doktorskich. Doktoranci objeci systemem (10-12 oséb w ciaggu 3 lat),
pracujac nad doktoratem, beda spedzaé¢ 6-10 miesiecy w wybranym zespole
francuskim, a doktoraty bedg promowane wspdlnie.

Zgodnie z zatozeniem, doktoranci rospoczynaja studia w Polsce, po
mniej wiecej roku, nastepuje definicja zakresu doktoratu i nawigzane
zostaja kontakty z wybranym laboratorium francuskim (zwykle w ramach
"zwiazku bliZniaczego"). Po ustaleniu tematyki doktoratu cze§é pracy
wykonywana jest w Polsce, a cze§é - we Francji. Pierwsze tego typu dwa
wspélne doktoraty beda bronione w lutym '94 roku.

Wszyscy nasi doktoranci wystuchujg cykli wykladéw w Warszawie -
czeS¢ wyktadéw prowadzona jest przez wyktadowcéw francuskich. W 1993
roku doktoranci wystuchali 36 wyktadéw wygtoszonych przez zaproszonych
goSci zagranicznych. Od paZdziernika ub.r. uczestnicza réwniez w serii
wyktad6éw (60 godzin) z dziedziny informatyki biologicznej prowadzonych

przez pracownikéw Instytutu.

II1I. Grupa zaﬁfania -~ fundusz "powrotow"

Jednym z czynnikéw "rozktadowych™ w dziataniu Instytutu byt staty
odptyw za granice mtodych naukowcéw. Proces ten ulegt przyspieszeniu
po roku '81. W stanie wojennym wyjechalta i nie wrécita do Instytutu
grupa ponad 30 doktoréw habilitowanych - obecnie znajdujacych sie w
fazie najintensywniejszej' pracy naukowej. Utrzymywaligmy =z nimi
kontakty, ktére w 1989 roku, jeszcze przed zmianami politycznymi w
Polsce, doprowadzity do zorganizowania sympozjum naszych bylych
kolegbw w Warszawie. W rezultacie tego w nastepnym roku postanowiliémy
powotaé spos§r6d naszych bytych kolegbw -~ =zajmujgcych samodzielne
stanowiska w laboratoriach zachodnich - 'grupe zaufania" {trustees).
Jej cztonkowie co roku odwiedzaja Instytut, prowadzac wyktady, w razie
potrzeby obejmujac swoja opieka nasza mtodziez odbywajaca staze post~
doktorskie za granicag, podejmuja wspélne programy badawcze z zespotami
Instytutu.

Grupa zaufania sktada sie obecnie z 9 o0séb, prawdopodobnie wzro&—
nie do 12-15 w ciagu najblizZszych lat. Czlonkowie grupy zaufania bedg
proszeni o udziat w rozbudowie systemu ko-promocji doktorskich,

zachecani do podjecia badaf w Instytucie, kilku z nich ma zamiar



wkrétce habilitowaé sie W Warszawie. System '"trustees'" stat sie
zalaZkiem budowania programu powrotéw do Instytutu mfodej kadry =z
zagranicy. Czeéci tej Kkadry proponujemy Kkierownictwo laboratoriéw w
nowym gmachu, .przy czym uzupelniamy ich pensje ze specjalnie
utworzonego funduszu powrotéw, pozostajgcego w dyspozycji dyrekeji.

| W 1992 roku w ramach dziatania funduszu wrécito do Warszawy
czterech, a w 1993 r. - dwéch naukowcéw po diugich stazach
zagranicznych. Spodziewamy sie, ze w ciggu trzech-czterech lat
$ciaggniemy z powrotem 10-12 0s6b, ktére odbyly staze w najlepszych
placéwkach zagranicznych i beda sie habilitowaé w Warszawie. W ciggu
kilku lat powinniémy wiec odtworzyé w Instytucie, stracona w latach
osiemdziesiatych, kadre w wieku &rednim.

Wiasciwie dziatajaca instytucja naukowa winna dziataé w $rodo-
wisku miedzynarodowym. Podjelismy wiec powazne préby umiedzy-
narodowienia dziatalnoéci Instytutu, wykraczajace poza system grupy
zaufania, przy czym staramy sie zachowaé symetrie wspbipracy =z

partnerami z Buropy Zachodniej i Wschodniej.

IV. Fundusz Stypendiéw Europejskich

Wspétdziatanie 2z francuskimi organizacjami naukowymi dopomogto
nam w zapoczgtkowaniu procesu transformacji Instytutu. Elementen
istotnym bylo uzyskanie w CNRS wsparcia "zwiazku bliZniaczego'" (300000
FF rocznie), ktére zostato zuzyvte w zasadzie na optate pobytéw naszych
doktorantéw w laboratoriach francuskich (staze 1-3-miesieczne)., W
uzgodnieniu z naszymi partnerami francuskimi zarezerwowalismy w naszym
budzecie ekwiwalent (1 mld zt) sum uzyskanych w CNRS ~ tworzac fundusz
stypendiéw europejskich - przeznaczony na oplacanie pobytéw w
Instytucie i stowarzyszonych polskich instytucjach naukowych naszych
kolegéw z bytych krajéw socjalistycznych.

Przydzielamy stypendia (20 stypendiéw w 1993 r.) odpowiadajace
ptacy polskich naukowedédw oraz staramy sie o pokrycie przez instytucije
zapraszajace kosztdédw mieszkania stazysty. W komisji stypendialnej
znajduja sie przedstawiciele wspétpracujacych z nami w ramach "zwiazku
bliZniaczego" placéwek francuskich. Sadzimy, Ze podtrzymanie kontaktéw
z Europg Wschodnig odpowiada rozumieniu wymiaru miedzynarodowego nauki

i jest dla wielu naszych kolegéw ze Wschodu - potrzeba chwili.



V. Utworzenie Polsko-Francuskiego Centrum Biotechnologii Roélin
Umiedzynarodowienie Instytutu chcieliémy wraz z naszymi partne-

rami- francuskimi - wyrazié poprzez formalne stworzenie Polsko-
Francuskiego Centrum Biotechnologii Roélin. Rozmowy o stworzeniu
Centrum zostaty zapoczatkowane w '89 roku; 25 marca '93 roku prof.
F.Kourilsky - Dyrektor Generalny CNRS, min. J.K.Frackowiak - Sekretarz
KBN i prof. A.Wyczanski - Sekretarz PAN podpisali porozumienie
powotujace owe Centrum. Porozumienie to wyraza swoim programem
dziatania cata strategie transformacji Instytutu. Centrum bedzie
wiazaé warszawskie 1  poznanskie (IBB  PAN, Instytut Chemii
Biocorganicznej PAN) =zespoly Akademii i Uniwersytetu Warszawskiego,
taczac badania z procesem nauczania. Bedzie elementem
umiedzynarodowienia nauki, zespalajacym badania zespoléw polskich i
francuskich. -Mamy nadzieje, ze bedzie o$rodkiem rozwoju biologii
molekularnej i jej zastosowan. Sadzimy, ze przyciagnie do Polski czeéé
naukowcéw przebywajgcych za granica i Ze bedzie promieniowaé na

sgsiadujgce z nami kraje.

VI. Inne kierunki wsp6ipacy miedzynarodowej

Nie zaniedbujemy réwniez kontaktoéw z innymi krajami.
Kontynujemy wspéiprace w ramach uméw bezpoSrednich naszego Instytutu z
Whitehead Institute for Biomedical Research (USA) oraz Instytutem
Chemii Biologicznej Uniwersytetu w Weronie'(Wlochy).

Waznym elementem dziatania IBB jest programowa wsplipraca z
laboratoriami szwedzkimi. Osiagnieciem Instytutu byto zorganizowane w
sierpniu '93 roku przez zesp6t prof. T.Chojnackiego miedzynarodowe
sympozjum 'Dolichol and Related Lipids", w ktérym uczestniczyto ok.
130 os6b. Materiaty z tego sympozjum przedstawione sg w opracowaniu
wydanym drukiem przez IBB PAN.

VII. Struktura Instytutu

Instytut zatrudnia 220 oséb, w tym 22 profesoréw, 6 o0séb z
tytutem doktora habilitowanego, 58 z tytutem doktorskim, 57 magistréw
podejmujgcych prace nad doktoratami, 77 pracownikéw biblioteki, inzy-
nieryjno-technicznych, .administracji, obstugi. W stowarzyszonym Zakla-
dzie UW pracuje 12 os6b w tym 3 profesoréw, & doktoréw, 5 magistréw.



Srednia wieku w Instytucie jest do&§é wysoka (40 lat), choé w okresie
ostatnich dwéch lat obnizyta sie az o 5 lat. W gktad Instytutu wchodzi
8 zaktadéw.

Zaktad Biochemii Drobnoustrojéw - kierowany przez prof .M.D.Hula~
nicka zatrudnia 24 osoby. Zespoty zaktadu prowadza badania nad
mechanizmami replikacji u £.coli, ekspresja lekéw biatkowych przez
bakterie transgeniczne, genetyka przemian siarki u bakterii, genetyka
molekularng, regulacja przemian aminokwasowych u bakterii. Zaktad
rozwija intensywne badania nad struktura genomu wirusa li§ciozwoju
ziemniaka.

Zaktad Biochemii Lipidéw ~ kierowany przez prof. T.Chojnackiego -
zatrudniajacy 11 oséb, pracuje nad struktura i funkcjg poliprenoli, ze
szczegblnym . zwrbéceniem uwagi na funkcje dolicholi w . procesach
glukozylaciji biatek i patogenezie roélin i zwierzat.

Zaktad Biochemii Poréwnawczej -~ kierowény‘ przez prof. J.Szar-
kowskiego =zatrudnia 19 os6b. Zespoly zajmuja sie zasadniczo
metabolizmem kwaséw nukleinowych i nukleotydéw u filogenetycznie
réznorodnych organizméw.

. Zaktad Biochemii Ro§lin, =zatrudniajacy 29 0s6b, kierowany jest
przez prof. J.Buchowicza. Tu grupy pracujag nad funkcja Kinaz
biatkowych w ro§linach, poszukiwaniem biatek wywotujacych opornogé
ro§lin na patogeny, transformacje ro$lin.

Zaktad Biofizyki - kierowany przez prof. K.L.Wierzchowskiego
zatrudnia 29 oséb. Zespoly rozwijaija badania nad strukturalnymi,
konformacyjnymi i termodynamicznymi  czynnikami wptywajacymi na
strukture makroczasteczek (biatek i kwaséw nﬁkleinowych) czynnych
biologicznie.

‘Zaktad Biologii Molekularnej, zatrudniajacy 24 0s6b, kierowany
jest przez prof. C.Janion. Tematyka zaktadu jest zréznicowana i
dotyczy mechanizméw niosacych modyfikowane zasady,  mechanizméw
dziatania psoralenu w leczeniu tuszczycy. Tradycyjnie waznym punktem
badan jest synteza pochodnych nukleotydéw o potencjalnej czynnogei
biologicznej.

- Zaktad Biosyntezy Biatka, zatrudniajacy 16 os6b, kierowany przez
prof. P.Szafranskiego prowadzi badania nad strukturg i ekspresia

genoméw patogendw ro§linnych. W zaktadzie trwaja tez tradycyjnie prace



nad cieciem i sktadaniem genomowych RNA.

-Zaktad Genetyki - kierowany przez prof. A.Paszewskiego zatrudnis
25 o0s6b. W zakladzie prowadzone sa wspdlnie z Zakladem Biosyntezv
Biatka, prace nad sekwencijonowaniem i funkcja genomu drozdzy, genetyka
przemian siarki u grzybéw nizszych, genetyka molekularng oddziatywar
jadrowo-mitochondrialnych i mechanizmami naprawy DNA w systemach
eukariotycznych.

Tematyka  Instytutu koncentruje sie wok6 genetyki i biologii
molekularnej bakterii, grzyb6w nizszych i roélin. Nacisk ktadziony
jest na rozw6j metod matematycznych i informatycznych w zastosowaniu
do biologii molekularnej. Szczegblowe omdwienie wszystkich programéw
badawczych Instytutu przekracza ramy sprawozdania, catoéé programu
przedstawiona jest w aktualnym informatorze IBB, dostepnym w
Sekretariacie Naukowym.

VIII. Rozw6j metodyczny

Szczegbtowe elementy rozwoju metod biologii molekularnej przed-
stawione sa w czeSci obrazujacej dziatanie zespotéw. Wymieniamy tu
tylko te o charakterze integrujacym, dotyczace cafosci czy wiekszo$ci
zespoldw Instytutu.

Na pierwszym miejscu nalezy wymienié uzbrojenie Instytutu w
wysoko wydajny system informatyczny oparty na jednostce centralne]
Challenge L oraz rozbudowanej sieci wewnatrzinstytutowej i potgczeniu
nowego  gmachu IBB =z instytutami wezta  ochockiego systemen
Swiattowodowym. Wartogé tej inwestycji wynosi okoto 8 mld ztotych.

System ma obsiugiwaé opr6cz IBB PAN w réwnym stopniu Centrum
Medycyny Doswiadczalnej PAN, Instytut Biocybernetyki PAN, Instytut
Biologii Do$wiadeczalnej PAN oraz wspélpracowaé z Informatycznym Wezten
Ochockim. W systemie zainstalowano m.in. program CGC Wisconsin. Konfi-
guracja systemu odpowiada standardom EMBL.

Zesp6l Zaktadu Biofizyki, zajmujacy sie systemem, sformutowal
program badawczy wsp6lnie z Instytutem Weizmanna w Izraelu.

Na drugim miejscu warto wspomnieé o intensyfikacji dziatan
Laboratorium Sekwenc jonowania Kwasow Nukleinowych i Syntezy
Oligonukleotydéw. W 1993 roku Laboratorium, wykorzystujac juz w 100%

pojemno$é sekwentatora, dostarczyto danych wielu zespotom. Dane



Laboratorium sa wykorzystywane w europejskim programie sekwen-
cjonowania genomu drozdzy.

Na trzecim miejscu - wuzyskanie przez kilka zespotéw 1IBB
transformantéw roélin wyzszych, ktérych cechy sa w tej chwili
przedmiotem badar.

IX. Stan zaawansowania budowy nowej siedziby Instytutu

0d 1991 roku intensywnie budujemy nowa siedzibe Instytutu w
Warszawie. %acznie zostanie wybudowane (do 1995 roku) 11 000 m?
nowoczesnie wyposazonych laboratoriow.

W 1992 roku otworzyliémy pierwszy z kompleksu gmachéw (3 600 mz)
wyposazony w pracownie izotopowe, odpowiednie systemy wentylacyjne,
kanalizacyjne, telekomunikacyjne itp., biblioteke (prenumerata 200
czasopism, informatyka, 6000 tombéw ksigzek), syntetyzator 1
sekwentator kwaséw nukleinowych, PCR, HPLC, FPLC, ultrawirowki itd.
oraz laboratoria o odpowiednich standardach mikrobiologeznych i
chemicznych. Tu wtaénie pracuje duza grupa doktorantéw i magistrantéw
oraz grupy (90 oséb) zajmujace sie genetyka molekularng i inZzynierig
genetyczng.

W Kkoficu '93 roku ukoficzono budowe nastepnych dwéch gmachéw (5
200m2), gdzie w kwietniu-maju '94 zostana zainstalowane: centrum
informatyczne oraz pracownie NMR i CD, spektroskopii masowej, syntez
organicznych, a przede wszystkim ~ Zaktad Genetyki UW. Znajdg tu
pomieszczenia sale laboratoryjne dla magistrantéw i pewnych grup
studentéw wyzszych lat biologii. Do gmachu tego przejda grupy
pracujgce w starym budynku 1 caty Instytut znajdzie sie pod wspélnym
dachem.

Rozpoczelismy  budowe czwartego  gmachu  przeznaczonego na
pomieszczenia zespotéw instytutowych i uniwersyteckich zajmujacych sie
biclogia molekularng ro&lin. Tu wyposazenie obejmie odpowiednie
zestawy . fitotronéw. Laboratoria bedg prowadzié badania nad
transformacia roglin.

Warunki laboratoryijne odpowiadajg standardom gwiatowym, nowy
gmach stanowi element przyciagajacy mtoda kadre z kraju i z zagranicy.

Waznym elementem byto uzyskanie w kofcu '93 roku homologizaciji

laboratoriéw IBB do europejskich norm bezpieczefistwa biologicznego.
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Homologizacji dokonata komisja bezpieczeistwa biologicznego Ministere
de Recherche et Education Supérieure Francji, dzialajaca na podstawie

umowy o powolaniu Centrum Polsko-Francuskiego.

X. Budzet Instytutu - ocena

Rok '93 =zaczynaliémy po raz kolejny w sytuacji finansowo
ztozonej. Przyznany poczatkowo budzet na dziatalnog&é statutowg
reprezentowat 103% budzetu roku '92 (23.565 mln z1); w wyniku staran
wspieranych przez KBN i PAN wzrést do 30.155 mln z*. Ponadto, w ciggu
roku otrzymaliémy dotacje na zadania specjalne w wysokogci 5 mld zt.

Zespoly Instytutu staraty sie aktywnie o réznorodne granty, co
powigkszyto budzet o dodatkowe 10%. Jeli sie uwzgledni, ze w
wydatkach na dziatalno&é statutowag skladniki state (pensje, utrzymanie
gmachu, ubezpieczenie, telekomunikacja itd.) siegaja 70%, to pieniadze
pochodzace z grantéw stanowiaLpowaZna czeS¢ sumy pokrywajacej koszty
materiatowe prac zespotéw Instytutu.
Sadzimy, Ze intensywne starania o granty powinny i w 1994 roku
okres§laé strategie Instytutu.
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ZESTAWIENIE KOSZTOW IBB PAN

poniesionych w okresie sprawozdawczym na dzienn 31 grudnia 1993 r.

(w mln z1)

12

. Amortyzacia 2.535
. Wynagrodzenia 13.500
Sktadki ZUS 5.563

. Podréze stuzbowe 677
. Ustugi materialne 2.499
. Materialy i przedmiocty nietrwate 10.615
. Aparatura specjalna 841
Razem: 36.230



SPRAWOZDANIE MERYTORYCZNE

Temat 1: "Synteza, badanie wlasciwoéci fizykochemicznych i
biologicznych analogéw nukleozydéw  pirymidynowych,
potencjalnych substratéw/inhibitoréw biosyntezy kwaséw
nukleinowych".

Zespo6t: doc.Tadeusz Kulikowski, prof. David Shugar, doc. Alicja
' Drabikowska, mgr Krzysztof Felczak, mgr Maria Bretner,
tech.Grzegorz Guzik

Kontynuowano poszukiwania tionowanych analogéw fluoronukleozydéw
pirymidynowych, potencjalnych inhibitoréw syntazy tymidylanowej oraz
odwrotne;j transkryptazy. Stosuijgc kondensacje nukleozydowa
katalizowana przez TiCl4 oraz uprzednioco przez nas opracowang
uniwersalng , metode selektywnego tionowania syntetyzowano
2,4~ditiopochodne dUrd, dUMP oraz ich fluorowane analogi. Selektywne
aminowanie w.wym. nukleozydéw ‘dato 2-tio pochodne cytydyny,
deoksycytydyny oraz 5-fluorodeoksycytydyny. Wykazano, Ze
2,4~ditio-5-fluoro~dUMpP jest efektywnym inhibitorem syntazy
tymidylanowej oraz biataczki L5178Y, jednak znacznie stabszym od
poprzednio zbadanych 4- i 2-tio pochodnych 5-f1uoro—2'—deokSyurydyny
(FdUrd) (wsp6ipraca z IBD PAN w ramach grantu G-10).

Zbadano zaleznogé specyficznoéci inaktywacji syntazy
tyhidylanowej izolowanej z. komérek normalnych, nowotworowych oraz
komérek tasiemca od usytuowania podstawnikéw tionowych w reszcie
pirymidynowej FdUMP. Wykazano, ze 2-tiopochodna - analog o nizszej od
FdUMP aktywnogci -~ posiada niezréznicowane spektrum specyficznoéei
podobne do spektrun FdUMP, podczas gdy 4-tiopochodna wykazuje
zroznicowang specyficznoé w stosunku do enzyméw z réznych srédet.
Pochodna ta jest najbardziej specyficzna w stosunku do enzymu z
kom6rek biataczki 11210 opornej na FdUrd (wsp6ipraca z IBD w ramach
grantu G-10),

Kontynuowano poszukiwania nowych potencjalnych inhibitoréw
odwrotne;j transkryptazy z HIV z grupy 325—podstawionych 2t3' dide -
oxyurydyn. Syntetyzowano nowa metoda zwigzki wyjéciowe do kondensacji
tych nukleozydéw: 1,S-di—O—benzoilo—Z,3—dideoksyf3-fluoro— ryboze oraz
szereg 5-podstawionych 2-tiouracyli. Wstepne préby  kondensacji
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nukleozydowej tych sktradnikéw w obecnoéci SnCl4 pozwolity na
otrzymanie potencjalnych inhibitoréw HIV - 3 -fluoro-2,3-dideoxy-
2-tiourydyny oraz jej b5-podstawionego analogu (wspdipraca 2z Rega
Institut, Katholieke Universiteit Leuven, Belgia w ramach grantu G-
10).

Zbadano wlagciwo$ci inhibitorowe acyklicznych analogéw guanozyny
w stosunku do fosforylazy nukleozydédw purynowych (PNP) z dwéch Zrdédet:
komérek raka . ptuca oraz kombérek normalnych piuca. Spoéréd szeregu
zbadanych acyklonukleozydéw tylko 9-(4-hydroksybutylo)guanina wykazata
wyzsze powinowactwo do enzymu nowotworowego niz do enzymu z komb6rek
normalnych (wspbipraca z Zaktadem Biofizyki IFD UW).

Kontynuowano prace nad syntezga potencjalnych inhibitoréw
fosforylazy urydynowej =z grupy anhydronukleozydéw pirymidynowych.
Opracowano metode syntezy 3,OZ-anhydro—S—etylourydyny, nowego analogu
znanego silnego inhibitora fosforylazy urydynowej, 2,0z—anhydro— 5-
etylourydyny (I). 5-Etylourydyne, zwiazek wyjéciowy do syntezy
anhydronukleozydu I otrzymano nowa metoda oparta na kondensacji
nukleozydowej katalizowanej przez TMS-nonaflan. Reakcja 5-etylourydyny
z chlorkiem t-butylodimetylosililowym katalizowana przez sole srebra
data mieszanine 5,2% i 5! 3~di~0-t-butylodimetylosililo~5~etylourydyny
w stosunku 9:1.

Pochodng . 5,2' -poddano reakcji Mitsonobu w THF/DMF i odblokowano przy
pomocy TBAF w THF.

Zbadano wladciwosci substratowe -2-tio-dCyd oraz
2-tio-5—fluoro-dCyd w stosunku do Kkinazy dezoksycytydynowej =z
biataczkowej $§ledziony cztowieka. Wykazano, 2ze aktywno§é substratowa
2-tio—-dCyd =zalezy od stezenia tego zwigzku, natomiast aktywnosé
2~-tio-5-fluoro-dCyd nie zalezy od stezenia.

Obydwa zwigzki sa fosforylowane wolniej od dCyd: szybko$ci wzgledne

wynosza odpowiednio 30 i 10% (wsp6ipraca z Zaktadem Biofizyki IFD UW).

PUBLIKACJE: 2869, +2874, 2875, 2876, 2881, 2882, +2887, +2892, 2895,
616/A, 617/A/ 618/A, 620/A, 621/A.
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Temat 2: "Molekularne mechanizmy powstawania i leczenia tuszczycy"
Zesp6t: doc.dr hab. Zofia Zarebska, dr Daniela Barszcz, ‘mgr Ewa

Waszkowska

Kontynuowano badania nad mechanizmem uszkodzenia limfocytéw w
trakcie terapii PUVA, ktéra polega na tacznym dziataniu psoralenéw i
ultrafioletu UVA (365mm), i ma szerokie zastosowanie w leczeniu
pacjentéw z tuszczyca (wspéipraca z Klinika Dermatologiczng AM).

Wyizolowano i z1dentyf1kowano fotoprodukty psaoralenu powstajace W

nienasyconych kwasach ttuszczowych w fosfolipidach (+2618).
Na modelu  miceli utworzonych z syntetycznej lecytyny,
a—fosfatydylocholiny-ﬁ,y-kwas—linolowy (PCd2) i 8-metoksypsoralenu
(8-MOP) wykazano powstawanie dwéw typ6w produktéw po naéwietleniu:
trans-izomeréw kwasu linolowego (d2) oraz trzech izomeréw adduktéw
8-MOP<>d2 (+619/A). Fotoaddukty cyklobutanowe powstaja z wydajnosciag
0.015-0.04, co wskazuje, ze fotoaddycja w fosfolipidach zachodzi z
wydajnogcia zblizong do fotoaddycji 8-MOP do tymin w DNA.

‘Oczyszczone: fotoaddukty, 8-MOP<>d2, maja charakterystyczne
maksima w widmie absorbcji, przy 258, 268 i 278nm: natomiast w widmie
absorbcji lecytyny ujawniaja sie jako przegiecia okoto 260 i 280nm, w
zalezno$ci od przewagi wystepowania addukté6w pyranowych lub
furanowych.

CzeS§¢ prac wykonano w ofrodku CNR w Instytucie Nauk
Farmaceutycznych w Padwie, gdzie dr Zarebska przebywala 12 tygodni w
okresie kwieciefi-lipiec 1993r.

Badano fotolize PCd2 w obecnodci 8-MOP w uktadzie podobnym do
uZywanego w Warszawie. Uktad ten byt modelem dziatania fototerapii
PUVA na blony komérkowe limfocytéw w krazeniu.

Mieszanine zwigzkéw po nagéwietleniu rozdzielano na kolumnie w
chromatografie cieczowym pod wysokim ciénieniem (HPLC). 8-MoP
znakowany trytem dopomégt w wyodrebnieniu giéwnych fotoadduktéw:
trans-izomeréw d2 i adduktéw cyklobutanowych 8-MOP<>d2.

Stw1erdzono, Ze trans- -izomeryzacja zachodzi z wydajno$§cia ponad 20%,
podczas gdy - fotoaddycja - ponizej 1%Z. Wykryto, ze addukty
tréjmetylowych pochodnych psoralenu eluuja sie 2z kolumny HPLC =z

wiekszym czasem retencji niz macierzysty d2, podczas gdy 8-MOP<>d2
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wycieka przed kwasem d2, co $wiadczy o malejacej hydrofobowosci
adduktu 8-MOP wobec kwasu. |

- Mieszanine zwigzkéw po fotolizie prébowano rozdzielié na piytkach
TLC60, kt6ére w przeciwiefistwie do HPLC ' nie wymagaja uprzedniej
metanolizy. W trakcie kwanej metanolizy moga zachodzié niedeadane
zmiany w fotoproduktach. Préby te sa kontynuowane w Warszawie.
Wyniki wsp6lnych badafi zareprezentowata dr Zarebska na dorocznym
zjeZdzie Towarzystwa Fotobiologéw Wioch w Salice Terme (PV)(+619/A).
WspGiprace zamierza sie kontynuowaé poprzez podpisanie 3-letniej umowy
z CNR na lata 1994-1996.

Zapoczatkowano nowy cykl prac nad fosfolipaza A2 (PLAZ) w
limfocytach. PLA2 hydrolizuje fosfolipidy w pozycji sn-2, uwalniaijac
kwasy ttuszczowe. Lipaza ta odgrywa istotna role w utrzymaniu natywnej
struktury bton komérkowych oraz uczestniczy w regulacji cyklu
kom6rkowego. Nasze badania zmierzaja do odpowiedzi na pytania, czy

kinetyka hydrolizy fosfolipidéw poprzez PLA2 ulega zmianie w obecnoci
adduktéw 8-MOP<>d2.

Powyzsze badania zmierzajg do poznania mechanizmu dziatania

fototerapii PUVA na limfocyty pobrane od pacjentéw z tuszezyea (P).
PUBLIKACJE: +2816, +619/A

Temat 3: "Chemiczne podstawy mutagenezy"

Zesp6Y: - Doc.dr Jarostaw KuSmierek, dr Malgorzata Mroczkowska, mgr
Agnieszka Bukowska, mgr Ewa Borys
Kontynuowano badania nad mutagennym,dziataniem CAA {metabolit
kancerogenu chlorku winylu) w uktadzie faga M13glyU pozwalajacym na
selektywng detekcje tranzycji C-T i stwierdzono, ze:

- CAA indukuje tranzycje C-T,

- indukcja systemu odpowiedzi adaptacyjnej w komérkach E.coli wydatnie
obniza czesto§é fagowych tranzycji C-T, co sugeruje, ze glikozylaza
IT 3—metyioadenina~DNA usuwa addukty CAA do cytozyny.

Syntetyzowano potencjalne inhibitory glikoz: 3-propylo-, 3-butylo~ i

3-benzyloadenine oraz 3,N4-etenocytozyne i I,N6—etenoadenine.

Rozpoczeto' badania - wptywu sasiadujacych zasad w matrycy na

wlasciwoSci kodujace izoguaniny. Syntetyzowano izoguanozyne, jej

A6



5-dwufosforan oraz serie matryc rybopolinukleotydowych zawierajacych
izoguanine.

Ukazaty sie dwie publikacje bedace wynikiem wsp6ipracy Zespotu
doc.J.KuémierkA z laboratorium prof.B.Singer w Bereley - USA.
PUBLIKACJE: +2850, .+2865, 2870, 2884

Temat 4: '"Molekularne i termodynamiczne podstawy biologicznej
specyficznoéci czgsteczek biatek i kwaséw nukleinowych"

4.1: "Fragmenty biatek wiazgcych wapn"
Zesp6t: doc.dr hab. Andrzej Bierzynski, dr Michat DadleZ ,dr Jacek
' Wé6jcik, dr Grazyna Goch, mgr. Jakub Go6ral, mgr. tukasz
Jaroszewski, mgr.inz. Hanna Kozlowska (" staz naukowy w Whitehead
Institute, MIT, Cambridge, UsA).

4-1-11, "Badania fluorescencji reszty tyrozynowej w izolowanej IIT
petli wapniowej kalmoduliny"
Obiektem badan byt peptyd o nastepujgcej sekwencji:

Ac Asp Lys Asp Gly Asp Gly Tyr Ile Ser Ala Ala Glu NH2 (peptyd K).
WydajnoS§é kwantowa i czasy zycia fluorescenciji reszty Tyr12 zmierzono
w funkcji temperatury dla peptydu w formie apo oraz wysyconego jonami
Ca2+, La3+, i Tb3+.

metod molekularnej dynamiki prowadzi do nastepujacych wnioskéw:

Analiza uzyskanych wynikéw dokonana przy uzyciu

1) ztozZony charakter zaniku fluorescencji jest zgodny z hipoteza, ze
konformery g(-), g(+) i t pierécienia tyrozyny charakteryzuja sie réz—
nymi czasami fluorescencji a przejécia konformacyjne sa wolne w
por6wnaniu z czasem zycia stanu wzbudzonego; 2) wszystkie trzy konfor-
mery wystepuja w formie apo oraz w peptydzie wysyconym jonami wapnia,
choé w tym ostatnim przypadku populacja konformeru g(+) jest znacznie
insza a g(-) wyzsza niz w formie apo; w obu przypadkach populacja
konformeréw zalezy od temperatury; 3) w peptydzie wysyconym jonami

lantanowcéw (La3+

+ . . oy ..
lub Tb3 ) konformer ¢ nie wystepuje a najsilniej
populowany jest konformer g(+) [90%]; populacja obu Kkonformeréw nie
zalezy od temperatury, co §wiadczy, ze sa one izoenergetyczne i réznig

sie jedynie entropig. Obliczenia wykonane na podstawie powyzszych
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wynikéw wskazuja na istotne réznice w konformacji peptydu wysyconego

jonami Ca2+ i Ln 3+

- Praca zostata =zakonhczona. Jej wyniki przedstawiono w formie
plakatu na XI Miedzynarodowym Kongresie Biofizycznym w Budapeszcie
(25-30 lipca 1993 r.) oraz w formie komunikatu na 1 Polsko-Izraelskim
Sympozjum pn. "Chemistry and Biology of Peptides" w Gdafsku (1-8
wrzesnia 1993 r.). Publikacja w przygotowaniu.

PUBLIKACJE: 651/A

4.1.2: "Badanie asocjacji petli wapniowych kalmoduliny™

Zakoficzono prowadzone od dwu lat badania asocjacji peptydu K. Na
podstawie analizy szerokoSci sygnatéw NMR protonéw Tyr12 w zaleznoéci
od steZenia i temperatury .wyznaczono stale réwnowagi oraz. state
szybko§ci dimeryzacji peptydu w funkcji temperatury. Wykazano, ze
dimery sa stabilizowane poprzez oddziatywania hydrofobowe i obliczono
wielko§é kontaktujacych sie ze sobg powierzchni hydrofobowych. Na tej
podstawie oraz na podstawie analizy przesunieé¢ chemicznych sygnaléw
NMR zaproponowano strukture dimeru, ktéra jest analogiczna do
struktury tworzonej przez petle III i IV w natywnej kalmodulinie.

Wyniki pracy przedstawiono w formie plakatu na XI Miedzynarodowym
Kongresie Biofizycznym w Budapeszcie (25-30 lipca 1993 r.) oraz w
formie komunikatu na I Polsko-Izraelskim Sympozjum pn. "Chemistry and
Biology of Peptides" w Gdafnisku (1-8 wrzeénia 1993) i na III Krajowym
Sympozjum pn. "Struktura biatek i konformacia peptydéw" w Zaborowie
(29 kwietnia - 2 maja 1993 r.). Publikacja w przygotowaniu.
PUBLIKACJE: 650/A
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Temat 4.2: "Transport elektronéw miedzy rodnikowymi centrami w
modelowych peptydach i biatkach.
Zespdt: Prof.dr Kazimierz L. Wierzchowski, dr hab. Krzysztof

Bobrowski*, mgr.Jarostaw Poznanski, mgr. Krystyna Majcher (étaz
naukowy w Radiation Laboratory, Notre Dame University, USA)
4:2.5: "Modelowanie kinetyki dalekozasiegowego przeniesienia elektronu

(LRET) w liniowych i cyklicznych peptydach"

Opracowny wcze$niej przez nas model kinetyki LRET miedzy indoly-
lowym. rodnikiem Trp' a reszta fenylowa Tyr w-serii peptydoéw H~Trp~
—(Pro)n—Tyr~OH (publik.2852), oparty na zaltozeniu wystepowania dwéch
drbg przenoszenia elektronu - przez wiagzania (TB) i przez przestrzen
(TS) - oraz udziatu w tym procesie tylko stabilnych energetycznie kon-
formeréw, zastosowano z powodzeniem do interpretacji danych doSwiad-
czalnych DeFellipisa i'wspéipr.(JACS 1990, 112, 5640) dla tej samej
reakcji w peptydach o odwrotnej kolejno§ci wystepowania kofcowych
aminokwas6éw: H-Tyr-(Pro) -Trp-OH. W tym celu metoda molekularnej
mechaniki (AMBER 3.0) ot;zymano niskoenergetyczne konformery dla tej
serii peptydéw i obliczono odleglosci miedzy aromatycznymivpierécie—
niami dla obu drég transferu. Otrzymano bardzo dobra zgodno&é miedzy
opliczonymi dla tych odlegioéci (wedlug teorii Marcusa) 1 doSwiad-
czalﬁymi statymi szybko§ci przeniesienia elektronu. Wyniki te dezawuu-
ja hipoteze DeFellipisa i inn., zgodnie z ktéra szybkogé przeniesienia
elektronu miataby zalezeé od ‘jego kierunku wzdtuz taficucha peptydowe-
go. Dla obu serii peptydéw zmieniono réwniez paramétryzacje drogi TB
obliczajac odlegto§¢ miedzy aromatycznymi pierécieniami wzdtuz wiazan
jako diﬁgoéé linii famanej @ [Trp]- (& [Pro]% —g tTyr] (w‘oryginalnym
modelu jest to odlegtod§é miedzy atomami Cﬁ koficowych aminokwaséw)
otrzymujgc jeszcze lepsza zgodno§é miedzy obliczonymi i doéwiadczal-
nymi danymi,

W celu weryfikacji stusznoéci zatoZenia o przebiegu LRET gtéwnie
z udziatem stabilnych stanéw konformacyjnych- peptydéw, metodg moleku-
larnej dynamiki podjete zostalty symulacje dynamiki konformacyinej wyb-
ranych peptydéw z serii H—Trp—(Pro)n—Tyr—OH w réznych temperaturach
i przedziale czasowym do 5000 ps. Analiza wynikéw ujawnita mozliwo&é
wystepowanie w czasie Zycia rodnika indolylowego krétkotrwatych stanéw
konformacyjnych zwiazanych z przejSciem B -> « kata w(Pro), powodujg-

cych zatamywanie sie mostka -(Pro%}— i znaczne skrécenie -odlegtoéci
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miedzy aromatycznymi pierécieniami. Wystepowanie tych stanéw zostanie
uwzglednione w opracowywanym obecnie udoskonalonym modelu - LRET,
opartym na wynikach symulacji MM i MD oraz kwantowo—mechaniqznym
opisie prawdopodobiefistwa przeniesienia elektronu miedzy molekularnymi
orbitalami obu aromatycznych pier§cieni.

Przeprowadzono réwniez modelowanie metodami MM i MD konfofmacji
cyklicznego peptydu ~Trp-Pro,-Tyr-6ly,~ , W ktérym aromatyczne pier§-
cienie nie moga sie z sobg kontaktowaé. Stosujac parametryzacje trans-
feru przyjeta w modelu LRET dla liniowych peptydéw, wyznaczono wartogé-—
ci statych szybkoéci LRET dla konformeréw otrzymanych w trakcie 5000
ps MD. Wyznaczona w ten sposéb uéredniona stata szybko§éci LRET-TB oka-
zata sie zadawalaijgco bliska warto§ci do$wiadczalnej, otrzymanej
metoda impulsowej radiolizy. Konieczna jest jednak lepsza parametry-
zacja modelu dla peptydéw o cyklicznej budowie.

4.2.2: "Badanie konformacji peptydow‘H—X—(Pro)h—Y*OH (X = Trp, Tyr; Y

= Tyr, Met, n = 1-5)"

Zakonczone zostaly pomiary widm kotowego dichroizmu w ultraf;ole—
cie (CD) tytultowej grupy peptydéw stosowanych w badaniach LRET, majace
na celu okre§lenie konformacji %afncucha gtéwnego peptydéw i jej trwa-
tosci . termicznej. Analiza otrzymanych widm CD peptydéw wszystkich 3
serii oraz element6w ich budowy: H-Trp-Pro-0H, H~Tyr—Pr0—OH;lH—Prd~
-Tyr-OH, H-Pro-Met-OH i H—(Pro)n~OH [n = 2-4], pozwolita na przypo-
rzadkowanie pasm absorpcji okreélonym przejéciom elektronowym. Na pod-
stawie molowej eliptycznodci pasma absorpcii, [@]206, zZwiazanego z
helikalng konformacja tancucha giéwnego typu trans-poli-L-proliny II
oraz jej temperaturowej zaleznoéci wykazano, ze w serii peptydoéw
H~Trp—(Pro)n—TyrfOH [n = 1-5] konformacja ta powstaje przy n 2 3, pod-
czas,gdy w{seriach H—Trp—(Pro)nfMet—OH i Tyr—(Pro)n~Met—OH [n = 1-3]
pojawiénie jej obserwuje sie juz przy .n = 2. W polaczeniu z -wynikami
naszych badan metoda NMR oraz modeibwania metodami MM i MD'dane te
dowodza, ze w ostatnich dwéch grupach peptydéw N-koficowy peptyd tworzy
wraz z resztami Pro konformacje typu PLP II, natomiast w przypadku
pierwszej grupy peptydéw oddziatywnie aromatycznych pierécieni Trp i

Tyr uniemozliwia reszcie Trp przyjecie takiéj konformacji.

PUBLIKACJE: 2863, 2872, 652/A, 5-8.
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4.3: "Mechanizm inicjacji transkrypcji genéw prokariotycznych i
prostych genéw eukariotycznych (tRNA)"

Zesp6t: Prof.dr Kazimierz L. Wierzchowski, dr W.J.Smagowicz, dr
P.Szafranski II?, mgr. Iwona Kolasa i dr T. Lozinski ** (* do
T.IX.93; Y% staz nauko&y w  Centrum Biologii VMoLekuIarnej
Uniwersytetu, Heidelberg) |

Kontynuowano badania otwartych kompleks6w  transkrypcyjnych
utworzonych na promotorach zawierajacych sekwencje A T zaginajgce of
heliksu DNA (publ.2751). W zwiazku ze stw1erdzen1em w laboratorium
M.T.Recorda Jr., ze powstawanie otwartego kompleksu na promotorze
XPR wymaga stechiometrycznego zwiazania 1 jonu Mg2+ w domenie jedno-
niciowego DNA, przeprowadzilidmy footprinting KMnO4 otwartych
kompleks6w utworzonych na promotorach o réznym stopniu zagiecia osi
DNA, w nieobecnogéci i w obecnogci jonbw Mg2+ w roztworze. Iloéciowa
analiza densytometryczna. autoradiograméw wykazata, ze niezaleznie od
sekwenchneJ budowy promotora jony te Zmniejszajg stopieft jego otwar-
c1a w obszarze poprzedzajacym miejsce inicjacji nici RNA,NZW1ekszajac
jednoczegénie otwarcie DNA powyZej miejsca inicjacji. W kompleksach
utworzonych w nieobecnogci jonéw Mgz, rozktad podatnos01'na utlenienie
przez KMnO4 reszt tyminy w tym rejonie promotora okazal 51e zaleznv
od potozenia i wielkogci zaginajacej o§ DNA sekwencii. Zw1azan1e jonu
Mg2+ zmienia wiec zasadniczo potozenie i topologle budowy domeny
jednoniciowego,DNA w otwartym kompleksie transkrypcyjnym.

Przeprowadzono synteze fluoryzujacego analogu UTP: ¥y~-ANS~UTP i
opracowano  fluorescencyijnag metode pomiaru Kkinetyki abortywnej
inicjacji transkrypcji dla badanej grupy promotoréw: ApA + UTP ->
ApApU. Pozwala ona na znacznie precyzyjniejsze wyznaczanie parametréw
kinetycznych i termodynamicznych tej reakcji.

PUBLIKACJE: 639/A

Poza planem naukowym Instytutu: prof.K.L.Wierzchowski
W ramach wsp6tpracy z Zaktadem Kalorymetrii ICHF PAN'kontynuowane
byly termochemiczne pomiary entalpii hydratacji i pozornych pojemno$ci

‘cieplnych roztworéw 3- i 6-alkilouracyli, alkilowanych cytozyn i puryn
W roztworach wodnych. : ' ' G
PUBLIKACJE: 9-12.
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Temat:4.4: "Klonowanie gen6w i ekspresja biatek dla badan nad
mechanizmem powstawania natywnych struktur o potencjalnym
znaczeniu leczniczym.

4.4.1: "Czynnik wzrostu naskorka czlowieka (hEGF)"
Zespél:‘gg Krystyna Bolewska i Teresa Rak

Prowédéono‘>prage' nad klonowaniem i ekspresja skonstruowanych
'syntetycznych 'gendw kodujacych cztery biatka: hEGF (dziatalno§é
stafutdwa), S-100 alfa oraz dwa fragmenty S-100 « (grant G-1) w syste-

mie E.coli wykorzystujacym polimeraze RNA faga T7, z ktérym zapoznano
sie podczas pobytu dr K. Bolewskiej w pracowni dr P. Kima (Whitehead
Institute,USA). W wektorze ekspresyjnym pMW172 (dar dr M. Waya) sklo-
nowano gen hEGF. Po potwierdzeniu jego sekwencji nukleotydowej metodsg
dideoksy badano jego ekspresjé w dwéch szczepach: BL21(DE3) plys S i
BL21(DE3) pLys E. Po indukcji IPTG, metoda elektroforezy na zelu poli-
akrylamidowym w warunkach denaturujgcych stwierdzono obecno§é biatka
o masie czasteczkowej hEGF. Wydajnoéé ekspresji biatka odpowiada ok. 1
mg/1l hodowli. Poniewaz gen hEGF projektowano do ekspresji w drozdzach,
w jego sekwencji nukleotydowej uwzgledniono kodony wykorzystywane naj-
czeSciej w Saccharomyces cerevisiae. Wyjasnia to niska. wydajno$§é
produkc;1 blalka w E.coli, gdzie czestotliwo§é wystepowania nlektérych
“kodonéw, np arglnlny (trzy reszty w hEGF) jest krancowo rézna. Z tego
powodu oraz ze wwzgledu na fakt otrzymania (od dr P. Kima) wektora
eksbreéyjnego pAED4, umozliwiajacego =zaréwno ekspresie klonowanych
genbéw w E.coli jak i ich mutageneze kierowana syntetycznymi oligonuk-
leotydami metoda Kunkela, zdecydowano sie na nowa konstrukeje genu
hEGF, ktérego sekwencja uwzgledniataby kodbny najczesciej uZywane w
E.coli i dostosowanego do tego wektora. Oligonukleotydy do konstrukcji
genu zsyntetyzowano w Centrum Badafi Molekularnych i Makromolekuiarnych
PAN w Lodzi. Trwaja prace nad potwierdzeniem sklonowania genu hEGF w
wektorze pAED4.

W wektorze pAED4 sklonowano geny kodujgce biatko S-100 alfa oraz
jego dwa fragmenty a ich prawidtowa sekwencje potwierdzono metoda
dideoxy. Celem prawidiowego podigczenia tych genéw ﬁrzed klonowaniem

zmienionio poczatki tych genéw przy uzyciu syntetycznych fragmentéw
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DNA. Wykazano ekspfesje tych genéw W szczepié 'BL21(DE3), pLysS po
ﬁndﬁkéji IPTG stosujac metoda elektroforezy na zelu poliakrylamidowym
w warunkach denaturujacych. Podjeto tez prace nad izolacja i
oczyszczaniem rekombinowanego biatka S-100 alfa. Jego wydajno§é po
oczyszczeniu.lna kolumnie Phenylo-Sepharose oszacowano ok. 60 mg/l

hodowli (prace w ramach grantu G-1).

4.4.2: "Inhibitor proteaz serynowych z ro§lin dyniowatych"
Zesgél: prof. dr Magdalena Fikus i mgr BozZenna Rempota

Syntetyézny gen kodujacy inhibitor przygotowany do klonowania w
drozdzach wtaczono do wektora plazmidowego pYET (publ. Nr. 2880). W
wektorze tym ekspresja genu jest regulowana przez indukowalny promotor
CTAT, sekrecja biatka jest pod kontrolag sekwencji wyprowadzajacej
toksyny killerowej z K. lactis, a sygnaty terminujgce transkrypcje
pochodzg z kofica |3' genu FLP 2u DNA. ngkombiﬁowanym wektorem
transformowano trzy szczepy" S. ' cerevisiae. Sprawdgono '‘testem
jakbéciowym ekspresje genu we wszystkich. Inhibitor wyazielqny przez
szczep ‘wykazujacy najwyzszy poziom ekspresiji w zoptymalizowanych
warunkach zostal wstepnie oczyszczony i oznaczony ileéciowo. Uzyskano
0,8mg/1 hodowli, co jest wartoscig ok.10-krotnie wyzsza niz uzyskane w
innych zrekombinowanych szczepach.

Syntetyczny gen kodujgcy inhibitor przygotowany do klonowania w
E. coli wprowadzono do plazmidu pMW172 za promotorem faga 7 i tym
kongtruktem transformowano szczep E. coli niosacy indukowalny gen
polimerazy RNA T7. Badania ekstraktéw komérkowych w réznych warunkach
ekspresji nie wykazaty obecnogci aktywnego inhibitora proteaz
serynowych.
PUBLIKACJE 2922, 2879, 2880, 2891.

Temat 4.5: "Mbdelowanie,struktury i.funkcji biatek"

IZeSpéi: dr Piotr Ziglegkigyigg; dr Danuta Piochbéka;‘mgrvromasz’Oszdl.
W celu okre$lénia, czy istnieje sekwencja DNA lué ‘aminokwasowa

"zabroniona" z punktu - widzenia tworzenia natywnych struktur tych

makroczasteczek przeanalizowano wystepowanie tréjek 1 czwérek

aminokwasowych w bazie sekwencji (SWISSPROT). Stwierdzono, ze

23




wszystkie moZzliwe tréjki wystepuja w bazie. Analiza tetrapeptydéw
wymaga uwzglednienia czestoSci wystepowania poszczegblnych aminokwas6w
w bazie i znalezienia prawdopodobiefistwa, ée brak danej czwérki jest
statystycznie istotny. Obliczenia sa obecnie kontynuowaﬁe. '
Przeanalizowano sekwencje biatka VPg wirusa TVMV. Poréwnano wyniki
przewidywan struktury drugorzedowej przy uzyciu réinych metod.
Okre&lono profile hydrofobowoéci i potencjalne rejony zwiekszonej
gietko$ci *tancucha. Znaleziono wysoka homologie do 9 biaiek z bazy
SWISSPROT, co pozwolito na postulowanie istotnych ewolhcyjnie miejsc w
sekwencji. Znaleziono homologie (na 50-aminokwasowych odcinkach) do
biatek 0 znanej strukturze krystalograficznej, .co umozliwi podjecie
dalszych ﬁrelic nad mpdelowaniem struktury -trzeciorzedowej biatka VPg.
Stworzono -wlashna baze sekweﬁbji intronowych  wykorzystujac
sekv‘ienc‘je z banku EMBL a takze baze odpowiadajacych im sekwencji
polipeptydowych dla trzech réZnych ramek odczytu. Sekwencje te beda
analizowane z punktu widzenia ich homologii z baza sekwencii biatko-

wych, czestoSci wystepowania aminokwaséw i uéywanych kodondw.

Temat 5: '"Regulacja ekspresji niekt6rych genéw w rozwoju osol'miczym
owada"

Zesp6t:prof. Zofia Lassota, dr Krystyna Grzelak, dr Joanna Michalik,

dr Barbara Ktudkiewicz, dr Ewa Szotajska, techn. Krystyna Gocman

We wspéipracy z Francjg rozpoczeto prace nad skonstruowaniem
transformanta ' bakulowirusa, ktéry moze byé uzZyty jako bezpieczny
ekologicznie insektycyd. Wprowadzenie sekwencji kodujacej neurchormon
lub toksynle ‘o charakterze peptydu podnosi . zwykle toksycznosé
bakulowirﬁs’a i ‘skra}éa czas uzyskania efektu letalnego. Synféfycény
gen dla poneratoksyny (toksyny owadziej) wprowéldzono do wektora Bac
PAK8 celem uzycia do kotransfekcji. Prawidiowa sekwencja i orientacja
insertu umozliwi umieszczenie insertu w wektorze, zachowujacym synteze
polihedryny co gwarantuje wuzyskanie transformantéw bakulowirusa z
zachowanym ptaszczem biatkowym. .
W badaniach nad wpiywem hormonu adypokinetycznego i jego analogéw na
synteze ellogenin w ciele ttuszczowym samic T.molitor s‘twi‘er'dzono

efekt hamowania tego procesu w warunkach in vitro steZeniem hormonu
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- 10 “M.
W okresie objetym sprawozdaniem przyjeto do druku (Insect

10

Biochem. Molec. Biol.) prace, w Kktérej przedstawiono wyniki badan
prowadzonych we wsp§lpracy z zespotem prof. A.K.Kumarana z Marquett
University, Milwaukée USA. Badania te dotyczyly analizy strukturalnej
genu kodujgcego biatko - arylforyne o c.cz. 82kD. Ekspresja tego genu
zachodzi podczas ostatniego stadium larwalnego G.mellonella i jest
hamowana przez ekdysteroidy.

0d 1 listopada 1993 r. wsp6ipracuje z zespotem dr Halina Turkowska z
Instytutu Biologii Molekularnej z Kijowa pobierajaca 3-miesieczne
stypendium EFS.

PUBLIKACJE: 2885, 2914, 655/A, 656/A

Temat 6: "Sekwencjonowanie genoméw wybranych szczepéw wiroidéw i
wiruséw ro€linnych oraz ich detekcja’
Zesp6t: prof. dr W. Zagérski, dr. M. Weinicki, mgr A. Chachulska,
mgr A. Go6ra, E. Nowak

Celem badah jest charakterystyka molekularna polskich izolatéw
wiroida wrzecionowato$ci bulw ziemniaka (PSTV) i wirusa ziemniaczanego
Y (PVY). !

Stosowano trzy szczepy PSTV pochodzace 2z kolekcji Instytutu
Ziemniaka w Mtochowie: tagodny (mPSTV), ostry (sPSTV XIII) i poS$redni
(iPSTV 818). Pelnej dtugosci cDNA wymienionych szczepédw PSTV otrzymano
metodg PCR, sklonowano w wektorze plazmidowym pUC9 i zsekwencjonowano.
Wyniki por6wnano z 17 ‘sekwencjami opublikowanych izolatéw PSTV.
Stwierdzono kilkunukleotydowe zmiany w domenie P - regionie (VM)
odpowiedzialnym za wirulencije wiroida. Wykazano, Ze szczepy ostry i
poéredni ztoZone sg z subpopulacji wariant6éw molekularnych. W szczepie
ostrym dwa 2z tych wariantéw maja sekwencje ~odpowiadajgca wersji
"poéredniej". Jedna z nich jest opisana w literaturze, a druga nowa.
Sekwencije nukleotydowe trzeciego i czwartego wariantu odpowiadajg
nowym sekwencjom szczepu ostrego. W obrebie szczepu Yagodnego
zaobserwowano tylke jeden wariant o nowej sekwencji.

Do badania infekcyjnoéci ré6Znych wariantéw molekularnych PSTV,
skonstruowano plazmidy niosace monomeryczne wstawki cDNA PSTV, ktoérymi
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zékaZano siewki pomidora odmiany Rutgers. Obserwowano objawy poragenia
ro§lin o réZnym nasileniu. Najsilniejsze'objawy-wystapily*w przypadku
ostrego wariantu sekwehcyjnego s23 PSTV, nieco-siabszé=w_przypadku i2
PSIV oraz i4 PSTV. Warianty i3 PSTV i s27 PSTV wykazaty bardzo staba
infekeyinogé. Analogiczne testy przeprowadzoho na- trzech odmianach
ziemniaka: Jagna,‘Irys i Sok6t. Obecnogé wiroida w badanym materiale
ro$linnym potwiefdzono.testami'hybrydyzacyjnymi. Wykonanqw350'testéw
na roélinach pomidora i 150 ziemniaka. Rozpoczeto do$wiadczenia nad
wptywem domeny P na patogennoé¢ PSTV.

- W badaniach hadf PVY  okre$lono sekweﬂcje-'nukleotydowa genoméw
trzech izolatéw tego7Wirusaé PVY0 Lipiﬁskichzesny, PVYN Nysa i Wilgé.
Metods PCR zamplifikowano dwa  regiony genom6w izolatéw PVY ~ region
niekodujacy 5' wraz z genem bialka P1 oraz gen biatka ptaszcza (CP).
Fragmenty sekwencjonowane miaty 1040 i 844 zasady . UZyskaﬁe sekwencje
poréwnano z innymi znahymi sekwencjami PVy. StWierdzono wysoka
homologie 'sekwencji. genu ‘bialka' ptaszcza badanych izolatéw. Region
niekodujacy 5' i gen biatka P1 84 ' znacznie bardziej Zmienne.
Sklonowano takZe inne rggidny'.genomu1 PVYNblNysa i 'rdzpoczeto ich
sekwencjonowanie. Prowadzone sa badania nad  konstrukeja wektora
zawierajacego fragment genomu PVYN (ok. 1.2 kb) do transformacji
ro$lin.

, Bédanig. byiyv prowadzone przy wspéipracy Station de Pathologie
Vegetéie INRA,'Bordeaux (Francja) i»Laboratoiré dé'Biologie Cellulaire
INRA, Versailles (Francja).

PUBLIKACJE:'625/A 627/A  632/A  633/A 641/A  642/A

Temat 7:'Ciecie i sktadanie genomu wiroida PSTV?
Zespdt: prof, dr P. Szafranski, mgr J. Pawltowicz, M. Wojcieszyn

W procesie réplikacji wiroida PSTV powstaiag oligoméryczné formy
tego wiroida, ktére jak przypuszecza sie, sg cieté w koméree ro$linnej
na monomery liniowe, z ktérych powstaja formy ~kolisfe>;PSTVl Celem
pracy jest zbadanie mozliwoéci autokatalitycznego ciecia oligomeréw
PSTV.

Oligomery RNA PSTV zsyntetyzowano za pomocg transkrypcii plazmidu
pST 5.4(+)_zawierajacego pieé powtarzajacych sie odcinkéw cDNA PSTV.
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Do transkrypcji uZywano liniowe formy plazmidu pST 5.4(+) otrzymane po
jego trawieniu Eco RI i Hind III oraz polimerazy SP6 i T7. W ten
spos6b, otrzymano pentameryczne formy RNA wiroida o polarnoeci (+) i
(-). Nie udato sie jednak znalezé warunkéw, w ktérych oligomery RNA
PSTV ulegatyby autokatalitycznemu cieciu.

Celem doktadniejszego zbadania mozZliwosci tego procesu
przeprowadzono transkrypcje c¢DNA wiroida mozaiki brzoskwini (PIMV), co
do ktérego wiadomo, Ze produkty jego replikacji ulegaija
autokatalitycznemu cieciu.

Plazmid pBluescript II KS(+) zawierajacy w miejscu Pst I peilnej
dtugosci insert c¢DNA PILMV otrzymano 2z Instytutu Agrochemii i
Technologii Zywno§ci w Hiszpanii. Za pomoca Bam HI i transkrpcii
polimeraza T3 uzyskano RNA PLMV(+), a stosujac Eco RI i polimeraza T7
otrzymano nié (-). Elektroforetyczna analiza produktéw transkrypcji
cDNA PLMV wykazala, Ze petnej diugo$ci nié (337 nukleotydéw) RNA PLMV
ulega podczas transkrypcji autokatalitycznemu cieciu. Czynione sa
préby znalezienia warunkéw, w ktérych RNA PSTV ulegatyby podobnym
procesonm.

Temat 8: "Sekwencjonowanie genomu droZdZy i synteza oligonukleotydéw"
Zesp6l: prof. dr W. Zag6rski, mgr M. Zagulski, mgr A. Migdalski,
mgr E. Grzybowska, mgr U. Zielenkiewicz, mgr J. Sulicka,
mgr J. Pawlowicz, mgr R. Gromadka, B. Sokotowska
Badania nad struktura genomu drofdfy S.cerevisiae sa prowadzone

przy wspb6ipracy Centrum Genetyki Molekularnej CNRS, w ramach programu
EWG.

Zakoficzono sekwencjonowanie i czeéciowo analize dwéch nowo odkry-

tych otwartych ramek odeczytu (ORF) z kosmidu alfa-61 chromosomu II
(YBR1007 i YBR1015).

Rozpoczeto prace nad klonowaniem i rozdzieleniem ORF-6w: YBR1005,
YBR1006, YBR1013 i YBR1014.

Zakoficzono sekwencjonowanie fragmentu 10 kb z kosmidu alfa-20
chromosomu II. W obrebie ustalonej sekwencji znaleziono dwie nowe
otwarte ramki odeczytu (nazwano je HEL i A200RF1) oraz 5 kb poczatkowy
fragment genu IRA1. Analiza komputerowa ORF-u HEL wykazata wysoka
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homologie z wieloma ATP-zalefnymi helikazami RNA, natomiast poréwnanie
z mapa genetyczng tego regionu sugeruje, Ze jest to gen Mak5. ORF
A200RF1 nie wykazuje Zadnej istotnej homologii z sekwencjami genéw 2z
bandku danych. W zsekwencjonowanym fragmencie genu IRA1 stwierdzono
niezgodnoSci z opublikowana przez innych sekwencja. Nasze dane
wskazuja, Ze miejsce startu transkrypcji tego genu jest przesuniete z
pozycji 565 do pozycji 141, wobec czego diugoSé mRNA genu IRA1
zwieksza sie o 424 nukleotydy.

Otrzymany od F. Galiberta, koordynatora odpowiedzialnego za
sekwencjonowanie chromosomu X, kosmid 103 (sklonowany w pWE15) byt
poddany sonifikacji. Uzyskane fragmenty DNA wklonowano do pUC18 i
zsekwencjonowano. Otrzymane sekwencje zloZono przy uZyciu programu
"Sequence assembly program'.

Zsekwencjonowano réwnieZz czeéé IV chromosomu droZdZy miedzy
genami HEM1Z i CDC34. Z plazmidu 11B Zawierajacego ten rejon
subklonowano fragment Kpnl (ok. 3 000 par zasad) i zachodzacy na niego
fragment SstI (ok. 5 800 par zasad) znajdujacy sie za genem HEM12.
Wstepna analiza zsekwencjonowanych fragment6w IV chromosomu wykazata
obecno$€ 4 ramek odczytu: orf2, TPI, orfl i DBF4.

Przeprowadzono réwnieZ analize nowo odkrytych ORF-6w chromosomu
IIT S.cerevisiae.

Dodatkowo, w ramach wspbipracy z Uniwersytetem w Bratystawie
wykonano klonowanie i sekwencjonowanie fragmentu genomu S.cerevisiae

kodujacego supresorowy tRNA®!'™

s zdolnego do cze§ciowej supresji mutacji

odg1.

Temat 9: "Konstrukcja sondy molekularnej do detekcji wirusa
cytomegalii (HCMV)"
Wykonawca: dr M. Jastrzebska-Czubak

Wirus cytometrii (HCMV) powoduje uszkodzenie systeméw obronnych
organizmu i Yatwo atakuje ludzi niezaleznie od wieku populaciji.

Dotychczasowe metody diagnostyczne HCMV oparte na reakcjach
immunologicznych, sa mato czule i diugotrwate (kilka tygodni).
Proponowana przez nas metoda jest oparta na hybrydyzaciji znakowanej
sondy molekularnej z DNA HCNV. Jest ona szybka (3 dni), swoista i
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czuta.

Zr6édtem DNA do konstrukecji sondy genetycznej byt szczep wirusa
ad 169 kodowany na ludzkiej 1linii komérek zarodkowych. Otrzymano
serie fragmentéw DNA HCMV, z ktérych wybrano dwa (6 kb i 3 kb) i
wklonowano do wielokopiowego plazmidu pochodnego Col EI. NamnozZono
nastepnie plazmid w bakteriach E.coli i wyizolowano plazmidowy DNA.
Otrzymana sonda nie dawata krzyzowej reakcji z DNA badanych innych
niz HCMV wiruséw grupy herpes. Préby diagnostyczne przeprowadzono
przy wspbipracy Centrum Zdrowia Dziecka i Kliniki Pediatrii Szpitala
Dzieciecego. Materiatem klinicznym do diagnostyki byt mocz pacjentow
zawierajacy czgstki wirusa i zakazone nim komérki nablonkowe.
Wyizolowany 2z moczu DNA badano za pomoca metody hybrydyzacji z
zastosowaniem otrzymanej uprzednio sondy znakowanej digoxigening
zwigzana z dUTP. Zbadano 38 prébek moczu, z czego w 14 wykryto wirus
HCMV.

Doéwiadczenia nie sg zakoficzone 1 wymagaja zsekwencjonowania
wklonowanych do plazmidu fragmentéw DNA HCMV. Prace przerwano z

powodu odejécia wykonawcy.

Temat 10: '"Udzial chromosowego i pozachromosowego DNA w rézZnicowaniu
komé6rek"
Zesp6t: prof. Jerzy Buchowicz, dr Marta Dobrzafnska, dr Marek

Tomaszewski, dr Elzbieta Kraszewska, mgr Barbara Kroczyiska,

mgr Maria Bucholc, mgr Jolanta Zaim

Zidentyfikowano kolejny przyktad powtarzajgcych sie sekwenciji
DNA, ktére wystepuja w réznych ilogciach kopii w chromosomowym DNA
r6znych komérek tego samego organizmu. Tym razem jest to sekwencja o
dlugo$ci 1545 pz wystepujgca w okoto 370 kopiach, 100 kopiach i mniej
niz 1 kopia/genom haploidalny, odpowiednio w jadrowym DNA zarodkéw,
endospermy i iloSci pszenicy (Triticum aestivum). Sekwencja jest
umiarkowanie bogata w pary AT (56,7%4) i nie wykazuje istotnej
homologii z dotychczas znanymi sekwencjami DNA poza ruchomym elementem
P z Drosophila melanogaster (52% identycznoéeci). Jej ewentualny
zwiazek z réznicowaniem komérek lub wydarzeniami transpozycyjnymi jest
godny uwagi. W Bibliotece Danych EMBL jest dostepna pod numerem
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X76181.

Z puli jadrowego pozachromosomowego DNA (exDNA) spoczynkowych
zarodkéw  pszenicy wyodrebniono frakcje ‘bogata w sekwencje
hybrydyzujace z sonda telomerowa. Jeden z fragmentéw (241 pz)
Sklonowano i zsekwencjonowano. Stwierdzono, ze sktada sie on niemal
wylacznie z tandemowo powtarzajacych sie blokéw d(CCCTAAA) d(TTTAGGG),
jak telomery Arabidopsis thaliana. Mimo szybkiej syntezy
pozachromosomowych sekwenciji telomerowych bezpo$rednio po przerwaniu
spoczynku zarodka, ich ogélny udziat iloSciowy w puli exDNA zmniejsza
sie. Réwnocze$nie obserwuie sie wzbogacenie chromosomowego DNA w
sekwencje telomerowe. Badania w toku zmierzaja do wyjaénienia czy
exDNA moze stuzyé jako Zrédto sekwencii telomerowych dla chromosoméw.
PUBLIKACJE: 2866, 2878, 640/A, 626/A

Temat 11: "Charakterystyka gen6w pozaplastydowych . koduijacych
enzymy dzialajgce na terenie chloroplastéw"
Zesp61: prof. Lidia Danuta Wasilewska, dr Bogustaw Kwiatkowski, mgr

Anna Zielifnska~Kwiatkowska
W  okresie sprawozdawczym kontynuowano badania dotyczace
sklonowanych sekwenciji dla wybranych - enzyméw metabolizmuy
energetycznego ro$lin. W szczegblnosci, skoncentrowano sie nad
bliZsza analiza trzech klonéw cDNA dla kinazy adenylanowej kukurydzy
(klony AK2, AK3 i AK4) wyselekcjonowanych metoda immunodetekciji z
banku klonéw cDNA w ekspresyjnym wektorze lambda Uni-ZAP-XR, ktére

moga reprezentowaé¢ mitochondrialne i cytozolowe izoformy tego enzymu u
ro$lin typu C4.

Ponadto, w =zwigzku 2z natrafieniem wéréd wyselekecjonowanych
rekombinantéw na sekwencje wykazujace bardzo wysoka homologie do DNA
kodujacego nowy rodzaj chaperondw molekularnych typu kalneksyny
wykrytych ostatnio w tkankach zwierzecych, przystapiono do ich
bardziej szczeg6towej charakterystyki, zwlaszeza ze bytaby to pierwsza
poznana sekwencja cDNA tego biatka u roélin.

W przypadku analizy trzech klonéw cDNA dla kinazy adenylanowej
~kukurydzy (AK2, AK3 i AK4) przygotowano dla kazdego z nich petny

zestaw mutantéw delecyjnych do sekwencjonowania przy
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zastosowaniu 'egzonukleaz‘y ‘EXO0 III i przeprowadzono .zaawansowane
sekwencjonowanie uzyskanych mutantéw dla wyz'ej> wymienionych trzech
klonéw cDNA. Do chwili obecnej poznano ok. 50% sekwencji obu nici cDNA
‘tych trzech klonéw i dalsze badania sa w toku.

‘Niezaleznie od powyzszego, uzyskane ostatnio dane sekwencyjne
pozwolily na zidentyfikowanie wéréd wyizolowanych rekombinantéw z
banku cDNA kukurydzy klonu wykazujacego ponad  70% homologii do cDNA
wykrytych niedawno w tkankach zwierzecych chaperonéw typu kalnéksyny.
Na podstawie analiz Kkomputerowych mozna przypuszczaé, iz zostalo
zsekwencjonowane okoto 60% cDNA od strony 3' kofica nici kodujacej
kalneksyne z kukurydzy. Kolejne etapy sekwencjonowania sa obecnie w
toku. Poniewaz jest to pierwsza dostepna sekwencja tego typu
chaperonéw u ro§lin, dalsza analiza zidentyfikowanego klonu cDNA z
kukurydzy wykazujacego tak wysoka homologie do. kalneksyny pochodzenia
zwierzecego bedzie prowadzona w spos6b - priorytetowy, zmierzajac do
mozliwie szybkiej rejestracji nowopoznanej sekwencji w EMBL Data
Library. - .
30.VI.1993r obrona pracy doktorskiej mgr Bogustawa A. Kwiatkowskiego

pt. Klonowanie ' cDNA wybranych enzyméw metabolizmu energetycznego
roslin i ustalenie sekwencji cDNA Kkinazy adenylanowej.

Temat 12: '"Wystepowanie i rola 1lipidéw terpenoidowych w tkankach
ro§linnych. Badania struktury i biosyntezy"

Zesp6t: prof. Tadeusz Choinacki dr Ewa Kula-Swiezewska, dr Wiestaw
- Jankowski, mgr Elzbieta Soszyfska, mgr Elzbieta Skoczylas,
J6zefina Hertel

Przeprowadzono badania przesiewowe na obecnofé dtugotancuchowych
poliprenoli u wybranych gatunkéw ro€lin tropikalnych z naturalnych
siedlisk Wietnamu i Indii.Wykryto poliprenole zbudowane z ponad 50
reszt izoprenowych u kilku gatunkéw stonoroéli typu mangrove
nalezacych do rodziny Combretaceae. Potwierdzono powszechnogé
wystepowania mieszanin dtugotancuchowych poliprenoli o)
charakterystycznym, skomplikowanym sktadzie u wiekszo&ci ( okoto 100 )
gatunkéw ro§lin nalezacych do rodzaju Petentilla. Wykryto akumulacje
poliprenoli zbudowanych z 13-14 reszt izoprenolowych u gatunkéw
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-nalezacych do rodziny Sapindaceae. U roélin nagromadzajgcych
poliprenole zbudowane z 13-14 reszt izoprenowych stwierdzono trudng do
scharakteryzowania metodami fizykochemicznymi heterogennoéé, nawet
najczystszych preparatéw. Wykonano preparatyki gramowych ilogci
poliprenoli zbudowanych z 12-14 reszt izoprenowych z nalezacych do
Sapindaceae dwu gatunkéw roélin: Euphoria longean i Nephelium litchii.
Badania spektroskopowe ( NMR i MS ) zostang przeprowadzone w przysziym
roku.

We wspbilpracy 2z partnerem szwedzkim wykonano badania nad
biosynteza ubichinonu i plastochinonu w liSciach  szpinaku.
Zlokalizowano miejsce syntezy i scharakteryzowano zlozony proces
powstania tych zwiazkéw.

Wsp6ipraca z Narodowym Centrum Badah w Kairze: popbyt prof.El Ansari
przez m-c w Z-dzie Biochemii Lipidéw ( konsultacje,zwiedzanie placéwek
fitochemicznych w Polsce organizowane przez Z-d Biochemii Lipidéw IBB
oraz udziat w preparatykach lipidéw ingko biloba prowadzonych w
Z-dzie. .

Wspbipraca z Narodowym Centrum Badaf Naukowych w Wietnamie (pobyt
T.Chojnackiego przez 2 tygodnie w Wietnamie, prowadzenie badaf na
materiale ro§lin tropikalnych).

Wspbipraca z Indiami -~ wudziatl T.Chojnackiego w polsko- indyjskim
sympozjum nt. biotechnologii. Wygtoszenie referaty -~ diugo-
tancuchowe, kauczukopodobne alkohole poliizoprenoidowe roflin (Delhi
21-22.10.1993).

Wspb6lpraca z plac6wkami niemieckimi: wsp6lne badania prof.W.Fischera i
dra W.Jankowskiego w Norymberdze nad baktoprenylofosforanem u
Str.pneumoniae.Udziat dra W.Jankowskiego na Kongresie Fizjologii
Roélin w Karlsruhe ( 4-8 wrzeénia 1993 ), na ktérym wyglosil referat.
Wspéipraca dr Ewy Swiezewskiej z Karolifiskim Instytutem i Zaktadem
Biochemii Uniwersytetu w Sztokholmie. Ws 6lne badania nad biosyntezag
ubichinonu i plastochinonu, nad prenylacja biatek oraz nad znakowaniem
izotopowym oligo- i poliizoprenoidéw i ich pochodnych,

Wsp6ipraca z Belgia - prowadzenie wsp6lnych badafn nad wystepowaniem
poliprenoli u roélin i nad ich metabolizmenm. Pobyt T.Chojnackiego i
E.Skoczylas w Instytutach Biochemii Uniwersytetu w Antwerpii oraz w
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Instytucie Fizjologii Ro§lin w Liege. Wspdipracujemy stale z oSrodkami
w Louvain i Brukseli nad identyfikacja baktoprenylofosforanéw
bakteryjnych.

Najdonoéniejszym wydarzeniem dotyczacym wspéipracy z zagranica byto
zorganizowanie zjazdu naukowego - Dolichol and related Lipids w
Zakopanem. W organizacii zjazdu brat udzial caly zes 6t%.

PUBLIKACJE: 2848,2864,2926, 2927, 2928, 634/A,635/A, 636/A, 667/A

Temat 13: "Witasciwo$ci wybranych enzyméw przemiany purynowej"
Zesp6t: prof. dr Maria Jezewska, dr Barbara Zakrzewska, mgr Halina

Trembacz, techn. Grazyna Jewdoszuk

Opracowano wyniki badan nad oksydoreduktazg Ksantynowa 2z nerki
kury. Stwierdzono, ze. enzym wyizolowany 2z ré6znych tkanek (nerka,
watroba kury i zarodka kury) wykazuje odmienne wtaSciwo§ci kinetyczne.
Zmiany dziatania katalitycznego dotycza centrum molibdenowego, w
ktérym zachodzi hydroksylacja ksantyny i hipoksantyny. Dziatanie
centrum zawierajacego FAD, gdzie zachodzi redukcja NAD+ (kosubstrat),
pozostaje niezmienione. ‘

Opracowano dane uzyskane w badaniach nad wpiywem infekcji przez
przywry na poziom enzyméw katabolizujacych i reutylizujacych zwiazki
purynowe w watrobotrzustce §limakéw - posrednich zywicieli przywr
{praca przyjeta do druku).

W homogenatach =z dorostej postaci przywry Fasciola hepatica

oznaczono aktywnoéci fosforybozylotransferaz hipoksantyny i adeniny,
fosforylaz inozyny i adenozyny oraz deaminazy adenozyny. Za pomoca
chromatografii kolumnowej oddzielono fosforylaze inozyny od
fosforylazy adenozyny uzyskujac dwa piki biatkowe o aktywnoSci
syntetyzujacej adenozyne z adeniny i rybozo-1~fosforanu. Oznaczono
ciezar czasteczkowy obydwu aktywnych biatek i rozpoczeto badania
kinetyczne.

PUBLIKACJE: 2871, 623/A, 687/A, 3.

Temat 14: "Izolacja i charakterystyka biatek ro$linnych

uczestniczacych w procesach fosforylacji"

Zesp6i: prof. Grazyna Muszyiiska, mgr Jadwiga Szczegielniak, mgr Joanna
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Guberska, mgr BozZena Marciniak (pozostali pracownicy zespotu
§4 poza granicami kraju: G. Dobrowolska (USA), 1. Jagietto
(Belgia)

Kontynuowano badania fosfataz biatkowych »z siewek kukurydzy.
Chromatografia hydrofobowa i sgczenie molekularne pPrzy zastosowaniu
wysokorozdzielczej chromatografi cieczowej (FPLC) pozwolito na
O0Czyszczenie i rozdziat dwéch frakeji enzymatycznych réznigeych sie
ciezarem czasteczkowym, hydrofobowoécia i wrazliwo§cia na specyficzny
inhibitor (kwas okadeinowy), Uzyskane wyniki pozwalaja sugerowaé
obecnogé w ro$linach znanych w Swiecie zwierzecym fosfataz biatkowych
typu I i IT A,

Zwierzece kinazy tyrozynowe uczestniczace we wzroScie,
réznicowaniu i transformacji nowotworowe j komérki, sa obiekten
intensywnych badan, natomiast w ro$linach pozostaja nadal nieznane.
Dlatego obecnie podjeto prébe izolacji 1 wstepnej charakterystyki
kinaz tyrozynowych z siewek kukurydzy. Cytozolowe kinazy tyrozynowe
wstepnie oczyszezono poprzez zastosowanie chromatografii jonowymiennej
na P-celulozie. Kinazy te fosforyluja tyrozyne w syntetycznym
substracie poly (Glu Tyr). Podobnie jak u zwierzat jony manganowe
efektywnie, stymuluja aktywnogé ro§linnych kinaz tyrozynowych. Analiza
elektroforetyczna i autoradiografia wykazaty, ze we frakeji
cytozolowej preferencyjnie fosforylowane sa biatka o Mr 42kDa i 58kDa.
Ponadto, obecnogé fosfotyrozyny w cytozolowych biatkach ro$linnych
stwierdzono w badaniach "in vivo" PO inkubacji siewek kukurydzy z 32P
ortofosforanem. Niniejsze wyniki sq pierwszymi dowodami Swiadczacymi o
obecnoéci ro§linnych kinaz tyrozynowych. Podobnie jak u zwierzat,
ro§linne kinazy tyrozynowe moga miec kluczowe znaczenie podezas
brzenoszenia sygnatéw i odpowiedzi kasadowej komérki . Cze&é badan
dotyczacych kinag tyrozynowych zrealizowano we wsp6ipracy z Instytutem
Chemii Medycznej i Fizjologicznej Uniwersytetu w Uppsali, Szwecja.
PUBLIKACJE: +2905, +2906, 637/A, 643/A, 644/A, 645/A
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Temat 15: "Aktywnosé fosfataz izolowanych z kukurydzy".
Zesp6t: dr Teresa Sawicka, student Radostaw Tomaszewski /1.01.-1.10.93/

Dokonano oceny aktywnoéci specyficznej i catkowitej kwaénej fosf-

atazy w Kkorzeniach odmian kukurydzy rosnacych w cieple i chtodzie.
Badano dwie formy enzymu: enzym cytoplazmatyczny i enzym zwiazany ze
Sciana komérkowa.Stwierdzono no, Ze aktywno§é catkowita badanego enzy-
mu u odmiany mniej wrazliwej w wyniku dziatania chtodu nie zmienia sie
w &cianie komérkowej i roénie na terenie protoplastu przy réwnoczesnym
wzro$cie powinowactwa enzymu do substratu.

Badano aktywno§é B-gakaktozydazy wyizolowanej z lisci rzepaku
aklimatyzowanego, nastepnie poddénego dziataniu rdéznych temperatur.
Aktywnog&é specyficzna i catkowita B-galaktozydazy oznaczano w ekstrak-
tach ze €cian komérkowych oraz w surowych ekstraktach z lici wyizolo-
wanych z lici ro$lin rosnacych w cieple /ZOOC/, chtodzie /é)C/ oraz w
warunkach mrozu 1 regeneracji. Stwierdzono zmiany aktywno$ci B-
galaktozydazy w badanych ekstraktach z 1liéci roglin aklimaty;owanych w
niskich temperaturach, poddanych dziataniu mrozu a nastepnié regenero-
wanych. Prowadzono wspélne badania z Zaktadem Fizjologii i Odpornosci
Roélin Inst. Biologii Eksperymentalnej U.W.

PUBLIKACJE: 19.

Temat 16:"Enzymy nukleolityczne ro§lin wyzszych"
Zesp6i: prof. Jan Szarkowski, dr Elzbieta Kuligowska, dr Anna Przykorska,

dr Maria Agnieszka Siwecka, mgr Magdalena Moﬁké, mgr
J.Sadowska, Danuta Klarkowska

Kontynuowano badania nad aktywnodcia nukleazy RN z zarodkéw zyta

jako soﬁda do badania struktury kwaséw nukleinowych. Enzym ten

zastosowano do badania drugo- i trzeciorzedowej struktury transkryptu

tRNASec zaangaZowanego w procesie wbudowywania selencysteiny do

selenoenzyméw. Struktura przestrzenna tego kwasu jest unikalna w

zestawieniu z innymi tRNA i pozwala na odczytywanie kodonu stop UGA.
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Zastosowanie tego enzymu, ktéry jest bardzo dobra i czutsg sonda
enzymatyczna, pozwolito ustalié doSwiadczalnie, ktéra 2z dwéch
proponowanych struktur drugorzedowych przybiera tRNASec. Ustalono, ze
transkrypt tRNASec nie ma niesparowanego nukleotydu w pozyciji C66, jak
to zaktadar model proponowany przez innych badaczy, a raczej
przypomina tzw. '"hand-folded" model. Jednoczeénie szczegb6towa analiza
miejsc ciecia tRNASec enzymem, pozwolita na stwierdzenie szeregu
unikalnych elementéw w strukturze trzeciorzedowej tego kwasu. I tak,
brak cieé pierwszorzedowych w petli D, pozwala wnioskowaé, ze petla
uwiktana jest w silne oddziatywania trzeciorzedowe. Jest to zgodne z
wezeSniej proponowanym nowym typem oddzialywania trzeciorzedowego
pomiedzy A8, A14 i U21, Kktére przy jednoczesnym sparowaniu zasad w
pozyxjach 20A-15 i 21-14, czyniag te petle rﬁedosfepna dla enzymu.
Jednoczeénie dobra dos e no&é¢ ramienia dodatkowego dla nukleazy Rn
potwierdza proponowany brak powszechnie wystepujacego w innych tRNA
wiaiania 15-48, co powodowaltoby uwolnienie ramienia dodatkowego w
tRNASec z reszty czasteczki.

Badania nad trankskryptem tRNASec wykonano we wspbipracy =z
Instytutem Biologii Molekularnej i Komérkowej w Strasbourgu (Francja).

Prowadzono dalsze badania specyficzno$ci nukleazy ze stromy
chloroplastéw pszenicy specyficznej do jednoniciowego DNA. Badano
dziatanie nukleazy wobec plazmidu pBR322. Ustalono, ze pierwszy etap
reakeji - przeksztalcenie struktury superhelikalnej w zrelaksowang
forme kotowa jest stosunkowo szybki. Po péiv godzinnej inkubacji
plazmidu z enzymem . wéréd produktéw reakcji brak jest juz formy
superspiralnej.
Przedtuzanie czasu inkubacji 1lub zwiekszenie stezenia enzymu nie
powoduje pojawiania sie dalszych produktéw degradaéji. Obserwuje sie
jedynie powstawanie formy liniowéj. Ten etap przebiega jednak bardzo
powoli. Wysoka specyficznoéé enzymu do struktur jedno-niciowych
potwierdzja réwniez rezultaty otrzymane w wyniku hydrolizy
dezoksyrybohomopolimeréw. Tylko poly(dA) i poly(dT) sa degradowane
przez enzym, podczas gdy poly(dC) i poly(dG) pozostaia nietkniete,

Opracowano 2-etapowsg metode oczyszczania nukleazy zarodkéw zyta,

zwigzanej z rybosomami i degradujacej dwuniciowe RNA. W wyniku
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oczyszczenia na kolumnach wypeinionych Sephadex G~100 i Phenyl-
Sepharose otrzymano frakcje enzymu wykazujaca . w elektroforezie dwa
pasma bialtkowe, blisko siebie potozone, 2z ktérych pasmo mocniej
zabarwione odpowiadato potozeniu standardu— albuminie surowicy wolowej
0 masie czagsteczkowej 67.000 D. Otrzymany wynik wskazuje na dimeryczna
budowe enzymu.

Badania realizowano z udziatem stypendystek EFS: dr
M.Turiszczeweji, dr L.Czumikiny z Instytutu im. Bacha w Moskwie.

W ramach wspéipracy z CNR prof. Massimo Libonati, dyrektor
Instytutu Chemii Biologicznej Uniwersytetu w Weronie przebywalt w
Instytucie w okresie od 16.10. -28.10.1993.

PUBLIKACJE: 622/A, 658/A, 659/A, 660/A, 2923.

Temat 17: "Kultury tkankowe i komorkowe ziemniaka — patogeny oraz’
' transformacja roslin

Zesp6i: doc. Bernard Wielgat, prof. Kazimierz Kleczkowski, dr Jacek

Hennig, mgr Urszula Maciejewska, dr Anna Szezerbakowa, Maria
Borkowska, dr Bogdan Kios, mgr Magdalena Krzymowska, mgr
Andrzej Talarczyk, Malik Fateh Muhhammad Awan (doktorant)
Kontynuowano badania nad bialkami hamujgcymi rozw6j patogendw
grzybowych (biatka PR - patogenesis related proteins). Bialka
izolowano i oczyszczano z roélin kontrolnych oraz infekowanych
zawiesing sporangiéw z hodowli Phytophthora infestans. Jedna z frakecji
biatek, po. eluzji =z kolumny Phenyl-Sepharose CL-48 inkubowano
sterylnie z zawiesing sporangiéw w 14°¢ przez 10 dni. Stwierdzono
mikroskopowo stabe zahamowanie wzrostu przy 50 pg biatka i 750
sporangi6w w 0,3 ml pozywki. Przy 150 upg biatka w w/w warunkach
nastepowato catkowite zahamowaniel kietkownika -sporangiéw. W dalszym
ciggu prowadzi sie Dbadania néd. izolacja, oczyszezeniem 'oraz
identyfikécja frékcji biatkowej(wych) wykazujacych hamowanie wzrostu
patogena.
Czes8é biatek PR jest enzymami, Kktérych aktywno§é wzrasta w
poczatkowej fazie infekcji tkanki ro$linnej. Do tych bialek naleza:
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chitynaza; i 1,3,beta glukanaza. Amoniako-liaza fenyloalaninowa (PAL)
jakkolwiek nie nalezy do biatek PR to jej aktywnosé réwniez wzrasta w
procesie infekcji To&lin patogenem. Jest to enzym uczestniczacy w
fenylopropanoidowym szlaku metabolicznym na drodze syntezy
fitoaleksyn. W zwigzku z tym adoptowano i opanowand metody oznaczania
aktywnosci w/w enzymébw w tkance ro§linnej oraz rozpoczeto wstepne
$ledzenie ich aktywnosci w okresie pierwszych 24 godzin od momentu
infekcji tkanki roflinnej. Kwas arachidonowy - znany jako biotyczny
elicitor - bedacy sktadnikiem Sciany komérkowe j Phytopthora infestans,
wprowadzony egzogennie do komérek roS§linnych wywotuje odpowied?
podobng jak przy infekcji roélin patogenem grzybowym. Zastosowanie
kwasu arachidonowego w hodowlach zawiesin komérkowych ziemniaka (w
fazie logarytmicznego wzrostu) powoduje indukcje aktywno&ci chitynazy,
1,3,beta glukanazy oraz PAL. Wzrost aktywnosci obserwuje»sie W okresie
pierwszych 24 godzin hodowli od momentu dodania elicitora. Traktowanie
skrawkéw bulw ziemniaka kwasem arachidonowym wywotuje powstanie
brazowych plam nekrotycznych, podobnych jak przy'infekcji Phytophthora
infestans.
W trakcie prac, stwierdzono réwniez, ze dodatek do podstawowej pozywki
dla hodowli Phytophthora infestans cholesterolu zwieksza kilkakrotnie
produkcje sporangiéw uzywanych do infekcji ro§lin.

W ostatnich trzech latach wykazano udziat kwasu salicylowego (SA)
W procesie indukcji genéw kodujacych biatka PR. Poniewaz jeden z
cztonkéw zespotu (dr J. Hemnig) aktywnie uczestniczyt w w/w badaniach,
mozliwe bylo wykorzystanie jego doswiadczenia. W tym celu
skonstruowano ro§liny transgeniczne zawierajgce kasete ekspresyjnag
PR2/GUS i rozpoczeto badania nad regulacja SA-zaleznych elementdw
promotoréw genu PR2d w procesie patogenezy ro§lin ziemniaka.
PUBLIKACJE: +2915, 42909, +2877, +2883, +647/A.

Temat 18: "Molekularne regulacje syntezy glikokoniugatéw w kom6rkach
drozdzy S.cerevisiae i Trichoderma"

Zespét: prof. hab.Grazyna Palamarczvk dr Anna Szkopiniska, dr Joanna
Kruszewska, mgr Urszula Perlifiska-Lenart, mgr Anna Chacinska
( od 1 pazdziernika)
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W okresie sprawozdawczym prowadzono nastepujgce prace:

a) kontynuowano badania nad poziomem syntezy fosforanéw dolicholi i
ich glikozylowych pochodnych w komérkach drozdzy. Modelem do badan
byly mutanty typu erg zaburzone w réznych etapach szlaku biosyntezy
steroli. Celem pracy jest ustalenie mechanizméw regulacji syntezy
fosforanu dolicholu i w Lkonsekwencji poziomu dolicholozaleznych
glikozylacji w komérkach drozdzy.

Dolichole i sterole s3 syntetyzowane ze wsp6lnych prekursoréw (acetylo
koenzymu A) w szlaku metabolicznym, ktérego centralnym intermediatem
jest dwufosforan farnezylu, przy czym poziom steroli jest przynajmniej
o0 rzad wielko$ci wyzszy niz dolicholi. Dlatego tez wylaczenie réznych
etapbw biosyntezy steroli, obserwowane w mutantach erg, ulatwia
ustalenie zalezno$ci w wykorzystaniu wspélnych metabolitéw w szlakach
biosyntezy obu produktéw koficowych. Otrzymane wyniki przedstawiono W
publikacjach. |

Praca jest czedciowo finansowana przez KBN ( grant nr 8 ).

b) solubilizacja i oczyszczanie syntazy steryloglukozydu z drozdzy

S.cerevisiae

Syntaza steryloglukozydu (SGS) obok syntazy glukozylofosfodolicholu
(GPDS) katalizuje syntaze glukolipidéw w komérkach drozdzy.Wspélnym
substratem dla obu enzyméw jest UDPGlukoza.

Podjeto prébe rozdzielenia obu aktywno§ci enzymatycznych. W tym celu
opracowano warunki solubilizacji SGS z frakcji bton komdérkowych oraz
metode oczyszczania enzymu w oparciu o chromatografie hydrofobwa.
Praca ta jest kontynuowana, a jej ostatecznym celem jest identyfikacja

biatka enzymatycznego za pomoca $éwiattowrazliwego analogu substratu

znakowanego J125. '

c¢) izolacja i oczyszczanie syntazy mannozofosfodolicholu (MPDS) =z

komérek Trichoderma.

Opracowano metode dwustopniowej solubilizacji enzymu z  frakeji blon
kom6rkowych Trichoderma oraz metode oczyszczania enzymu chromatografia
hydrofobowg. Elektroforeza na zelu - poliakrylamidowym frakeji
zawierajacych aktywny enzym wykazata obecno§é pojedynczego prazka o
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masie czasteczkowej ok. 30kDa. W chwili obecnej badamy reaktywnogé
oczyszczonego biatka z przeciwciatami anty MPDS drozdzy i MPDS ¢z
komérek watroby. ‘
Celem =zadan opisanych w pkt. b i ¢ jest charakterystyka enzyméw
katalizujgcych reakcje glikozylacji lipidéw i ostatecznie klonowanie
ich genéw kodujacych.
A. Zespélr wspéipracuje z prof.F.Karstem ( Zaktad Biochemii i Genetyki
Molekularnej z Uniwersytetu w Poitiers - Francja ). Rezultatem tej
wspéipracy jest wspblna publikacja i komunikaty zjazdowe. Opis
otrzymanych wynikéw przedstawiono w sprawozdaniu 2z grantu G8.
Wystapiono o wspélny 3-letni grant NATO na finansowanie tej
wspéipracy. W roku biezacym wspéipraca nie miata skutkéw finansowych.
B. Ws 6tpraca =z prof.Kubickiem (Politechnika w Wiedniu). Jej
rezultatem sa dwa komunikaty zjazdowe. Otrzymane. wyniki przedstawiono
w sprawozdaniu z grantu G11. W roku biezacym wspéipraca nie miata
skutkéw finansowych.
Ponadto wystepujemy o wspolny grant z prof.Lennarzem gz Uniwersytetu
Stony Brook - USA do Howard Hughes na finansowanie badan nad
klonowaniem genéw kodujacych syntazy glukolipidéw w drozdzach oraz na
badania nad O-glikozylacijag z prof.Benerjee z San Juan - Puerto-Rico.
PUBLIKACJE:2924, 2903, 2904, 2899, 666/A, 678/A, 679/A, 684/A
Temat 19: "Mechanizmy adaptacji bakterii do zmian S$rodowiska: rola
genéw dnaK i res w reakcjach na czynniki zachowujace sie
odmiennie wewnatrz lub na zewnatrz organizmu zwierzecego"
Zesp6t: prof. Tadeusz Kiopotowski, dr = Krystyna Krajewska -~
Grynkiewicz, mgr. Robert Gromadka, mgr Aldona Kielczyk
Sprawdzono wptyw mutacji, kodujacych biatka opiekuficze -dnak i
dnaJ na transkrypcje operonu, ktérego produkty stuza do syntezy kwasu
kolaninowego,. otoczkowego mukopolisacﬁ'arydu M Escherichia coli Ki2.
Stwierdzono, Ze u mutantéw pozbawionych tych biatek transkrypcja jest
znaczgco onizona. Dotyczy to zaréwno transkrypcji indukowanej brakiem
funcjonalnej ATP-zaleznej proteazy (mutanty JIon), jak i brakiem
btonowej komponenty tworzenia wigzan dwusiarczkowych biatek
peryplazmatycznych (mutanty dsbB). Nie stwierdzono jednak, by defekt
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ktéregokolwiek z tych biatek opiekuficzych w istotny 'époséb zmieniat
reakcje bakterii na naturalne czynniki $rodowiskowe imitowane w
hodowlach bakterii. Metoda rekombinacji DNA in vitro skonstrpowano
fuzje promotora dsbB-P2 z genem lacZ.

Zastosowano zmodyfikowane transpozony do izolacji fuzji
operonowych i genowych z genem reporterowym lacZ. Uzyskano wiele fuzji
tego genu w operonie cps oraz w jednym z gendéw regulatorowych, rcsA.
Pozwolilo to na stwierdzenie, ze ekspresja genu rcsA obiniza sie ze
wzrostem temperatury. Ulega tez podwyZzszeniu u mutantéw Jon,
pozbawionych aktywnoéci ATP-zaleznej proteazy.

Rozpoczynajac badania nad znaczeniem muké:pol isacharydéw
otoczkowych dla patogennosci E.coli zastosowano‘metodeibezpoéredniego
oznacznia kwasu kolaninowego i dostosowano ja do przyjetych warunkow
doswiadczes. |

Kontynuujgc badania nad operonem dad i jego regulacja zastosowano
system in vitro do pomiaréw wiazania biatka. 'efektoif*owego represji
katabolicznej CRP 'do uprzednio przez nas zidentyfikfowanych miejsc
potencjalnego wigzania tego biatka. Okazalo sie, Ze -wigzanie do
sekwencji dalszej od punktu incjacji transkrypcji jest ok. 10 razy
silniejsza niz do sekwencji znajdujgcej sig blisko punktu inicjacji.
Nawiazano wspéiprace z Katedra Genetyki Mikroorganizméw Biatforuskiego
Uniwersytetu Pafistwowego w Mifisku. Tematem wsp6éipracy jest "Regulacja
syntezy mukopolisacharydéw bakterii gram-ujemnych". W jej ramach
rozpocze¢li staze w Zaktadzie Biochemii Drobnoustrojéw Dr Anatolij
Yevtuchenkov i Dr Igor Olekhnovich.
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Temat 20-1: "Genetyka mitochondrialna drozdzy"
Zesp6t: dr Magdalena ﬁggg;g,_ mgr Barbara Szcze$niak, mgr Agata
Konopifiska, mgr Marcin Murawski -

Ekspresja genomu mitochondrialnego droZdZy‘ S. cerevigiae jest
kontrolowana przez produkty genéw jadrowych. Przedmiotem naszych badaf
s4 geny jadrowe odpowiedzialne za translacje mitochondrialna. Metoda
naszej pracy jest analiza supresoréw jadrowych mutacji mitochondrialn-
ych mit . od kilku lat zajmujemy sie genem NAM9, ktéry koduje biatko
rybosoméw mitochondrialnych odpowiedzialne Za poziom btedéw w transla-
cji. W ciagu ostatniego roku nasze badania byty prowadzone w
nastepujacych kierunkach :

1. Precyzyjne okreS§lenie ilo$ci transkryptu NAM9 w szczepach dzikich i
zmutowanych

Wyizolowano RNA = dwéch izogenicznych szczepow  drozdzy,
réznigcych sie jedynie obecnogcia mutacji NAMS. Metodg hybrydyzacji
Northern stwierdzono wiekszg ilogé transkryptu NAM9 w Szczepie dzikim
niz w szezepie zmutowanym. Ten sam wynik otrzymano poréwnujac szeczep
stransformowany plazmidami centromerycznymi zawierajacymi dzika i
zmutowana Kkopie genu NAM9. Obecnosé dzikiej kopii genu NAM9 powodowata
zwiekszenie poziomu. mRNA dla NAM9.

2, Identyfikacja innych genéw, ktorych produkty oddziatujg z biatkiem
NAM9. .

Szczep NAM9 jest termowrazliwy i wykazuje op6Znienie we wzroécie
na glicerolu takze i w obecnosci dzikiego genomu mitochondrialnego.
Szczep ten transformowano wielokopijnym bankiem genéw drozdzy i
znaleziono 7 plazmidéw zawierajgcych wstawki, ktére komblementowaly
fenotyp NAM9. Stwierdzono, 2e 4 z nich przenosza dzika kopie genu
NAMI. Wstawki zawarte w czterech pozostatych plazmidach identyfikowano
badZ przez czesciowe sekwencjonowanie badZ metods ~hybrydyzaciji do
zakupionych przez nas filtréw, na ktérych utrwalono w porzadku
chromosomalnym fragmenty DNA drozdzy ‘pokrywajace caly genom.
Zidentyfikowano w ten sposdéb dwa znane geny: hsp104, kodujacy biatko
szoku cieplnego, oraz pab1 kodujacy biatko wigzace sie specyficznie do
poli(A)+mRNA. Dwie pozostate wstawki zlokalizowano w genomie drozdzy w
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obszarach dotychezas niezsekwencjbnowanych. Zajeliémy sie nastepnie
funkcjondlnym oddziatywaniem NAM9 z hspl04 oraz 2z pabl. Metoda
Northern blot stwierdzilismy, Ze w szczepach zawierajacych zwiekszona
dawke genéw hspl104 poziom mRNA NAM9 ulega zwiekszeniu. Ten sam wynik
otrzymano. dla szczepu stransformowanego wielokopijnym plazmidem pabi.
Wnioskiem z obu eksperymentéw jest fakt, 2ze komplementacja fenotypu
NAM9 mit+ zachodzi poprzez podwyZszenie poziomu mRNA genu NAM9,
Interesujgcy jest zwiagzek funkcjonalny hspl04 2z poziomem 1lub
stabilnoScia mRNA. Biatko hspl104 opisane jest w literaturze jako
biatko szoku cieplnego o wielu dodatkowych i niejednoznacznych
funkcjach. Mamy nadzie e, ze nasze wyniki pozwolg na wyjaénienie
dodatkowych interesujgcych aspekté6w roli biatka hsp104.

3. Oczyszczanie pzeciwcial specyficznych dla biatka NAM9

Otrzymalismy od prof. Isono z Japonii mieszanine przeciwciatl
specyficznych wobec biatek ﬁitorybosomalnych S. cerevisiae.
Sprawdziliémy, ze przeciwciata te rozpoznaja bialtka hybrydowe
NAM9B-galaktozydaza, ktére ulegaja nadekspresji w E. coli. Fakt ten
przyjelismy za punkt wyjScia w procedurze oczyszczania przeciwciat
specyficznych do NAM9 poprzez Western blot. Przeciwciata zwiazane
przez bakteryjne biatko hybrydowe zawierajace antygen NAM9 odmywano z
blotu i poddawano reakcji z ekstraktem biatkowym z komérek drozdzy.
Niestety specyficznogé oczyszezonych w ten sposéb przeciwciat nie jest
dostatecznie wysoka, co zmusza nas do zmiany metody. Obecnie
oczyszczamy biatko hybfydowe NAM9-B ~galaktozydaza =z E. coli i
planujemy uzyé je jako antygen do immunizacji krélika.

4. Sekwencjonowanie DNA przed 5’ koficem genu NAM9.

Istniato podejrzenie, Ze sekwencje przed genem NAM9 wpiywajg na
jego ekspresje. Obszar bp poddano sekwencjonowaniu. Stwierdzono
obecno§¢ krétkich ramek odeczytu nie wykazujacych znaczacych homologii
do znanybh sekhencji. Nie stwierdzono obecno§ci mRNA, ktéry bytby
wynikiem ekspresji zsekwencjonowanego odcinka DNA.

PUBLIKACJE: 664/A, 662/A
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Temat 20-2: "Regulacja biosyntezy hemu i hemoproteidéw w drozdzach
Saccharomyces cerevisiae"

Zeépéi: prof. Joanna Rytka, dr Anna Kurlandzka, dr Marek Skoneczny,
mgr Monika Géra, mgr Iwona Smaczynska

Stosowany w pracy drozdZowy model badania mutacji prowadzacych do
zaburzet w biosyntezie hemu pozwolil na wykazanie, ze mozliwe jest
wystepowanie porfirycznego fenotypu w wyniku obnizonej ekspresji genu
HEM 12 (kodujacego dekarboksylaze uroporfirynogenu ) w wyniku
réwnoczesnego wystepowania mutacji w ‘dwéch genach réznych od
HEM12.Fenotyp mutacji ( udt 1, ipa 1) nie pozwala na sklonowanie genéw
regulacyjnych metoda komplementacji funkcjonalnej. Poniewas analiza
genetyczna wykazata, iz 'gen IPA 1 i HEM 12 sa $cifle sprzezZone
postanowiono zidentyfikowaé gen IPAf1 metodag "chromosome walking'"
Sklonowano fragment 4kb zawierajacy sekwencje kodujaca HEM 12.
Zsekwencjonowano odcinek 1,5 kb poprzedzajacy kodon AUG. Znaleziono 4
otwarte ramki odczytu o nie znanej dotychczas funkeji. Spodziewamy
sie, Ze analiza funkcjonalna tych ramek pozwoli na ‘identyfikacje genu
IPA 1.

Kontynuowano prace nad izolacjg dominujacych supresoréw mutacji kodonu
inicjacji translacji wykorzystujac szczep hem 12-14 niosgacy mutacje w
kodonie inicjacyjnym ( ATG->ATA).

Dla jednego z badanych mutantéw wykazano, Ze mutacja supresorowa
polega na powstaniu nowego kodonu ATG i wydtuZeniu otwartej ramki
odczytu tak, iz powstaje biatko dtuzsze o 26 aminokwasow.

Poza dziatalnoécig statutows wykonuje zadania grantowe - grant G4,
grant G13.

Stata wspélpraca z Laboratorium Biochemii Porfiryn Instytut J. Monod -
prof.R.Labbe-Bois.

PUBLIKACJE: 2899, 2901, 2902, 2924, 661/A, 663/A, 665/A

Temat 20-3: "Genetyczna kontrola szlakéw metabolizmu siarkowego
u grzybow" ' '

Zesp6t: prof.Andrzei Paszewski dr Maria Piotrowska, dr Renata Natorff,

dr Jerzy Brzywczy, mgr Marzena Siefiko, mgr Irmina

Lewandowska, mgr Jacek Topczewski

44



Kontynuowano prace nad molekularng charakterystyka genéw
kodujacych syntaze cysteinowa i syntaze homocysteinowa Aspergillus
nidulans. W sekwencjach DNA komplementujgcych mutacje w odpowiednich
genach nie obserwuje sie ciggiych otwartych ramek odezytu, co wskazuje
na wystepowanie intronbéw. W tej sytuacji rozpoczeto prace nad cDNA dla
interesujacych nas genéw, stad najprawdopodobniej trzeba bedzie wyjs§é
od mRNA. .

Rozpoczeto préby klonowania gendw regulatorowych scon odpowiedzi-

alnych za metaboliczng represje siarkowa. Jedyna metoda selekcji tran-
sformantéw polega na izolowaniu kolonii opornych na selen lub -chromian
w obecno§ci metioniny (mutanty scon sa w tych warunkach wrazliwe na
oba analogi siarczanu, szezep dziki jest oporny). Niestety, pojawia
sie przy tym znaczna iloéé mutantéw w permeazie siarczanowej, ktére
tez sg oporne, co utrudnia selekcje wtadciwych transformantéw.
Badanie nad powigzaniem systemu regulacji metabolizmu siarkowego z
metabolizmem folianéw dostarczyly dalszych dowodéw na indukujace
dziatanie homocysteiny i represyjne metioniny na enzymy folianowe.
Wskazuje to na to, ze korelacja regulaéji tych systeméw metabolicznych
odbywa sie przez relacje steZefi homocysteiny i metioniny.
Zidentyfikowano gen metH/D, ktérego produkt jest niezbedny do indukcji
enzyméw folianowych przez homocysteine.Prace te czeéciowo wykjonywano
we wspbipracy z doc.M. Balifiskag z Instytutu Biologii Doswiadczalnej w
ramach grantu 2231/4/91.

Scharakteryzowano kilka rodzajéw drozdzy pod katem wystepowania w
nich syntazy cysteinowej i syntazy homocysteinowej, bedacych enz&mami
alternatywnych szlakéw biosyntezy cysteiny. Pierwszego enzymu nie
stwiewrdzono u S.cerevisiae, co potwierdza istnienie tylko jednej
drogi u tego organizmu. U S.pombe wystepuja dwie syntazy
homocysteinowe w réznych proporcjach, zaleznie od szczepu. Nie ma u
nich natomiast szlaku odwrotnej transulfurylacji ( brak mozliwoéci
metabolizowania metioniny do cysteiny). Swiadczy to o tym, ze S.pombe
reprezentuje unikalny wariant metabolizmu siarkowego u grzybéw.

Prace te wykonano czeéciowo w ramach grantu 40008910.
PUBLIKACJE: 2907, 2908, 2910, 2911, 2912, 2913.
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Temat 20.4: "Rola polimerazy II1 DNA w mutagenezie u drozdzy"
Zesp6t: prof. Jrzy Zuk, prof. Witold Jachymczuk, dr Halina Baranowska-
Wyszomirska, Zofia Policinska, mgr Agnieszka Kwiatkowska

W celu zbadania roli polimerazy III DNA w mutagenezie u drozdzy
skonstruowano trzy diploidalne homoalleliczne szczepy:
HB 74 (cde2-1/cdc2-1)
HB 79 (cde2-1/cde2-2)
HB 67 (cdc2-3/cdc2-3)
Indukowano w nich promieniami UV rewersje w genie polimerazy III DNA
(gen CDC) w. warunkach restrykcyjnych (temp.37), gdy brak jest
aktywno$ci tego genu i badano wplyw warunkéw permisyjnych (temp.23) na
czesto§¢é rewersji,gdy polimeraza jest aktywna. Stwierdzono, ze
czestoS8¢ wystepowania rewertantéw cde2 po preinkubacji W warunkach
permisyjnych przez I4 godziny przed przeniesieniem do temperatury
restrykecyijnej jest znacznie nizsza niz po natychmiastowym
przeniesieniu hodowli komérkowych do temperatury reétrykcyjnej.
Obserwowane zjawisko, Ze preinkubacja w temperaturze permisyjnej,
kiedy polimeraza III jest aktywna, zmniejsza czestogé rewertantow cde
éwiadezy, ze mutacja cdec?2 ma wplyw nie tylko na aktywnosé
polimeryzacyjna, lecz takse na aktywno§é 3'- 5! egzonukleazy
sprawdzajacej polimerazy III DNA.
Rozpoczeto réwniez badania nad udziatenm pelimerazy IIT DNA w procesie
mutacji adaptatywnej poprzez pomiary rewersji w locus LYS2 u &S.
cerevisiae. Skonstruowano odpowiedni szczep diploidalny niosacy
mutacje homoalleliczng cdc 2-1/cde2-1 i mutacje w gen2-1, a otrzymane
dane $wiadcza o udziale polimerazy III DNA takze w mechanizmie
odpowiedzialnym za powstanie mutacji adaptatywnych w ﬁierosnacych
komérkach drozdzy.
W ramach projektu badawczego G-12 dotowanego przez KBN ustalono, ze
polimeraza III DNA jest bezpoérednio zaangaZowana w procesy naprawy
jadrowego DNA w kom6rkach drozdzy (Curr. Genet 24, Nr 3, ﬁp 200-204).
Rozpoczeto takze prace nad rola polimerazy II DNA ( gen POL2) w
procesach reperacji i mutagenezy u drozdzy. Sprowadzono od dr.
Morrisona temperaturowrazliwe mutanty po12-9 i po12-18 i

przeprowadzono ich charakterystyke. Intensywne badania otrzymanych u
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nas podwéinych mutantéw zawierajacych obok termowrazliwych mutacji w
genach pol12 i cde2 dla polimeraz II i III, réwniez mutacje wlgenie
rev3 - kodujacym polimeraze odpowiedzialna za naprawe mutagenna,
doprowadzity do dosyé zaskakujacego stwierdzenia, 2Ze oba procesy

napraw - mutagenny i bezbtedny zachodza niezaleznie i nie wykazuja
wsp6étdziatania, musza wiec byé niezaleZnie regulowane.

PUBLIKACJE: 2890

Temat 21.1: "Regulacja metabolizmu siarczanowego u prokariantéw"

Zesp6t: prof. Danuta Hulanicka, dr Monika Hryniewicz, mgr Roksana

Iwanicka

Przedmiotem badan grupy od szeregu lat sg fizjologiczne i
molekularne mechanizmy regulujace proces asymilacji nieorganicznej
siarki przez komérki bakterii jelitowych. W procesie tym centralna
rote odgrywa regulon cysteinowy, stanowigcy =zespdl szeregu genéw,
ktérych produkty ' zaangazowane sa w biosyntezie cysteiny =z
nieorganicznego siarczanu. Ekspresja tych genéw regulowana jest na
poziomie transkrypcji przez wsp6lny regulator biatkowy CysB.

W ostatnim roku podjeto badania nad nowymi aspektami metabolizmu
siarkowego FE.coli, w kto6rych moze uczestniczy¢ inny niz CysB regulator
biatkowy. Podstawa tych badan bylo stwierdzenie u E.coli obecnogci
genu, kodujgcego biatko rézne lecz w wysokim stopniu homologiczne do
CysB. Gen ten nazwany roboczo cbl (od cysB-like) zostal sklonowany i
zsekwencjonowany. Analiza sekwencji odcinka promotorowego wykazuje
podobienstwa strukturalne do promotora cysB. Obecnie w toku sa prace
majgce na celu: 1. ustalenie wzajemnych relacji typu in vivo w
ekspresji cysB i c¢hl oraz moiZliwoéci interakeji c¢bl 2z regulonem
cysteinow&m; 2. konstrukcje mutantéw specyficznie pozbawionych funkeji
cbl w celu dalszego badania roli tego genu w komérece.

Drugim projektem realizowanym przez te' grupe jest badanie
ekspresji genu cysB, kodujgcego enzym niezbedny do syntezy
O-acetylo-L-seryny, substratu dla syntezy cysteiny a jednoczeénie
induktora regulonu cysteinowego. Przedmiotem badaf jest rola sekwencii
palindromicznej w regionie liderowym genu cysE, konserwowanej pomiedzy
gatunkami E.coli i S.typhimurium.
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Stosujac technike PCR usunieto sekwencje palindromiczng z genu cysE
E.coli sklonowanym na plazmidzie wielokopiowym. Prace majace na celu

zbadanie wptywu braku palindromu na ekspresje genu cysE sa w toku.

Temat 21.2:"Stabilnosc' plazmidow pochodnych od pSM 19035 w
Bacillus subtilis"

Zesp6t: dr Piotr Ceglowski, mgr Irena Kern, mgr Krystyna Leszczyriska,
mgr Renata Wolinowska

pSM 19035 jest duzym (27 kb), niskokopiowym plazmidem o szerokim
zakresie gospodarzy wéréd bakterii Gram-dodatnich o niskiej zawartogci
par GC. Plazmid ten jest stabilny strukturalnie i segregacyijnie oraz
wykazuje intrygujaca wragciwogé - 82 % jego genomu stanowi odwrécone
powtérzenie.

Dotychczas wykazano, ze wysoka stabilno§é segregacyjna pSM 19035
wynika z aktywnoS§ci dwéch niezaleznie dziatajacych systeméw,
pierwszego powodujacego rozdzielnie plazmidowych oligomeréw (Seg A) i
drugiego (Seg B), ktérego mechanizm dziatania nie zostat wyjaéniony.

W bieéacym roku kontynuowano badania genetyczne i biochemiczne nad
réznymi pochodnymi plazmidu pSM 19035:

1. W komérkach B.subtilis pSM 19035 ulega replikacji wg mechanizmu
theta. Replikacja DNA tego plazmidu zalezy od produktéw dna B, dna C i
dna I, ale nie wymaga funkeji dna A. Elongacija DNA - jest prowadzona
przez' polimeraze III DNA.

2. Seg A i SEG B funkcjonuja w plazmidzie PHP 13, ulegajacym
replikacji wg mechanizmu sigma. Oznacza to, Ze aktywnoé¢ obu systeméw
stabilno§ci nie zalezy od rodzaju replikonu.

Prace przeprowadzono we wspétpracy z laboratorium prof.
T.A.Trautnera (grupa dr J.C.Alonso) w ramach kooperacji pomiedzy
naszym Instytutem i Max-Planck Institut fur Molekulare Genetik, Berlin
(RFN). Cze$é pracy wykonano w ramach grantu Max-Planck Gesellschaft
Grant No 547 11/0 12 03-01 przyznanego P.Cegltowskiemu.

PUBLIKACJE: + 2925, + 2931, 668/A, + 669/A
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Temat 22: "Regulacja ekspresji genomu wirusa liSciozwoju ziemniaka"
Zesp6t: prof. Danuta Hulanicka, mgr Andrzej Patucha, mgr Alicja

Kujawa, mgr Ewa Sadowy, mgr Marek Juszczuk
Prowadzono prace nad otrzymaniem transgenicznych ro§lin ziemniaka

(odmiana Bzura) metoda agroinfekecji. Do doéwiadczenia uzywano
A.tumefaciens zawierajgce binarne wektory 2z wintegrowanymi frgamentami
cDNA wirusa lidciozwoju ziemniaka (PLRV). Binarne wektory zawieraly, w
dwoéch orientacjach '"sensownej" oraz orientacji tzw.'"antysensownej',
nastepujace fragmenty cDNA wirusa lisciozwoju:
a) gen bialka ptaszcza (3588-4212 nt)
b) gen biatka ptaszcza z fragmentem subgenomowego RNA (3450—4210 nt)
c) gen biatka ptaszcza z peina sekwencja liderowa i fragmentem ORF3
kodujacy replikaze (3160-5180).
Z pieciu niezaleznych eksperymentéw, w ktérych transformowano skrawki
liSci ziemniaka metoda agroinfekcji otrzymano kilka roélin opornych
na Kkanamycyne (uzyty marker selekcyjny). Regenerujgce, oporne na
kanamycyne, ro§liny uzyskano tylko dla konstruktéw zawierajacych gen
biatka plaszcza wirusa w orientacji "antysense". Otrzymane ro€liny
hodowano w warunkach sterylnych "in vitro" na podtozach selekeyjnych,
a2 nastepnie izolowano z nich chromosomalne DNA. DNA roslin trawiono
odpowiednimi enzymami restrykcyjnymi a nastepnie sprawdzono obecno&é
cDNA wirusa metodg hybrydyzacyjna -'"Southerna". Jako sondy uzZyto
-znakowany fragment 2020 nukleotyd6éw zawierajacych gen biatka ptaszcza
wirusa z sekwencja liderowa.
U wszystkich analizowanych DNA foélin potwierdzono obecno§é cDNA
wirusa, Hybrydyiujacego Z sonda. Wykazano tez obecnoéé 'sygnatu' we
frakcji DNA wysokoczasteczkowego, co €wiadczy o integracji cDNA wirusa
w genom ro$liny. ‘
W dalszych pracach planowane jest wykazanie ekspresji antysensownego
RNA metoda hybrydyzacji ''northerna'" jak tez analiza oporno$ci
transgenicznych o0€1in na infekcje wirusem PLRV.
Ponadto, przeprowadzone beda dalsze eksperymenty transformacji roélin
konstruktami zawierajacymi odpowiednie frgamenty genu biatka ptaszcza
wirusa w orientacji '"sense'.

Zakoficzono prace zwigzane z sekwencjonowaniem klonéw cDNA polskiego

izolanta wirusa liéciozwoju ziemniaka (PLRV). Przeprowadzono anali-

49



z¢ otrzymanych sekwencji przy uzZyciu programu komputerowego "GCG" i
ustalono pelng sekwencje nukleotydowa genomu wirusa. Sekwencja nukleo-—
tydowa PLRV zostata zamieszczona w banku "EMBL Data Library" pod nume-
rem Nr. X74789. Maszynopis pracy przygotowano 'do druku.

Rozpoczeto prace majace na celu skonstruowanie plazmidu niosacego
pelna kopie cDNA genomu PLRV. W tym celu z biblioteki cDNA wybrano
odpowiednie klony i wykorzystujac unikalne miejsca restrykcyjne obecne
w cDNA wirusa, wyizolowano fragmenty pokrywajace caly genom wirusa.
Wyizolowane fragmenty zostaly =zligowane i przeklonowane na dwa
plazmidy. Otrzymano nastepujace klony:

1. klon pBM6 - zawiera sekwencje od pierwszego do 3930 nukleotydu

2. Kklon pV19 - zawiera sekwencje wirusa od nukleotydu 3336 do
ostatniego (pozycja 5882).

Prawidtowo§¢é otrzymanych klonéw sprawdzono analiza restrykeyjng.

Otrzymane fragmenty cDNA zostang nastepnie potgczone ze sobag
wykorzystujac unikalne miejsce restrykcyjne PflMI obecne w cDNA wirusa
w pozyecji 3350.

Celem badania ekspresji genéw zlokalizowanych w subgenomowym RNA
(sgRNA), w systemie in vitro i in vivo, skonstruowano plazmid (psgRNA)
niosgcy petna kopie sgRNA pod kontrola promotora faga T7.

PUBLIKACJE: +2919, +2920, 625/A, 642/A, 657/A

Temat 23: "Efekty p61 elektrycznych na zywe kom6rki"
Zesp6t: prof.dr Magdalena Fikus i mgr Piotr Pawtowski

W doSwiadczeniach pilotowych mierzono stabilno&é bton transfor-
mowanych linii ludzkich komérek w zmiennym polu elektrycznym. W stan-
dardowych warunkach, prowadzgcych dghgg§ggggggi_kom6rek¢ transformowa~
ne komérki ! é&4§§§§§%§n1e ulegaty destrukcji.

Reologiczny model opisujacy stabilno&é btony cytoplazmatycznej
poddanej naprezeniom ekstensywnym zastosowano z wynikiem pozytywnym do
opisu doéwiadczern nad elektroporacijag i elektrodestrukeja sferoplastéw
N. crassa. Obserwacje fluorescencji jodku propidyny, przenikajacego do
komérek dzieki elektroporacji prowadzono w laboratorium Instytutu
Elektrotechniki. Wyniki sa opracowywane do druku.

Opracowano jednolity model generacji naprezZen w btonie komérkowej
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pod wplywem zewnetrznego, zmiennego pola elektrycznego.
PUBLIKACJE: 654/A, 653/A, 2893, 2894 '

Temat 24: "Mutageneza, naprawa i ekspresja DNA"

Zesp6i: prof.dr Celina Janion, dr Elzbieta Grzesiuk, dr Barbara Tudek

mgr Anna Fabisiewicz

Opracowano wyniki nad specyficznoécig mutacji indukowanych EMS
(sulfonian etano-metylowy) w E.coli w szczepach mutS gdy, system
naprawy niedopasowanych par zasad w DNA jest uszkodzony. Powstajace
wtedy transwersje' AT->TA zaleza od ekspresji operonu umuDC.
Wczeéniejsze nasze badania nad mutageneza indukowang MMS (sulfonian
metano-metylowy) wykazaty, ze umuDC-zalezne transwersje AT->TA sa
gt6wnymi -zmianami mutacyjnymi w szczepach mutSf. Badania nad rola
biatek UnuDC  w procesach mutagenezy indukowanych 'alkilanami sa
kontynuowane. Szczeg6lng uwage zwraca sie na chemiczne podioze
mutacji: powigzania miedzy uszkodzeniami premutagennymi, modyfikacjag i
naprawg tych uszkodzed a konicowym efektem biologiczhym, indukcia
transwersji AT->TA.

W ostatnich latach duzo Auwagi posSwieca sie mutacjom, Kktérych
chemicznym podiozem jest modyfikacja reszt guaniny G->8-oksyG
(7,8-dibydro-8-oksyguanina). Reakcja taka =zachodzi w wynika
nagromadzania sie ubocznych produktéw metabolizmu tlenu, w toku
przebiegu normalnych proceséw komérkowych. Mutacjom zapobiegaija
systemy obronne w komérkach.

Nasze badania sugeruja (wsp6ipraca z Dr Laval - Instytut Gustava (Fra-
ncja), ze mutacje w fagach M13mp18, ktére powstaja pod wplywem btekitu
metylowego + $&wiatlto widzialne, sa indukowane obecnoScia w DNA 8-
oksyG. Jednym z gtéwnych produktéw proceséw metylacii zasad w DNA jest
N7-metyloguanina. Zasada ta tolerowana przez komérke, nie jest promut-

agenna, ale jak wynika to z naszych badan nad jednoniciowym fagiem

M13mp18, N'meG po rozpadzie pierscienia imidazo;owego jest uszkodzeni-

em letalnym a w reakcji zaleznej od umuDC moze powodowad indukcje

transwersji G->C i G->T.

PUBLIKACJE: 2891, 2898, +2896, +2897, +629/A, 630/A
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Temat 25: "'Regulacja wiernoSci replikacji w komérkach bakteryjnych i
komérkach drozdzy'’

Zesp6l: prof. Zysmunt Ciesla, dr Ewa Sledziewska-G6jska, dr Piotr
Joficzyk (od 1.09.1993), mgr Magdalena Kanabus, mgr Adrianna
ﬁowicka

W bad;aniach nad molekularnym mechanizmem mutagenezy indukowanej
promiéniamfi UV w komérkach Escherichia coli, poddano analizie szereg
wizolowanfych W naszej pracowni plazmidowych mutantéw genu umuC.
Obecno§dé ciiwéch. Z nich, pumuC61 i pumuC95, pozwala w szezepie z .
nieaktywny;n chromosomalnym genem umuC, na czeSciowa mutageneze
indukowana? proinieniami UV. Co ciekawe, w obecno$ci pumuC67 lub umuC95
dramartyczn':‘emu obnizeniu ulega czesto&é mutacji typu tranzycji GC do
AT, natomiast czestoéé transwersji typu AT do TA nie ulega obnizZeniu. '
Tak wiec obie mutacje zmieniaja specyficzno§¢é mutagenezy indukownej
promieniam;i UV. Analiza sekwencji DNA genéw umuC61 i umuC95 wykazata,
ze oba aliele niosg mutacje "frameshift" w tym samym trakcie adenin
(umuC61 posiada delecje jednej adeniny, a wmuC95 insercje jednej
adeniny). Wykazano, 2Ze obie te mutacje sg czeSciowo suprymowane, co
pozwala na rezydualna synteze biatka.UmuC o peinej diugoéci. Na
podstawie %tych danych wysunieto hipoteze, Ze rézne typy uszkodzefi
premutacyjhych posiadajg ré6zne wymagania co do biatka UmuC. ,

Inne Ebadania (objete finasowym wsparciem przez grant KBN Nr
0406/P2.) fdotyczyity mechanizmu antymutatorowego dziatania podjednostki
e polimerazy III DNA w indukowalnej mutagenezie.. Skonstruowano kilka o
plazmidéw ?niosqcych gen kodujacy e, dnaQ, z ktérego usunieto dystalne
czesci gefnu. ‘i Okazato sie, 2Ze wusuniecie jednej .z dwéch domen
warun‘kujacfych ‘aktywnoéé edytorska egzonukleazy 3' - 5', nie znosi w
catosci aﬁtymutatorowego efektu ¢ . Dotyczy to mutagenezy indukowanej '
promieniami UV, a w szczeg6lno§ci spontanicznej mutagenezy w szczepie |
recA441, éAntymutatorowy efekt defektywnej podjednostki ¢ jest
catkowicie' znoszony przez nadmiar biatek UmuD i UmuC. Zapropnowano |
model tluniaczacy ten antagonizm w dziataniu podjednostki € i biatek
UmuD,C, w &zasie replikacji uszkodzonej matrycy.

W badaniach nad reperacja DNA w komérkach &§.cerevisiae podjeto
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probe izolacji gendéw, ktére sa indukowalne przez uszkodzenia w DNA. Do
tego celu uzyto plazmidu pSZ211, ktéry choé n;esie strukturalny gen
B-galaktozydazy, lacZ, nie posiada jednak swojego naturalnego
promotora. Plazmid ten pozwala wiec na izolacje fuzji genowych
umozliwiajacych ekspresje genu reporterowego, lacZ. Wyizolowano
dotychczas trzy niezalezne fuzje genowe, w ktérych ekspresja lazZ jest
w réznym stopniu indukowana przez na¢wietlenie promieniami UV lub
traktowanie MMS. Wstepna analiza sekwencji DNA pierwszej z otrzymanych
fuzji wskazuje, 2ze wyizolowano dotychczas nieznany gen indukowany
przez obecno$é uszkodzen w DNA.

PUBLIKACJE: 2873

Temat 26: -'"Mechanizmy mutagenezy indukowanej przez promienie UV"
Zesp6i: prof.Ilrena Pietrzykowska, mgr Anna Bebenek, mgr Anna Czajkowska

Kontynuowano badania nad wyjasnieniem antymutatorowego dzialnia
mutacji sjbA w komérkach FE.coli. Mutacja ta powoduje zahamowanie
zjawisk kontrolowanych przez system SOS poprzez hamowanie aktywnos$ci
coproteazy RecA. Badano efekt wprowadzenia do komérek sjbA plazmidéw
nadprodukeyjnych biatka UmuD'i C. Nadprodukcje biatka UmuD' czeSciowo
znosi efekt antymutatorowy mutacji sjbA i przywraca opornoéé na
promienie UV. Natomiast jednoczesna nadprodukcja obu biatek UmuD' i C
powoduje zwiekszenie wrazliwoéci na UV.

Nadmiar biatka UmuC uwrazliwia komérki sjbA uvrA.

Okreslono doktadne potozenie mutacji sjbA na chromosomie E.coli przy
pomocy klonéw Kohary.

Klon 553 integrowany w regionie sjbA znosi  efekt tej mutacji.

Utworzono mini bhiblioteke klonu 553 na wysoko i nisko kopiowych

plazmidach. Zaden nie =znosit efektu mutacji sjbA, $wiadeczy to o
dominujgcym charakterze mutacji.

Wznowiono badania nad mechanizmem UV-indukowanej mutagenezy
faga ) sus O8 w warunkach nie permisywnych dla replikacji DNA faga.
Poznanie mechanizmu mutagenezy nie zalezy ,od replikacji moze
przyczyni¢ sie do zrozumienia powstawania mutacji w komérkach
niedzielgcych sie. MoZe to mieé istotne znaczenie dla wyjaéqienia

inicjacji procesu nowotworowego w komérkach somatycznych.
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Badano roie UnuD' 1i' C w procesie UV-mutagenezy niezaleznej od
replikacji. Biatka UmuD' i C lub samo UmuD' maja wiekszy wplyw na
proces UV-mutagenezy niezaleznej od replikacji DNA niz zwigzanej z
replikacig. Fakt, ze samo biatko UmuD' powoduje wysoki poziom
mutagenezy Swiadczy o jego szczegblnej roli w mutagenezie niezaleznej
od replikacji DNA. Skonstruowano szczepy z delecja w genach umiD i C
do dalszych badad nad rolg biatka UmuD' w mutagenezie.

PUBLIKACJE: 628/A
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SPRAWOZDANIE Z DZIAEALNOSCI LABORATORTUM SEKWNFLJONOWANIA
KWASOW NUKLEINOWYCH I SYNTEZY OLIGONUKLEOTYDOW ‘

W 1993 r. przeprowadzono synteze 103 oligonukleotydéw przeznaczo-
nych do sekwencjonowania, do amplifikacji DNA i cDNA oraz mutagenezy
ukierunkowanej, a takZe na sondy molekularne do hybrydyzacji i do
syntezy krétkich odcinkéw DNA. Synteze prowadzono na zaméwienie
zaktadéw IBB:

Genetyki - 29 oligonukleotydéw

Biologii Molekularnej - 9 oligonukleotydéw

Biochemii Drobnoustrojéw - 4 oligonukleotydy

Biochemii Ro$lin - 3 oligonukleotydy

Biochemii Poréwnawczej ~ 2 oligonukleotydy

Biosyntezy Biatka ~ 21 oligonukleotydéw ( w tym 10 o dtugoseci

50 nukleotyd6w)
Pracowni Sekwencjonowania DNA i Syntezy Oligonukleotydéw
- 25 oligonukleotydéw ( w tym 2 o diugoci
60 nukleotydéw oraz 20 znakowanych fluo-

resceing)
oraz:
Genetyki UW - 2 oligonukleotydy
Akademii Medycznej - 8 oligonukleotydéw (tzw "antysensownych"

ze zmodyfikowanymi nukleotydami)
Dodatkowo oczyszczono metoda wysokosprawnej chromatografii
cieczowej (FPLC) 25 oligonukleotydéw.

I. Sekwencionowanie genomu drozdzowego w ramach wspbipracy
polsko-francuskiej w programie EWG

Sekwencjonowanie Chromosomu II drozdzy S.cerevisiae.

Przy wsp6ipracy z zespolem Kkierowanym przez prof. P.P. élonim—
skiego, dyrektora centum Genetyki Molekularnej CNRS we Francji,
zakoficzono (poprzez podanie consensusu do bazy danych MIPS) sekwencjo-
nowanie i czeSciowo analize dwéch nowo odkrytych otwartych ramek od-
czytu A
z kosmidu alfa-61 (YBR1007 i YBR1015)
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- "Yeast Sequencing Reports: Chromosome II - The Sequence of 29.7
Kb of the cosmid «-61, from the Right Arm of Chromosome TI
Reveals 13 Complete Open Reading Frames of which 10 correspond
to new genes"

~ ostateczna wersja artykutu zaakceptowana do druku w "YEAST"

(termin przyjecia do druku 15.X.93)
oraz

~ "An analysis of the sequence of part of the right am of chromo~

some II of S.cerevisiae reveals new genes encoding an amino
acid permease and a carboxypeptidase" - wstepna wersja artykutu
wystanego do "CURRENT GENETICS" w koficu listopada '93

‘Rozpoczeto prace nad klonowaniem i dysrupcija ORF'6w: YBR1005,
YBR1006, . YBR1013, YBR1014.

Zakoficzono sekwencjonownie fragmentu 10 kB (ab. dna) z kosmidu
a-20 2z chromosomu II. W obrebie ustalonej sekwencji znaleziono dwie
nowe otwarte ramki odezyty (ORF) (robocze nazwy HEL i A200RF1) oraz
ok. '5 kB poczatkowy fragment genu JRA 1.

Analiza komputerowa ORF-u HEL wykazata bardzo wysoka homologie z
wieloma ATP-zaleznymi helikazami RNA, natomiast poréwnanie z mapg
genetyczna regionu sugeruje, Ze jest to gen Mak5 odﬁowiedzialmy zZa
utrzymanie dwuniciowych wiruséw RNA (ang. Killer Factor). Prowadzone
prace nad dysrupcijg tego ORF-u 53 na ukoficzeniu,

II. Prace prowadzone W ramach projektu. analizy funkcionalnei nowo
odkrytych ORF-6w chromosomu III $.cerevisiae

1. btrzymane z CGM fagi I1I-3E4, II1-3G2, III-3H8 (EMBL4 1 - wekto-
Iy, namnazane w E.coli - LE392) zawierajace fragmenty banku chromosomu
IITI S.cerevisiae nioséce ORF-y przeznaczone do analizy zostaty wyizo-
lowane i namnozone. Postugujac sie poprawiong wersja sekwencji Chromo-
somu IIT przygotowano doktadna mape restrykeyjna interesujacych nas
fragmentéw i bosiugujac sie mapa sprawdziliémy fragmenty poprzez ana-~
lize restrykcyjna. Na podstawie analizy restrykeyjnej stwierdzono, ze
fag III-3HS byt identyczny z ITI-3G2. W tym momencie dysponujemy juz
oryginalnym ITI-3H8 (przystanym powtérnie), ktérego wzér restrykcyiny
jest zgodny z oczekiwanym. Wykryto réznice pomniedzy teoretyeczng i
uzyskana eksperymentalnie mapa restrykeyjna. Po pierwsze wielko&é
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fragment6w nesionych przez fagi tylko w przyblizeniu odpowiada wyli-
czonej na podstawie dokumentacji przestanej z 'CGM. W III-3E4 znale-
ziono dwa dodatkowe miejsca BamH1, w II-3H8 jedno miejsce BamH1 nie
istnieje, w III-3G2 ORF-24W nie jest kompletny.

Do dalszej analizy wybrano fragmenty DNA z miejscami restrykcyij-
nymi i wielko$cia jak najbardziej zblizona do Zr6dtowej sekwencji. Dla
upewnienia sie, co do prawidiowosSci wyboru jeszcze raz zsekwencjonowa-
no 330 bp Kpn-Eco fragment z III-E4 w regionie 73C—>71C ORF. Stwier-
dzono, ze w rzeczywisto§ci 73C i 71C sa jednym ORF-em. Potwierdzeniem
powyzszego rezultatu sg wyniki analizy komputerowej wyzZej wymienionych
ORF-6w wskazujace ich przypuszezalne miejsce lokalizacji w btonie
komérkowej. W tym momencie sklonowano do pUC18 YCLO69W i YCLO28W,
klonowanie oraz powtérne zsekwencjonowanie pozostalych ORF-6w
postepuje.

A200RF1 nie wykazuje zadnej istotnej homologii z zsekwencjonowa-
nymi genami z bankéw danych (EMBL, PIR).

Rozpoczeto prace nad dysrupcja tego genu (pierwszy etap analizy
funkcjonalnej).

W zsekwencjonowanym fragmencie genu IRA1 stwierdzono niezgodno&é
z opublikowang sekwencja. Najpowazniejsza z nich dotyczy btednie zsek-
wencjonowanego dodatkowego T w pozycji 165-173 (patrz ref. 1). Wedtug
naszej sekwencji w regionie tym wystepuje 8 a nie 9 T. W konsekwencji
miejsce startu transkrypcji genu zostanie przesuniete z pozycji 565
do pozycji 141, wobec czego dtugo$é mRNA genu IRA1 zwiekszy sie o 424
nukleotydy.

Szczeg6lowe opracowanie wynikéw analizy zsekwencjonowanego frag—
mentu 2znajdzie sie w aktualnie pisanym Yeast Sequencing Reports:
Chromosome II "The Sequencing of 13 kb of the Cosmid «-20, from the

Right Arm of Chromosome II", przeznaczonym do opublikowania w "YEAST"
w roku 1994.

2. Sekwencjonowanie X chromosomu drozdzy S.cerevisiae

Otrzymany of F. Galibert'a koordynatora odpowiedéialnego za sek-
wencjonowanie chromosomu X w ramach projektu EWG kosmid 103 (fragment
sklonowany na pWE15) byt poddany sonifikacji w celu otrzymania loso-
wych powtérzef sklonowanych na pUC18 do sekwencjonowania. Eliminacja
klon6w zawierajgacych kosmid lub DNA chromosomu X nalezgce do kosmidu
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136 (zachodzacego na kosmid 103) zostala dokonana przez hybrydyzacje
kolonijng z sonda 136 i 103 (sama wstawka). Klony hybrydyzujace tylko
z sonda 103 zostaty uzyte do sekwencjonowania z uzyciem standardowych
primeréw (M13 reverse i universal). Z przewidywanych teoretycznie 600
klon6éw niezbednych do uzyskania 25 KB consensusu w chwili obecnej
zsekwencjonowano 320.

Otrzymane jug sekwencje zostaly poddane sktadaniu przy uZyciu
programu "Sequence assembly program' z pakietu STADEN PACKAGE.

3. Sekwencjonqwanie IV chromosomu drozdzy Saccharomyces cerevisiae
(rejon miedzy genami HEM12 i CDC34)

Z plazmidu 11B (Yep24 zawierajacy obszar miedzy HEM12 i CDC34)
subklonowano fragment KpnI (ok 3000 par zasad) i zachodzacy na niego
fragment SstI (ok 5800 par zasad) pokrywajace tacznie rejon 7500 par
zasad bezpoSrednio za genem HEM12. Fragmenty te poddano jednokierunko-
wemu trawieniu egzonukleazg III (double stranded Nested Deletion Kit, r
Pharmacia), a uzyskane skrécone klony zsekwencjonowano metoda Sangera |
przy uzyciu automatu do sekwencjonowania A.L.F. DNA Sequencer (Pharma-
cia). Z fragmentu Kpnl zsekwencjonowano obie nici, z fragmentu SstI
jedna nié (druga nié w trakcie sekwencjonowania).

Wstepna analiza zsekwencjonowanego fragmentu IV chromosomu
drozdzy S.cerevisiae (rejon miedzy genami HEM12 i CDC34) ujawnita w

badanym rejonie obecno§é 4 ramek odezytu (kolejno wg potozenia za
HEM12): l
orf2 - kodujaéa biatko o diugo$ci 632 aminokwas6w, posiadajace poje- .
dynczy motyw "palca cynkowego", nie wykazujace homdlogii do ijuz
poznanych biatek
TPI - kodujgca biatko izomerazy triozofosforanéw (enzym cyklu glikoli-
tycznego dotychczas nie zmapowany u S.cerevisiae)
orf! ~ kodujgca biatko o dtugosci 334 aminokwas6w, nie wykazujace
homologii do znanych biatek (wymaga potwierdzenia przez sekwen- L
cjonowanie drugiej nici DNA) |
DBF4' - fragment genu DBF4 (podjednostka kinazy biatkowej kodowanej
przez gen CDC7)
Rozpoczeto prace nad dysrupcja ramek orfl i orf2, jest to
pierwszy etap w celu okref§lenia ich funkcji fizjologicznej.
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Lacznie w roku kalendarzowvm 1993 w ramach wspéipracy polsko-

-francuskiei w ramach proiektu EWG zsekwencionowano ckoio 170 000 nuk-

leotydéw i zsyntetyzowano 25 oligonukleotydéw w tym 20 fluorescencyij-

nych i 2 o dtugos$ci 60 nukieotydow.

111. Sekwencijonowanie w ramach dziatalno$ci ustugowej na rzecz 1BB

W 1993 roku zsekwencjonowano na potrzeby nastepujacych oséb:

Chachulska
Géra
Kujawa
Patucha
Kroczyfiska
Kwiatkowski

.

Sadowy
Kanabus
Topezewski

.

. Sienko

. Konopinska
Weinicki
Buholc

. Tomaszewski

.

. Wojcieszyn
. Grzybowska
. Gromadka

. Zielenkiewicz
. Tudek

. Rempota

. Dmochowska
Stepieit

. Prymakowska
Géra

Pluta

A. Chacifiska
M. Juszczyk

ﬁ;=p>wwcxmzz;z>zgz?zwpu.>;>;>g>

ZBB
ZBB
ZBD
ZBD
ZBR
ZBR
ZBD
ZBD
G
G
G
ZBB
ZBR
ZBR
ZBB
ZBB
ZBB
ZBB
ZB
ZB

ZBD
ZG
ZG
26
ZBD

55-d

79 matryc
63 matryce
14 matryc
6 matryc
100 matryc
4 matryce
8 matryc
3 matryce
6 matryc
70 matryce
8 matryc
45 matrye
48 matryc
14 matryc
2 matryce
13 matryc
19 matryc
21 matryc
3 matryce
14 matryc
24 matryce
3 matryce
12 matryc
29 matryc
11 matryc
36 matryc
26 matryc



M. Hryniewicz ZBD 10 matryc

M. Boguta ZG 4 matryce
M. Murawski ZG 24 matryce
J. Szczegielniak ZBD 16 matrye ,
B. Szurmak ZBD 2 matryce

Przy Sredniej diugoéci odezytu sekwencji - 350 b, daje ok.250 000
zsekwencjonowanych nukleotydéw. Dodajac zsekwencjonowane w tym roku w
ramach Projektu Sekwencjonowania Genomu Drozdzowego daje w sumie ok.
410 zsekwencjonowanych nukleotydéw.

tacznie w 1993 r., w ramach zwigzku blizniaczego, w ramach pro—
jektu EWG, zsekwencjonowano okoto 170 000 nukleotydéw, 25 oligonukleo-

tyd6éw, w tym 20 fluorescencyjnych i dwa o dtugosci 60 nukleotydéw.

PUBLIKACJE: 2900, 2918+
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WYKAZ WAZNIEJSZYCH OPRACOWANYCH METOD BADAWCZYCH

ZAKEAD BIOFIZYKI

Metoda pomiaru wzglednej zawartofci reszt Trp, Tyr i Phe w
polipeptydach poprzez analize drugiej i czwartej pochodnej widm UV.
Autor: mgr %.Jaroszewski

ZAKYAD BIOLOGII MOLEKULARNEJ

Metoda badania mutacji powodowanych modyfikacja reszt guaniny i
cytozyny w ukltadzie faga M13 glyU.
Autorzy: mgr E.Borys, mgr M.Mroczkowska, dr. J.Kuémierek i prof.
Z.Cie§la.

Metoda wta$ciwoéci kodujacych modyfikowanych zasad w uktadzie
odwrotnej transkrypcji.

Autorzy: mgr A.Bukowska, dr. M.Mroczkowska i doc. J.Kuémierek.
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NAGRODY I WYROZNIENTA

NAGRODY IBB PAN

Dr M.Boguta, mgr B.SzczeSniak - I nagroda za prace :

- NAM9 nuclear suppressors of Mitochondrial ochre Mutations in
Sacchromyces cerevisiae Codes for a Protein Homologous to S4& Robosomal
Proteins frém Chloroplasts, Bacteria and Eucariotes. Moleculalar and
Cellular Biology (January 1992), 402 - 412.

Dr A. Chetstowska, dr T. Zotadek I nagroda za prace :

- Identyfication of amino acid changes affecting yeast uroporfiriogen
decorboxylase activity by sequence analysis of hem12 mutant alles.
Biochem. J. 288,753,1992

Dr A. Cheistowska druga praca:

-~ Uroporphyinogen decarboxylase i Saccharomyces cerevisiae hem12 gene
sequence and evidence for two conserved glycines essential for

enzymatic activity. Eur. J. Biochem. 205,1011,1992

Dr G.Dobrowolska - II nagroda IBB PAN dla pracownikéw nauki za zespél
trzech prac:

- Purification and characterization of maize seedling casein kinase
IIB, a monoﬁeric enzyme immunologycally related to the o subunit of
animal casein kinase-2. Eur.J.Biochem.(1992), 204, 293-303.

~ Benzimidazole nucleoside analogues as inhibitors of plant (maize
seedling) casein kinases. Biochimica et Biophysica Acta (1991), 1080,
221-226.

- Cloning and sequencing of the casein kinase 2 o subunit from Zea
mays. Biochimica et Biophysica Acta (1991), 1129, 139-140.

Mgr J. Szczegielniak — II nogroda za wspétautorstwo pracy:
~ Purification and characterization of maize seedling casein kinase
IIB, a monomeric enzyme immunologycally related to the « subunit of

animal casein kinase-2. Eur.J.Biochem. (1992), 204, 293-303.
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Mgr M.Bucholc - III nagroda za prace:
-~ Synthesis of extrachromosomal DNA and telomere-related sequeces in
germinating wheat embryos. Seed Sci Res. 2, 141-146 (1992).

Mgr J. Poznafiski, mgr P. Pawtowski — III nagroda za prace:
- Bioelectrorheological model of «cell. 3. Viscoelastic shear
deformation of the membrane. Biophys. J. 61, 612-620,1992

Dr A. Przykorska - III nagroda za prace:
~ Structuralspecificity of Rn nuclease I as probed on yeast tRNAPhe

and tRNAPSP. Nucleic Acids Research, 20, 659-663,1992

NAGRODY WYDZIALU II NAUK BIOLOGICZNYCH PAN
- Zesp6t w sktadzie: prof‘ C.Janion, dr E.Grzesiuk, dr E.Sledziewska-
G6jska, mgr A.Fabisiewicz, mgr -A.Ptachta otrzymat nagrode naukowa

za badania nad mechanizmami mutagenezy i naprawy DNA .u Escherichia
coli.

Publikacje: \

Sledziewska-G6jska E., Grzesiuk E., Ptachta A., Janion C.

- Mutagenesis of ZFEscherichia coli: a method for determining mutagenic
specificity by analysis of tRNA suppressors. Mutagenesis (1992), 7,
41-46

Grzesiuk E., Janion C.

- Some aspects of EMS-induced mutagenesis in Escherichia coli.
Mut.Res. (1993), 297, 313-321

Ptachta A. Janion C.

- Is the tRNA ochre suppressor supX derived from gIltT ? Acta
Biochim.Polon. (1992), 39, 265-269

Janion C.

- DNA repair enzymes: UvrABC-endonuclease of Escherichia coli.
Post.Biochim. (1992), 38, 55-58

Grzesiuk E.

-~ SOS system: Mutagenic response to DNA damage. Post.Biochim.(1992),
38, 59-63
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Fabisiewicz A., Janion C.

- Effect of heat shock ekspression of proteins not involved in the
heat-shock regulon. Eur.J.Biochem. (1992), 209, 549-553

12.

19.

19.

16.

24,

29.

30.

30.

15.

24

11

1

01

03.

03.

03.

04.

.04.

04,

.05,

.05,

.1993r.

.1993r,

.1993r.

.1993r.

.1993r.,

1993r.

1993r.

1993r.

1993r.

1993r.

1993r.

1993r.

1993r.

SEMINARTA INSTYTUTOWE
Btony komérkowe -~ miejsce dziatania terapii PUVA
(psoralen + UNA) - doc.dr Z. Zarebska, IBB PAN
Biosynteza ubichinonu i plastochinonu w komérkach
roslinnych - dr E. Kula-Swiezewska, IBB PAN
Zastosowanie magnetycznego rezonansu jadrowego w bada~
niach struktury biatek - dr J. W6ijcik, IBB PAN
Struktura przestrzenna serynowych i leucynowych tRNA -

dr A, Przykorska, IRB PAN

GCG ~ Genetic computer group package. DNA and protein
sequence analysys program - L. Esterman, Weizmann Inst-
itute of Science, Izrael

Regulation of larval hemolymph protein genes in
Waxmoths- prof. A.K. Kumaran, Department of Biology,
marquette University, USA ;

Rozproszone powtarzajgce sie sekwencje DNA pszenicy i
zyta - mgr B. Szurmak, IBB PAN

Synteza pozachromosomowego DNA i sekwencji telomerowych
w kietkujgcych zarodkach pszenicy - mgr M.Buchole, IBB
PAN

DNA - Protein intractions at a replication origin
controlling plasmid replication - Prof. Donald
Heliniski Uniwersytet Kalifornijski w San Diego, USA

The regulation of arginine metabolism in yeast
S.cerevisiae - Prof. Francine Messenguy, Belgia
Bacillus subtilis Rec R protein recognizes damaged DNA
= dr Juan C. Alonso, Instytut Max-Planck, Berlin
Wtasciwosci Konformacyjne peptydéw wiazgcych jony
wapnia - doec. dr A. Bierzynski, IBB PAN

Badania struktury biatka S 100 - mgr. P. Pawiowski,

IBB PAN
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25.05.1993r.

31.05.1993r.

15.06.1993r.

15.06.1993r.
23.06.1993r.

29.06.1993r.

6.08.1993r.

24.08,1993r.

10.09.1993r.

14.09.1993r.

30.09.1993r.

12.10.1993r.

12.10.1993r.

Specific and pleiotropic factors regulating the
arginine metabolism in yeast - dr Francine Messenguy,
Universit Librede Bruxelles

Symbiosys and molecular evolution - Prof. Michel
Solignac, Laboratoire de Biologie et Vmaenetique
Evolutive, Francia

Nowa mutacja w E.coli wptywajaca na obnizenie
mutagenezy SOS - mgr A. Bebenek, IBB PAN

Szok termiczny u E.coli ~ mgr A. Fabisiewicz, IBB PAN
Metody analizy ewolucji na poziomie molekularnym (na
przyktadzie Microspora) ~ Prof. Norman Pieniazek,
Center for Disease Control, USA .

Struktura i funkcja neuropeptydéw owadzich - dr J.
Michalik, IBB PAN

Zastosowanie ''video-imaging" i  barwnikéw jonowych
do badania transportu jonéw w morskich roflinach
planktonowych na przyktadzie okrzemka ~  mgr G.
Tokarczyk, badania realizowano w Dalhousie University,
Department of Oceanography, Halifax, Kanada

‘Rola miejsca sktadania 5' w procesie powstawania

spliceosomu -~ dr M. [Konarska, The Rockefeller
University, USA

Cairnsian mutagenesis - dr Colin Clarke, University of
East Anglia, Norwich, Anglia

Physiological approaches to the transcriptional
regulation by heme and oxygene in the yeast
S.cerevisiae ~ Prof. Rosine Labbe-Bois, Instytut J.
Mdnod, Paryz

Izolacja i charakterystyka mutantéw  zmieniajacych
poziom transportu biatek do mitochondriéw S.cerevisiae
- dr T. Zotadek, IBB PAN

Badania molekularne w mukowiscydozie - dr J. Bal,
Instytut Matki i Dziecka

Zalezno$é struktura - aktywno§é biolggigggﬁvgggleozydéw
pirymidynowych i purynowych o wltagciwo8ciach
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14.10.1993r.
19.10.1993r.
9.11.1993r.
16.11.1993r.
22.11.1993r.
23.11.1993r.
23.11.1993r.
7.12.1993r.
7.12.1993r.
13.12.1993r.

20.12.1993r.

przeciwherpesowych - doc. dr hab. T. Kulikowski, IBB PAN
Mitochondrial approaches to biodiversity - prof. J.C.
Mounolou, Centre de Genetique Moleculaire -CNRS, Francja
Revisiting the enzymatic degradation of double -
stranded RNA - prof. Massimo Libonati, Instytut Chemii
Biologicznej Uniwersytetu w Weronie, Wlochy

Funkcia biélogiczna polimerazy DNA - dr J. Siedlecki,
Centrum Onkologii - Instytut

1. Epigenetic control of mouse early development.

2. Interplay Dbetween microtubules and cell cycle

control during mouse meiotic maturation and early
development - prof. B. Maro, Institut Jacques Monod
CNRS ~ Universit Paris VII, Francja

Expression of PLRV genes: basic and appliied aspects -
Prof. Wolfgang Rohde, Max Planck Institut, Niemcy
Kwas salicylowy - lek i hormon - dr J.Henning, IBB PAN
Regulacja amplifikacji genéw w komérkach normalnych i
nowotworowych - dr P. Joficzyk, IBB PAN

Rybosomalne nukleazy =zarodkéw zZyta: oczyszczanie,
wtaSciwosci, aktywatory i inhibitory - dr M.A. Siwecka,
IBB PAN

Ekspresja gendéw wirusa lidciozwoiju ziemniaka w uktadach
in vitro - mgr A. Kujawa, IBB PAN

Niskoczasteczkowe jadrowe RNA (snRNA) kodowane przez

introny - prof. W. Filipowicz, Instytut Friedrich

' Miescher, Bazyleja

Meiotic Chromosome Behaviour in Hybrids - dr G.

Jenkins, University of Wales
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SEMINARIA ZAKLADOWE

Zaktad Biochemii Ro&lin:

20.01.1993r.

17.02.1993r.

24.02.1993r.

7.04.1993r,

21.04.1993r.

5.05.1993r.

19.05.1993r.

2.06.1993r.

16.06.1993r,

11.10.1993r.

18.10.1993r.

25.10.1993r.
8.11.1993r.

15.11.1993r.

29.11.1993r.

6.12.1993r,

Sprawozdanie z Miedzynarodowej Konferenciji
"Aparat Translacyjny" (31.10- 6.11.1992r.,

M.Tomaszewski

IUB/EMBO
Berlin ~ dr
"Wystepowanie sekwencji telomerowych w DNA zarodkéw
pszenicy" - mgr M.Bucholce

"Sekwencje powtarzajacych sie DNA pszenicy i zyta'" -
mgr B.Szurmak

"NAM9 - jadrowy supresor mutacji mitochondrialnych u
S.cerevisiae" - mgr M.Krzymowska
"Kinaza biatkowa z siewek kukurydzy" - mgr

J.Szczegielniak

"Regulacja odpowiedzi przyrannej /"Woundling response'/

u ro$lin" - dr J.Hennig

"Kinazy tyrozynowe w siewkach kukurydzy" - mgr
J.Trojanek
"OdpowiedZ roélin na stres nieskiej temperatury" - dr
U.Maciejewska

"Oczyszszczenie i charakterystyka niekt6rych fosfataz
biatkowych z siewek kukurydzy" - mgr B.Marciniak
Sprawozdanie z udziatu w kursie EMBO, Kolonia 1993 r -
mgr M.Krzymowska

"Synteza sekwencji telomerowych w’ kietkujacych
zarodkach pszenicy" - mgr M.Bucholc
"Macierz jadrowa komdrki ro§linnej" - prof. J.Buchowicz

"Cloning of the gene coding for ornithine transminase
in Aspergillus niger" - mgr A.Talarczyk

"Ontogenic variations in nodulation and nitrogen -

assimilation in lentil" - Avana Malik

"Histone H1 in transcriptional regulation" - prof.
A.Jerzmanowski

"Histon H1 sekwencje bogate w AT" - mgr J.Iwkiewicz
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Zaktad Biochemii Poréwnawczei:

8.01.1993r.

5.02.1993r.
12.03.1993r.

7.05.1993r.
28.05.1993r.

"Enzymy katabolizujace i reutylizujace zwiazki purynowe
u przyrw i é&limakéw - ich Zywicieli poérednich”,
Warszawskie Towarzystwo Parazytologiczne (7.12.1993r.)
- mgr H.Trembacz

"Organizacja genomu chloroplastu" - dr M.Turiszczewa

"Kontrola syntezy biatek w ciele ttuszeczowym owada" -

dr J.Michalik

"Biatka szoku cieplnego u roélin" - doc. N.Gumilewska
"OdpowiedZ immunologiczna u owada" - dr E.Szotajska
"Kompleks "receptor hormonéw  sterydowych—DNA" i

charakterystyka metody izolacji" - dr K.Grzelak

Zaktad Biochemii Drobnoustroidw:

15.02.1993r.

22.02.1993

15.03.1993r.

22.03.1993r.

29.03.1993r.

5.04.1993r.

26.04.1993r

16.05.1993r.
16.06.1993r.

6.09.1993r.
20.09.1993r.

6.10.1993r.

11.10.1993r.

I"Splicing biatek" - dr E.Sledziewska-Gdjiska
"Mechanizmy supresji mutacji framshift'" - prof.Z.Ciefla
"ERCCG - zwiazek z synchromem Cockayne i preferencyjna

reperacja genéw aktywnych'~ mgr M.Kanabus

"Rozprzestrzenianie sie wiruséw roé§linnych" -
mgr E.Sadowy
"Kontrola komérkowego matabolizmu zelaza" -

mgr A.Patucha

"Wptyw topologii ('"supercolling") DNA na ekspresje genu
prokariotycznego" - dr M.Hryniewicz

Tlenowa regulacja ekspresji gendéw prokariotycznych" -
mgr R.Iwanicka

"Regulacja cykléw podziatowych drozdzy'- mgr R.Gromadka

"Globalny

system regulacyijny LRP E.coli" -

»prof. T.Kiopotowski

"Systemy sekrecji biatek u bakterii G" - mgr I.Kern

"Genetyka bakterii" -

czynnikéw wirulencji u
mgr R.Wolinowska

"Stan badan nad regulacja syntezy kwasu kolaninowego u
E.coli" - prof. T.Ktopotowski

"Apoptoza ~ jedyny pewnik" - mgr A.Nowicka

63



18.10.1993r.
8.11.1993r.

22.11.1993r.

1.12.1993r.

"Szlaki doplywu informacji do komérki' - mgr A.Nowicka
"Przejécie fazy G2-M w cyklu komérkowym C.cerevisiae' -
P.Mieczkowski

"Niekonwencjonalne  strategie walki =z infekcjami
wirusowymi" - prof. D.Hulanicka
"Kataliza powstawania wigzai dwusiarczkowych biatek

sekrecyjnych E.coli" -~ prof. T.Klopotowski

Zaktad Genetvki Og6lneij:

4.01.1993r.

11.01.1993r.

8.02.1993r.

8.03.1993r.

15.03.1993r.

22.03.1993r.

27.04.1993r.

10.05.1993r.

4.10.1993r.

25.10.1993r.

22.11.1993r.

6.12.1993r.
16.12.1993r.

"Rola genu p53 w rozwoju ssakéw 1 ontogenezie'" -

mgr K.Pluta
"Mitotyczna rekombinacja u drozdzy" - prof. J.Zuk
"Dynamiczne mutacje u czltowieka" - mgr I.Smaczyiska

"Regulator biosyntezy i degradacji kwas6w ttuszczowych
E.coli" - dr A.Kurlandzka

"Transport RNA do mitochondriéw" -

"Mutacje adaptatywne u drozdzy" - dr H.Baranowska-
Wyszomirska
"Udziat drozdzowych  polimeraz DNA w  procesach

- replikacji i naprawy DNA" - prof. W.Jachymczyk

Replikacja i naprawa DNA w komérkach eukariontéw" -~
prof. W.Jachymczyk

"Molekularny mechanizm biologicznej émierci komérki" -
mgr M.Goéra

"Biatko hsp104 i jego zwiazek z ekspresja genu NAM9 -
Oméwienie wynikéw otrzymanych w pracowni. - M. Boguta

"Zrédta wegla indukujace podziaty komérek drozdzy po

osiagnieciu fazy stacjonarnej u drozdzy" - dr
M.Skoneczny
"Eukariotyczne polimerazy DNA" - mgr A.Krzymowska

"Mechanizmy edytowania RNA" -

"Pieéni

godowe  D.melanogaster 1 D.simulans" -

mgr. A.Kwiatkowska
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Zaklad Biochemii Lipidéw:

15.01.1993r

04, 06. 93r.

17.05.1993r.

24.05.1993r.
6.06.1993r.

28.01.1993r.
4.02.1993r.
11.03.1993r.

1.04.1993r.
6.05.1993r.

- "Biosynteza ubichinonu i plastochinonu w komérkach

ro§linnych" - dr E.Kula-SwiezZewska

Dwa seminaria po$wiecone przygotowaniu do Zjazdu
"Dolichol and Related Lipids"

"Modyfikacje biatek polegajace na podstawieniu reszt
prenylowych" - dr A.Szkopinska

"Potranslacyjne modyfikacje biatek'- prof.G.Palamarczyk
"Brefeldyna powodujgca zaburzenia w sekwencji biatek" -

dr J.Kruszewska

"Replikacja wiroidéw" - M. Wojcieszyn

"Sktadanie tRNA" - M.Swianiewicz

"Analiza sekwencji polskich szczep6w wirusa PVY" - mgr
A. Chachulska

. "Nieradioaktywne sondy molekularne'" - dr M.Welnicki

"Sekwencjonowanie ‘polskich izolatéw wiroida PSTV" -

mgrA.Géra

Zaktad Biologii Molekularnei

20.01.1993r.

3.01.1993r.

17.02.1993r.

3.03.1993r.

7.04.1993r.

21.04.1993r.

5.05.1993r.

19.05.1993r.

"Metabolizm $rodka

fluorouracylu" - mgr M.Bretner

znanego antynowotworowego 5-
Udziat biatek umu CD w mutagenezie indukowanej EMS" -~
E.Grzesiuk

"Angiogenina po raz drugi'" - dr D.Barszcz

"Terapia PUVA ~ btony czy jadro ~ doc. Z.Zarebska
"Biochemia benzymidazolu i
mgr L.Chlebicka

"Nowa

jego pochodnych'" -

generacja lekéw

doc. T.Kulikowski

przeciwwirusowych'" -

- "Kontrowersje wok6t mutacji ukierunkowanych (directed

mutation)" - mgr A.Bukowska

"Co nowego na temat szoku

termicznego" -~ mgr

A.Fabisiewicz
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2.06.1993r.

16.06.1993r.

23.06.1993r.

6.10.1993r.

20.10.1993r.

17.11.1993r.

18.11.1993r.

21.11.1993r.

2.12.1993r.

15.12.1993r.

"Plazmidy bakterii Thiobacillus versutus" -
A.Czajkowska

"Weglowodany -~ stowa przekreélajace specyficznogé
biologiczng komérki" - doc. A.Drabikowska

"Badanie tranzyciji C-T indukowanych CAA w  uktadzie
faga M13glyU" ~ mgr E.Borys

Sprawozdanie 2z 23 Annual Meeting of EEMS 27.09. -
2.10.1993 (Barcelona) - prof. C.Janion

"8~-oksydoguanina - wta$ciwo§ci mutagenne i naprawa' -
dr B.Tudek |

"Specyficzno&é fosforylazy  urydynowej w  réznych
organizmach: Implikacie dla chemoterapii" -
doc. A.Drabikowska

"Wptyw mutacji sjbA na indukcje SOS'" - mgr A.Bebenek
"Biologiczne wtagciwoéci reszt N7—metyloguaniny z
otwartym piers$cieniem imidazolowym (FAPY)'" - dr B.Tudek
"5-modyfikowane inhibitory ludzkiej kinazy
dezoksycytydynowej'" ~ mgr K.Krawiec

"OdpowiedZ adaptatywna bakterii na érodki alkilujace" -
mgr E.Borys

Laboratorium Sekwencjonowania DNA i Syntezy 0ligonukleotydéw

"Lokalizacja i dziatanie genéw odpowiedzialnych za typ

koniugacji u drozdzy" - R. Gromadka

"Biatka zaangazowane w regulacje przelaczania kasety w

locus MAT" -  R.Gromadka

"Regulacja cichych kaset w locus HMLo i HMRa" - R. Gromadka

15.10.1993r.
20.05.1993r.

"Transpozon drozdzowy Ty1'" -~ A. Migdalski
"Elementy ruchome w DNA FEukaryota ze szczegélnym
uwzglednieniem rodziny transpozonéw drozdzZowych Ty" -

U. Zielenkiewicz

"Cykl zyciowy drozdzy S.cerevisiae' - J.Sulicka
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UDZIAL W KRAJOWYCH IMPREZACH NAUKOWYCH

Zakltad Biofizvki:

1. Organizacja i uczestnictwo w IV Krajowym Sympozjum p.n.
"Struktura biatek i konformacja peptydéw" (29.04 - 2.05.1993
r.,Zaboréw). Wkimprezie uczestniczyly 42 osoby w tym 10 z IBB PAN.

2. XXIX Zjazd Polskiego Towarzystwa Biochemicznego (15-17.09.1993
r., Wroctaw)- doc. A.Bierzynski.

3. V 0gbélnopolska Konferencja Biologii Komérki (lipiec 1993,
Wroctaw)- prof. M.Fikus, mgr P.Pawtowski.

4. 0gdlnopolska Konferencja Polskiego Towarzystwa Zastosowaf
Elektromagnetyzmu (wrzesiedi 1993 r., Zaboréw)- prof. M.Fikus, mgr
P.Pawtowski .

Zaklad Biochemii Ro&lin:

1. Ogb6lnopolska Konferencja Biotechnologii Rog&lin (27-28.09.1993
r., Warszawa) ~ dr M.Dobrzanska, dr E.Kraszewska. B
2. XXIX Zjazd Polskiego Towarzystwa Biochemicznego (15-17.09.1993
r., Wroctaw) - dr M.Tomaszewski, mgr J. Guberska.
3. Ogélnopolska Konferencja Biologii Komérki (2-4.07.1993 r.,
Wroctaw) - prdf. K.Kleczkowski, mgr M.Borkowska. '

4. Sesja n.t."Program PONT 1992 w Naukach Biologicznych"
(23-24.03.1993 r., Poznari).

5. Sympozjum P.T. Bot. (17.12.1993 r.) - dr J.Hennig.

6. I Warsztaty z Fizjologii i Biochemii Ro€lin (15-16.03.1993 r.,
Torun) - mgr U.Maciejewska.

Zaktad Biochemii Poréwnanweczei:

1. Sympozjum n.t. 'Nowe Kkierunki poszukiwan bioracjonalnych,
ekologicznie akceptowalnych metod zwalczania szkodliwych stawonogiéw"
(2-3.12.1993r., Warszawa) - dr J.Michalik, dr E.Szotajska.
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Zaktad Biochemii Drobnoustroiéw:

1. I Ogélnopqlska Konferencja  Biotechnologii  Roélin i
Przetwérstwa  Zywno$§ci  (27-28.09.1993 r., VWarszawa) -  prof.
D.Hulanicka.

Zaktad Genetvki Qgdélnei:

1. Konferencja n.t. 'Nowe Oblicze Biotechnologii" (pazdziernik
1993r., Poznan) - dr M.Boguta.

Zaktad Biochemii Lipidéw:

1.+ XXIX Zjazd Polskiego Towarzystwa Biochemicznego
(15-17.09.1993r., Wroctaw) - prof. T.Chojnacki, dr E.Kula-SwiezZewska,
mgr E.Skoczylas.
Prof. G.Palamarczyk - wyktad w ramach sympozjum Struktura i Funkcja
Biatek n.t."Posttranslacyjne modyfikacje biatek - glikozylacja".

2. Glycobiology Workshop Bialystok '93, organizowany przez Oxford
Glyco System, Oxford University i Akademie Medyczna w Biatymstoku
(22-28 sierpienia b.r.) - prof. G.Palamarczyk (wygtosilta referat

"Biosynthesis of glycoconjugates"), dr A.Szkopinska, dr J.Kruszewska.

v

UDZIAL W MIEDZYNARODOWYCH IMPREZACH NAUKOWYCH

Zaktad Biofizyki

Konferencja: '"Metody teoretyczne w opisie proceséw krystalizacji
bietek", (29.01.1993), Berlin, Freie Universit t - dr P. Zielen-
kiewicz, referat wtasny - "Protein docking".

Konferencja: "XI Miedzynarodowy Kongres Biofizyki", (25~
30.07.1993.), Budapeszt - dr A. Bierzynski, mgr J. Géral, mgr J. Poz-
nafnski, mgr L. Jaroszewski, mgr K. Pawtowski, mgr J. Wé6jecik.

Zorganizowane w kraju I Polsko-Izraelskie Sympozjum pn.

"Chemistry and Biology of Peptides" (5-8.09.1993 r., Gdansk) -~
doc. A.Bierzyfiski.
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Zaktad Biochemii Poréwnawcze i
Konferencja: "15'"International tRNA WORKSHOP'", badanie struktury
RNA przy uzyciu nukleaz pochodzenia ro§linnego, (26.05.-17.06.1993),

Francja, Institut de Biologie Moleculaire et Cellulaire - dr A. Przy-
korska.

Konferencja: "The Fourth International Conference on Insert Neur-
ochemistry and Neurophysiology", (1.04.-4.04.1993), Czechy - dr J. Mi-
chalik, referat wsp6tautorski - 'Neuropeptide from Galleria mellonella
(Lepidoptera) stimulating gland activity".

Sympozjum:‘”ath Symposium of European Society for the Study of

Purine and Pyrimidine Matabolism in Man", (1.09-4.09.1993), Holandia -
prof. M.Jezewska.

Zaktad Genetvki

Konferencja: "XV International Botanical Congres', (28.08-
5.09.1993), Japonia - dr M. Boguta, referaty =zamawiane - "Mito-

ribosomal protein NAM9 from S. cerevisiae", "Suprssor mutations".

Zaktad Biochemii Lipidéw

Organizacja i udzial calego zespotu Zakladu Biochemii Lipidéw w:

"Dolichol and Related Lipids. A satellite Meeting to the XII th

International Sympos jum on Glycoconjugates" (10-15.08.1993r,
Zakopane).

Sympozjum: “Pflauzenlipide '93", (wrzesiefh 1993), Niemcy,
Uniwersytet w Karlsruhe - dr W. Jankowski, referat witasny - "Occurence

of Polyprenoides and Dolichols in Plants".

Konferencja: "Biosynteza lipidéw izoprenoidowych", ' (4.09-
9.04.1993), Sztokcholm - dr E. Swiezewska.

Zaklad Biochemii Drobnoustojcéw
Konferencja: "Cell cycle checkpoints, DNA repair and Replication
strategies', (27.09-3.10.1993), Anglia, Cambridge - dr P.Jonczyk.
Konferencja: FEBS, (18.05—23.05.1993), Irlandia - mgr A. Kujawa.
Konferencja: '"Molecular Genetics of Bacielli and their Viruses",
(12.05-18.05.1993), Holandia, Univwesity of Groningen - dr P.Ceg-
towski, referat wtasny - "Characterization of the effectors required

for stable inheritance of pSM-19035 derived plasmids in B. subtilis'.
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Konferencja: 23  Doroczny Zjazd Europejskiegol Towarzystwa
Mutagenezy Srodowiskowej "Mutageneza Srodowiskowa', (26.09.-
3.10.1993), Hiszpania, Barcelona - dr E. Sledziewska-G6jska, referat
wlasny - '"SNZ Alkylating Agents inactivate dsmetylguanina—DNA-
metyltransferase in vivo".

"XI International Symposium on Glycoconjugates" (15-20.08.1993
Krakéw) - dr J.Hennig.

Zaktad Biologii Molekularnej

Prof.D.Shugar i doc.T.Kulikowski organizowali i brali udziat w
"4th International Symposium on Molecular Aspects of Chemotherapy" w
Gdansku (23-25.06.1993r., Gdansk).

Sympozjum: '"14'™ International Congress of Heterocyclic
Chemistry", (1.08.-6.08;1993), Belgia, University of Antwerp - mgr K.
Felczak, mgr M. Bretner.

Konferencja: '"Cell cycle Checkpoint, DNA Repair and DNA
replication strategies", (27.09.-1.10.1993), Anglia, Cambridge - prof.
I. Pietrzkowska.

Sympozjum: "IV Symposium of the European Society for the study of
Purine and Pyrimide Metabolism in Man', (31 .08.-3.09.1993), Nijmegen -
doc. T.Rulikowski, referat wtasny - "Structure activity Relationships
and Conformational Features of Anti-harpetic Pyrimidine and Purine
Nucleoside Analogues'.

Sympozjum: "IX Symposium on the Chemistry of Nucleic Acid
Components", (11.09.-18.09.1993), Czechy, - doc. T.Kulikowski, referat
zamawiany - '"Synthesis, conformation and anti-HIV activity of 3'-

substitued 2',3'-olideoxy-5-hydrexymethyluriolines".

Zaktad Biochemii Ro€lin

Konferencja: "Protein Phosphatases in Cellular Regulation",
(19.09.~24.09.1993), Wtochy, Padwa - mgr B.Marciniak.

Konferencja: 12-te Roczne Sympozjum Uniwerytetu w Missouri "Plant
Protein Phosphorylation, Plant Protein Kinases and Phosphatases, Plant
G-Proteins", (29.03.-10.04.1993), USA, University of Missouri Columbia
- prof. G. Muszynska.
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Laboratorium Sekwencionowania Kwaséw Nukleinowych i Syntezy
0Oligonukleotydéw

Konferencja sprawozdawcza Projektu Sekwencjonowania Genomu
Drozdzowego" (Monachium, NRF) - mgr M.Zagulski
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DZIARALNOSC DYDAKTYCZNA

ZAKEAD BIOFIZYKI

Prof. M.Fikus: UMCS, Lublin -~ wyktad dla IV roku kierunku
Biotechnologia p.t."Inzynieria genetyczna"(30 g.); prowadzenie
seminarium magisterskiego, kierunek Biotechnologia (45 g.); UW,
Warszawa -~ wyktad monograficzny na Wydziale Biologii p.t.
"Biotechnologia dla medycyny" (15 g.); SGGW, Warszawa - wyktad w
Z-dzie Mikrobiologii Przemystowej p.t. "Wstep do inzynierii
genetycznej" (15 g.); AM, Warszawa — wyklad dla studentéw II roku p.t.
"Inzynieria genetyczna w medycynie" (8 g.); WSRiP, Siedlce - wyktad w
ramach Studium Podyplomowego Nauczycieli p.t. "Wstep do
biotechnologii" (15 g.); wyktad w Wiosennej Szkole Krajowego Funduszu
na Rzecz Dzieci (Jabtonna, kwiecied 1993 r.) p.t. ”Sgkwencjonowanie
DNA i co dalej?". Konsultacja uczestnika Miedzynarodowej Olimpiady
Biologicznej, stypendysty Krajowego Funduszu na rzecz Dzieci.

Prof. M. Fikus, mgr P.Pawltowski: UW, Warszawa - prowadzenie i opieka
nad praca magisterska I.Szutowicz, studentki IFD, "Elektroreologia
komérek w warunkach niszczacych". Praca obroniona na Wydziale Fizyki z
wynikiem b.dobrym.

Dr B.Rempota: opieka i prowadzenie miesiecznej praktyki zawodowe
dwojga studentéw Wydziatu Biologii UW; przeprowadzenie pokazowego
¢wiczenia o sekwencjonowaniu manualnym DNA dla studentéw III r.(6 g.).
Doc. A.Bierzyiiski: wyklad monograficzny dla studentéw III roku
Wydziatu Biologii UW p.t."Struktura biatek globularnych" (10 g.).

Dr P.Zielenkiewicz: organizacja kursu szkoleniowego dla doktorantéw i
pracownikéw IBB PAN p.t."Podstawy systemu operacyjnego UNIX i

wykorzystanie sieci komputerowych'.

ZAKYAD BIOCHEMII ROSLIN

Mgr B.Szurmak: 6wiczenia z biochemii roélin dla studentéw III roku
Wydziatu Biologii UW n.t."Analiza restrykecyjna powtarzajacych sie
sekwencji nukleotydowych genomu pszenicy" (16 g.)

Prof. D. Wasilewska i mgr B. Kwiatkowski: éwiczenia z biochemii rog€lin
dla studentéw III roku Wydziatu Biologii U.W. n.t."Detekcia
pozytywnych klon6w z ekspresyjnych bibliotek cDNA metodag
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immunoscreeningu".

ZAKEAD BIOCHEMII DROBNOUSTROJOW

- Zaktad Biochemii Drobnoustrojéw prowadzil w semestrze zimowym
éwiczenia z biologii molekularnej dla studentéw III roku Wydziatu
Biologii UW;

- Przeprowadzono szkolenie z technik inzynierii genetyecznej dla dwéch
studentek V roku mikrobiologii oraz stazystki przcowni Biochemii
Roé§lin;

~ Praca magisterska pt."Synteza, klonowanie i sekwencjonowanie

polskiego izolanta wirusa lisciozwoju ziemniaka(Wydziata Biologii
uw).

ZAKEAD BIOCHEMII PORGWNAWCZEJ
Studentka IV roku Wydziatu Biologii UW odbywa w Z-dzie pracownie
specjalistyczng.

Dr T.Sawicka 'wsp6tuczestniczyta w prowadzeniu pracy magisterskiej
studenta U.W.

ZAKYAD GENETYKI OGOLNEJ

W  Zaktadzie odbyli  praktyki studenci  Wydziatu Biologii Uw
(A.Kwiatkowska i R.Kaletek). Kierowanie praca magisterska A.Kwiat-
kowskiej p.t. "Rola polimerazy II DNA w procesach mutagenezy i naprawy

DNA u drozdzy".

W Zakladzie Genetyki wykonaly prace magisterska nastepujgce osoby:
K.Pluta -~ "Izolacja 1 charakterystyka super proces6w inicjacii

translacji w drozdzach Saccharomyces cerevisiae' - A. Chacifiska -

"Izolacja i charakerystyka mutantéw Saccharomyces cerevisiea
zaburzonych w ostatnim. etapie szlaku biosyntezy hemu'.

Przeprowadzono ofmiogodzinne éwiczenia z genetyki molekularnej grzybéw

dla 10 studentéw i pracownikéw naukowych UW. . ‘

Praktyke sudencka odbyta studentka UW K. Domafiska - (15.06.1993 do
15.05.1993).

Roczny staz podoktorski odbyt pracownik Zaktadu Genetyki Zwierzat
SGGW.
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ZAKTAD BIOLOGII MOLEKULARNEJ

Doc. J.KuSmierek: prowadzenie i opieka nad praca magisterska studentki
Wydziatu Biologii UW E.Borys nt. "Badanie aldehydem chlorooctowym w
uktadzie fage M13glyU". )

Prof. I.Pietrzykowska: wyktady na temat mechanizméw naprawy DNA dla
studentéw Akademii Medycznej w Warszawie.

Doc. T.Kulikowski w roku akademickim 1992/93 prowadzil wykiad kursowy
pt."Biochemia kwaséw nukleinowych" dla IV roku studi6éw. Biofizyki UW
(10 g.).

Prof. D.Shugar w roku akademickim 1992/93 prowadzit wyktad kursowy
pt." Genetyka molekularna' dla studentéw Biofizyki UW (30 g.); wyktad
specjalistyczny pt."Biofizyka" dla V roku studiéw Biofizyki UW (8 g.)
oraz seminarium dla V roku studiéw Biofizyki UW.

WYKAZ EKSPERTYZ, OPINII I OCEN NAUKOWYCH

Prof. K.L.Wierzchowski: ekspertyza dla Komitetu Biotechnologii PAN nt.
stanu finansowania badafi 2z zakresu molekularnych podstaw
biotechnologii;
opracowanie 10 opinii o projektach badawczych dla KBNu; 5 opinii
o nadaniu stopni lub tytuléw naukowych dla CK d/s Stopni i Tytutu
naukowego; 2 opinii dotyczace tytutu naukowego dla Rad Naukowych.

Prof. M.Jezewska: ocena 2 projektéw badawczych dla KBNu.'

Prof. C.Janion: 2 oceny merytoryczne celowoSci zakupu aparatury dla
Fundacji na Rzecz Nauki Polskiej;
recenzja projektu badawczego dla KBNu; ocena pracy habilitacyjnej
na zlecenie RN Akademii Medycznej;

Doc. T.Kulikowski: 4 recenzje dla KBNu; 2 recenzje dla miedzy-
narodowego pisma "'Biochemical Pharmacology".

Prof. I.Pietrzykowska: opracowanie 3 recenzji.

Prof. G. Muszyiiska: ocena projektéw badawczych do KBN, recenzje prac
nadsytanych do "Acta Biochimica Polonica" i '"Journal of

Chromatography"
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WYKAZ PROJEKTOW BADAWCZYCH REALIZOWANYCH W IBB PAN:

Projekt badawczy G-~1

Kierownik projektu: Doc. Andrzej Bierzynski
Tytut projektu: Badania struktury biatka S100 1 procesu zwijania

sie biatek hEGF i CPTI-II w strukture natywnag

Projekt badawczy G-2

Kierownik projekty: Df Magdalena Boguta

Tytut projektu: Transport biatek do mitochondriéw drozdzy

Projekt badawczy G-3

Kierownik projektu: Prof. Maria Danuta Hulanicka
Tytut projektu: Komstrukcja plazmid6w zawierajacych DNA wirusa
liSciozwoju ziemniaka

Projekt badawczy G-4

Kierownik projektuy;  Df Anna Kurlandzka
Tytut projekty: Udzial biatka wiazacego kwasy ttuszczowe w indukeji

enzyméw szlaku peroksyzomalnej beta—oksydacji w Saccharomyces
cerevisiae

Projekt badawczy G-5

. . . Prof. Andrzej Paszewski
Kierownik projektu:
Tytut projektu: Rola i genetyka sulfhydrylaz O—acetylohomoseryno~
wych w grzybach
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Komisje Rady NaukoweJj IRRER PAN
w kadencji 1993-95

T ke

; Komisja ds. przewoddéw doktorskich:
1 przewodniczgcy: prof.dr hab. Jerzy BUCHOWICZ

czlonkowie: prof.dr hab. Magdalena FIKUS
prof.dr hab. M. Danuta HULANICKA
prof.dr hab. Witold JACHYMCZYK
prof.dr hab. Celina JANION
prof.dr hab. Jan W. SZARKOWSKI

Komisja Kwalifikacyjno-Stypendialna:

przewodniczacy: prof.dr hab. M.Monika JEZEWSKA

czlonkowie: prof.dr hab. Jarostaw KUSMIEREK
prof.dr hab. Grazyna MUSZYNSKA
prof.dr hab. Joanna RYTKA
dr Ewa KULA-SWIEZEWSKA

Komisija ds. naqréd:
przewodniczgcy: prof.dr hab. Tadeusz CHOJNACKI
cztonkowie: prof.dr hab. Magdalena FIKUS
prof.dr hab. Witold JACHYMCZYK
prof.dr hab. M.Monika JEZEWSKA
prof.dr hab. Tadeusz KEOPOTOWSKI
prof.dr hab. L.Danuta WASILEWSKA

Komisja ds. Europeijskiego Funduszu Stypendialneqgo:

przewodniczgcy: prof.dr hab. Przemystaw SZAFRANSKI
czlonkowie: prof.dr hab. Tadeusz KLOPOTOWSKI
prof.dr hab. Andrzej PASZEWSKI
prof.dr hab. David SHUGAR
prof.dr hab. Piotr SLONIMSKI
prof.dr hab. Wiodzimierz ZAGORSKI

Komisija ds. ksztalcenia:

przewodniczacy: prof.dr hab. Magdalena FIKUS
czlonkowie: prof.dr hab. Przemysltaw SZAFRANSKI
prof.dr hab. Piotr STEPIEN
mgr Jacek TOPCZEWSKI




Projekt badawczy G-6

Kierownik projektu: Prof. Wtodzimierz Zagérski

Konstrukcja plazmidéw niosacych kopie genoméw

Tytut projektu:
wiroidéw i wirus6éw ziemniaczanych — struktura i biosynteza tych

patogendw

Projekt badawczy G-7

Kierownik projektu: Dr Piotr Cegiowski

Tytul projektu: Badania nad ekspresja genu streptokinazy w bakte-

ryijnych systemach homo— i heterologicznych

Projekt badawczy G-8

Kierownik projektu: Prof. Grazyna Palamarczyk

Tytut projektu: Regulacja syntezy dolicholu i jego glikozylowych
pochodnych w komérkach drozdzy S.cerevisiea

Projekt badawczy G-9

Kierownik projektu: Dr Piotr Zielenkiewicz

Tytul projektu: Zwijanie i specyficzne rozpoznawanie biatek

Projekt badawczy G-10

Kierownik projektu: Doc. Tadeusz Kulikowski

Tytul projektu: Nowe analogi nukleozydowe o potencjalnych wiasci-

woSciach przeciwnowotworowych, przeciwwirusowych i przeciwpa—

sozytniczych. Synteza, wtasciwos$ci fizykochemiczne i biologiczne

Projekt badawczy G-11

Kierownik projektu: dr Joanna Kruszewska
Tytut projektu: Regulacja O—-glikozylacii biatek a sekrecja

enzyméw celulolitycznych w komérkach Trichderma reesei .
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Projekt badawczy G-12

Kierownik projektu: Prof. Witold Jachymezyk

Tytul projektu: Identyf1kac3a jadrowych polimeraz DNA odpowiedzial~
nych za procesy naprawy DNA w kom6rkach drozdzy Saccharomyces
cerevisiae

Projekt badawczy G-13

Kierownik projektu: Prof. Joanna Rytka

Tytul projektu: Udziat ferrochelazy w kontroli metabolizmu przez
hem. Izolacja i charakterystyka mutantéw Saccharomyces cerevisiae
0 zmiennej aktywno$ci ferrochelatazowej

Projekt badawczy G-14

Kierownik projektu: Prof. Zygmunt Cie§la
Tytul projektu: Analiza funkcji biatek UmuDc i polimerazy III DNA

w indukowanej mutagenezie Escherichia coli

Projekt badawczy G-15

Kierownik projektu: Prof. Tadeusz Chojnacki
Tytul projektu: Naturalne i syntetyczne alkohole poliizoprenoidowe;

poszukiwanie nowych koenzyméw transglikozylacji

Projekt badawczy G-16

Kierownik projektu: Dr Ewa Kula-SwiezZewska
Tytut projektu: Grupy prenylowe w posttranslacyjnej modyfikacji
biatek ro€linnych

Projekt badawczy G-17

Prof. Kazimierz Kleczkowski (do 19.10.93r. -
Doc. Bernard Wielgat)

Kierownik projektu:

Tytut projektu: Transformacja ziemniaka
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Projekt badawczy G-18

Kierownik projektu: Dr Marta Debrzafiska

Tytul projektu: Préba konstrukeji sztucznych chromosombéw przydat-—

nych do transformacji roélin jednoligciennych

Projekt badawczy G-19

Kierownik projektu: Prof. Tadeusz Kiopotowski

Tytul projektu: Regulacja metabolizmu enterobekterii przez

temperature i jej aspekty biofizyczne i medyczne
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LISTA PUBLIKACJI Z ROKU 1993

FELCZAK K., BRETNER M., KULIKOWSKI T., SHUGAR D.

High-yield regioselective thiation of biologically important
pyrimidinones, dihydropyrimidinones and their ribo, 2'-deoxyri-
bo and 2',3'~dideoxyribo nucleosides.
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.~ Purine metabolism in lactogenic hormone activated mammary
eg%thelial cells in mice.
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Ubiquinone and plastoquinone biosynthesis in spinach leaves.
Ibidem: s.522, IX P 79

GUBERSKA J., EKMAN P., MUSZYNSKA G.
Kinazy tyrozynowe w siewkach kukurydzy.
Ibidem: 5.103, II P 35

SIRKO A., JAKOB B., FREUNDLICH M.

Intergration Host Factor (IHF) as a global regulatory factor of
gene expression in £. coli.

Ibidem: s.367, VI P 75

SMAGOWICZ J.
Jony Mg2+ W procesie transkrypciji.
Ibidem: s.285, VI W 7

TOMASZEWSKI M.

Ekspresja fragmentu jadrowego DNA zarodkéw nieobecnego w endo—
spermie ziarna pszenicy.

Ibidem: s.293, VI P 1

WEENICKI M., HIRUKI C.

Non-radiocactive digoxigenin-labelled cRNA probes for hybri-
dization detection of potato viruses.

XXIX Zjazd P.T.Bioch. 15 - 17 wrzeénia 1993, Wroctaw, Stresz-
czenie referatéw i komunikatéw Zjazdowych s.302, VI P 10
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642/A. ZAGORSKI -~ OSTOJA W.
Pseudoszczepy RNA wiruséw i wiroiddw; Warlanty molekularne czy
odrebne genomy?
Ibldem s.277, VI W 3

643/A .MARCINIAK B., JAGIEREO I., MUSZYNSKA G.
Purification of two maize seedlings protein phosphatases inhi-~
bited by okadaic acid.
FEBS Advanced Course: Protein Phosphatases in Cellular Regula-
tion, Bressanone / Brixen (Italy), September 19 - 24, 1993
abstr. A - 25

+644 /A . MUSZYNSKA G., DOBROWOLSKA G.
Protein ‘kinases and phosphatases of maize seedlings; simila-
rltles and differences to animal enzymes.
12*" Annual Missouri Plant Biochemistry Molecular Biology and
Physiology Symp., Plant Protein Phosphorylation Plant Protein
Kinases 'and Phosphatases Plant G-Proteins.
March 31 - April 3, 1993 Univ. of Missouri abstr. p.124

645/A. MUSZYNSKA G.
Recognition domains of plant protein kinases as compared to
thelr animal counterparts.
10*" Intern. Symp. on Biorecognition and Affinity Technology
Gwatt/Thun, Switzerland, 17 - 23 October 1993

646/A. SHUGAR D.
Protein — DNA Interactions (Methods in Enzymology, vol. 208)
ed. by Robert T. Sauer, Academic Press; San Diego CA 1991
FEBS Lett. 313, 320 1992

+647/A.HENNIG J., MALAMY J., KLESSIG D.F., GRYNKIEWICZ G., INDULSKI J.
Is the salicylic Acid Glucoside bloactlve
12" Intern. Symp. on Glycoconjugates August 15 - 20, 1993,
Krakéw, Poland abstr. p.290, S10.12

648/A. ZIELENKIEWICZ W., ZIELENKIEWICZ A., WIERZCHOWSKI K.L.
Termochemistry of alkylated uracils in aqueons solutions.
IUPAC International Conference on Thermodynamics of Solutions
and Biological Systems, January 3 - 6, 1993 New Delhi, India

649/A. JAROSZEWSKI %.., BIERZYNSKI A.
Disulfide intermediates in folding of CMTI-I.
1-st Polish - Israel Symp. Chemistry and Biology of Peptides
1 ~ 8 September 1993 Gdansk, Poland abstr. p.22 and 11 Intern.
Biophys. Congr. July 25 - 30, 1993 Budapest Hungary p.61, A 4.3

650/A. WOJCIK J., GORAL J., PAWLOWSKI K., BIERZYNSKI A.
Assoc1at10n of a metal cation blndlng peptide.
Ibidem: p.5%1a and 19th Intern. Biophys. Congress July 25 - 30,
1993 Budapest, abstr. p.61, A 3.15
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651/A.

652/A.

653/A.

654/A.

655/A.

656/A.

657/A.

658/A.

GORAL J., PAWEOWSKI K., BIERZYNSKI A.

Fluorescence of tyrosine residue in a calcium binding peptide.
Ibidem: p.51b and 11'*"Intern. Biophys. Congr. July 25 - 30,
1993 Budapest, Hungary p.61, A 3.14

POZNANSKI J., BOBROWSKI K., WIERZCHOWSKI K.L.
Intramolecular electron transfer Y + W in cyclic peptide
(-WP2YGz2~)

11" " Intern. Biophys. Congress July 25 - 30, 1993 Budapest,
Hungary abstr. p.200, E 3.6

FIKUS M., PAWEOWSKI P.

Deformacje btony cytoplazmatycznej w zmiennym polu elektrycz—
nym.

V Ogélnopolska Konferencja Biologii Komérki, Wroctaw 2 - 4
lipiec 1993 abstr. p.26 ~ 27 v

PAWLOWSKI P., SZUTOWICZ I., FIKUS M.

Btona cytoplazmatyczna w warunkach niszczacych naprezen mecha-
nicznych.

Ibidem: p.259

MICHALIK J., SZOLAJSKA E.

Neuropeptyd pochodzenia mézgowego aktywujgcy transkrypcje

w gruczole przednym Galleria mellonella.

Symp. n.t.:"Nowe Kierunki poszukiwan bioracjonalnych, ekolo-
giecznie akceptowalnych metod zwalczania szKodliwych stawonog6w'
Komitet Ochrony Ro€lin PAN (Grupa robocza chemii pestycydéw)
Instytut Przemystu Organicznego, Warszawa 2 — 3 grudnia 1992
abstr. p.24

MICHALIK J., SZORAJSKA E.

Neuropeptide from Galleria mellonella (Lepidoptera) stimula-
lating silk gland activity.

4 hInternational Conference on Insect Neurochemistry and
Neurophysiology, July 1 - 3, 1993 Mari nskie L zn', Czech.
Republik abstr. P-14

PALUCHA A., KUJAWA A., ZAGORSKI W., HULANICKA D. .
Construction of plant transforming vectors carrying fragments
of PLRV genome. _

I Ogélnopolska Konferencja Biotechnologii Ro&lin i Przetwérstwa
Zywnoéci, Warszawa 27 - 28 wrzeénia, 1993

PRZYKORSKA A., ADLUONI C.EL, DIRHEIMER G., SZARKOWSKI J.w.,
KEITH G.

Comparison of class I and class IT tRNA using Rn nuclease I as
a structural probe.
15" International tRNA workshop in memoriam of Professor Jean

- Pierre Ebel, Cap d'Agde, May 30 -~ June 4, 1993 abstr p.359
F.4
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659/A.

660/A.

661/A.

662/A.

663/A.

664/A.

665/A.

666/A.

+667/A.

668/A.

PRZYKORSKA A.

U51ng plant nucleases for RNA structure searching.

2™ Tnternational Workshop on RNA Structure, Chemistry and In-
teractions with Proteins, November 18 - 20, 1993 Poznani, Poland
session VIII

SIWECKA M.A.

Zjazd Federacji Europejskich Towarzystw Biochemicznych w Dub-
linie (FEBS'92)

Post. Biochem. 1993 39 69 - 70

ZOEADEK T., HUNTER L., BOGUTA M., MARTIN N., HOPPER A.
Mutants altering the mitochondrial location of the MOD5
protein.

Yeast Ganetics and Molecular Biology, Madison USA, 1993 p.71

KONOPINSKA A., DMOCHOWSKA A., BOGUTA M.
Mitoribosomal protein NAM9: interaction with other proteins.
Yeast Genetics and Molecular Biology, Madison USA, 1993 p.218

ZOEADEK T., HUNTER L.A., BOGUTA M., MARTIN N.C., HOPPER A.K.
Mutants altering the mitochondrial location of the MOD5 protein
implicate a role of translation in mitochondrial import.

Yeast Cell Biology, Cold Spring Harbor, USA, 1993

KONOPINSKA A., DMOCHOWSKA A., BOGUTA M.
Mitoribosomal protein NAMY from S. cerevisiae.

XV Inernational Botanical Congress Yokohama, Japon, 1993
abstr. 7.7.2 - &4

ZOLADEK T., HUNTER L.A., BOGUTA M., MARTIN N.C., HOPPER A.K.
Mutants altering the mitochondrial location of the MOD5 pro-
tein.

Organelle Biogenesis, Arhem, Holandia 1993

SZKOPINSKA A., KARST F., PALAMARCZYK G.

Relationships in glycosylation of sterols and dolichols in
yeast mutants auxotrophic for ergosterol.

22™¢ Apnual Meeting of Society for Complex Carbohydrates Puerto
Rico, November 17 -~ 20 1993, Glycobiology 3 p.533, 1993 15.01

JANKOWSKI W.J., SASAK W., SINGH A.K., SWIEZEWSKA E.,
CHOJNACKI T.

Occurrence of polyprenols and dolichols in plants.
104*PConf. of the Gesellschaft f r Biologische Chemie,
9thWorkshop on Plant Lipids, Biol. Chem. Hoppe - Seyler
1993 374 527

CEGLOWSKI P.

Characterization of the effectors required for stable inhe-
ritance of pSM19035-derived plasmids in Bacillus subtilis.
Molecular Genetics of Bacilli and their Viruses.
Schiermonnikoog Holandia, 14 - 16 maja 1993

93



+669/A.

670/A.

671/A.

+672/A.

+673/A.

+674/A.

675/A.

676/A.

ALONSO J.C., CEGLOWSKI P., ROJO F.

Genetic and biochemical analysis of plasmid pDB101. Towards

the development of the stable cloning vehicle for Gram-positive
bacteria.

Joint Workshop on Molecular Genetics in Modern Biotechnology,
Cala Blava, Mallorca, Hiszpania, 2 - 6 paZdziernika 1993

CIESLA Z., NOWICKA A., KANABUS M., SLEDZIEWSKA - GOJSKA E.
Functional interaction of UmuC protein and DNA polymerase III
in E. coli cells induced for SOS response.

Cell Cycle Checkpoints, DNA Repair and DNA Replication Stra-
tegies, St John's College, Cambridge, England, 27 September
- 1 October 1993 abstr. 76

SLEDZIEWSKA - GOJSKA E.

SN2 alkylating agents inactivate Cﬁmethylguanine—DNA—methyl—
transferase in vivo.

23"? Annual Meeting of the European Environmental Mutagen
Society, Barcelona, Spain, 27 September - 2 October 1993,
abstr. p.60 I.11 RS

TLSTY T.D., HALL I., JONCZYK P., LIVANOS E., O'CONNOR A.,
ROELOFS H., SAGE M., SANCHEZ J., SCHAEFER D., WHITE A.

Genetic regulation of genomic fluidity in normal and neoplastic
cells.

17*PAnnual Symposium "Loss of Genomic Integrity in Neoplasia™

ChapelmHill, North Carolina April 21 - 23, 1993 abstr. p.20

TLSTY T.D., JONCZYK P., SCHAEFER D., WHITE A., SAGE M.

Genetic regulation of genomic rearrangements in normal and neo-
plastic cells.

6 "ICEM Intern. Conf. on Environmental Mutagens

World Congress Centre Melbourne, Australia, February 21 - 26,
1993 p.13 abstr.470

TLSTY T.D., JONCZYK P., SCHAEFER D., WHITE A., SAGE M.

Genetic regulation of genomic fluidity in normal - and neoplastic
cells. '

LVIII Cold Spring Harbor Symposium on Quatitative Biology.

DNA and Chromosomes, June 2 - 9, 1993 abstr, p.135 - 136

JANAS T., CHOJNACKI T., JANAS T.

Effects of undecaprenol on the activiation energy of ion trans-
port across bilayer lipid membranes.

A Satellite Meeting to the XII'M International Symposium of
Glycoconjugates "Dolichol and Related Lipids", Zakopane, Polska
August 11 - 14, 1993 abstr. p.36

JANKOWSKI W., CHOJNACKI T.
Leaves of plants belonging to Sapindaceae family contain prenol

=13 or -14 as the main components of polyprenol mixture.
Ibidem: p.37
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677/A.

678/A.

679/A.

680/A.

681/A.

682/A.

JANKOWSKI W.J., FISHER W.

Bactoprenol phosphate consists as much as 1% of total lipids
of Streptococcus Pneumoniae.

Ibdem: p.39

KRUSZEWSKA J., KUBICEK C.P., PALAMARCZYK G.

Modulation of mannosyl dolichol phosphoryl synthase and
dolichol kinase activity in trichoderma related to the
secretion of ‘cellulases.

A Satellite Meeting to the XII'MIntern. Symp. of Glycoconjuga-
tes "Dolichol and Related Lipids", Zakopane, Polska August

11 ~ 14, 1993 abstr. p.44 - 45

KRUSZEWSKA J.S., MESSNER R., KUBICEK C.P., PALMARCZYK G.
Expression of yeast mannosyl-phospho—-dolichol synthase gene
(DPM1) in Trichoderma.

Ibidem: p.46 - 47

SKOCZYLAS E., SWIEZEWSKA E., CHOJNACKI T.

Anusually long-~chain, rubber-1ike polyprenols occur in leaves
of tropical halophytes.

Ibidem: p.69 - 70

SKOCZYLAS E., SWIEZEWSKA E., CHOJNACKI T.
Long~chain polyprenols in plants of genus Potentilla.
Ibidem: p.71 - 72 -

SWIEZEWSKA E., CHOJNACKI T., SASAK W., JANKOWSKI W.,
VOGTMAN T., MAKKOWSKI T.

The search for plant polyprenols.

Ibidem p.74 - 75

+683/A.SWIEZEWSKA E., THELIN A, DALLNER G., ANDERSSON B.,

684/A.

ERNSTER L.

Occurrence of prenylated proteins in plant cells.
Ibidem: p.76

SZKOPINSKA A., LENART U., KARST F., PALAMARCZYK G.
The deficiency of sterol biosynthesis in S. cervisiae affects

the synthesis of glycosyl derivatives of dolichyl phosphates. 1

Ibidem: p.77

+685/A.WOLUCKA B.A., McNEIL M.R., de HOFFMANN E., CHOJNACKI T.,

KALBE L., COCITO C., BRENNAN P.J.

Isolation and characterization of arabinosyl-1-monophosphode-
caprencl from Mycobacterium smeﬁmatis.

A Satellite Meeting to the XII' Intern. Symp. of Glycoconju-
gates "Dolichol and Related Lipids", Zakopane, Polska August
11 - 14, 1993 abstr. p.90
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686/A. PALAMARCZYK G.

Postranslacyjne modyfikacje biatek: glikozylacja.
XXIX Zjazd P.T. Bioch. 15 - 17 wrzeénia 1993, Wroctaw abstr.
p:66.IT W 12

LIST OF PUBLICATIONS IN PRESS

. MONKO M., KULIGOWSKA E., SZARKOWSKI J.W.

Purification and characterization of single-strand-specific
nuclease from the fraction of wheat chloroplast stromal protein.
Phytochemistry 1994

. KLECZKOWSKI K., SCHELL J.

Phytohormone conjugates: the nature and functions (a review).
Critical Reviews in Plant Sciences 1994

. TREMBACZ H., JEZEWSKA M.M.

Adenosine phosphorylase and other enzymes of purine salvage in
snails and trematodes.
Comp. Biochem. Physiol. 1994

. THELIN A., RUNQUIST M., ERICSSON J., SWIEZEWSKA E., DALLNER G.

Age - dependent changes in rat liver prenyltransferases.
Submitted for publication

- BOBROWSKI K., POGOCKI D., SCH NEICH CH.

Mechanism of the OH radical induced decarboxylation of
2-(alkhlio)ethanoic acid derivatives.
J. Phys. Chem.

. BOBROWSKI K., MARCINIAK B., HUG G.L.

A reinvestigation of the mechanism of photoreduction of benzo-
phenones by alkyl sulfides.
J. Photochem. Photobiol., Part A

- BOBROWSKI K., HUG G.L., MARCINIAK B.,KOZUBEK H.

4-carboxybenzophenone-sensitized photooxydation of sulfur-containg
amino acids in alkaline aqueous solutions. Secondary photo-
reactions kinetics.

J. Phys. Chen.

. MARCINIAK B., BOBROWSKI K., HUG G.L.

Quenching of triplet states of aromatic ketones by sulfur-con-

taining amino acids in solution. Evidence for electron transfer.
J. Phys. Chem

- ZIELENKIEWICZ W., ZIELENKIEWICZ A., WIERZCHOWSKI K.L.

Thermochemistry of alkyled uracils in aqueous solutions. Enthal-
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O W

10.

1.

12.

13.

14.

15.

16.

17.

+18.

pies of hydration of 3-alkyluracils.
Pure Appl, Chem.

ZIELENKIEWICZ A., ROUX - DESGRANGES G., ROUX A.H.,

GROLIER J.-P.E., WIERZCHOWSKI K.L., ZIELENKIEWICZ W.

Apparent molar heat capacities and volumes of alkylated derivati-
ves of cytosine and uracil in aqueous solutions in 257°C, their Van

der Waals volumes and surface accessible areas.
J. Sol. Chem. 12 (1993)

ZIELENKIEWICZ A., ZIELENKIEWICZ W., WIERZCHOWSKI K.L.,
Apparent molar heat capacites of some alkyl derivatives of 2~

aminogurine, adenine and guanine in dilute aqueous solution
at 257C.

Thermochimica Acta

ZIELENKIEWICZ W., ZIELENKIEWICZ A., WIERZCHOWSKI K.L.
Thermochemigtry of aqueous solutions of alkylated nucleic acid
bases VIII. Enthalpies of hydration of 6-alkyluracils.

J. Sol. Chem. 12 (1993)

HULANICKAlD,, PALUCHA A., ZAGORSKI W.

Niekonwencjonalne metody ochrony roglin przed infekcjami wiru-
sowymi.

Post. Biothem. 1994 40

CEGLOWSKI P., BOITSOV A., CHAI S., ALONSO J.C.

Analysis of the stabilization system of the pSM19035 -~ derived
plasmid pDT233 in Bacillus subtilis.

Gene 1994

WOLINOWSKA R.

Genetyka czynnikéw wirulencji paciorkowe6éw ropotwérezych i entero-
kokéw. I Regulon wirulencji paciorkowcéw grupy A.
Post. Mikrobiol. 1993

WOLINOWSKA R.

Genetyka czynnikéw wirulencji paciorkowcédw ropotwdrczyech i entero—
kokéw. II Inne geny czynnikéw wirulencji.
Post. Mikrobiol. 1993

WOLINOWSKA R.

Genetyka czynnikéw wiorulencji paciorkowcdédw jamy ustnej.
Post. Mikrobiol. 1993

MEMMEL N.A., TREWITT P.M., GRZELAK K., RAJARATNAM V.S.,

KUMARAN K.A. ‘

Nucleotide sequence, structure and developmental regulon of LHP82,
a juvenile hormone ~ suppressible hexamerin gene from the waxmoth,
Galleria mellonella.

Insect Biochem. Mol. Biol. 1993
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19. SAWICKA T., KACPERSKA A. :
Soluble and cell wall-bond B-galactosidases from the cold-grown

winter rape leaves.
Acta Physiol. Plant. 1994

([ﬁ @[‘ 1/ 42‘/{.;14» ‘{r'fn_f:c,« P

+ Papers describing the results obtained by members of our staff in
other domestic and foreign laboratories.

++ No reprints available. Original disserations are written in Polish
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TYTULY ROZPRAW HABILITACYJNYCH

++ Titles of dissertations presented for the degree of doctor
habil.

2943 SZYFTER Krzysztof
Analiza powstawania 1 usuwania adduktow mutagen:DNA w
leukocytach ludzkich.
(Analysis of the appearance and removing of mutagen:DNA
adducts in human leukocytes).
Presented on June 1, 1993 pp.32
The work done in the Department of Human Genetics
PAS, Poznan, 1992
Publ.: Chem.Biol.Interact.1991 77 51-61: Chem.Biol.
Interact.1991 80 99-107: Quantitative aspects of 3p_
postlabeling in "New horizonts in biological dosimetry"
B.L.Gledhill and F.Mauro: Wiley-Liss, NY., p.219-228:
Scand.Jo.Work Environ.Health. 1992 18 suppl.l, 22-26:

Cancer Epidemiol.Biomarkers and Prevention in press.

2944 SIEDLECKI Janusz
Badania nad mechanizmem dziatania 1 ekspresja genu
polimerazy DNA B.
(Studies and mechanism of the action and expression of
polymerase DNA § gene).
Presented on December 14, 1992 pp.34
The work done in Cancer Center-Institute, Warsaw,
1992
Publ.: Acta Biochim.Polon. 1987 34 205-215:
Biochem.Biophys.Acta 1989 1008 203-207: Exp.Cell Res.
1990 191 51-56: Molec.Biol.Rep. 1991 15 25-31:
Post.Biochem. 1988 34 153-172: Acta Biochim.Polon. 1981
28 157-173.



2945 STOLARSKI Ryszard
Badanie tautomerii i konformacji pochodnych nukleozyddw
i nukleotydow metodami spektroskopii NMR - wplyw na
aktywnos¢ enzymatyczng i mutagennsa.
(The investigation of the tautomerism and conformation of
nucleosides and nucleotides derivatives with NMR
spectroscopic methods - the influence on enzymatic and
mutagenic activity).
Presented on October 6, 1992 pp.29
The work done in Department of Biophysics IFD Warsaw
University, 1988
Publ.: Eur.J.Biochem. 1983 130 559-564: Biochemistry 1984
23 2906-2913: Acta Biochim.Polon. 1984 31 49-64:
Biochemistry 1988 26 4332-4337: Acta Biochim.Polon. 1984
31 33-48: Eur.J.Biochem. 1984 138 187-192: Z.Naturforsch.
19886 %ig 758-770: Z.Naturforsch. 1988 43c 231-242:
Biochemistry 1987 169 603-609.

TYTULY PRAC MAGISTERSKICH
++ Titles of dissertations presented for M.Sc. degrees

2946 CHACINSKA Agnieszka
Izolacja i charakterystyka mutantow Saccharomyces
cerevisiae zaburzonych W ostatnim etapie szlaku
biosyntezy hemu.
(Isolation and characterization of the mutants of
Saccharomyces cerevisiae defective in the last step of
heme biosynthesis.
Presented on December 16, 1993 pp.58
The work done in Department of Genetics, IBB, PAS and
Dept. of Genetics UW, 1933



2947 PLUTA Krzysztof
Izolacja i charakterystyka supresorow inicjacji

translacji w drozdzach Saccharomyces cerevisiae.
(Isolation and characterization of the Saccharomyces
cerevisiae translational suppressors).

Presented on December 7, 1993 pp.75

The work done in Department of Genetics IBB PAS and

Department of Genetics UW, 1993

2948 BORYS Ewa
Badanie tranzycji € ~¥ T indukowanych aldehydem
chlorooctowym w uktadzie faga M13 glyU.
{Studies of transitions C e 4 T induced by
chloroacetaldehyde in phage M13 glyU systemn).
Presented on July, 1993 pp.54
The work done in Department of Molecular Biology IBB PAS,
1993
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UMOWA O WSPOEPRACY NAUKOWEJ I TECHNICZNEJ
W ZAKRESTE UTWORZENIA POLSKO - FRANCUSKIEGO CENTRUM
BIOTECHNOLOGIXI ROSLIN

POMIEDZY

NARODOWYM CENTRUM BADAN NAUKOWYCH CCNRS)
CFRANCIA

A

KOMITETEM BADAN NAUKOWYCH
CPOLSKAD

* * *

Narodeowe Centrum Badan Naukowych Z siedziba w Paryzu, Quai
Anatole France nr 15 i Komitet Badan Naukowych z siedziba w
Warszawie, ul. Wspdlna 13 (zwane dalej Stronamil,

»* powolujac sie na postanowienia Umowy o Wspdipracy Naukowej
i Technicznej miedzy Rzadem‘Republiki Francuskiej a Rzadem
Polskiej Rzeczypospolitej Ludowej podpisanej dnia 20 maja
1966 roku w Warszawie (zwanej dalej umowa ramowad,

»* przekonane, Ze owocna wspdipraca w dziedzinach nauki |
techniki winna . opierad sie na bezposrednich,
diugoterminowych kontaktach naukowcdw obydwu krajdw,

»* zdecydowane polaczyd swoje wysitki wobec nowych wyzwan
naukowych i technologicznych niosacych ze soba postep i
odkrycia, =z ktdérych obie Strony skorzystajz dla dobra
swolch krajéw i pomyslnosci ludzkosci,

¥ zyczac sobie rozwoju wspdipracy naukowe - technicznej
pomiedzy Stronami,

postanowily wspdipracowad wraz =z Polska Akademia Nauk w
ramach powotanegoe przez Strony Polskc — Francuskiego Centrum
Biotechnologii Roflin. Statut Centrum okresla Zaltacznik nr I
do Umowy.

3¢

3



Artyku: 1.

1. Celem Umowy bedzie promowanie wymiany naukowe j i
wspdipracy pomiedzy Stronami poprzez tworzenie war unk dw
wspdipracy w dziedzinach wspdélnego zainteresowania.

2. Wspdipraca bedzie finansowana ze <£rodkdéw budzetowych

przyznanych przez Strony oraz ze <£rodkdw wtasnych Centrum.

Artyku: 2.

Kazda =ze Stron zobowiazuje sie dotoZzy¢ wszelkich staran w
celu dostarczenia informacji © programach badawczych
otwartych dla drugiej Strony, ktdrymi moze by¢ ona

zainteresowana.

Artykut 3.

1. ¥ celu skutecznego wdrozenia wspdStpracy, Strony utatwia

wzajemny dostep do aparatury i kontakty uczestniczacych

naukowcdw. Kazda ze Stron wyznaczy koordynatora naukowego.

2. Obsituge administracyjna i wsparcie naukowe Centrum
Polsko - Francuskiego zapewnia Instytut Biochemii i Biofizyki
Polskiej Akademii Nauk oraz Centrum Genetyki Molekularne j
CNRS. “

Artyku: 4.

Strony beda dazy¢ do zapewnienia wltasciwej i skuteczne j
ochrony praw wlasnogci intelektualnej oraz proporce jonal nego
podziatu tych praw jak rdéwniez innych praw wtasnosciowych
mogacych wynikad =ze wspdipracy. O ile bedzie to niezbedne,
warunki ochrony tych praw beda okreglane w programach
wspoipracy opracowanych i akceptowanych przez Komitet

Naukowy, o ktdérym mowa w Artykule 7.



Artyku: S.

1. ¥ ramach Umowy, wspdipraca bedzie realizowana w formach
akceptowanych przez Komitet Naukowy, takich jak: seminaria,
wymiana naukowcdw, wymiana informacji, wspdlne badania, itp.
Jako gtdwna forme wspdipracy Strony ustalaja wspdlne projekty
badawcze diugoterminowe, ktérych czas realizacji winien byd
diuzszy niZz jeden rok a okreslony cel odpowiadad wzajemnemu
zainteresowaniu.

2. Dziedziny wspdipracy okrefla zatacznik nr 2 do Umowy.

Artykut B.

¥ ramach niniejszej Umowy, wspdlny projekt badawczy
diugoterminowy moze obejmowad wszystkie formy wspdipracy
akceptowane przez Komitet Naukowy.

Udziat kazdej ze Stron w projekcie badawczym jak rdwniez
sposéb wykorzystania rezultatdw wspdlnych prac beda zawczasu

kazdorazowo ockreslane w formie odrebnegec kontraktu.

Artyku 7.

1. Strony powotuja Komitet Naukowy Centrum, ktdrego skiad
ockresgla Zaiagcznik nr 1.

2. Czionkowie Komitetu wyznaczani sz przez Komitet Badan
Naukowych i przez Narodowe Centrum Badart Naukowych na okres 3
lat.

3. Zadaniem Komitetu Jjest wybdr dziedzin i form wspdipracy,
projektdw badawezych oraz opracowywanie rocznych sprawozdan z

dziatalnogci Centrum.



4. Statut Komitetu Naukowego Centrum okreflony jest w

Z2araczniku nr I do niniejszej Umowy.

Artyku: 8.

1. Umowa wchodzi w z2ycie =z dniem podpisania przez obie
Strony. Jest ona wazna przez okres trzech lat. Jest ona.
przediuZzana na taki sam okres poprzez milczace odnowienie,
chyba Ze nastapi pisemne wypcwiedzenie przez jedna ze Stron =z

zachowaniem szesciomiesiecznegs terminu wypowiedzenia.

2. Umowa moZze byé zmieniana za zgoda, Stron.

3. Zaiaczniki/nr 1 i nr 2 stanowiga integralna czesds Umowy.
Sporzadzono w Warszawie, dnia 25 marca 1993 roku w dwdch

egzemplarzach, jeden w Jezyku francuskim i Jeden w jezyku

polskim, przy czym obydwa teksty posiadaja jednakows moc.

¥ imieniu ¥ imieniu
Komitetu Badang Naukowych Narodowego Centrum Badan NaukoWyéh
Podsekrétarz Stanu Przewodni

Jan Krzysztof FRACKOWT AK Frangois KOUR Y

W imieniu

Polskiej Akademii

Viceprezes kretarz/ Naukowy
zey
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Warszawa, 24.11.199%4 r.

SN-94/94
Do
Kierownikéw Zaktadéw,
Kierownikéw Grup Tematycznych
i Laboratoriéw
oraz Kierownik Szkoly
Biologii Molekularnej
w IEB PAN

Zwracamy sie do Panstwa z pro$ba o przygotowanie sprawozdan z
dziatalno$ci naukowej za 1994 rok, ktore zostana przedilozone Radzie
Naukowej IBB oraz posiuza do opracowania sprawozdania z dziatalnosdci
statutowej Instytutu dla PANu i KBNu.

Sprawozdania naleZy zlozy¢ w Sekretariacie Naukowym do 10 grudnia br.

'I. Sprawozdanie merytoryczne dotyczace zadania zgloszonego do!
| realizacji w 1994 roku |

W celu unikniecia powstajacych przy przepisywaniu btedéw, proponujemy
przygotowaé¢ sprawozdanie w edytorze tekstow CHI Writer (po raz ostat-
ni). Na koricu pisma podajemy do wiadomosci Sekretarek Zaktadowych
parametry, ktére nalezy zachowaé¢ przy pisaniu sprawozdania.

a) Tytul zadania:

13. Wtasciwo$ci wybranych enzyméw przemiany purynowe
- prof. dr hab. Maria M.JEZEWSKA




b) Pod tytutem: sklad osobowy zespolu

¢) Na koricu treéci sprawozdania nalezy uwzglednié wyniki badar uzyska-
nych we wspdipracy z zagranicg oraz poda¢ tytuly grantow (KBN 1lub.
innych)

d) Pod trescia, podobnie jak w latach ubiegtych, umiescié numery pub-
likacji (w tym Nry rozpraw doktorskich i habilitacyjnych).

| 1
II. Dalsze informacje do sprawozdania rocznego
L |

1) Wykaz wazniejszych opracowanych technologii.
2) Wykaz wazniejszych opracowanych metod badawczych i pomiarowych.
3) Ochrona wtasnosci intelektualnej — patenty:

- w kraju

- za granica.

4) Dziatalnos¢ dydaktyczna wg schematu PAN:

Imie¢ i nazwisko Zajecia ze studentami Inne wyklady
(wyktady, ¢wiczenia, poza zajeciami
seminaria itp) ze studentami
liczba godzin: liczba godzin:
Nazwa uczelni:
a) w kraju

b) za granica



5) Wykaz ekspertyz, opinii i ocen naukowych.

6) Zwiazki z praktyka (badania, opinie, konsultacje, umowy):

Zleceniodawca Tres¢ zlecenia Sposob wykorzystania

7) Udzial w_krajowych imprezach naukowych:

- poda¢ nazwiska uczestnikow, nazwe, date i miejsce imprezy oraz
ew. tytul referatu zamawianecgo.

8) Udziat w zagranicznych imprezach naukowych:

- poda¢ nazwiska uczestnikow, nazwe, date 1 miejsce imprezy oraz
ew. tytul refaratu zamawianeqo.

9) Nagrody i wyrdznienia:
— nazwisko osoby nagrodzonej
- rodzaj nagrody/wyréznienia
- dane o pracy nagrodzonej.

siepca Lyregkiora
Ry

prof.dr hab. Grozyna Muszydska



CZEONKOWIE RADY NAUKOWEJ INSTYTUTU

BTOCHEMII I BIOFIZYKI PAN
w kadencji 1993-95

Przewodniczaca: Prof.dr hab. Zofia LASSOTA
Wiceprzewodniczacy: Prof.dr hab. Andrzej PASZEWSKI
Prof.dr hab. Jan W. SZARKOWSKI
Prof.dr hab. Kazimierz L. WIERZCHOWSKI
(czt.rzecz.PAN)

Czlonkowie:

(samodzielni pracownicy naukowi) :

1. Prof.dr hab. ADAMIAK Ryszard W.

Prof.dr hab. BARTNIK Ewa

Doc.dr hab. BIERZYNSKI Andrzej

Prof.dr hab. BUCHOWICZ Jerzy

Prof.dr hab. CHOJNACKI Tadeusz (czlonek kor.PAN)
Prof.dr hab. CHORAZY Mieczystaw (czlonek rzecz. PAN)
Prof.dr hab. CIESLA Zygmunt

Prof.dr hab. DUSZYNSKI Jerzy

9. Prof.dr hab. FIKUS Magdalena

10. Prof.dr hab. FILTPOWICZ Witold

11. Prof.dr hab. GAJEWSKI Waclaw (czl.rzecz. PAN)
12. Prof.dr hab. GNIAZDOWSKI Marek

13. Prof.dr hab. HULANICKA-DZIECHCINSKA M.Danuta

14. Prof.dr hab. JACHYMCZYK Witold

15. Prof.dr hab. JANION Celina

16. Prof.dr hab. JEZEWSKA Maria Monika

17. Prof.dr hab. KLECZKOWSKI Kazimierz

18. Prof.dr hab. KLOPOTOWSKI Tadeusz

19. Prof.dr hab. KOCHMAN Marian

20. Doc.dr hab. KULIKOWSKI Tadeusz

21. Prof.dr hab. KUNICKI-GOLDFINGER Wiadysliaw (czl.rzecz.PAN)
22. Doc.dr hab. KUSMIEREK Jarosiaw

23. Prof.dr hab. LESYNG Bogdan

24. Prof.dr hab. LORKIEWICZ Zbigniew (czk.kor.PAN)
25. Prof.dr hab. MALEPSZY Stefan
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26.
27.
28.
29.
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32.
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34.
35.
36.
37.
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39.
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41.
42,
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44.
45,
46 .
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hab.
hab.
hab.
hab.
hab.
hab.
hab.
hab.
hab.
hab.
hab.
hab.
hab,
hab.
hab.
hab.

Doc.dr hab.

Prof.dr hab.
Prof.dr hab.

Doc.dr hab.

Prof.dr hab.

MICHALSKI Jan (czl.rzecz.PAN)
MUSZYNSKA Grazyna

PALAMARCZYK Grazyna
PAWELKIEWICZ Jerzy (czi.rzecz.PAN)
PIETRZYKOWSKA Irena
PEUCIENNICZAK Andrzej
RACZYNSKA-BOJANOWSKA Konstancija
RYTKA Joanna

SEDLACZEX Leon

SHUGAR David (czt.zagr.PAN)
STEPIEN Piotr P,

SZAFRANSKI Przemystaw (czi.rzecz.PAN)
TOCZKO Kazimierz
WASILEWSKA-DABROWSKA Lidia D.
WASYLEWSKI Zygmunt

WEGLENSKI Piotr

WIELGAT Bernard

WOJTCZAK Lech (czt.rzecz.PAN)
ZAGORSKI-OSTOJA Wiodzimierz
ZAREBSKA Zofia

ZUK Jerzy

pomocnicz Y Qracownlcy naukow1

KERN Izabela
KRASZEWSKA Elzbieta
KULA-SWIEZWSKA Ewa
KURLANDZKA Anna
PALUCHA Andrzej
PAWEOWICZ Jerzy
SLEDZIEWSKA-GOJSKA Ewa
TOPCZEWSKI Jacek

1.
2
3
4.
5.
6
7
8

Mgr
Dr
Dr
Dr
Mgr
Mgr
Dr
Mgr



Trustees of the Institute of Biochemistry and Biophysics PAS
1992

1. Dr Jerzy Barankiewicz
Gensia Pharmaceuticals, Inc.
110285 Roselle Street
San Diega, California 92121-1204, USA
tel. (619) 546 8300
fax (619) 453-009S

2. Dr Jadwiga Chrobocze;
Institut Laue — Langevin
Avenue des Martyrs
38042 Grenoble Cedex
tel. 033 76 20 71 88
fax 033 76 48 71 99

3. Prof. Maria Erecinska
Department of Pharmacology
131 John Margan Building
University of Pennsylvania

.Schook of Medicine
Pniladelphia £PA 19104
tel. (213) 898 3661
fax (213) 898 9927

4. Prof. Ryszard Koale
Lineberger
Comprehensive Cancer Center
School of Medicine
The University of North Carolina at Chapel Hill
Campus Box 7295
Chapel Hill, NC 27599-7295S
tel. (919) 966-3036
fax (919) 966-3015
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Dr Magda Konarska

The Rockefeller University
1230 York Avenue

New Yark 10021-6399

tel. (212) 3708432

Fax (212) 5708370

Dr Wiodzimierz Mandecki
Corporate Molecular Biology
Department 93D, Building 9A
Abbott Laboratories

Abbott Park, I1linois 60064
tel. (708) 937-2236

Dr Wiodzimierz Sasak
Harvard mMedical School
Bess Israel Hospital
Department of Medicine
330, Brookline Av.
Dana Building

Room 536

Boston Ma 02115

tel. (617) 735-5938

Dr Andrzej Stasiak

Universite de Lausanne

Laboratoire d’Analyse Ultrastructurale

Batiment de Biologie, niveau 1

CH-1015 Lausanne—Dorigny, Switzerland

tel. (4121) 692 24 71
fax 4121) 692 25 40

Dr Anna Radominnska

Division of Gastroenterology

University of Arkansas for Medical

Sciences



10.

4301 West Markham

Mail Slot 567-1

Little Rock, Arkansas 72205-7199
tel. (3501) 686-5414

fax (S01) 686-6248

Dr Ludwika Zimniak

University of Arkansas for Medical Sciences
Division of Nephrology

4301 West Markham

Mail Slot 501

Little Rock, Arkansas 72205

Tel. (501) 661-1202 Ext. 2972



